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2|ref|NC_004102.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF009606.1|AF009 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
67|emb|AX100563.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF011751.1|AF011 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF011753.1|AF011 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTATTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
68|emb|AX663428.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCGA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF011752.1|AF011 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|M67463.1|HPCCGAA ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF290978.1|AF290 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   768
809|gb|AY695437.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   688
807|gb|AY695436.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTAGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   698
b|M32084.1|HPCPOLYP ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
b|M62321.1|HPCPLYPR ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAA-A-A-AAAACAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-A-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCTCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
6028|dbj|E66593.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAA-A-A-AAAACAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-A-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCTCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
gb|AF271632.1|AF271 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
075|gb|AF511948.1| ---------------------------GCCA--ACC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATTA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAAAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---C-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-C----T-GC-GGT-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-TCCTC-TT-GG-AGGCG   780
077|gb|AF511950.1| --------------------------------------------------------------------ACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGAGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATC--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   752
6384|dbj|E08264.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GCGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-TT-CCCAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGTGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
bj|D10749.1|HPCHCJ1 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GCGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-TT-CCCAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGTGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
8574|dbj|E08263.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GCGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-TT-CCCAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGTGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
076|gb|AF511949.1| ---------------------------ACCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-TT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
029|gb|AY615798.1| -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-A-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGCA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCCTC-TT-GG-AGGCG   505
emb|AJ278830.1|HEC2 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-C-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCTA-CA-G-A-CCCC-CCGCGCA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-T-CCCTC-TT-GG-AGGCG   780
23|emb|AX057094.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
gb|AF177040.1|AF177 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
21|emb|AX057090.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
gb|AF177038.1|AF177 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
22|emb|AX057092.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
20|emb|AX057088.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
gb|AF177039.1|AF177 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
gb|AF177037.1|AF177 ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCT-AAAG-A--TC---GGCGCTCCA--CT-----GGCAA----AT-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCC---T---C--TTGGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   780
dbj|D14853.1|HPCCGS ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GAGTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-GCGGG-A-GGCGTCAGCCTATTCCC-AAGGCCCGCC---GAC-C-CGA--G------GGAAG---GT--C----C-TGGGCG-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-C----T-GT-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTT-CT-G-A-CCCC-CGGCGGA-GGTCA---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-TCCTC-TA-GG-GGGCG   780
6559|dbj|E08443.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GAGTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-GCGGG-A-GGCGTCAGCCTATTCCC-AAGGCCCGCC---GAC-C-CGA--G------GGAAG---GT--C----C-TGGGCG-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-C----T-GT-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTT-CT-G-A-CCCC-CGGCGGA-GGTCA---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-TCCTC-TA-GG-GGGCG   780
321|gb|AY651061.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAACGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--AC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-AGGTA-GACGTCAGCCTATCCCC-AAGGCACGTC---GGC-C-CGA--G------GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GATCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTA-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-ACC--GCTCGTCGGCG-C-CCCCC-TT-GG-GGGCG   780
15457|dbj|D84265.2| ---------------------------GCCA--GCC-CC----T-AAT---GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGA-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAC-TT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCCTAT--GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTC--GTTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C--TAG-AGGCA-GGCGCCAGCCCATACC-AAAGG--CG-C---G-C-C---AG-CC-----GATAG---G-C-CGTAGC-TGGGGT-CAA--CCC-GGCT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTTT---A-TGG-CAACGAGGG-C----T-GC-GGA-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGATCTCGGCC-T---A-AT--T-GGGGCCCAA--ATG-A-CCCC-CGGCGAA-GGTCT---CGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-C-T---AGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCCTAGGGG-G-GCCGC-TT-GG-CGGCG   777
15456|dbj|D84264.2| ---------------------------GCCA--GCC-CC----T-AAT---GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGA-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACTCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTAGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCGATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGATTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----ACATGAGCACAC-TT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGCCGCCC-A-ATGGACGTAAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTCTAC-TTGTTACCGCGCAGGGGCCC-TA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---CTCCGAACGGTCCCAAC-C--CAG-AGGTA-GGCGTCAGCCCATACC-AAAGG--CG-C---G-C-C---AGTCTC-AG-GGCCG---G---CA---C-TGGGCT-CAG--CCT-GGTT-AT---C-C----C-TGG-C-CCCTTT---A-TGG-TAACGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CTTGTCTCCC---CG-TGGCTCTCGTCC----CA-AC--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCGGA-GGTCA---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACCTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTGGGGG-CG-CCGC-TT-GG-CGGTG   777
1993|gb|AY859526.1| ----------------------------------------------------------------------------------------GTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CC-TG-CA----TCATGAGCACAC-TT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-A-ATGGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCC--GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-A-AAGAC---TTCCGAGCGATCCCAGC-C--CAG-AGGCA-GGCGCCAACCTATACC-AAAGG--CG-C---G-C-C---AGCCTC-AG-GGCAG---G---CA---C-TGGGCT-CAG--CCC-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTTT---A-TGG-AAACGAGGG-T----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCCCGGCCA---CA--T--T-GGGGCCCTA--ATG-A-CCCC-CGGCGTC-GATCC---CGGA-ATT--TGGGTAA-GGTT-ATC-GA-TACCCTAACGTG-TGGG-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTGGGCG-CG-CC-C-TT-GGGCGGCG   734
emb|Y12083.1|HCV120 ------------------------------------------------------------------------------------------------------T-TTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGC-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTCCATTGGATCA---AACC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAC-TT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-A-ATGGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAAGGGCCCCC--GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCTGAGCGATCCCAGC-C--CAG-AGGCA-GGCGCCAACCTATACC-AAAGG--CG-C---G-C-C---AGCCCC-AG-GGCAG---G---CA---C-TGGGCT-CAG--CCC-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTTT---A-TGG-AAGCGAAGG-C----T-GT-GGG-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCCCGGCCA---CA--C--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCGTC-GATCC---CGGA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACCTG-TGGG-T-T---CGCCGA-TCTCATGTGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTGGGCG-CG-CC-T-TT-GGGCGGCG   722
15454|dbj|D84262.2| ---------------------------GCCA--GCC-CC----TTAAC---GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGA-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTAGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTCCATTGGATCA---AACC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----ACATGAGCACAC-TT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-A-ATGGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCCAC--GATTG--GG-TGTG-CGCGCCA-C-A-AG-A-AAGAC---ATCCGAGCGATCCCAGC-C--CAG-AGGTA-GGCGCCAACCTATACC-CAAGG--CG-C---G-C-C-C-A-TCTC-AG-GGCCG---G----A---CCTGGGGT-CAG--CCT-GGCT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-CTGG-C--T--TATGTCTCCC---CG-CGGCTCTCGCCCTT--C---T--T-GGGGCCCAA--ACG-A-CCCC-CGGCGTC-GGTCC---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTGACATG-CGGA-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTAGGCG--GACC-C-TT-GGGTGGCG   781
19|emb|AX057086.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---A-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
gb|AF177036.1|AF177 ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---A-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
134|emb|AX057395.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---A-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
62|emb|AX057317.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---A-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
bj|D00944.1|HPCPOLP ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAACCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGTCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAGGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---A-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCC---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
65|dbj|AB047641.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-CT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGGC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCTCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCACA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-CACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-CGGCG   779
893|gb|AY746460.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACCGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CG--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCCAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GATTG--GG-TGTG-CGCACAG-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GACGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-TTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AGA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGCC----T--C-GGT-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TC-GG-CGGCG   779
gb|AF169004.1|AF169 ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAACCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AA-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAT-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGYTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   779
gb|AF238484.1|AF238 ---------------------------------------------------------------------------A-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCACGA-C-A-AG-G-AATAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAAGGAC----T--C-TGC-TGG-GCGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-AGTC-ATC-TA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTAAGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   745
gb|AF238483.1|AF238 ---------------------------------------------------------------------------A-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   745
gb|AF238482.1|AF238 ---------------------------------------------------------------------------A-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAT-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-TGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCAC-TT-GG-TGGCG   745
gb|AF238481.1|AF238 ---------------------------------------------------------------------------A-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AAACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   745
gb|AF238485.1|AF238 ---------------------------------------------------------------------------A-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCACGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GACGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-CGG-GAACGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCTCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGTA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   745
gb|AF169003.1|AF169 ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAACCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AAATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAACAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-ACA--CCA-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGGC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--TCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCA--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TC-GG-TGGCG   779
73|dbj|AB047645.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGCGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAACCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGTCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAG--CCA-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAACGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCAC-TT-GG-TGGCG   779
gb|AF169005.1|AF169 ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-GCCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GACGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---C--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   779
71|dbj|AB047644.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--GGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGTCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGGC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCTA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCATAACATG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   779
63|dbj|AB047640.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCCAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGGC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAACAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGG-AAG--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGGC----T--C-GGT-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCT---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---A--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCTTGGGGT-A--CGT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-AG-TGGCG   779
gb|AF169002.1|AF169 ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTGTGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TAGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAG---G-T-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGTCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ATG--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-CACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-YGGCG   779
67|dbj|AB047642.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACCGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-C-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-GCCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAG--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AGA--CCA-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGTTCCCGCCCCT--C---T--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-AGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   779
69|dbj|AB047643.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AGT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGGT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CA-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGTCGCCC-ACA-AGACGTTAA--GTTTC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGTGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GGCGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGT-AAA--CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGGC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-GGGTTCTCGTCCCT--C---T--T-GGGGTCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TATCCTAACGTG-CGGC-C-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--TAT-CCC-CG-TCGTGGGCG-C-CCCGC-TT-GG-TGGCG   779
61|dbj|AB047639.1| ---------------------------ACCT--GCC-CC----T-AAT-A-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGCCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGCGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-AGA-AGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCACGA-C-A-AG-G-AAAAC---TTCGGAGCGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GACGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-G-C----C-TGGGGA-AAA--CCA-GG-TCGC---C-C----C-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGGAC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGCTCTCGCCCCT--C---C--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GGTCG---CGCA-ACG--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-CACCCTAACGTG-TGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCGTAGGCG-C-CCCGC-TT-AG-TGGCG   779
08|dbj|AB031663.1| --------------------------TGCCC--GCC-CC----T-AA--ATGGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C-AC-G-CGGAA-GACGCCAGCCCATCCCCAAAGAT-CGGC---G-TTC-C-G--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGG--ACGT-CCA-GGAT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGCC----T--C-GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-AGGCTCTCGCCCTT--C---T--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATC--TGGGCAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-ACC-CG-TCGTCGGCG-C-CCCGG-TT-GG-CGGCG   780
3141|dbj|D50409.1| ---------------------------ACCC--GCC-CC----T-AA--AAGGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGCCCGGTCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CTA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCC-GA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGG-C-G-AG-G-AAAAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GGCGCCAGCCCATCCCTAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CT-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGT-AGG--CCA-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-CCG-GAATGAGGGCC----T--C-GGC-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGTTCTCGCCCTT--C---A--T-GGGGCCCCA--GTG-A-CCCC-CGGCATA-AATCG---CGCA-ACT--TGGGCAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC-CG-TCGTCGGCG-CTCCCG--TT-GG-AGGCG   779
gb|AF238486.1|AF238 ------------------------------------------------------------------------------CA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTACCGGAAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGTCCGGTCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAGC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCTGAGCGATCCCAGC-C-TC-G-TGGAA-GACGCCAGCCCATCCCGAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CC-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAG--CCA-GGAT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-CGG-AAACGAGGG-T----T-GC-GGC-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CGCGGG-TCTCGTCC-TCA----T--T-GGGGCCCCA--CTG-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGCAG-AGTC-ATC-GA-TACCATTACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--TAT-CCC-TG-TCGTTGGCG-C-CCCGG-TC-GG-AGGCG   743
dbj|D10988.1|HPCJ8G ---------------------------GCCC--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTACCGGAAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGTCCGGTCATTTGGGC-ACGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCTGAGCGATCCCAGC-C-GC-G-TGGAC-GACGCCAGCCCATCCCGAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CC-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAG--CCA-GGAT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-CGG-AAACGAGGG-T----T-GC-GGC-TGG-GCGGG-TTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CGCGGG-TCTCGTCC-T-AC---T--T-GGGGCCCCA--CCG-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGCAG-AGTC-ATC-GA-TACCATTACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTTGGCG-C-CCCGG-TT-GG-AGGCG   780
41|dbj|AB030907.1| ---------------------------GCCC--GCC-CCC---T-GAT-G-GGGGC---GAC-ACTCCGCCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGAAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGAT-A---AACC-CA--CTCTATGTCCGGTCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGCCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-A-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGATCCCAGC-C-GC-G-TGGGA-GACGCCAGCCCATCCCGAAAGAT-CGGC---G-CTC-C-A--CC-----GGCAA---G-T-C----C-TGGGGA-AAG--CCA-GGAT-AT---C-C----T-TGG-C-CTCTGT---A-TGG-AAACGAGGG-T----T-GC-GGT-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCCCCT---CGCGGG-TCTCGTCC-T-AC---T--T-GGGGCCCCA--GCG-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGCAG-GGTC-ATC-GA-CACCATCACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTTGGCG-C-CCCTG-TC-GG-AGGCG   780
emb|Y11604.1|HCV4AP --------------------------------------------------------------------------------------------------------TTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTTCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGCGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-A-ATGGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-CG-G-AAGAC---TTCGGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GACGCCAACCTATCCCC-AAGG--CG-C---G-T-C-G-A--CCCGAG-GG-AA---GGT-C----C-TGGGCA-CAA--CCA-GGAT-AT---C-C----A-TGG-C-CTCTTT---A-CGG-TAATGAGGG-T----T-GT-GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGTCCCCC---CG-TGGCTCTCGACCGT--C---T--T-GGGGCCCAA--ATG-ATCCCCGCGG-G-A-GGTCC---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACCTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGAT-A--CAT--CC-CGCTCGTAGGCG-CCCCCG--T--GGGTAGCG   718
15455|dbj|D84263.2| ---------------------------GCCA--GCC-CC----T-AAT---GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGA-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAC-TT-CCAAAACCCCAAAA-A-AGAAACCAAA-G-AAAC-A-CAA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTCTAC-TTGCTGCCGCGCAGGGGCCC-CC-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCTGAACGGTCCCAGC-C--CAG-AGGTA-GGCGCCAGCCCATACC-AAAGGCGCGCC---G-C-C-AGA--C----G-GGCCG-----TAC----C-TGGG-CACAG--CCT-GGGT-AT---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-GAATGAGGG-C----T-GC-GGC-TGG-ATGGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-TGGCTCCCGCCCG---CA--C--T-GGGGCCCTA--ATG-A-CCCC-CGGCGAA-GGTCC---CGCA-ACT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTTACCTG-CGGC-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-TG-TCGTCGGTGCC-CCC---CTAGG-GGGCG   777
dbj|D63822.1|HPCJK0 ---------------------------GCCA--GCC-CC----T-TAC---GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGA-TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCAAAACCCCAAAG-A-C-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-GGGTGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TC-GATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C--CAG-AGGCA-GGCGTCAGCCCATTCC-AAAGGCTCGCC---G-C-C-AGA--C----G-GGCCG-----TGC----C-TGGGGT-CAG--CCT-GGGT-A----CGC----A-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCTCG-CC----CA-ACG-T-GGGGCCCAA--ACG-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCT---CGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACTTG-CGGC-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC-CG-TCATAGGCGGC-CCC---TTAGG-GGGCG   777
gb|AF064490.1|AF064 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGAGTGTCGAACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----ACATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCAA-C-T-CG-G-AAGAC---TTCAGAACGGTCGCAAC-C-CC-G-TGG-ACGGCGTCAGCCTATCCC-CAAGGCGCGCC-A-G-C-C-C-A--C----G-GGCCG---G-T-C----C-TGGGGT-CAA--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTTT---A-TGC-CAATGAGGG-CC---T--C-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-T--T--GCTCTCCCCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCGGA-AATCG---CGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTGACGTG-CGGA-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTAGGCGGC-CCCG--TT-GG-GGGCG   685
emb|Y13184.1|HCV148 --------------------------------------------------------------------------------------------------------TTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGAACAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-AATTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-CG-G-AAGAA---TTCGGAACGGTCGCAAC-C-CC-G-TGG-ACGGCGCCAGCCTATTCC-CAAGGCGCGCC-G-A-C-C-C-A--C----G-GGCCG---G-T-C----C-TGGGGT-CAA--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTTT---A-CGC-CAATGAAGG-CC---T--C-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-T--T--GCTCTCCCCC---CG-AAGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCGGA-AATCC---CCCA-ATT--TGGGTAG-GGTC-ATC-CA-TACCCTAACGTG-CGGA-T-T---CCCCCA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTAGGCGGC-CCCG--TT-GG-GGGCG   718
9761|dbj|D89872.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   439
dbj|D16435.1|HPCT2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
6516|dbj|E08399.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
1981|dbj|E03766.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCA-C-CATC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   439
6258|dbj|E09631.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
dbj|D90208.1|HPCJCG -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
6577|dbj|E08461.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CG-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
dbj|D11355.1|HPCJTB ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCT-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-GTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-CGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGCA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
dbj|D11168.1|HPCJTA ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCT-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-GTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-CGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGGA-GGTCG---CGCA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
bj|D63857.1|HPVHCVN -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTCCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCT-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-ACAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGTG-C-TCC-T-CTTGG-GGGCG   687
b|U01214.1|HCU01214 --------------------------TGCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTATTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAACCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-AAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGC-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CC-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCCCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   781
64|dbj|AB049099.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
dbj|D14484.1|HPCJRN ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTTC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-CGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   780
gb|AF054255.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054247.1|AF054 ---------------------------GCCA--GCC-CCCTGAT-----G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
31|emb|CQ819761.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCCTGAT-----G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF054258.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054251.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-GCCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054257.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CCGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054252.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGTGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054248.1|AF054 ---------------------------GCCA--GCC-CCCTGAT-----G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGTGCGA-C-T-AG-G-AAGGC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF054254.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---AACC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AAATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   626
gb|AF054249.1|AF054 ---------------------------GCCA--GCC-CCCTGAT-----G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---AACC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AAATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   781
bj|D10750.1|HPCJ491 ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF054259.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054253.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054256.1|AF054 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   625
gb|AF054250.1|AF054 -----------------------------------------GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGRC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCA-AAGGCTCGCC-R-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CY---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   770
bj|D13558.1|HPCJ483 ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAT-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--TAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF207758.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF207765.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGATCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTGGG-GGGCG   768
gb|AF207762.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGC-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCTCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
110|gb|AY045702.1| -------------------------GGGCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   782
gb|AF165062.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGAGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCTTGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-ATAGG-GGGCG   768
gb|AF165061.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-TA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCTCCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCTTGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-ATAGG-GGGCG   768
gb|AF165058.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF165057.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF165050.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ATTCCACCA-TAGATAA-TTCCCCTGTGAGGAATTACTGTTTTAACG-CAGAAAGCGTTTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-CGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-T-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCGCCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---TGCCGA-CTTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGTG   768
gb|AF165049.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCTTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGAACACCG-GAATTGCCAGGAGGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-CGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-T-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---TGCCGA-CTTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGTG   768
gb|AF207759.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-TTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTAACG-CAGAAAGCGTTTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAGAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   768
gb|AF207770.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGATCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF207752.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGATCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   768
gb|AF165052.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CT-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF165051.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-TTGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CT-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
43|dbj|AB080299.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TGACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   780
4375|dbj|D85516.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACCGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCACGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCTA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   780
66|dbj|AB049100.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACCGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   749
gb|AF165060.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCAACG---A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165059.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCAACG---A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF207767.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCATTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGGGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAT---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF207763.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCAACG---A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-CGGCG   768
60|dbj|AB049097.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACT-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGTCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   749
gb|AF207756.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGCGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF207772.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTATTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAACCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCG-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--TAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTGGG-GGGCG   768
gb|AF207769.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGGA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GT--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCA---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-TCC-C-TTAGG-GGGCG   768
48|dbj|AB049091.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCCCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   698
42|dbj|AB049088.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGTTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF207753.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ATTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTTTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF207754.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTATTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAACCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
52|dbj|AB049093.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-T-T-C-CGA-------G-GGTAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   749
dbj|D10934.1|HPCRNA ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CTA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA--ATG-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
5714|dbj|E07579.1| ------------------------------------------------------------------------------CA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGAGGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-T-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-CC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CGT-TCC--GCTCGTCGGCG-G-CCC-C-CTAGG-GGGCG   743
gb|S62220.1|S62220 ---------------------------ACCC--GCC-CC--GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGAGGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-T-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-CC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CGT-TCC--GCTCGTCGGCG-G-CCC-C-CTAGG-GGGCG   779
856|gb|AF139594.2| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-T-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-CC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-G-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
62|dbj|AB049098.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CC-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   749
gb|AF207774.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-AT-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
6657|dbj|E10035.1| ---------------------------------------C-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGC-C-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-A--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTGGG-GGGCG   771
gb|M58335.1|HPCHUMR ---------------------------------------C-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGC-C-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-A--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTGGG-GGGCG   771
b|L02836.1|HPCCGENO ------------------------------------------AT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-T--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTGGG-GGGCG   769
204|gb|AY460204.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAACCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-T-C-C-CGA-------G-GGAAG---GA--C----C-TGGGCG-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
b|U16362.1|HCU16362 --------------------------TGCCA--GCC-CCC-GAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGATATTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-AGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   781
633|gb|AY587844.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------AACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--T----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   728
gb|AF207766.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCGCCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-AGGCG   768
gb|AF208024.1|AF208 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ATTCCACCA-TAGATCA-TTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACCGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
dbj|D50480.1|HPCK1R -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-A--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTGGG-AGGCG   768
dbj|D50483.1|HPCK1S -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-A--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTGGG-AGGCA   768
68|dbj|AB049101.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   749
42|dbj|AB154206.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
40|dbj|AB154205.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
10|dbj|AB154190.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGTAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
08|dbj|AB154189.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-TA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
186|dbj|AB154178.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
184|dbj|AB154177.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
30|dbj|AB154200.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACCGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
28|dbj|AB154199.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
190|dbj|AB154180.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
188|dbj|AB154179.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
194|dbj|AB154182.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
192|dbj|AB154181.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-GC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCTCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
02|dbj|AB154186.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
00|dbj|AB154185.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
14|dbj|AB154192.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-T-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
12|dbj|AB154191.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-T-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
38|dbj|AB154204.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
36|dbj|AB154203.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTACGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
198|dbj|AB154184.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGTCACCC---CG-TGGTTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
196|dbj|AB154183.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGTCACCC---CG-TGGTTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
34|dbj|AB154202.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
32|dbj|AB154201.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-CACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
06|dbj|AB154188.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
04|dbj|AB154187.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
22|dbj|AB154196.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
20|dbj|AB154195.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
26|dbj|AB154198.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGTCAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-T-C-A-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CA-CGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CC-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   768
24|dbj|AB154197.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGTCAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-A-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CA-CGGCTCTCGGCC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CC-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
18|dbj|AB154194.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
16|dbj|AB154193.1| -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGTC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF207761.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-CGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
dbj|D50481.1|HPCK1R -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGG-GT-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
dbj|D50485.1|HPCK1S -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGG-GT-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGGG-C-CCC-C-TTAGG-GGGGG   768
gb|AF207760.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----CA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGCGT-----CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   768
35|emb|AX472315.1| ---AC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
15|emb|AX472297.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
09|emb|AX472294.1| ---AC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
33|emb|AX472314.1| ---AC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
05|emb|AX472291.1| --GGC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   378
11|emb|AX472295.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
07|emb|AX472292.1| ---AC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
13|emb|AX472296.1| ---AC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
72|emb|AX036256.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA--AC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
69|emb|AX036253.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
71|emb|AX036255.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
70|emb|AX036254.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA--AC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
73|emb|AX036257.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA--AC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
75|emb|AX036259.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA--AC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
77|emb|AX036261.1| ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA--AC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
71|dbj|AB119282.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
45|emb|AX739971.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   448
emb|AJ238799.1|HCJ2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   448
78|emb|AX036262.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CA--CGATAATA----CCATGGGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   451
76|emb|AX036260.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CA--CGATAATA----CCATGGGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   451
74|emb|AX036258.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CA--CGATAATA----CCATGGGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   451
68|emb|AX036252.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CA--CGATAATA----CCATGGGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   451
emb|AJ238800.1|HCJ2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CCT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   439
emb|AJ132997.1|HCV1 ---GC--C---AG-------C-C-C--CT--------G-----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCA   779
emb|AJ132996.1|HCV1 ---GC--C---AG-------C-C-C--CT--------G-----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   779
gb|U45476.1|HCU4547 ---GC--C---AG-------C-C-C--CC--------GA----T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGGCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACTTATTCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GT--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
gb|AF176573.1|AF176 ----------------------------------GC-CAGCCCCCGATTG-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGCGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-CGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC---ATC-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
emb|AJ000009.1|HCVP -----------------------------------------------------GGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGTCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCG--C-TCAG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGTTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-GGGCG   763
932|gb|AF483269.1| ----------------------------------------------------------------------------ATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGCCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCSCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---AG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CN---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--TAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   745
635|gb|AY587845.1| --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GACGCCAGCCCATCCCC-AAAGATCGGC---G-CTC-C-A-------CTGGCAG---GT--C----C-TGGGGA-C-G--TCCAGGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-CGG-GAATGAGGGCC----T-C--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-GGGCTCTCGCCC----TTCGT----GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGCAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CATACCC--G-TCGTTGGCG-C-CCC-AGTT-GG-TGGCG   707
549|gb|AY070214.1| ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTATAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGAA-GACGCCAGCCCATCCCC-AAAGATCGGC---G-CTC-C-A-------CTGGCAA---GT--C----C-TGGGGA-C-G--TCCAGGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGCC----T-C--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-GGGCTCTCGCCC----TTCGT----GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCACA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CATACCC--G-TCGTCGGCG-C-CCC-AGTT-GG-TGGCG   691
551|gb|AY070215.1| --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTACAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCGGGAAGACTGGG---TCCTTTC--TTGGATAA---A-CC-CA--CTCTATGCCCGGCCATTTGGGC-GTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAAAG-AAAC-A-CAA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGCGG-AGTGTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-G-AG-G-AAGAC---TTCCGAACGGTCCCAGC-C-AC-G-TGGGA-GACGCCAGCCCATCCCC-AAAGATCGGC---G-CTC-C-A-------CTGGCAA---GT--C----C-TGGGGA-C-G--TCCAGGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTGT---A-TGG-GAATGAGGGCC----T-C--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCCCCC---CG-GGGCTCCCGCCC----TTCGT----GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCATA-GATCA---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-TGGT-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CATACCC--G-TCGTCGGCG-C-CCC-AGTT-GG-TGGCG   701
gb|U89019.1|HCU8901 ----------------------------GCC--AGC-CCCCGAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG--AATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-C-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGTGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC---G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGCC----T-A--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ACT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CT-AG-CGG--   775
gb|AF207755.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-GAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165046.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-GAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165045.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165054.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-GGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165053.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF207771.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGC-A-CCT-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATTCCC-AAGGCTCGTC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGCC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCT-CT-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-AGGCG   768
gb|AF207757.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAACGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCTCGGCC----TA-GC--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-TCC-C-CTGGG-GGGCG   768
54|dbj|AB049094.1| ---------------------------TGCC--AGC-CCCCGAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-TCC-C-CTAGG-GGGCG   781
58|dbj|AB049096.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   749
50|dbj|AB049092.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGCA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGGCC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-T-CTAGG-AGGCG   749
gb|AF207768.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAT---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCTGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
44|dbj|AB049089.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGTC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGCC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATC--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   749
40|dbj|AB049087.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGTTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCGGC-CCC-C-T-AGG-GGGCG   749
dbj|D50484.1|HPCK1S -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-C-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-G-G-T-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGTC----TA-AT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGG-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCCG-G-TCGTCGGCC-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
dbj|D50482.1|HPCK1R -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-G-G-T-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-GGGCTCTCGGTC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGG-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCCC-G-TCGTCGGCC-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   768
gb|AF165064.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAG-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165063.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----C-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGCA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165056.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----ACATGAGCACAA-AT-CCCAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCGCCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGTG   768
gb|AF165055.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----ACATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CTCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCGCCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGTG   768
gb|AF207773.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
gb|AF165048.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGGGAGGAATTACTGTCTTAACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCTTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-GGG-C-CCCTCT---A-TGC-CAACGAGGGTA----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-AGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-AGGCG   768
gb|AF165047.1|AF165 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGGGAGGAATTACTGTCTTAACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTTGTGCAGCTTCCAGGACCCCCCTTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGTTCGCC-G-A-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGC-CAACGAGGGTA----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-AGGCG   768
154|dbj|AB016785.1| ------------------------------G--CCA-GCCCCCTGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---ATCC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGGCC----T-G--GGG-TGG-GCAGA-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----CA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTGGG-GGGCG   781
56|dbj|AB049095.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CC-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   749
gb|AF207764.1|AF207 -------------------------------------------T---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGTCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACCGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----A-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGATCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   768
mb|X61596.1|HCVJK1G -----------------------------------------------------GGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---TA-CGGCTCCCGGCC----TA-GG--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGGG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   763
2621|dbj|E04420.1| -----------------------------------------------------GGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTGCTGTCTTCACGAC-GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGACTGTCGTGCAGCCTGCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---C-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-C-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---TA-CGGCTCCCGGCC----TA-GG--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGGG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   763
8511|dbj|E05027.1| -----------------------------------------------------GGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTGCTGTCTTCACGAC-GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGACTGTCGTGCAGCCTGCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---C-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-ATGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCCCT---A-TGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   763
46|dbj|AB049090.1| -----------------------------------------------------------------------A-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGCC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   749
gb|AF356827.1|AF35 ----------------------------GCC--AGC-CCCCGAT---T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGTAGCCTCCGGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATGGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-TT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCT-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--CC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCTG---GG--C----C-TGGGCA-CAA--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGGCT----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCCCGCCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-TA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGAT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   780
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| ACTAGTTAATACGACTCACTATAGGGTGCCA--GCC-CCC---TGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAATCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGCCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   807
4448|dbj|E06261.1| ACTAGTTAATACGACTCACTATAGGGTGCCA--GCC-CCC---TGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAATCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGCCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   807
dbj|D30613.1|HPCPP ---------------------------GCCA--GCC-CCC---TGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAATCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGCCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
dbj|D45172.1|HPCHCP ---------------------------GCCA--GCC-CCC---TGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCAAAACCCCAAAG-A-A-AAATCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGCCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-A-C-C-CGA-------G-GGTAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   780
3783|dbj|D89815.1| ---------------------------GCCA--GCC-CCC---TGA-T-G-GGGGC---GAC-ACTCCACCA-TAGATCA-CCCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-CGGTGG-AGTTTAC-TTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGTGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GA--C----C-TGGGCT-CAG--CCT-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTAATG---A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTTACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-TTAGG-GGGCG   780
7935|dbj|E10841.1| ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTT-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTTCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACA-A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCTAAAAG-ACA--AACAAAAAG-AAAC-A-C-ACTCCGCCGCCC-AAA-GAACGTTAA--GTTCC---C-GGCTGGCGG-G-C--AGATCGT-TGGTGA-AGTATATG-TCCTGCCGCGTAGGGGCCCACA-A-TTG--GG-TGTG-CGCG-AA-G-T--ACGTAAGAC---TTCCGAGCGATCACAAC-C-TC-G-CGG-ACGGCGTCAGCCTACCCCC-AAGGCACGCCCGCG---C--GA-------G-GGCCG---GT--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-GAATGAGGG-C----T-GT-GGT-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGCC-CCC-C-CG-CGGTTCTCGCCC----CA-GC--T-GGGGCCAAA--ATG-A-CCCC-CGGCGTA-GATC---CCGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGA-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCATCGGCG-C-CCC-T-GTAGG-GGGCG   778
8597|dbj|E10839.1| ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTT-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTTCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACA-A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCTAAAAG-ACA--AACAAAAAG-AAAC-A-C-ACTCCGCCGCCC-AAA-GAACGTTAA--GTTCC---C-GGCTGGCGG-G-C--AGATCGT-TGGTGA-AGTATATG-TCCTGCCGCGTAGGGGCCCACA-A-TTG--GG-TGTG-CGCG-AA-G-T--ACGTAAGAC---TTCCGAGCGATCACAAC-C-TC-G-CGG-ACGGCGTCAGCCTACCCCC-AAGGCACGCCCGCG---C--GA-------G-GGCCG---GT--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-GAATGAGGG-C----T-GT-GGT-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGCC-CCC-C-CG-CGGTTCTCGCCC----CA-GC--T-GGGGCCAAA--ATG-A-CCCC-CGGCGTA-GATC---CCGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGA-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCATCGGCG-C-CCC-T-GTAGG-GGGCG   778
dbj|D49374.1|HPCFG ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTT-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTTCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCCGGGATGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACA-A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCTAAAAG-ACA--AACAAAAAG-AAAC-A-C-ACTCCGCCGCCC-AAA-GAACGTTAA--GTTCC---C-GGCTGGCGG-G-C--AGATCGT-TGGTGA-AGTATATG-TCCTGCCGCGTAGGGGCCCACA-A-TTG--GG-TGTG-CGCG-AA-G-T--ACGTAAGAC---TTCCGAGCGATCACAAC-C-TC-G-CGG-ACGGCGTCAGCCTACCCCC-AAGGCACGCCCGCG---C--GA-------G-GGCCG---GT--C----C-TGGGCC-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-GAATGAGGG-C----T-GT-GGT-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CTTGCC-CCC-C-CG-CGGTTCTCGCCC----CA-GC--T-GGGGCCAAA--ATG-A-CCCC-CGGCGTA-GATC---CCGCA-ACT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGA-T-T---TGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCATCGGCG-C-CCC-T-GTAGG-GGGCG   778
4410|dbj|E06223.1| ---------------------------------------------------------------------------------------TGTG-----C--CTGG-TT---G-TGGA-------T-G--ATG-C--T--G--C---TG--AT--AGCC--CAAGC-------T------GAG-GCC------GCCT-TGG--A-------GA----ACC-----T----GG--TG-----G---TCCT--C------A--ATG----C-AG--C---AT-CC-----AT---GGC-G-------G-GAG----C--GC--A-T-G-GC---ATC-C------TCTC-T--T--T-CCT--T---GTG-TT-C---T-----------TCT-GT-G-C---C---G-C------C-TG-GTACA---T-C---------AAAG--------------G----C-A--------G--GC------------T--G--GTCCC---T-GG--GGCGG---C--ATA-CGC-T--T-----TCTATG--------GCGTA--------------TG--G-------C-CG----------C-T--G-C---TCCT--GC--TC--------TT-G-----ATGGCG-----CTACCC------GCACG-----------------------GGC-----GT------------AC----G--CC-------A-------------TGG------------A-C-------------C--------------GG-G-AG--ATGG-C--T----------------G-CA----TCG--------------T-G---------------------CGG---A-GG------CGC---------GGT-----T---T-----T----T---GT-----A--------G--G----TC-TG--GT-A--C----------TC-T------------T-G-A--------   295
gb|AF046866.1|AF046 ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTA-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGCCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCTGGGGTGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACA-A-CC-CG--CTCAATACCCAGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCACAAAG-AAA--AACCAAAAG-AAAC-A-CCA-TCCGTCGCCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG-A-C--AGATCGT-TGGTGG-AGTATACG-TGTTGCCGCGCAGGGGCCCACG-A-TTG--GG-TGTG-TGCGCGA---C--GCGTAAAAC---TTCTGAACGGTCACAGC-C-CC-G-CAG-ACGACGACAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTCAGAG---C--GG-------A-GGCCG---GT--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTC-CCC-G-CG-CGGCTCCCGTCC-----A-TC-TT-GGGGCCCAA--ATG-A-CCCC-CGGCGGA-GGTC---CCGCA-ATT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTTACGTG-TGGA-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-GTGGG-AGGCG   778
dbj|D17763.1|HPCEGS ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTA-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGCCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCTGGGGTGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--GCA-A-CC-CG--CTCAATACCCAGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCTCAAAG-AAA--AACCAAAAG-AAAC-A-CCA-TCCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG-A-C--AGATCGT-TGGTGG-AGTATACG-TGTTGCCGCGCAGGGGCCCACG-A-TTG--GG-TGTG-CGCGCGA---C--GCGTAAAAC---TTCTGAACGGTCACAGC-C-TC-G-CGG-ACGACGACAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTCGGAG---C--GA-------A-GGCCG---GT--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAACGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTC-CCC-A-CG-CGGCTCCCGTCC-----A-TC-CT-GGGGCCCAA--ATG-A-CCCC-CGGCGGA-GGTC---CCGCA-ATT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTAACGTG-CGGA-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-TCC-T-GTAGG-AGGCG   778
dbj|D28917.1|HPCK3A ---------------------------GCCT--GCC-TC----TTA-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGGATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGCCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCTGGGGTGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACA-A-CC-CG--CTCAATACCCAGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGATCACTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGCGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-TA-A---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCCCAAAG-AAA--AACCAAAAG-AAAC-A-CCA-TCCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGCGG-AGT---GATC-TATG-TGGGAGTATACG-TGTTGCCGCGCAGGGGGCCACG-A-TTG--GG-TGTG-CGCGCGA---C--GCGTAAAAC---TTCTGAACGGTCGCAGC-C-TC-G-CGG-ACGGCGAAAGCCTATCCCC-AAGGCGCGTCGGAG---C--GA-------A-GGCCG---GT--C----C-TGGGCC-CAG--CCT-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTC-CCC-A-CG-CGGCTCCCGTCC-----A-AA-TT-GGGCCCCAA--ATG-A-CCCC-CGGCG-ACGGTC---CCGCA-ATT--TGGGTAA-AGTC-ATC-GA-TACCCTCACGTG-CGGA-T-T---CGCCGA-TCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   778
4606|dbj|E06419.1| -------------------------------------------------------------------------TG--T-G-C----CTG-G------TT--GT---------GGA-----T---G--ATG-C--T--G--C---TG--AT--AGCC--CAAGC-------T------GAG-GCC------GCCT-TGG--A-------GA----ACC-----T-----GGT------GG---TCCT--C------A--A-T-G-CA--G--C---AT-CC-----AT---GGC-G-G-------GAG-C-GC-A--TG-GCA--------TC-C------TCTC-T--T--T-CCT--T---GTG-TT-C---T-----------TCT-GT-G-C---CG----C------C-TG-G------T-------AC----------AT----CAAA--------------------GGC----A-GG-C-T--G--GTCCC---T--GG-GGCGG---C--ATA-CGC-T--------TT--C--TA-T----------GGC-------GT-----A-TG-G-C-CGC-----T--GC-----------TCC------T-GC--T-C-TT-G--A-T--GGCGC-------T-----A---C---CC-G-----C---A------------CG---G-------------GC-------------GT-AC--------------G-C-C---AT-------G-GA--------C-------C-GGG-------AGA--TGG-C--T-------------G-C-------------------A-TC-GT-G-----CG-----G-A-------GGCGCG-G-TT----------TT--TG--TA--GGTC--T--GG-TAC--TC-----------T-T-------GA-CCT--TG---T----CA---CC--A----TA---------C-T-A----------   311
dbj|D63821.1|HPCJK0 ---------------------------ACCT--GCC-TC----TTT-C---GAGGC---GAC-ACTCCACCA-TGAATCA-CTCCCCTGTGAGGAACTTCTGTCTTCACG-CGGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTACGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGCCCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATCGCCGGGTTGACCGGG---TCCTTTC--TTGGA--ACT-A-CC-CG--CTCAATGCCCGGAAATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA-T---CATGAGCACAC-TT-CCTAAACCACAAAG-A-AT-AACCAAAAG-AAAC-ATCAA--CCGCCGGCC-ACA-GGACGTTAA--GTTCC---C-AGGCGGCGG-T-C--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTACG-TACTACCACGCAGGGGCCC-CA-AGTTG--GG-TGTG-CGTGCAG---T--GCGCAAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TAGTA-GGCGCCAACCCATCCCC-AGGGCGCGCC-GAA---C-CGA-------G-GGCCG---GT--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTAT---A-TGG-GAATGAGGG-C----T-GC-GGG-TGG-GCAGG-GTGG-C--T--CCTGTC-CCC-G-CG-CGGCTCTCGCCC-----A-TC-GT-GGGGCCCAA--ATG-A-CCCC-CGGCGTA-GATC---CCGCA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGA-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTAGGCG-C-CCC-T-GTTGG-GGGCG   778
4586|dbj|E06399.1| -------------------------------------------------------------------------TG--T-G-C----CTG-G------T--TGT---------GGA-------T-G--ATG-C--T--G--C---TG--AT--AGCC--CAAG-------CT------GAG-GCC------GCCT-TGG--A-------GA----ACC-----T----GG--TG-----G---TCCT--C------A--ATG----C-AG--C---AT-CC-----AT---GGC-S-G-------GAG----C--GC--A-T-G-GC---ATC-C------TCTC-T--T--T-CCT--T---GTG-TT-C---T-----------TCT-GT-G-C---CG----C------C-TG-GTACA---T-C---------AAAG--------------G----C-A--------G--G-C-----------T--G--GTCCC---Y-GG--GGCGR---C--ATA-YGC-T--Y-----TCTATG--------GCGTA---------------------TG-G-C-CG----------C-T--G-C---TCCTG--C--TC--------TT-G-----MTGGCG-----CTA-CC------SS------------C---A------------CG---G-------------GC-------------GT-AC--------------G-C-C--------A-TGG--A--------C-------C-GG------G-AS--ATGG-C--T----------------G-CA----TCG--------------T-G---C--G-----G-A-------GGCGC--GGTT----------TT--T--GTA--GGTC--T--GG-TAC--T--C---------Y-T-------GA-CCT--TG---T----CA---CC------AT--A-------C-T-A----------   311
4390|dbj|E06203.1| -------------------------------------------------------------------------TG--T-G-C----CTG-G------T--TGT---------GGA-------T-G--ATG-C--T--G--C---TG--AT--AGCC--CAAG-------CT------GAG-GCC------GCCT-TGG--A-------GA----ACC-----T----GG--TG-----G---TCCT--C------A--ATG----C-AG--C---AT-CC-----AT---GGC-S-G-------GAG----C--GC--A-T-G-GC---ATC-C------TCTC-T--T--T-CCT--T---GTG-TT-C---T-----------TCT-GT-G-C---CG----C------C-TG-GTACA---T-C---------AAAG--------------G----C-A--------G--G-C-----------T--G--GTCCC---Y-GG--GGCGR---C--ATA-YGC-T--Y-----TCTATG--------GCGTA---------------------TG-G-C-CG----------C-T--G-C---TCCTG--C--TC--------TT-G-----MTGGCG-----CTA-CC------SS------------C---A------------CG---G-------------GC-------------GT-AC--------------G-C-C--------A-TGG--A--------C-------C-GG------G-AS--ATGG-C--T----------------G-CA----TCG--------------T-G---C--G-----G-A-------GGCGC--GGTT----------TT--T--GTA--GGTC--T--GG-TAC--T--C---------Y-T-------GA-CCT--TG---T----CA---CC------AT--A-------C-T-A----------   311
7934|dbj|E10840.1| --------------------------AA-----A-AA-C------A-C---AGGGTTGGGGT-GTT-AACC--T--ACCAGCTCACC---GA-G--CAG--GT----A-GGAGGAAAATGCCTACCCCTA-CGGTAAGTA-----G--GAGTAGGC--AAAG--------C---AGCAAATGGC---G-GGT-T-CGGGCA-CGC---GA-CACGCTGTGA-T-A---AA-TG-TC--G--TTCCCGCC-----GAC-ACCGA-CCGTAAAC-CAAC-TAGAAAGATCT-AGCTG-GCC--CGC-AG-T--C-GGC--AATGGAGT-GAGTT-TG---G---TTTTGG---TGCGC-AC----TG-CC-C-AGT---TAAAGAGGT---ATAGAC---CG----CATA-TTC-TG-GC-C---TTTCCT---CCTT-GGGCA-ATGAGTTTGGCGCGTACTG-C----TCGT-GCCC-G-A-TGTC-TCCA-CGCT-C-G-TAGGG-GG-GGGATCCCAAG-C-T-TTCTGAGAGCCCCCGCCACT-CTGT-T--GAGCTC--A-G-TTGGAGAGTA-ACCGTG--A---A--GCG-AGAACGCGCTC-AAACCAT-GGAGT-C-TT-T-CA--ATGAT---AG-CTG-GT---AA-GT-C--C--AG---T-GGA-------GTGACTG--AG----------TAGGT---AG--CCC-C-GT-ACATTT-CAAAGTCTAG-GGCTCTTTC-AAGCTGCTCCTG--GG-C---TT-GC-AGTATGGAAAAGAAGTGGGT--TA-TCAACA-CC--A-TG-CGGA-CCCA--------A-ATGGTAGGGGC--GA--AC--A-T-----GATG-ATA-TT--TCC-CA-AC---CAGG----AGTTAACTGGAGTG---TGGCGAG-C-AG-TCT---C-CCAAGCCGCACGGGCTAAGGGAG-TC-----TC-T-GG-G-T-CCCGG-GT--G-AGG--   661
dbj|D11397.2|HPCPN ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--TT--T---C-C---TT--CT---CCT---GGC----------GG-----AC-G-------CG-----C-G-------------CG-T-C---T-G----------T-----G-C-----CTG-------------CT--TGT----G-G-----A----TG---A--------TG---------------------CT----------G-----C-T----------GAT---AG-C--------------C--C--A------GG------------CTG--AG-------------------G--CC-------AC-----C----T-TAG-AG--------AA------CCTG--G----------------TG--------GT---C--C--TCAA---------TG-CGG--C----------------GT-----C------------T-----G-TG-G---------C-C---------GG----AG----C----GCA---TGGC----C----T-T---C-TC---TC-------CT--------TC------C-T----------C---GT--G------   146
63|emb|AX008265.1| --------------------------AGCTTTTGCGATC------AAT---AAA-T--GGATCAC--AACCAGT--ATCT-CTTAAC---GATGTTCTTC-GC----A-G-ATGATGAT-TC-ATTTTT-----TAAGTATT--TG--GC-TAGTC--AAGA--------T---GATGAAT--C-------T-T-CAT-TA-T-C--TGA-TATATTGCAAATCACTCAA-TA-TCTAGACTTTCTGTT------ATTATT-A-T--TGATC-CAAT-CA-AAAAATA--AATTA-G-----A--AG-C--C-G------TGG-GT-CA-TT------G---TTATGA-A-T-C-T--C----T--TT-C-AG------AGGAA-T---ACAGACAATTG--A-CAAAATTCACA-GA-C---TT---T---C----AAG---AT---TTTAA-A-AAACTG-T----TTA--A--C-A-A-GGTC-CCTATTGTTACAGAT-GGA-AG-GG--TC--AAA-C-T-TAATAA-AG-----GATATT--TGT-TC-G-ACT-------TTGT-GATTA-GTT-TG--A---T--GCG-A-------TTC-AAA--AA-AGAATCC-TC-T-C-------T---AG-CTA-CC---A---C-CG-C--AA---T-AGA--------TC-CTGTTAGA---------TACAT---AGATCCT-C-GT--CG----CAA--TATCG-CA-T-TTTCTAA-C-G-TGATG--GA-TATATT-AA-AGT-CG-AATA-AAGTGAACAATAATTAATT-CTTTATTGTCAT--CATG--------A-ACGGC--GGAC------AT--A-TTC--AGTTG-ATAATCGGCCC-CATGTTTTCAGGTAAAAGT--AC-AGAAT----TAATTAGACGAG-T-TAGACGTTA--TCAAATAG-CTCA---A--TA--------T-AA-A-T-G-C---GT--G-AC---   605
bj|D13406.1|HPCPOLY ------------------------------------------------------------------------------CA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGATC---AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-CC-G-TGGAA-GGCGACAGCCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AT---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-C-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CGT-TCC--GCTCGTCGGCGGC-CCC-C--TAGG-GGGCG   743
50|dbj|AB008443.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCTAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   711
5914|dbj|E09288.1| -----------------------------------------------------------------------A-----TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATTA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-TAACGAGGG-CC---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   745
54|dbj|AB008445.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-CC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   711
58|dbj|AB008447.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AGACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   711
56|dbj|AB008446.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCGTAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAGC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGAT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-CGG-CAATGAGGGTC----T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCTA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-CCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-AGGCG   711
48|dbj|AB008442.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGCGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGGGC-C-CTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   711
5915|dbj|E09289.1| -----------------------------------------------------------------------A-----TCA-CTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCCAAACCCCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGTCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCACAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAACGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCCCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   745
469|gb|AY070174.1| -----------------------------------------------------------------------A-------A------CT---A----CT---GTCTTCACG-CAGAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----CCATGAGCACGA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGTGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-A-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--T----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CA---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-CGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CG-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTCGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   728
46|dbj|AB008441.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----GAAAGCGTCTAGCCATGGCG-TTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGG-GAGAGCCATAGTGGTCTGCGG--AAC-CGGTGAGTACACCG-GAATTGCCAGGACGACCGGG---TCCTTTC--TTGGATCA---A-CC-CG--CTCAATGCCTGGAGATTTGGGC-GTGCCCCCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGAC---CG-TG-CA----TCATGAGCACAA-AT-CCTAAACCTCAAAG-A-A-AAACCAAACG-TAAC-A-CCA-ACCGCCGCCC-ACA-GGACGTCAA--GTTCC---C-GGGCGGTGG--TC--AGATCGT-TGGTGG-AGTTTAC-CTGTTGCCGCGCAGGGGCCC-CA-GGTTG--GG-TGTG-CGCGCGA-C-T-AG-G-AAGAC---TTCCGAGCGGTCGCAAC-C-TC-G-TGGAA-GGCGACAACCTATCCCC-AAGGCTCGCC-G-G-C-C-CGA-------G-GGCAG---GG--C----C-TGGGCT-CAG--CCC-GGGT-AC---C-C----T-TGG-C-CCCTCT---A-TGG-CAATGAGGG-CT---T-G--GGG-TGG-GCAGG-ATGG-C--T--CCTGTCACCC---CG-TGGCTCTCGGCC----TA-GT--T-GGGGCCCCA-CA-G-A-CCCC-CGGCGTA-GGTCG---CGTA-ATT--TGGGTAA-GGTC-ATC-GA-TACCCTCACATG-CGGC-T-T---CGCCGA-CCTCATGGGGT-A--CAT-TCC--GCTTGTCGGCG-C-CCC-C-CTAGG-GGGCG   711
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2|ref|NC_004102.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF009606.1|AF009 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
67|emb|AX100563.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF011751.1|AF011 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF011753.1|AF011 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
68|emb|AX663428.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ATT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--AGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TTTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAAGC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF011752.1|AF011 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ATT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TTTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAAGC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|M67463.1|HPCCGAA -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--GT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CAC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GAATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--A-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GCG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF290978.1|AF290 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CC--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ATT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-ACA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTCG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGTA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--AGCGT--T--GGT--GGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
809|gb|AY695437.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CC--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-CG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CA-C--TTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GTTAAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---A--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-TCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-AG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCCATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAATTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--AGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1317
807|gb|AY695436.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CC--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-CG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CA-C--TTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GTTAAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---A--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-TCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-AG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCCATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAATTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--AGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1327
b|M32084.1|HPCPOLYP ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
b|M62321.1|HPCPLYPR -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCTTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCG-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCACG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-CG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--TG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CT--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--T--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTA--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGGT-TG---CAATTGCTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
6028|dbj|E66593.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCTTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCG-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCACG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-CG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--TG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CT--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--T--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTA--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGGT-TG---CAATTGCTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF271632.1|AF271 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCTTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCG-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCACG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-CG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CT--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--T--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-G-C-AAGGT-TG---CAATTGCTCTATCTAT-C-CCG-G-TCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--C-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
075|gb|AF511948.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGTTTGA---CC--GT---GCCC-G--CT---TCG-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTC-TACCATG-TCACCAACGATTG-C--CC-TA-ATT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-AGC-C-----G-A-C-G---CT--ATC-CT-GCA-C-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-T--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATCAC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AA-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--T-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CATT-G-GAC---AAC-G-C-AGGGC-TG---CAATTGCTCCATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGT--T--GGT--GGTGGC--TC--A-A--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
077|gb|AF511950.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CC--GT---ACCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACGGG-GCTT-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ATT-CGA--GC--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C-GGT-C-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-C-GC-C--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGAC-C-C-CT--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CATATCGATC-T-GCTTG-TTGGAA-G--T-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--T-C-A-AT-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---GAC-A-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCTATCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--GGCGC--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-A--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1381
6384|dbj|E08264.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACAGG-GCTT-TATCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C--GCAC-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-T-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-T--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CC--A-CGG-TAGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GATCTG--TGCG-G----GTCCG---TCTTC-C-T-TAT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-T---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
bj|D10749.1|HPCHCJ1 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACAGG-GCTT-TATCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C--GCAC-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-T-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-T--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CC--A-CGG-TAGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GATCTG--TGCG-G----GTCCG---TCTTC-C-T-TAT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-T---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
8574|dbj|E08263.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--C-ACAGG-GCTT-TATCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGG-C--GCAC-----G-A-T-G---CC--ATC-CT-GCA-T-AC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-T--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GATGAC-C-C-CC--A-CGG-TAGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-G-CGAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTACG-TGGGG-GATCTG--TGCG-G----GTCCG---TCTTC-C-T-TAT-TG--G--T-C-A-AC-TG-TT-TACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGGC-TG---CAATTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CATCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGGC--GGCGT--T--GGT--AATGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-T---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
076|gb|AF511949.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATGTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGG---CT--GT---GCCC-G--CG---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-A-C--GC-AA-C---T-C--C-TCGGG-CCTC-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-CA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C-GGC-C-----G-A-T-A---CC--ATC-CT-TCA-C-TC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-GG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----A-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGGC-C-C-CC--A-CGG-TGGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTC-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--T-GCC--A--C-CCT-CTGCTC--GGC-CCTCTATG-TGGGG-GACTTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTC-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--C-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAC-A---TAA--C-GGGT-CACCGTA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CAAC--AGCGC--T--GGT--AGTCGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CAG--G-GT-C--CC-GCAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1409
029|gb|AY615798.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CC--GT---GCCC-G--CG---TCA-GCC-TAC--C--A--AGT-A-C--GC-AA-C---T-C--C-TCGGG-CCTC-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-CA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C-GGC-C-----G-A-T-G---CC--ATT-CT-ACA-C-TC-T--CCGGG--GTG-TA-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----A-G-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTGGC-C-C-CC--A-CAG-TGGC--CAC-T--AG-----G-G-A--C--G-GC-AGACTC-CC--C-T-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGC-CACATCGATC-T-GCTCG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-TTGTTC--GGC-CCTCTATG-TGGGG-GACTTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTC-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACTT-TCT-C--C-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGAC-TG---CAACTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAC-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CAAC--AGCGC--T--GGT--AGTGGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CAG--G-AT-C--CC-CCAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1134
emb|AJ278830.1|HEC2 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCCTGA---CT--GT---ACCC-G--CA---TCA-GCT-TAC--C--A--CGT-G-C--GC-AA-T---T-C--C-TCGGG-CCTT-TACCATG-TCACCAATCATTG-C--CC-TA-ACT-CGA--GT--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C-GGC-C-----G-A-T-A---CC--ATT-CT-ACA-C-TC-T--CCGGG--GTG-TG-T--CCC-TTG-C-GTT-CG--CG-AG---GG-T-A--A---CG-C--CTCGA----G-A-T-GTTGG-GT-G-G--C-GGTAGC-C-C-CC--A-CGG-TCGC--CAC-C--AG-----G-G-A--C--G-GC-AAACTT-CC--C-A-CAAC-G-C--A-G--C-T---T--C-G---ACGT-CACATCGATC-T-GCTTG-TCGGGA-G--C-GCC--A--C-CCT-CTGTTC--GGC-CCTCTATG-TGGGG-GACTTG--TGCG-G----GTCTG---TCTTT-C-T-TGT-CG--G--C-C-A-AC-TG-TT-CACTT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-G-C-AAGAC-TG---CAACTGTTCTATCTAC-C-CCG-G-CCAT-A---TAA--C-GGGT-CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CAAC--AGCGC--T--GGT--AGTAGC--TC--A-G--C-----TGC-T--CAG--G-GT-C--CC-GCAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1409
23|emb|AX057094.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
gb|AF177040.1|AF177 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
21|emb|AX057090.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
gb|AF177038.1|AF177 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
22|emb|AX057092.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
20|emb|AX057088.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
gb|AF177039.1|AF177 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
gb|AF177037.1|AF177 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGGG--TTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC----CCC-GGTCT---CC--GC--TGC--CG-A--AGT-G-A-AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG--CT---A-CATGGTGACTAACGACTG-CA-CC--A-A-T--GACAGC--AT--TACCT-G--G--C---AG--C--TC-CA----G-GCT-G---CT--GTC-CT-CCA-CGTC-C--CCGGG---TG-CG-T--CCC-GTG-C-G---AG--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CATCTC-A------G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACCGAA-T-G-TGGC--CGTGC--AGC----G-G-C--CC-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T---GATGTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G-----TGGGG--TGATG-C-T-CG--CA--G--C-CCA-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CAG---CAC---CACT-G-GTTT--GTC---C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-ACCA---T--GAT--CTTGGCG-T---ACG--CG-A--TGCGT----G-----T-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGCGG-G-G---C-TCATTGGGG--CG-T-CA-TG  1409
dbj|D14853.1|HPCCGS -CTGCCAG-A---GCT-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTAGAG-T---CC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-TTACGCAA----C--AGGGAACC-T-C--CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTCGCTC-TTC-TA-T-CC-TGCCTGA---CA--GT----CCCTG--CT---TCG-GCC--GT--CG-G--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--T-TCGGG-GGTG-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-CA-A-T--GC--GTCCGT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C--G--------G-A-GAA---CCTGATC-AT-GCA-T--C-TG-CCCGG--GTG-TG-TG-CCC--TA-C-GTA-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-CTC--C-CTTAG--T-C-CC--A-CCG-TAGC--CGC-C--AG-----G-G-ATTC--GCGC-G---TC-CC--C-GTCAGT-G----A-GG---T---T--C-G---GCGT-CGTGTCGA-CTC-GATTG-TCGGG--G-CC-GCT--G--C-GTT-CTGTTC--GGC-TATGTATG-TAGGG-GACCTA--TGCG-G----CTCCA---TCTTC-C-T-TGT-TG--G--C-C-A-GA-TC-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CAC---CATT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CAG-G-CCAT-G---TGA--C-AGGT-CATCGAA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAATTGGTCACCC-A-C--T--GGCGCCTT--AGT--GGTGGC--AC--A-G--C-----TAC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-T---AT--GATA-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1409
6559|dbj|E08443.1| -CTGCCAG-A---GCT-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTAGAG-T---CC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-TTACGCAA----C--AGGGAACC-T-C--CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTC--T-TGCTCGCTC-TTC-TA-T-CC-TGCCTGA---CA--GT----CCCTG--CT---TCG-GCC--GT--CG-G--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--T-TCGGG-GGTG-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-CA-A-T--GC--GTCCGT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C--G--------G-A-GAA---CCTGATC-AT-GCA-T--C-TG-CCCGG--GTG-TG-TG-CCC--TA-C-GTA-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-C--CTCGA----G-G-T-GTTGG-GT-CTC--C-CTTAG--T-C-CC--A-CCG-TAGC--CGC-C--AG-----G-G-ATTC--GCGC-G---TC-CC--C-GTCAGT-G----A-GG---T---T--C-G---GCGT-CGTGTCGA-CTC-GATTG-TCGGG--G-CC-GCT--G--C-GTT-CTGTTC--GGC-TATGTATG-TAGGG-GACCTA--TGCG-G----CTCCA---TCTTC-C-T-TGT-TG--G--C-C-A-GA-TC-TT-CACCT-TCT-C--T-CC--------CAG-G-CAC---CATT-G-GAC---GAC-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CAG-G-CCAT-G---TGA--C-AGGT-CATCGAA-TGGCTTG-GGACATGATCATGAATTGGTCACCC-A-C--T--GGCGCCTT--AGT--GGTGGC--AC--A-G--C-----TAC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-T---AT--GATA-GCTG-GTG---C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1409
321|gb|AY651061.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-C-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCCC-TGC-TC-T-CT-TGCTTGA---CT--GT---GCCC-G--CT---TCG-GCC--GT--CG-G--AGT-G-C--GC-AA-C---T-C--T-TCGGG-GGTG-TACCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-CA-A-T--GC--GTCTGT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-C--A--------G-A-TAG---CTTGATC-AT-ACA-T--C-TG-CCGGG--GTG-TG-TG-CCC--TG-C-GTA-CG--CG-AG---GG-C-A--A---CG-G--TTCGA----G-G-T-GCTGG-GT-CTC--C-CTTAG--T-C-CT--A-CTG-TTGC--CGC-T--AA-----G-G-ATCC--GGGC-G---TC-CC--G-GTCAAC-G----A-GA---T---T--C-G---GCGT-CACGTCGA-CCT-GATTG-CCGGG--G-CC-GCT--G--C-ATT-CTGTTC--GGC-TATGTATG-TAGGG-CACTTA--TGCG-G----TTCCA---TCTTC-C-T-CGT-TG--G--C-C-A-GC-TT-TT-CACCC-TCT-C--C-CC--------TAG-G-CGC---CACT-G-GAC---AAC-A-C-AAGAC-TG---TAATTGCTCCATCTAC-C-CAG-G-ACAT-G---TGA--C-AGGC-CATCGAA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTC-CCCTA-CGAC--GGCGC--T--GGT--AGTAGC--CC--A-G--C-----TGC-T--CCG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CT--TGGA-C---AT--GATC-GCTG-GTG---C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
15457|dbj|D84265.2| -TTGC--G-----GCT----GCCCTGG-CG-CA-T-GGCGTTAGGG-CAA-TC---G-A-GGA--CGG-G-GTCA----A-TTATGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCAC-TGT-TA-T-CG-TGCCTTA---CT--AC---ACCA-G--CC---TCA-G-C-AAT--TC-A--AGTCA---GG--AA-T-G-C-C--T--CTGGGATC--TACCACC-TTACCAATGACTG-C--TC-GA-ACAATA---GC--AT--CG--TTT-TT----G-AGG-C-GG-A------G-ACC-A---T--TATA-CT-GCA-T-CT-T--CCAGG--CTG-TG-T--TCC-ATG-T-AT---C--AA-GGT-GGG-G-A--A---TG-GG--TC-GC---G-T-T-GTTGG-CT---CT-C-TGT--C-T-CGCC-TACC-T-TGGC--CGTCCCCAA--C----T-CATC--A-GT-A----C--CAAT---C--C-A-C--G-GG-T-T---TCGC-C--G--G--CACGTAGA-TCT-CCTCG-TC-GG--GGCC-GCG--G--C-ATT-TTGTTC--GGC-CATGTACA-TTGGA-GATCTT--TGTG-G---TAG-CG---T-ATT-C-TTGG--TA--G--GGC-A-GC-TG-TT-TA-CT-T-T-CAGG-CCT-----A--A--G-CAC---CATCAG-G-T-C-A-C-C-C-AGGAT-TG---TAACTGCTCTATATAT-G-CTG-G-CCAC-A---TCA--CGGGA--CACAGGA-TGGCATG-GGACATGATGCTCAACTGGTCGCCC-A-CGGTG-AGC----T--A-TGTGGTTTC--T---A-G--T--G--CCC-T-GA-G--A-GTAC--CC--C-AG-T--TGCT-CT--TAGA-G---GT--CATCA-C-GGG-G-G-C-ACATTGGGG--CG-T-C--T-  1404
15456|dbj|D84264.2| -TCGC--G-----GCTG--C-CTTA-G-CA-CA-C-GGTGTGAGGG-CAA-TC---G-A-GGA--CGG-G-ATCA----A-CTACGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCAC-TTC-TC-T-CG-TGCCTCA---CT--AC---ACCT-G--CC---TCG-G-C-AGT--CC-ATTA-T-A---GG--AA-C-ATCTC--T----GGTA-TT-TACCATC-TCACCAATGACTG-C--CC-CA-ACTCTA---GC--AT--CA--T-C-TA--T-G-AGG-C-GG-AC-----A-AC--A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--ATG-CG-T--GCC-GTG-T-GT---C--AA-GAC-TGG-C-A--A---T--AA-GTC-GC---A-G-T-GTTGG-GT-G-C--C-AGTA-G---CACC-CACC-C-TTGC--TGT-CGCGA-----ACG-CCTC--T-GT-T----C--C--T-A-T-AA-G-A--G-GG-T-TC--C-GC-A--G--T--CATGTGGA-CCT-TCTGG-TT-GGT-T-CA-GC---GGCC-GCT--TGCTCAGCAC-T-T-TACA-TCGGA-GATTTA--TGCG-G---CGG-CG---TGTTT-C-T-GG--TG--G--GAC-A-GC-TC-TT-CA-CT-T-T-CCGA-CCT---C-GGCA--A-CAC----ACT---A-C-C-G-T-C-C-AGGAG-TG---TAACTGTTCCATCTACAC-CGG-G-C-AT-A---TTA--CGGGG--CACAGGA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCCCCC-A-CCGTG-A-C----T--T-T--CATCACC-TCTTC-G--C-----TGC-T-GA-G--G-GT-G--CC--CCAG-T--TGCT-CC--TTGAG----AT--TGCCCTT-GAG-G-G-G--CATTGGGG--TG-T-C----  1403
1993|gb|AY859526.1| -TCGC--G-----GCTG--CGCTC--G-CG-CA-T-GGTGTGAGGG-CAA-TC---G-A-GGA--CGG-G-ATCA----A-TTATGCAA----C--AGGAAATC-T-T--CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCAC-TAC-TC-T-CG-TGCCTCA---CA--AC---GCCA-G--CT---TCG-G-C--TC--TT-A-CC-T-A-C-GGC-AA-C--TC-CAGT----GG-G-CTATACCATC-TTACAAATGATTG-C--CC-TA-ACTCCA---GC--AT--CG--TGC-TG----G-AGG-C-GG-AT-------GCT-A---T--GATC-TT-GCA-T--T-T-GCCTGG--ATGCT--T--GCC-ATG-T-GT---A--AA-GGT-CGG-C-A--A---T--CA-GTC--C---AC-CT-GCTGGCAT-G-C--T--GTG-T-C-C-CC-CACC-C-TAGC--CATAC-CAA-----ATG-CTTC--C-AC-G----C--C--C-G-C-AA---C--G-GGAT-TY--C-GC-A--G--G--CATGTGGA-TCT-TCTCG-CG-GGC-G-CC-GC---AGTG-GTT--TGCTCATC-C-T-TGTACA-TCGGG-GATCTG--TGCG-GCT-CT--C----TCTTC-T-T-GG--CG--G--GAC-A-AC-TA-TT-CA-CC-T-T-CCAG-CCC---C-G-CC--G-T-C----ATTGG-A-C-C-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAACTGCTCCATTTATA--CAG-G-CCAC-G---TTA--CCGGC--CACAGGA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAGCTGGTCGCCC-A-CAACC-A-C----T--C-T--GGTC-CTATCT-A-G--C--A--TCT-T-GA-G--G-GT-A--CC--TGAGATC-TG-T-GC----GAGT---GTGATATT--T-G-GTG-G-C--CATTGGGG---GATAC--T-  1362
emb|Y12083.1|HCV120 -TCGC--G-----GCTG--CGCTT--G-CA-CA-T-GGTGTGAGGG-CAA-TC---G-A-AGA--CGG-G-ATCA----A-TTATGCAA----C--AGGAAATC-T-T--CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCAC-TAC-TC-T-CG-TGCCTCA---CA--AC---GCCA-G--CT---TCG-G-C--TC--TT-A-CC-T-A-C-GGT-AA-C--TC-CAGT----GG-G-CTATACCATC-TTACAAATGATTG-C--TC-TA-ACTCCA---GC--AT--CG--TGC-TG----G-AAG-C-GG-AC-------GCT-A---T--GATT-TT-GCA-T--T-T-GCCTGG--ATGCT--T--GCC-CTG-T-GT---G--AG-GGT-CGG-T-A--A---T--CA-GTC--C---AC-CT-GCTGGCAT-G-C--T--GTG-T-C-C-CC-CACC-C-TAGC--CACAC-CAA-----ATG-CTTC--C-AC-G----C--C--C-G-C-AA---C--G-GGAT-TC--C-GC-A--G--G--CATGTGGA-TCT-TCTAG-CG-GGC-G-CC-GC---AGTG-GTT--TGCTCATC-C-C-TGTACA-TCGGG-GATCTG--TGCG-GCT-CT--C----TCTTT-C-T-GG--CG--G--GAC-A-AC-TA-TT-CG-CC-T-T-CCAG-CCC---C-G-CC--G-T-C----ATTGG-A-C-C-G-T-G-C-AAGAC-TG---CAACTGCTCCATTTATA--CAG-G-CCAC-G---TCA--CCGGC--CACAAGA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCGCCC-A-CAACC-A-C----T--C-T--GGTC-CTATCT-A-G--C--A--TCT-T-GA-G--G-GT-A--CC--TGAGATC-TG-T-GC----GAGT---GTGATATT--T-G-GTG-G-C--CATTGGGG---GATAC--T-  1350
15454|dbj|D84262.2| -TCGC--G-----GCTG--CGCTC--G-CA-CA-T-GGTGTGAGGG-CAA-TC---G-A-GGA--CGG-G-ATTA----A-CTATGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCA-T-C-CTGGCAC-TGC-TC-T-CG-TGCCTCA---CC--AC---ACCA-G--CC---TCG-G-C--GC--TC-A-CA-T-A-C-GGC-AA-C--TC-CAGC----GG-G-TTGTACCATC-TAACCAATGATTG----TC-CACGCTCCA---GC--AT--AG--TGC-TG----G-AAG-C-GG-AG-------GCC-A---T--GATC-CT-ACA-C--C-TAGC-TGG--TTG-TG-T--GCC-TTG-C-GT---G--AG-AGC-CGG---A--A---A--CA-TTT--C---ACGCT-GCTGGCAT-C-C--T--GT--T-T-CACC-CACC-C-TGGC--TGTAC-CGA-----ATG-CCTC--G-GT-G----C--C--T-G-C-GA-G-C--G-GG-T-TC--C-GC-A--A--A--CATGTGGA-TCT-CCTCG-CA-GGC-G-CT-GC---AGTC-GTT--TGCTC-TT-C-GATGTATA-TCGGA-GACCTC--TGCG-G-TGC---CG---TATTT-T-T-GG--CA--G--GAC-A-GT-TGGCT--A-CC-T-T-C-AG-TCCT--C-G-C---A-T-C---CAC--G-A-CAT-AAC-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCGGTTTATA--CAG-G-CCAT-G---TTA--CCGGC--CACAGAA-TGGCGTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CCACT-A-C----C--C-T--GGTC-CTGTCG-A-G--C--A--TTC-T-GA-G--A-GT-G--CC--CGAAATA--G-T-GC--TCGAG----GTG-T-TCGCC-G-GCG-G-T--CACTGGGG--TG-TCC--TG  1410
19|emb|AX057086.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG---C--TAC-ATGGTGACTAACGACTG-C--AC-CA-ATGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------G-GCT-G---C--TGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CA--TC-TC---A-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-C-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GTGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
gb|AF177036.1|AF177 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG---C--TAC-ATGGTGACTAACGACTG-C--AC-CA-ATGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------G-GCT-G---C--TGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CA--TC-TC---A-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-C-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GTGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
134|emb|AX057395.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG---C--TAC-ATGGTGACTAACGACTG-C--AC-CA-ATGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------G-GCT-G---C--TGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CA--TC-TC---A-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-C-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GTGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
62|emb|AX057317.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG---C--TAC-ATGGTGACTAACGACTG-C--AC-CA-ATGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------G-GCT-G---C--TGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---TG-CA--TC-TC---A-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-C-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GTGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
bj|D00944.1|HPCPOLP -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGT-ACCGG---C--TAC-ATGGTGACCAACGACTG-C--AC-CA-ATGATA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-A-CTCC-A------G-GCT-G---C--TGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---TA-CA--TC-TC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--A-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-AC-G--GACG--CACATTGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-TCTTTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-TG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------A-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCGTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTGGC-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
65|dbj|AB047641.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCTG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---ACCG-G--TC---TCT-GGC--GC--CC-A--AGTGA---GG--AA-C-A-C-CAGT-TCCAG---C--TAT-ATGGTGGCCAATGACTG-T--GC-TA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTCG-A------C-GCT-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-GGT-GGG-G-G--A---CA-CA--TC-TC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--T-T-CACC-AAAC-G-TGGC--CGTGC--GG--C--A-G-CC-C--G-GT-G----C-CC--T---C-AC-G-C--G-AGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATAGA-CAT-GGTGG-T--AAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTT--TGTG-G---TGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------A-CA--G-CGC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CCG-G-TCAC-G---TCA--GTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATT-C--T---G-G--C--G--TACGT-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
893|gb|AY746460.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTAGCCC-TGC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---CCCG-G--CC---TCC-G-C-TGT--TG-A--GGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGC-ACCGG---T--TAC-ATGGTGACTAATGACTG-T--GC-CA-ATAGCA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------C-GCT-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-T-GA---G--AG-GGT-GGACA-ATAA---TA-CA--TC-CC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-A-TAGC--TGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GTCG--CACATTGA-CAT-AGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-TTGCTC--CGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CG-TTGTCT-C--G-CCT-----G--A--G-CAC---CATT-G-G-TTC-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CGGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATT-C--T---G-G--C--C--TACGC-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTGGC-G-G-G-G-C-CCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1410
gb|AF169004.1|AF169 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGTGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---CCCG-G--TC---TCT-G-C-TGC--CC-A--GGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGC-ACCGG---T--TAC-ATGGTGACCAATGACTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-GCT-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-TG-T--CCC-GTG-T-GA---G--AA-AGT-GGG-A-A--A---TA-YA--TC-AC---G-G-T-GTTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--AG--C--G-G-C--CA-G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-GTGCTC--TGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TCGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TYA--CTGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTGGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
gb|AF238484.1|AF238 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGTGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--TGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CT--GT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGC--CC-A--GGTAA---GG--AA-C-A-T-AAGC-ACTAG---T--TAC-ATGGTGACTAATGATTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTA-A------G-GCC-G---C--AGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AG-AGT-GGG-T-A--A---TA-CA--TC-AC---G-A-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--AG--C--A---C--CGCG-GT-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCT--A--C-GTT-CTGCTC--CGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GC-TG-TT-CA-TTATCT-C--G-CC------G-GA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGTTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAAA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1373
gb|AF238483.1|AF238 -TCGCCAG-A---ACT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TAT--CG-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGTGAC-GG---T--TAT-ATGGTGACTAATGACTG-T--TC-CA-ATGGCA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-A-CTCC-A------G-GCC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-A-A--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TAGC--CGTGC--AG--C--G-G-C--C-TG-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-C---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-TA-TG-TT-CA-TTGTCA-C--G-CC------G-CA--A-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAT-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTGGT-G-G-G-G-C-TCATTGGGG--CG-T-CA-T-  1373
gb|AF238482.1|AF238 -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATTTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCGTCA---CC--GT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGTGAG-AC---C--TAC-ATGGTGACTAATGACTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-GCC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-T-GA---GC-GA-A-C-GGG-A-A--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--T-T-CACC-AAAC-G-TGGC--CGTGC--AG--C--A-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-CCTTTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGGTG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GC-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------GCG---G-CGC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAT-C-CTG-G-T-GCCA---TCA--CTGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGACC-A-C----C--A-T--GGTC-T--T---G-G--C--G--TACGC-AATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-TA--TAGA-C---AT--CATTAGT-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1373
gb|AF238481.1|AF238 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATTTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGTAAC-AG---C--TAT-ATGGTGACTAATGATTG-T--TC-CA-ACGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-GTTC-A------G-GAC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGA-A-A--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-CG-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-AAAC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-TAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGTTC--CGC-ACTCTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-AA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-GA--G-CGC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-C-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGACC-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCAT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATGAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1373
gb|AF238485.1|AF238 -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTCA----A-TTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGTATCA---CC--AT---TCCA-G--TC---TCT-G-C-TGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGCAAC-AG---C--TAC-ATGGTGACCAATGACTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-G-C-GG--C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AG-AGT-GGG-A-A--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAT-G-TGGC--TGTGC--AG--C--A-G-CG-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTCG-T--GAT-GTCC-GCT--A--C-GCT-CTGCTC--TGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TAATG-C-T-GG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTATCT-C--G-CC------G-GA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTA--C-CTG-GGT-ACCA---TCA--CTGGG--CATCGTA-TGGCGTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CTACC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--T--TACGT-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTAGT-G-G-A-G-C-TCATTGGGG--CG-T-TA-T-  1373
gb|AF169003.1|AF169 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTACGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGC--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGTAGC-GG---T--TAC-ATGGTGACAAATGACTG-C--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTG-A------G-GCC-G---C--GGTC-CT-TCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-TG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-A-A--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GTTGG-AT-T-C--C-GGT--C-T-CGCC-AAAT-G-TGGC--CGTGC--AG--C--G-G-CC-C--G-GT-G----C-TC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACT--CATATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-TCTCTACG-TGGGG-GACTTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CG--G-CT-C-A-GA-TG-TT-TA-TCGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAY-C-CTG-G-C-ACCA---TCT--CMGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCG-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-A--T---G-G--C--G--TACGT-GATGC-GTGT-G--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATT-GCCG-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
73|dbj|AB047645.1| -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCT-TGT-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AC---CCCG-G--TC---TCT-G-C-TGC--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-TAGTGAC-AT---C--TAC-ATGGTGACTAATGACTG-T--TC-TA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-GCC-G---C--GGCC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-TG-T--CCC-GTG-T-GA---G--AG-GGT-GGG-A-A--A---CA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-GAAC-G-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-C--C-TG-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTCG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-TCTCTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CT-C-A-GA-TG-TT-CA-TTATCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-ACCA---TCA--CTGGG--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAATTGGTCGCCC-A-CAACC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGT-GATGC-GCGT-G--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TCGA-C---AT--CATCGGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
gb|AF169005.1|AF169 -TCGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCT-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--GT---TCCG-G--TT---TCA-G-C-CGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-T-CAGCGAC-AG---C--TAT-ATGGTGACTAATGACTG-C--TC-TA-ATGACA---GC--AT--TA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-GCC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-T-GA---G--AA-AAT-GGG-A-A--A---CA-TA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--T-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--AG--C--G-G-C--C-TG-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GGCG--CACATCGA-CAT-GGTGG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-CCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGTG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACC-A-T-TTT-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-GCTA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-T--CC--TGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
71|dbj|AB047644.1| -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTCA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATTTTCT-T-G-CTAGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CC--AT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGT--CG-A--AGTGA---GG--AA-C-A-T-CAGCGAC-AG---C--TAC-ATGGTGACTAATGACTG-T--TC-CA-ATAACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTG-A------G-GCT-G---C--AGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-C-A--A---CA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTCC--GG--C--A-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GGCG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-TTGCTC--CGC-TCTCCACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-CG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AGGAG-TG---CAATTGCTCCATTTAC-C-CTG-G-C-ACCA---TCA--CTGGA--CATCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGC-TATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--TATTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--TG-T-CA-T-  1407
63|dbj|AB047640.1| -TTGCCAG-T---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CT--AC---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGCAAC-GC---C--TAT-ATGGCGACTAACGACTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-T-TG----GCA-G-CTTG-A------G-GCC-G---C--AGTC-CT-CCA-T-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AA-AAT-GGG-G-A--A---CA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-AGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-C--C-TG-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--G-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTCG-T--GTT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGCTC--CGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGTG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--C---GTCC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-CA--G-CAC---CACT-G-G-TTC-G-T-G-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-C-GCCA---TCA--CTGGG--CACCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGACC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGT-GATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATTAGC-G-G-A-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
gb|AF169002.1|AF169 -TCGCCAC-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-C---TC-TGG-A-GGA--CGG-G-ATTA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-Y-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGT-TG-T-CT-TGCATCA---CT--GT---TCCG-G--TC---TCC-G-C-TGC--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-TAGYAGC-GG---T--TAC-ATGGTGACCAACGACTG-T--GC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTTC-A------G-GCC-G---T--GGTC-CT-CCA-C-GT-C--CCTGG--ATG-TG-T--CCC-ATG-C-GA---G--MR-CGT-GRR-T-R--R---CA-CC--TC-GC---G-G-T-GTTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-AGGC-C---T-GC-G--GACG--CACCTMGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-GCT-CTGTTC--YGC-TCTATACG-TGGGA-GACCTC--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--G-CC------G-GA--A-CAT---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-T-GCCA---TCA--CTGGG--CAGCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCT-A-C----C--A-T--GATC-T--T---G-G--C--G--TACGC-GATGC-GCGT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CATCAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
67|dbj|AB047642.1| -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CT-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCTG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATTTTCT-T-G-CTGGCAC-TAC-TG-T-CT-TGCATCA---CT--GT---CCCG-G--TC---TCT-G-C-TGT--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGTGAC-AT---C--TAC-ATGGTGACTAATGACTG-T--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTCC-A------G-ACC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-GT-T--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-T-GA---A--AG-AAT-GGG-A-G--A---TA-CA--TC-AC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CACC-AAAC-G-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-CG-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACG--CACATCGA-CAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C-ACT-CTGCTC--TGC-CCTTTACG-TGGGG-GACTTC--TGCG-G----AG--G-GCTGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-TG-TTGTCT-C--G-CC------A-CA--G-CAC---CATT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAT-C-CTG-G-C-ACCA---TCA--CTGGA--CATCGTA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGACC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---C-G--C--G--TACGC-GATGC-GTGT-T--CC--CGAGAC--CA-T-CG--TGGA-C---AT--CATTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
69|dbj|AB047643.1| -TCGCCAG-A---GCC-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-AGA--CGG-GTGT-A----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TA-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCTC-TAC-TG-T-CC-TGCATCA---CT--GT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-CGC--CC-A--AGTGA---AG--AA-C-A-C-CAGCAGC-AG---C--TAC-ATGGTGACTAACGACTG-C---CACA-ATGACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTCG-A------G-GCC-G---C--GGTC-CT-CCA-C-AT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-ATG-C-GA---G--AA-AGT-GGG-G-A--A---CA-CA--TC-TC---A-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-GGT--C-T-CGCC-AAAC-G-TAGC--CGTCC--GG--C--A-G-CC-C--G-GC-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGC-T---T-GC-G--GACA--CACATCGA-TAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCT--A--C-GCT-TTGCTC--CGC-TCTCTATG-TGGGG-GACTTT--TGCG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CA--G-CC-C-A-GA-TG-TT-CA-TTGTCT-C--A-CC------G-CAA-A-C-C---CATT-G-G-TTT-G-T-T-C-AGGAG-TG---CAATTGCTCCATCTAT-C-CTG-G-T-GCCA---TCT--CTGGA--CATCGTA-TGGCGTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CGGTC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGT-GGTGC-GCAT-T--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CGTTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
61|dbj|AB047639.1| -CCGCCAG-A---GCT-----GTC--G-CG-CA-C-GGCGTGAGAG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-GTTA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCCG-GT--TTCCCCTTT--------TCTATCTTCT-T-G-CTGGCCC-TGT-TG-T-CC-TGCATCA---CC--GT---TCCG-G--TC---TCT-G-C-TGC--CC-A--GGTGA---AG--AA-T-A-C-CAGTAGC-AG---C--TAC-ATGGTGACCAATGACTG-C--TC-CA-ATGACA---GC--AT--CA--C-T-TG----GCA-G-CTCG-A------G-GCT-G---C--GGTT-CT-CCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-T--CCC-GTG-C-GA---G--AG-AGT-GGG-G-A--A---TA-CG--TC-AC---G-G-T-GTTGG-GT-G-C--C-AGT--C-T-CGCC-AAAC-A-TGGC--TGTGC--GG--C--A-G-CC-C--G-GT-G----C-CC--T---C-AC-G-C--A-GGGT-C---T-GC-G--GACG--CACATCGA-TAT-GGTTG-T--GAT-GTCC-GCC--A--C--CTTCTGCTC--TGC-TCTCTACG-TGGGG-GACCTC--TGTG-G---CGG--G-G-TGATG-C-T-CG--CG--G-CC-C-A-GG-TG-TT-CA-TCGTCT-C--G-CC------G-CA--G-TAC---CACT-G-G-TTT-G-T-G-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCCATCTAC-C-CTG-G-C-ACCA---TCA--CTGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGCC-A-C----C--A-T--GATC-C--T---G-G--C--G--TACGT-GATGC-GCGT-C--CC--CGAGGT--CA-T-CA--TAGA-C---AT--CGTTAGC-G-G-G-G-C-TCACTGGGG--CG-T-CA-T-  1407
08|dbj|AB031663.1| -TTGCCAG-A---GCA-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-ATAA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-A-CTAGCTC-TCT-TG-T-CT-TGCATGT---CT--GT---ACCA-G--TA---TCC-G-C-TGT--GG-A--GGTCA---AG--AA-C-A-C-CAGT--C-AGAT-C--TAC-ATGGCCACCAATGATTG-C--TC-CA-ACAACA---GC--ATTACG--T----G----GCA-A-CTTG-AA-----G-G-T-G---C--GGTA-CT-ACA-T-GT-T--CCTGG--TTG-CG-T--TCC-ATG-C-GA---GT-CG-A-C-GGG-C-A--A---CA-TA--TC-GC---G-G-T-GCTGG-AT-A-C--C-AGT--C-A-CACC-TAAC-G-TCGC--CGTGA--GG--G--A-G-CG-C--G-GG-G----C-GC--T---T-AC---C--AAAGG--TC--T-GC-G--GACG--CATATCGA-T-TTGATCG-T--GGT-GTCC-GCC--A--C-GTT-CTGCTC--CGC-TCTTTACA-TAGGG-GATGTT--TGTG-G---TGC--G-ATT-ATG-A-T-AG--CG--G-CC-C-A-GG-CA-AC-CA-TCATTT-C--G-CC------G-CA--A-CAC---CAC--A-C-TTTTG-T-T-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCCATTTAC-C-C-G-G---GCCACG-TCA--CAGGA--CACCGTA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-TCC-AGCAACC-A-C----C--A-T--GATC-A--T---G-G--C--A--TACTT-CATGC-GCGT-C--CC--TGAAGT--CG-T-TC--TGGA-C---AT--CATCA-CTG-G-A-G-CG-CACTGGGG--CG-T-AA-T-  1408
3141|dbj|D50409.1| -TTGCCAG-A---GCT-----CTC--G-CT-CA-T-GGGGTGAGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGG-G-ATAA----A-TTATGCAA----C--GGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTTC-T-T-TTAGCCC-TCT-TG-T-CT-TGTATCT---CT--GT---GCCA-G--TT---TCC-G-C-TGT--AG-A--AGTCA---GA--AA-C-A-C-CAG---C-AGTT-CA-TAC-ATGGCGACCAACGATTG-C--TC-TA-ACTCCA---GC--AT--CG--T-T-TG----GCA-G-CTCG-AA-----G-G-C-G---C--AGTG-CT-CCA-T-AC-T--CCTGG--ATG-TG-T--CCC-CTG-T-GA---GA-AG-A-CCGGA---A--A---CA--A--GA-GC--CG-A-T-GTTGG-GT-G-C--C-AGT--C-A-CTCC-CAAT-A-TAGC--TATAA--AT--C--A-A-CC-C--G-GC-G----C-TC--T---C-AC---T--AAGGGG-T---T-GC-G--AGCG--CACATCGA-TGTC-ATCG-T--GAT-GTCT-GCT--A--C-GCT-CTGTTC--TGC-CCTCTATG-TGGGG-GATGTG--TGTG-G---CGC--G--TTGATG-A-T-AG--CC--G-CT-C-A-GGTCG--T-CG-TCGTAT-C--G-CC------A-CA--G-CAC---CACC-A-C-TTT-G-T-C-C-AGGAA-TG---CAACTGTTCCATATAC-C-C-G-G---GC-AAGATCA--CGGGG--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CTACC-A-C----C--A-T--GCTC-C--T---G-G--C--G--TACTT-GGTGC-GCAT-C--CC--GGAGGT--TG-T-CC--TGGA-C---AT--CATCA-CTG-G-G-G--GTCACTGGGG--CG-T-GA-T-  1407
gb|AF238486.1|AF238 -TCGCCAG-A---GCT-----CTG--G-CA-CA-C-GGTGTTAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-ATAA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCT-T-A-CTTGCCC-TCC-TG-T-CA-TGCGTCA---CA--GT---GCCA-G--TG---TCT-G-C-AGT--GG-A--AGTCA---GG--AA-C-A-T-CAGT-TCTAG---C--TACTACG-CCACTAATGACTG-C--TC-GA-ACAGCA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTA--ACC----A-A-C-G---C--AGTT-CT-CCA-T-CT-T--CCTGG--ATG-TG-T--CCC-ATG-T-GA---G--A--A-T--GACA-ATGG---CA-CT--TT-GC---G-C-T-GCTGG-AT-A-C--A-AGT--A-A-CACC-TAAT-G-TGGC--TGTAA--AA--C--A-C-CG-C--G-GC-G----C-AC--T---C-AC-T-C--ACAA-C-C---T-GC-G--AACG--CACGTCGA-CAT-GATCG-T--AAT-GGCA-GCT--A--C-GGT-CTGCTC--GGC-CTTGTACG-TGGGA-GATGTG--TGCG-G----AGCCG---TGATG-A-T-CG--T---G-TCGC-A-GGCT--CT-CA-TAGTAT-C--G-CC------A-GA--A-CGC---CACA-A-C-TTC-A-C-C-C-AAGAG-TG---CAATTGTTCCATCTAC-C-AAG-G-TCAT-A---TCA--CCGGC--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGCTGAACTGGTCACCA-A-CT-CTTA-C----C--A-T--GATC-C--T---C-G--C--C--TACGCTGCT-C-GCGT-T--CC--CGAGCT--GG-C-CC--TTGA-A---AT--TGTCTTT-G-GCG-G-C--CACTGGGG--TG-T-GG-C-  1371
dbj|D10988.1|HPCJ8G -TCGCCAG-A---GCT-----CTG--G-CA-CA-C-GGTGTTAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-G-ATAA----A-TTACGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTTT-T-G-CTTGCTC-TTC-TG-T-CA-TGCGTCA---CA--GT---GCCA-G--TG---TCT-G-C-AGT--GG-A--AGTCA---GG--AA-C-A-T-TAGT-TCTAG---C--TACTACG-CCACTAATGATTG-C--TC-AA-ACAACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTC--ACT----G-A-C-G---C--AGTT-CT-CCA-T-CT-T--CCTGG--ATG-CG-T--CCC-ATG-T-GA---G--A--A-T--GATA-ATGG---CA-CC--TT-GC---A-T-T-GCTGG-AT-A-C--A-AGT--A-A-CACC-CAAC-G-TGGC--TGTGA--AA--C--A-C-CG-C--G-GT-G----C-GC--T---C-AC-T-C--GTAG-C-C---T-GC-G--AACA--CACGTCGA-CAT-GATCG-T--AAT-GGCA-GCT--A--C-GGC-CTGCTC--GGC-CTTGTATG-TGGGA-GATGTG--TGCG-G----GGCCG---TGATG-A-TTC---T---A-TCGC-A-GGCT--TT-CA-TGGTAT-C--A-CC------A-CA--A-CGC---CACA-A-C-TTC-A-C-C-C-AAGAG-TG---CAACTGTTCCATCTAC-C-AAG-G-TCAC-A---TCA--CCGGC--CATCGCA-TGGCATG-GGACATGATGCTAAGCTGGTCTCCA-A-CT-CTTA-C----C--A-T--GATC-C--T---C-G--C--C--TACGCCGCT-C-GTGT-T--CC--CGAACT--GG-T-CC--TCGA-A---AT--TATTTTC-G-GCG-G-C--CATTGGGG--TG-T-GG-T-  1408
41|dbj|AB030907.1| -TCGCCAG-A---GCT-----CTG--G-CA-CA-C-GGTGTTAGGG-T---CC-TGG-A-AGA--CGG-G-ATAA----A-TTATGCAA----C--GAGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCT-T-A-CTTGCTC-TTC-TG-T-CG-TGCGTTA---CA--GT---GCCA-G--TG---TCT-T-C-AGT--GG-A--AATCA---GG--AA-C-A-T-CAGC-ACTAG---C--TACTACG-CCACTAATGATTG-C--TC-GA-ACAACA---GC--AT--CA--C-C-TG----GCA-G-CTC--ACT----A-A-C-G---C--AGTT-CT-CCA-T-CT-T--CCTGG--ATG-TG-T--CCC-ATG-C-GA---G--A--A-T--GACA-ATGG---TA-CC--TT-GC---G-C-T-GCTGG-AT-A-C--A-AGT--A-A-CACC-TAAT-G-TGGC--TGTAA--AA--C--A-C-CG-C--G-GT-G----C-AC--T---C-AC-T-C--ACAA-C-C---T-GC-G--AGCA--CACGTCGA-TGT-GATCG-T--AAT-GGCA-GCT--A--C-GGT-CTGCTC--GGC-TCTGTACG-TGGGA-GATGTG--TGTG-G----GGCCG---TGATG-A-T-CG--T---G-TCGC-A-GGCT--CT-TA-TAGTAT-C--G-CC------A-GA--A-CGC---CACA-A-C-TTT-A-C-C-C-AAGAG-TG---CAACTGTTCCATCTAC-C-AAG-G-TCAT-A---TCA--CTGGC--CAGCGCA-TGGCATG-GGACATGATGCTGAATTGGTCACCA-A-CT-CTTA-C----C--A-T--GATC-C--T---C-G--C--C--TACGCTGCT-C-GTGT-T--CC--CGAGTT--GG-T-CC--TGGA-A---AT--TGTCTTC-G-GCG-G-C--CATTGGGG--TG-T-GG-T-  1408
emb|Y11604.1|HCV4AP -TCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCAGGG-C---TT-TGG-A-GGA--CGG-G-ATCA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TC-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCAC-TTC-TT-T-CG-TGCCTGA---CT--GT---CCCC-G--CT---TCG-G-C-CGT--T--A--ACT-A-T-CGC-AA-T-GTCTCAG--GC-AT---C--TACCATG-TCACCAATGACTG-C--CC-GA-ATT-CAA--GC--AT--AG--T-G-TA--T-G-AGG-C-CG-AC-----C-ATC-A---C---ATC-AT-GCA-C-CT-T--CCAGG--TTG-CG-TG-CCCTGCG-T-GA---G--AG-AG--GGG---A--A---T--CA-GTC-AC---G-C-T-GCTGG-GT-GGCC-C---T--T-A-CTCC-TACC-G-TCGC--AGCGC------C--ATA-CATC--G-GC-G----C-AC------C-GC-T-T--G-AGTCCT---T-AC-G--GA-GT-CATGTGGA-TTT-GATGG-T--GGG-GGCC-GCC--A--CTG-T-CTGCTC--GGG-TCTTTACA-TCGGG-GACCTG--TGTG-G---CG---G-CTTGTTC-C-T-AGT-TG--G--C-C-A-GA-TG-TT-T--TCAT-T-CC-GACC------A-CG--G-CGC---CACT-G-GAC-C-A-C-C-C-AGGAT-TG---CAATTGTTCCATCTAC-A-CAG-GGC-AC-A---TTA--CAGGC--CACAGAA-TGGCCTG-GGACATGATGATGAACTGG-AGTCC-AACAACC-A-C----C--T-T--AGTT-C--T---C-GCCCAGG--T-CAT-GA-G--G-AT----CC--C-AA-C--CACT-CTGGTAGA-C----T--TACTCTCTG-GAG-G-C--CACTGGGG--TG-TCC--TC  1347
15455|dbj|D84263.2| -TCGCT-GCA---GCG-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-C---CG-TAG-A-GGA--CGG-G-ATTA----A-CTACGCAA----C--AGGGAACC-T-T--CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCA--TTG-TTGTCC--TGCCTTA---CTACGC----CT--G--CC---TCA-G-C-AGT--GC-A---CT-A---TGCCAA-C-AA---A-T--CTGGTATC--TACCATC-TGACCAATGATTGTC--CC-A--ACAGCA---GC--AT--CG--T-G-TA--C-G-AGG-C--GGA------A-G---ATTTC---ATC-AT-GCA-C-CT-A--CCTGG--GTG-TG-T--CCC-GTG-T-AT---C--A--AGTCAGG-T-A--A---CG-GG--TC--T--AG-C-T-GTTGG--CTG-C--C-GGC--C-A-CGCT-CA-CCA-TCGCGGTGC-CGAA-TGCT------TCC--A-TA------C-CC-GT---C--C-G--T-G--GGT-TC--C-GC-A--G--A--CATGTGGA-TCT-CATGG-TG-GGC-G-CT-GCT--G--C-ATT-TTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGC-GACCTC--TGTG-G----AG--GCA-TCTTT-T-T-GG--TC--G--GAC-A-GC-TC-TT-CT-CC-T-T-CA-A-TC-C--CCG-C-C-G-C-C----ACT-G-G-----G-TAGTCCAAGAC-TG---CAATTGTTCCATCTAT-G-TTG-G-TCAT-A---TTA--CCGGC--CACAGGA-TGGCATG-GGATATGATGATGAATTGGTCTCCA-A-CTGCA-A-C----C--C-T--GGT--C--T---T-G-TC--G--TATGT-CATGC-GAAT-A--CC-TC-AGGT---GAT-CA--T-GGAC---AT--C-TTCACTG-GCG-G-T--CACTGGG----G---C----  1400
dbj|D63822.1|HPCJK0 -TCGC-AGCA---GCT-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-C---TG-TTG-A-GGA--CGG-G-GTAA----A-TTATGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-CTGGCAC-TTC-TT-T-CG-TGCCTAA---CT--GT---ACCA-G--CC---TCG-G-C-AGT---C-A--ATT-A---TGCCAA-T-AAG--A-G--C-GGCATC--TACCATC-TTACCAATGACTG-C--CC-AA-ACAGCA---GC--AT--GG--T-G-TA--C-G-AGG-C-CG-A------G-G-C-AAT-C---ATC-CT-GCA-C-CT-T--CCAGG--GTG-CG-T--TCC-GTG-C-AT---C--AGGA-CCGGA---A--AT--CA--G--TC--C--AG-G-T-GCTGG-AC-A-C--C-GG---CGA-CGCC-CA-C---T--CT-TGC-C--A-TCCCAA-A--TTC--A--A------C-T--GT-G-C--CTG-CTAGCGGGT-TC--C-GCCA--G-CA--CA--TCGA-CCT-CATGG-TT-GGC-G-CT-GCC--G--C-ACT-CTGTTC--GGC-TATGTATT-TGGGC-GATTTG--TGCG-G----AG--G-AGTCTTC-C-T-GG--TA--G--GGC-A-AC-TC-TT-CA-CT-T-TTCG-A-CC-C--C-G-CAT-A-CAT-----CA-G-A-C-T-G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCCATCTAC-A-CCG-G-CCAT-G---TTA---CGGGG-CACAGGA-TGGCGTG-GGACATGATGATGAATTGGTCGCCA-A-CCGCT-A-CATT-C--G-T--GGT--C--T-------CCA-G--CGC-T-C-TAC-GGGC-G--CC-AC-AGGTCTTG-T-T---T-GA-C---AT--C-TTTGCGG-GCG-G-C--CATTGGG----G---T----  1400
gb|AF064490.1|AF064 -TCGCAAG-G---GCT-----CTC--G-CA-CA-C-GGTGTGAGGG-T---CC-TTG-A-GGA--CGG-G-GTAA----A-CTATGCAA----C--AGGGAAT--T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTTA-T-C-CTTGCAC-TTC-TT-T-CA-TGCCTGA---CT--GT---CCC--GA-CC---TCT-G-C-CGT--TC-C---CT-A-C-CGA-AA-T-G-C--C-T--CTGGGGTT--TATCATG-TCACCAATGATTG-C--CC-AA-ACTCYT---CC--AT--CG--T-C-TA--T-G-AGG-C-TG-A------A-G---AC--CT-GATC-TT-ACA-C-GC-A--CCTGGTTGCG-TG-C--CCT-GTG-T--T---A--GGCA---GGG-T-A--A---T---G--TCAGT--AG-G-T-GCTGG-GT---C--CAGAT--C-A-CCCC-CA-C-A----C--TGT-C--AGCCCCGA-G-CCTC--G-GA-G----C-G--GT---C-ACGG-CT--C---C-TCTTC-GG-A--G--GG-C-CGTTGA-CTA-CTTAG-CG-GGG-G-GG-GCT--G--C-CCT-TTGCTC--CGCGT-TATACG-TCGGA-GAC--G--CGTGCG----GG--GCAGTGTTT-T-T-GG--TA--G--GTC-A-AA-TG-TT-CA-CC-TAT--A-G-CCCT--C-G-C-CGG-CAT----A---ATG-T-T-G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCCATTTAC-A-GTG-G-CCAT-A---TCA--CCGGC--CACCGGA-TGGCATG-GGACATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAACA-G-C-TT-T--GGT--GATGGC----------CCA-G--T-TGT---TAC-GGAT-T--CC-CC-AGGT---GGT-CAT-T-GA-C---AT--CATT-GCCG-G-G-GCC--CACTGGGG---GGT-CT-T-  1313
emb|Y13184.1|HCV148 -TCTCAAG-G---GCT-----CTC--G-CA-CA-C-GGTGTGAAGG-T---TC-TTG-A-AGA--CGG-G-ATAA----A-CTATGCAA----C--AGGGAAT--C-TA-CCCG-GT--TGCCCTTTC--------TCTATCTTTG-T-C-CTTGCAC-TTC-TT-T-GG-TGCCTGA---CC--GT---CCCC-G--CT---TCC-G-C-AGT--TC-C---TT-A-C-CGT-AA-T-G-C--T-T--CTGGGGTT--TATCATG-TCACTAATGATTG-C--CC-CA-ACTCTT---CC--AT--AG--T-C-TA--C-G-AGG-C-CG-AC-----A-----AC--CT-GATC-TT-ACA-C-GC-A--CCTGGTTGTG-TG-C--CCT-GTG-TCCT------GG-A---AGA-T-A--A---T---G--TCAGT--AG-G-T-GCTGG-GT---C--CAAAT--C-A-CCCC-CA-C-G----C--TGT-C--AGCCCCGA-G-CTTC--G-GA-G----C-A--GT---C-ACGG-CC--C---T-TCTTC-GG-A--G--AG-C-CGTTGA-CTA-CTTAG-CA-GGA-G-GG-GCT--G--C-CTT-CTGCTC--CGCGT-TATACG-TCGGA-GAC--G--CGTGTG----GG--GCATTATCC-T-T-GG--TA--G--GCC-A-AA-TG-TT-CA-CC-TAT--AAG-CC-T--C-G-C-CAG-CAT----ACT-ACG-----G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCCATTTAC-A-GTG-G-CCAT-A---TTA--CCGGC--CACCGGA-TGGCATG-GGACATGATGATGAAATGGTCCCCT-A-CGACG-G-C-CC-T--GCT--GATGGC----------CCA-G--T-TGT---TGC-GGAT-T--CC-CC-AGGT---GGT-CAT-T-GA-C---AT--CATT-GCCG-G-G-GGC--CACTGGGG---GGT-CC-T-  1346
9761|dbj|D89872.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1068
dbj|D16435.1|HPCT2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
6516|dbj|E08399.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1397
1981|dbj|E03766.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1068
6258|dbj|E09631.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1397
dbj|D90208.1|HPCJCG -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1397
6577|dbj|E08461.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-TT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-AGC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TTGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1397
dbj|D11355.1|HPCJTB -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TATC--A--GGT-G-C--GC-AA-CCG-----AT--CCGGGC-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-G-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-GT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ACC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-CATGTACG-TTGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1409
dbj|D11168.1|HPCJTA -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TATC--A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-C---AT--CCGGGC-TG-TACCATG-TCACGAATGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-G-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-GC-C---TC--C--CG-T-T-GTTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ACC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1409
bj|D63857.1|HPVHCVN -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TGGCC-G-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-G-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---CT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GTG------G-A-C-A---T--GATC-ATCG-A-T-AG-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-T-A--A-C-CT-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-CC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-CCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AA-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-G--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-A-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGCTG-GGG-G-C-C-ACTGGGG--GG-T-TC-TG  1316
b|U01214.1|HCU01214 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTAGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCACG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-A--A-C-TC-C---TC--T--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----AG-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCT--G-CAT---CA---G-A-CG--G-T-C-C-AGGAC-TG---TAATTGCTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-C---T-AA-CAGGC--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAGC--AGC-C--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1410
64|dbj|AB049099.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TT-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TC-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-GA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--C-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCGGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAG-C-A--A-T-TA-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-T-AAC-A-GC-G---TC-CC--T-A-CCAT-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACATCGA-TTT-GCTCG-TG-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-C---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--GG-T-CC-TG  1409
dbj|D14484.1|HPCJRN -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CT--GT---CCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGGG-GA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCGGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-TC-C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ACC-A-CC-G---TC-CC--T-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-TCAT-T---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF054255.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054247.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
31|emb|CQ819761.1| -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF054258.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GC---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054251.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CG-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GC---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054257.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054252.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TA---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054248.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CA--GG-A---GGG-T-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TA---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF054254.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----AG-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1255
gb|AF054249.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----AG-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1410
bj|D10750.1|HPCJ491 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----AG-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF054259.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-G--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054253.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-G--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--A-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054256.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-A--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-G--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAC-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1254
gb|AF054250.1|AF054 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGG-Y-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1399
bj|D13558.1|HPCJ483 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-CAG--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-T---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF207758.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---CC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-CA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---AGG-C-A--ATCA---C---TC--T--CG-T-T-GCTGG-GC-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GAC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207765.1|AF207 -TTGCCAG-A---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AT-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--T-G-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TT-CC--C-A-CTAC-AAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTTG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-T---T-GT-CAGGC--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGG-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-C-CG--TGGA-C---GT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207762.1|AF207 -TTGCCAG-A---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--CGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--T-G-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TT-CC--C-A-CTAC-AAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-TGT-GCTTG-TT-GG--GGCG-GCT--G--T-CCT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AG--C--CTTAGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
110|gb|AY045702.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TG-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-AC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GGC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--A-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--GGC-C--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--TG-T-CC-TA  1411
gb|AF165062.1|AF165 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A---TA-C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-G-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GT-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-AG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165061.1|AF165 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CT--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCACG-TCACAAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A---TA-C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-G-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GT-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-AG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CGAC--AGC-C--CT-AGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165058.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCT-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-CA-TACCAGG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-TT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAC-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-C-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165057.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-CA-TACCAAG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-TT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-C-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165050.1|AF165 -TTGCCAG-G---GTC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-C---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-T--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--G-A-CTCC-CA-C-GTTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-CC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-TTT-CTGCTC--CGT-CATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTTG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCGCCC-A-CAGC--AGC-C--TT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAA-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GAT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165049.1|AF165 -TTGCCAG-G---GTC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-C---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-T--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--G-A-CTCC-CA-C-GTTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-CC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-TTT-CTGCTC--CGT-CATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTTG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCGCCC-A-CAGC--AGC-C--TT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAA-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GAT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207759.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-TT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGC-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CCCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-ACA-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGG-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---AA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---TAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-GT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207770.1|AF207 -CAGCCAG-G---GCC-----CTT--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TA-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--CC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-C-T--C--CTC--C--AG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--T-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTN---TCTTC-C-T-TG--T--CT-CA-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-TCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207752.1|AF207 -CTGCCAG-G---GTC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-TA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTT-CA--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GTTGGC--GGC-T--AG----GA-A-TAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--TGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---AG---G-A-CA--A-T-A-C-AAGAA-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--TT-AGT--AGT-G---TC----G--CA-A-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165052.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-GGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165051.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-GGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
43|dbj|AB080299.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGCTTGA---CT--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-G-A--A-CAC--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---A-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAGC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
4375|dbj|D85516.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGT-TG-T-CT-TGTTTAA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-G-A--A-CAT--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-CTT-TTGCTC--TGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCTG--G-CAT---GA---G-A-CT--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----A--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
66|dbj|AB049100.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AAG-CA-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-TG--GG-A---GAA-T-A--A-CAT--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-T-AAC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-CTT-TTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT----AT--G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-GGT--GAT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AA-T-CC-TG  1378
gb|AF165060.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CA-CG-CCC--TG-C-GTG-CG--GG-A---GGG-C-A--A-CAT--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GT-G---TC-CC--T-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-TTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165059.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGT-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CA-TG-CCC--TG-C-GTG-CG--GG-A---GGA-C-A--A-CAT--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GT-G---TC-CC--T-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-TTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207767.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAATGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCA------G-A-T-A---T--CATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--ATG-CA-CA-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A--AT--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-ACTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-GC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TGT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---CA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCGATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGT-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207763.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCT-----CTG--G-CA-CA-C-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-GGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACA-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--CATC-AT-GCA-T-AT-T--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AAA-C-A--A-CAT--C---TC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-G-CTCC-CA-C-GCTCGC--AGC-T--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----GC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-CTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-AT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCACTCTAT-C-CTG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GCT-G---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
60|dbj|AB049097.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCG-A--CA---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-TC-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-G-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AA-G--A-CGC-CACGTGGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAT-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GACAG-GGG-G-C-C-ACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
gb|AF207756.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCACG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ATC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T--TACAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207772.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTA--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAATGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCA------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AG-C--CCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----TC-G--G-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC-T--C-GTCG--G-CAT---CA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207769.1|AF207 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-C---TG-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCC-TAC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AAT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-TC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AG--CTA--A---T--CT-CTC--C--CG-T-T-GCTGG-AT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTAGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTTG-TC-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCA--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTA--CGTCG-G-CCAC-A---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
48|dbj|AB049091.1| -CTGCCAA-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGAGC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAGC--AGC-C--CT-CGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1327
42|dbj|AB049088.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--AT-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AGA-C-A--A-C-G--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-AC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF207753.1|AF207 -CTGCCAG-G---GTC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCT--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCC-A-CAGC--AGC-C--TT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---GT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--GG-T-CC-TG  1397
gb|AF207754.1|AF207 -CCGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CA---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACA-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-AGC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GGC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--A-C-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--AT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
52|dbj|AB049093.1| -CAGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCCCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTA-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ACC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--T-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-C---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----A--CA-G-TTCC-T-C-CG--G-AT-C--CC-TCAAG-C--CG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GGT-A-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
dbj|D10934.1|HPCRNA -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-C---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--GGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AA-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-TCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-A---T-AA-CAGGC--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-C---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
5714|dbj|E07579.1| -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-A-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---ACCA-G--CT---TCC-G-C-T-CA-TG-A--GGT-G-C--GT-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCG-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCT-A-CC-A---TC-CA--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CAC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-CAT---GC---G-A-CA--T-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCGATCTAC-C-CCG-G-CCAC-G---C-GT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-CGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TCGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1372
gb|S62220.1|S62220 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-A-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---ACCA-G--CT---TCC-G-C-T-CA-TG-A--GGT-G-C--GT-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCG-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCT-A-CC-A---TC-CA--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CAC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-CAT---GC---G-A-CA--T-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCGATCTAC-C-CCG-G-CCAC-G---C-GT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-CGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TCGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1408
856|gb|AF139594.2| -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---ACCA-G--CT---TCC-G-C-T-CA-TG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCT-A-CC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CAC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-CAT---GC---G-A-CA--T-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCGATCTAC-C-CCG-G-CCAC-G---C-GT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-CGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TCGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
62|dbj|AB049098.1| -CAGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GGC--A-T----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTTG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-CTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTT-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--C-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAC-C-CTG-G-CCAT-G---T-GT-CAGGC--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAGG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
gb|AF207774.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TA-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--C-G-AAG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T--CTC--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-G--G-C-T--C--TTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-ACC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GGC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-CTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---CA---G-A-CG--T-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-GA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CT--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
6657|dbj|E10035.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGCCTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-GTC-A-CC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GT---G-A-CA--T-T-A-C-AGGAC-TG---TAACTGCTCAATTTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-GT-CGGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1400
gb|M58335.1|HPCHUMR -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGCCTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--AGC-C--AG----GA-A-C-GTC-A-CC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GT---G-A-CA--T-T-A-C-AGGAC-TG---TAACTGCTCAATTTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-GT-CGGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1400
b|L02836.1|HPCCGENO -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-TTAGCCT-TGC-TA-T-CC-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-C---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---AGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A--CGA---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-G----T-----AC-G--A-CGG-CATGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTCTTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--A-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-TCAAG-C--CG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGT-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1398
204|gb|AY460204.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TA-T-CC-TGCTTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CTGGGA-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-T--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AG-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--TTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAA-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTTG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-AC-TG-TT-CACTT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-TCAT-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CT-TG  1409
b|U16362.1|HCU16362 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---GC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AC---CCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-C---GT--CCGGGA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-AC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-T----T-----GC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGTA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCGC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GAC-A-GGG-T-C-CCACTGGGG--AA-T-CC-TG  1410
633|gb|AY587844.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGGG-TT-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCT------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GC-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAT-GGC--A-A----T-----GC-G--A-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TCCTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCT--G-CAT---GA---G-A-TA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCTATCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--GG-T-CC-TA  1357
gb|AF207766.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAA-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTTG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GACCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-GGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF208024.1|AF208 -CTGCCAG-G---GCC-----CTA--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-TC-C--CCCGG--GTG-TG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A---TG-T--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GGC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-C---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
dbj|D50480.1|HPCK1R -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-T--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGC-TG-TACCATG-TCACGAACGATTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-CAG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCGGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---TAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
dbj|D50483.1|HPCK1S -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-C-CC-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-T--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGC-TG-TACCATG-TCACGAACGATTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GAG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCGGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--G-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--TGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---TAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
68|dbj|AB049101.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTAA---CC--AT---CCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-T-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-TT-GCA-C-AC-C--CCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AA----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----GC-G--G-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-CTT-CTGTTC--CGC-TATGTACA-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCA-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-TCG-G-CCAC-A---T-AA-CAGGT--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--CGT-A---TC----A--CA-A-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
42|dbj|AB154206.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-CAG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCT--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-ATT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGT-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
40|dbj|AB154205.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GAG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCT--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-ATT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGT-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AA-T-CC-TG  1397
10|dbj|AB154190.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
08|dbj|AB154189.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
186|dbj|AB154178.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CT--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-CGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGT-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TA--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--AGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
184|dbj|AB154177.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CT--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-CGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGT-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TA--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-A-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--GGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
30|dbj|AB154200.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAT-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-TA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAG-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-GGT--GGT-G---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
28|dbj|AB154199.1| -CTGCCAG-A---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
190|dbj|AB154180.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-CAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--A-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-G-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
188|dbj|AB154179.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-CAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--A-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-G-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
194|dbj|AB154182.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGG-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-CAT--TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGAAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CA-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TTC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GT---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
192|dbj|AB154181.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CA-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TTC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GT---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-T--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
02|dbj|AB154186.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-AC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---GT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
00|dbj|AB154185.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-AC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-AC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---GT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
14|dbj|AB154192.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-TG--T--CT-CA-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTCG--G-CAT---GG---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-A---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
12|dbj|AB154191.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCAT-TGC-TG-T-CT-TGCTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GG---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
38|dbj|AB154204.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GC-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
36|dbj|AB154203.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GC-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-T---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
198|dbj|AB154184.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-T-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--TTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TT-CC--C-A-CTAC-GTC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-CTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-G--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----A--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CT--TGGA-C---GT--GGT-AGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
196|dbj|AB154183.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-T-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--TTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TT-CC--C-A-CTAC-GTC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-G--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----A--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CT--TGAA-C---GT--GGT-AGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
34|dbj|AB154202.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
32|dbj|AB154201.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
06|dbj|AB154188.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---TCCA-G--TT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CT--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
04|dbj|AB154187.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-TT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-A-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CT--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
22|dbj|AB154196.1| -CCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-A-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTCTCTTCC-T-C-ATGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-A--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AAG-CA-GTG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-G-CGT-G-CAT---GA---G-A-CA--A-T-A-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
20|dbj|AB154195.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-A-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTCTCTTCC-T-C-ATGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-A--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AAG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-G-CGT-G-CAT---GA---G-A-CA--A-T-A-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
26|dbj|AB154198.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A-C-G--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--AT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAA-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-G-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
24|dbj|AB154197.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGG-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--AT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GTCG--G-CAT---AA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CGGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-G-CAGC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
18|dbj|AB154194.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AAG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-A-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-ACTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
16|dbj|AB154193.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTTC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-TAT--CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TT--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-TG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207761.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-CGTAT---G-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGAG-TG-TATCAGG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-T-GTT-CG--GG-A---GAA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-G----T-----GC-G--A-CGT-CACGTCGA-TCT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--A-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AA-T-CC-TG  1397
dbj|D50481.1|HPCK1R CTT-CCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-CTTA---TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-TG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-G---TC-CC--A-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
dbj|D50485.1|HPCK1S CTT-CCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-CTTA---TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TATCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGC-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-TCC-A-GC-G---TC-CC--A-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAT-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-GCAC-G---T-TT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207760.1|AF207 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-CTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AC---CCCA-G--CC---TCC-G-CTTA---CG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-A-C---GT--CCGGGG-CG-TACCATG-TTACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--CATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-TG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-A---TC-CC--A-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-TATT--G----G-A-CG--G-A-A-C-AGGAC-TG---TAATTGTTCAATCTAC-C-CCG-G-CCAC-A---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
35|emb|AX472315.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
15|emb|AX472297.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
09|emb|AX472294.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
33|emb|AX472314.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
05|emb|AX472291.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   378
11|emb|AX472295.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
07|emb|AX472292.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
13|emb|AX472296.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
72|emb|AX036256.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
69|emb|AX036253.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
71|emb|AX036255.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
70|emb|AX036254.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
73|emb|AX036257.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
75|emb|AX036259.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
77|emb|AX036261.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
71|dbj|AB119282.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
45|emb|AX739971.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1077
emb|AJ238799.1|HCJ2 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1077
78|emb|AX036262.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1080
76|emb|AX036260.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1080
74|emb|AX036258.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1080
68|emb|AX036252.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1080
emb|AJ238800.1|HCJ2 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---AT--CCGGAG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAC---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-GA-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--GGT--A--TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCATTGGGG--AG-T-CC-TA  1068
emb|AJ132997.1|HCV1 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-T--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A-C-T--T--CAC--T--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GGC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GGC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--T-CC-T--C-GCTG--G-CAT---GA---G-A-CT--G-T-A-C-AGGAA-TG---TAATTGCTCAATTTAC-C-CCG-G-CCAC-G---TGA--CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--CG-T-CC-TG  1408
emb|AJ132996.1|HCV1 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-T-A--A-C-T--C--CTC--T--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-T--AG----GA-A-T-GGC-A-GT-G---TC-CC--C-A-CCAC-GGC--G-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCC-TCT-C--T-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAA-TG---TAATTGCTCAATTTAC-C-CCG-G-CCAC-G---TGA--CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCTCCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--CG-T-CC-TG  1408
gb|U45476.1|HCU4547 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGG--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CC---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCC-A-GC-A---TC-CC--T-A-CTAC-GAC--C-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TG-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--A-CAT---GC---G-A-CA--G-T-T-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAGC--AGC-T--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
gb|AF176573.1|AF176 -TCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-TTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TAT-TG-T-CC-TGCCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--AG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTG-CA--GG-AT--GG--C-A--A-C-A--C--CTC--C--CG-C-T-GTTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-G-TCAC-AGC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTT--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-C-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---CA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCAATTTAT-C-CCG-G-CCAT-A---T-AT-CAGGC--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CGGC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
emb|AJ000009.1|HCVP -CCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGGTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-GT-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG--T--GGA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-C-GCT-A-GC-G---TC-CC--T-A-CTAC-GGC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CG-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-A---T-AA-CGGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAGC--AGC-C--CT-AGT--CGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TA-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1392
932|gb|AF483269.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGT-TA-T-CT-TGTCTGA---CC--ATG--CCT--G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--GGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--AG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-T--AG----GA-A-T-GGT-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GGC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--A--C-CTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-TG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAACTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAAC--AGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1374
635|gb|AY587845.1| -TCGCCAG-A---GCA-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-GA-TAA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-TAC-T-AGCTC-T-CTTG-T-CT-TGTAT-AT--CT--GT---ACCA-G---TA--TCC-G-C-T-G--TGGA--GGT---CAAG--AA-C-A-CCA-GT--C--AGA-CC-TAC-ATGGCCACCAATGATTG-C--TC-TA-ACAGCA---GC--ATCACG--T-GGCAACTCG-AGG--GTGCG------GTA-C-----T---A-C-AT-GT--T-------CCTGG--ATG-CA-T--CCC-----CTGTG-AGTTAG-T---GGG-C-A--A-CGT--G---TC--G--CG-G-T-GCTGG-AT-ACCAG----T--C-A-CGCC-TAAC-G-TCGC--CGT-G--AGA---GA-G-C-GC--G-GG-G----CGCT--T-A-CTAA-GG---G-TC---T-----GC-G--GACGC--ATATCGA-TTT-GATCG-T--GG--TGTCCGCTACG--C-TTT---GCTC--CGC-CCTTTACA-TAGGG-GATGTT--TGTG-G------C-G----CGGC-CAT--GA-TAGCGGCC-C-AAGC-AG-TCAT-CAT-T-T-C--G-CCGGAGC-GCCAC-GCTTT------------TG--T-T---C-AGGAC-TG---CAACTGTTCCATTTA--C-CCG-GGCCAC-A---TTA--CAGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCC-G---AC--GAC-CA-CG-A-T--GGTCG---TG----G--C--G-T-ACCT-CATGC-GCAT-C--CCTG-AAA-T--CG-TTC---TGGA-C---AT--CAT-CAC-C-GGA-G-C-GCACTGGGG--CG-T-AA-TG  1336
549|gb|AY070214.1| -TTGCCAG-A---GCA-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-GA-TAA----A-TTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-TAC-T-AGCTC-T-CCTA-T-CT-TGCAT-AT--CT--GT---ACCA-G---TA--TCC-G-C-T-G--TGGA--GGT---CAAG--AA-C-A-CCA-GT--C--AGA-CC-TAC-ATGGCCACCAATGATTG-C--TC-TA-ACAGCA---GC--ATCACG--T-GGCAACTTG-AGG--GTGCG------GTA-C-----T---A-C-AT-GT--T-------CCTGG--TTG-CA-T--CCC-----CTGCG-AGTTAA-T---GGG-C-A--A-CAT--A---TC--G--CG-A-T-GCTGG-AT-ACCAG----T--C-A-CGCC-TAAC-A-TCGC--TGT-G--AGG---GA-G-C-GC--G-GG-G----CGCT--T-A-CCAA-GG---G-TC---T-----GC-G--GACGC--ATATCGA-TTT-GATCG-T--GG--TGTCCGCCACG--C-TTT---GCTC--CGC-CCTTTACA-TAGGG-GATGTT--TGTG-G------C-G----CGGT-CAT--GA-TAGCGGCT-C-AGGC-AA-TCAT-CAT-T-T-C--G-CCGCAGC-ACCAC-ACTTT------------TG--T-T---C-AGGAC-TG---CAATTGTTCCATCTA--C-CCG-GGCCAC-A---TTA--CAGGA--CAACGCA-TGGCATG-GGACATGATGATGAATTGGTC-CCC-A---AC--GAC-CG-CG-A-T--GGCCG---TA----G--C--G-T-ACCT-CATGC-GCAT-C--CCTG-AAG-T--CG-TTC---TGGA-C---AT--CAT-CAC-T-GGA-G-C-GCACTGGGG--CG-T-GA-TG  1320
551|gb|AY070215.1| -TTGCCAG-A---GCG-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-T---CC-TGG-A-GGA--CGG-GA-TTA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TA-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-TAC-T-AGCTC-T-CTTG-T-CT-TGTAT-AT--CT--GT---ACCA-G---TA--TCC-G-C-T-G--TGGA--GGT---CAAG--AA-C-A-CCA-GT--C--AGA-CC-TAC-ATGGCCACCAATGACTG-C--TC-CA-ACAGCA---GC--ATCACG--T-GGCAACTTG-AGG--GTGCG------GTA-C-----T---G-C-AT-GT--T-------CCTGG--TTG-CA-T--CCC-----CTGTG-AGTCAA-T---AGG-C-A--A-CAT--A---TC--G--CG-G-T-GCTGG-GT-ACCAG----C--C-A-CGCC-TAAC-A-TCGC--CGT-G--AGG---GA-G-C-GC--G-GG-G----CGCT--T-A-CTAA-GG---G-TC---T-----GC-G--GACGC--ATATCGA-TTT-CATCG-T--GG--TGTCCGCCACG--C-TTT---GCTC--CGC-CCTTTACA-TAGGG-GATGTT--TGTG-G------T-G----CG-CTCAT--GA-TAGCGGCC-C-AAGC-AG-TCAT-CAT-T-T-C--G-CCGCAGC-ACCAC-ACTTT------------TG--T-T---C-AGGAC-TG---CAATTGTTCCATCTA--C-CCG-GGCCAC-A---TTA--CAGGA--CACCGCA-TGGCATG-GGATATGATGATGAACTGGTC-CCC-G---AC--GAC-CA-CG-A-T--GATCT---TG----G--C--G-T-ACCT-CATGC-GCAT-C--CCTG-AAG-T--CG-TTC---TGGA-T---AT--CAT-CAC-T-GGA-G-C-ACACTGGGG--CG-T-AA-TG  1330
gb|U89019.1|HCU8901 -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-----CTGTGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-CC-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-T-AC-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--T--CCGTG-CG--GG-A---GAG-C-A--A-TTT--C---TC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GT-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--G-A----T-----AC-G--G-CGC-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGTA-GCT--G--C-TTT-CCGTTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-TGCCT-TCT-C--G-CC-C--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-TCAT-G---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1404
gb|AF207755.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGAAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTAA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TTACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--AATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGA-G-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-G---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TC-GG--GACC-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-CCAGG-C--CA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165046.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTAA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TTACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--AATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-G-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-G---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TC-GG--GACA-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-CCAGG-C--CA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165045.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGAAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTCTAA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TTACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--AATC-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-G-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-G---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TC-GG--GACA-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAT-A---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--TT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-CCAGG-C--CA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165054.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AT-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTA-CG--GG-A---GGG-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CCTC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CAGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-C-CC--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF165053.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AT-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTA-CG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-TAGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-AC-TG-CT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--GGC-T--CT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CA-C-CC--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207771.1|AF207 -CTGCCAG-A---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-ATG-CA-GCG------G-A-C-C---T--GATC-AT-GCA-C-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----TC-G--A-CAC-CACGTTGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGTTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAGC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-C-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1397
gb|AF207757.1|AF207 -CCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CAGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TC-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---TCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--AC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGA-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-C-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGA-C-A--A-T-T--C--TTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAAC--A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAT-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAGC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-ATAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-C-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
54|dbj|AB049094.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TG-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TA-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTC-TGC-TA-T-CT-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-T--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-TG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----AA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-G--C-GCCG--G-TAT---CA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1410
58|dbj|AB049096.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--GT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--AATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--TTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTAGC--GGC-T--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGA-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCCTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATTTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-T---GT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--GG-T-CT-TG  1378
50|dbj|AB049092.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTACGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGT-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--TT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGACG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCT------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--AGT-A---TC----G--CA-G-CTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GAC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1378
gb|AF207768.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCACG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-ATC-GC--A-GC-A---TC-CC--C-G-TTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAACTGCTCACTCTAT-C-TCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
44|dbj|AB049089.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CA---TCC-G-C-C-CA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-AA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-CA--G-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--G-A----T-----AC-G--G-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-C--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCGATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--TT-GGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
40|dbj|AB049087.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-T-G--A-T-T--G--TTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCCA---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-AT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TATT--G----G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGCAC--T--AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAT-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-AGC-G-GGA-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CT-TG  1378
dbj|D50484.1|HPCK1S -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGT--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TT-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCCT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AAG-CA-GAG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-T--CCCGG--ATG-CT-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-A-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGG-T--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-TGCCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCGCTCTAT-C-CTG-G-CCAC-A---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
dbj|D50482.1|HPCK1R -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGT--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TT-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCCT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---TCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AAG-CA-GAG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--ATG-CT-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-T-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-A-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGG-T--AG----GA-A-CAGC--A-GT-A---TC-CC--A-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-GATGTATG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-TACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCGCTCTAT-C-CTG-G-CCAC-A---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--GGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-GCAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF165064.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AC---CCCA-G--TC---TCC-G-C-T-CA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGC-TG-TACCTTG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CGA--GT--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTG-CG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-ATT-CTGCTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----GTCTG---TCTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---AA---C-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCGCTATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GAC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF165063.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-TCT-T--CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGCTTGA---CC--AC---CCCA-G--TC---TCC-G-C-T-CA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGC-TG-TACCTTG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CGA--GT--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTG-CG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-ATT-CTGCTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----GTCTG---TCTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---AA---C-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCGCTATAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GAC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF165056.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-C-A--A-C-T--C--TTC--C--CG-A-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF165055.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-C-A--A-T-T--C--TTC--C--CG-A-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTT-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGTTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF207773.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-TA-ACG-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTG-CG--GG-A---GAG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--TT-CT-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--TT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAA-C--CG-T-CG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
gb|AF165048.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C---TC--GT--CCGGGG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CCCC-TA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GT-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-TG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--GGC-C--AT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AA-T-CC-TG  1397
gb|AF165047.1|AF165 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-TG-A--AGT-G-C--AC-AA-C---TC--GT--CCGGGG-CG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-GGC-GC---T--C-A-CCCC-TA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GT-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--GGC-C--AT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--AGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AA-T-CC-TG  1397
154|dbj|AB016785.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TC-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-CTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-GGG-CG-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--T--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--T-A-CCCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGG--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCGCTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAGC--AGC-C--TT-GGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GAC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1410
56|dbj|AB049095.1| -CCGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-CA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACG-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TTT-CTGTTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----CTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GAC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
gb|AF207764.1|AF207 -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-C-GGTGTTCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-CG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---AT--CCGGGA-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAG-C-A--A-T-T--T--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-T--AG----GA-A-CAGC--A-GC-G---TG-CC--C-A-CTGC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCC--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-CATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TTT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CTG-G-CCAC-G---TGA--CAGGT--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--TT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1397
mb|X61596.1|HCVJK1G -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---CCCA-G--TT---TCC-A-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGA-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGTG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-AT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--TT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGT-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1392
2621|dbj|E04420.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCCT-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---CCCA-G--TT---TCC-A-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATT-AT-GCA-T-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TA-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGG-T-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGA-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGTG-G----GTCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-AT-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--TT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGT-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1392
8511|dbj|E05027.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CA---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGT-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-T---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCTGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CT--GG-A---GGG-A-A--A-C-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCT-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGT-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TA-TT-CACCT-TTT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCACTCTAT-T-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGT--CACCGCA-TGGCCTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CT-TG  1392
46|dbj|AB049090.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCCCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--GATC-AT-GCA-C-AC-C--CCTGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GGA-C-A--A-CGT--C---TC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TCT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TCTTC-C-T-CG--T--TT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-A-C-A-GACCTG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-TTGC-T-A-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1378
gb|AF356827.1|AF35 -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCAGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-C-C-TT-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TG-T-CT-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TTACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CA-GCG------G-A-C-A---T--AATC-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--ATG-CG-TA-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-C-T--C--TTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-CCTC--A-GC-G---TC-CC--C-A-CCAC-GAC--A-A----T-----AC-G--A-CGC-CATGTCGA-TTT-GCTCG-TT-GG--GGCG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTT--TGCG-G----ATCCG---TTCTA-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCC-TCT-C--G-CC-T--C-GCCA--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AAGAT-TG---CAATTGCTCACTTTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AA-CAGGT--CACCGCA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCGCCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GTT-A---TC----G--CA-G-ATAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAA-C--TA-T-CG--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| -CTGCCAG-G---GCT-----CTA--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-CC-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATAATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-GG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1436
4448|dbj|E06261.1| -CTGCCAG-G---GCT-----CTA--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-CC-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATAATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-GG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1436
dbj|D30613.1|HPCPP -CTGCCAG-G---GCT-----CTA--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-CC-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATAATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-GG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
dbj|D45172.1|HPCHCP -CTGCCAG-G---GCT-----CTA--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCTG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCC-T-T-TTGGCTT-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-C-TA-CC-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TG-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATT-AT-GCA-C-AC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTC-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-C-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTTGC--GGC-C--AG----GA-A-CAGC--A-GC-A---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-A----T-----AC-G--G-CGT-CATGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GGCA-GCT--G--C-TCT-CTGTTC--CGC-TATGTATG-TGGGG-GATTTT--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CG--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACTT-TCT-C--A-CC-T--C-GCCG--G-TAT---GA---G-A-CG--G-T-G-C-AAGAC-TG---CAATTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAT-G---T-AT-CAGGC--CATCGCA-TGGCTTG-GGATATGATAATGAATTGGTCACCT-A-CAAC--AGC-C--CT-AGT--GGT-A---TC----G--CA-G-CTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--CG-T-GG--TGGA-T---AT--GGT-GGC-A-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TG  1409
3783|dbj|D89815.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTAGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTTTGA---CC--AT---CCCA-G--CT---TCC-G-C-T-TA-TG-A--AGT-G-C--GC-AA-C-G-T---GT--CCGGGA-TA-TACCATG-TCACAAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGG-CG-GCG------G-A-C-G---T--GATC-AT-GCA-T-GC-C--CCCGG--GTG-CG-TG-CCC--TG-C-GTT-CG--GG-A---GAA-C-A--A-T-T--C--CTC--C--CG-T-T-GCTGG-GT-AGC-GC---T--C-A-CTCC-CA-C-GCTCGC--GGC-C--AG----GA-A-T-GCC-A-GC-G---TC-CC--C-A-CTAC-GAC--A-T----T-----AC-G--A-CGC-CACGTCGA-CTT-GCTCG-TT-GG--GACG-GCT--G--C-TTT-CTGCTC--CGC-TATGTACG-TGGGG-GATCTC--TGCG-G----ATCTG---TTTTC-C-T-CA--T--CT-CC-C-A-GC-TG-TT-CACCT-TCT-C--G-CC-T--C-GCCG--G-CAT---GA---G-A-CA--G-T-A-C-AGGAC-TG---CAACTGCTCAATCTAT-C-CCG-G-CCAC-G---T-AT-CAGGC--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCGCCC-A-CGGC--AGC-C--TT-AGT--GGT-G---TC----G--CA-G-TTAC-T-C-CG--G-AT-C--CC-ACAAG-C--TG-T-CA--TGGA-C---AT--GGT-GGC-G-GGG-G-C-CCACTGGGG--AG-T-CC-TA  1409
7935|dbj|E10841.1| -TCGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CT-CA-T-GGTGTGAGAG-CA---C-TTG-A-GGA--CGG-A-GTGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCCTTC--------TCTATCTTCCTC-C-TCG-CTC-TCT-TC-T-CC-TGCTTGA---CT-TGC----CCC-G--C---GTCCAGTC---T--GG-A---GT-A-CA-GG-AA-T-G-C---GT--CTGGCC-TA-TAT-TTGCTTACCAACGACTG-C--TC-CA-ACAGGA---GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----C-G-A-C-G---T--GATC-TT-GCA-C--T-T-ACCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GT--CG--AA-ACC--GA-C-A--A---CAACA--AC-ACATCG---T-GCTGG-AC-A-C--CGATT--T---CACC-GA-CGG-TGGC--CGT-CA-AGC----A---CCCT--G-GT-G----TGAC--C-A-CCGC-GTC--G-A----TC-----C-GA-A--AT-CATGTGAA-TAT-G-TTGGT--GGCCC-CG--CCA-A--C-GCT-GTGCTC--AGCAC-TATACG-TCGAA-GACGCC--TTCG-G----GGCCG---TGTCC-C-T-TG--T---G-GGAC-AAG---CGTT-CA-CC-T-T-T-AGACC-T--C-GCCA--A-CA----CA---AGA-CT--G-T-G-C-AG-ACGTG---CAACTGCTCAATATAC-C-CAG-G-TCAT-G---TC-T-CAGGA--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCCCCC-G-CAATC-GG----GC----T--AGTGA---T-----AT-CACAC-TTGAT-G-CG--GT-TGC--CC--C-AAACGTTCTT-T-----GA-C---CT--GGT-CGTGG-G-G-G-C-CCACTGGGG--CG-T-GA-TG  1410
8597|dbj|E10839.1| -TCGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CT-CA-T-GGTGTGAGAG-CA---C-TTG-A-GGA--CGG-A-GTGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCCTTC--------TCTATCTTCCTC-C-TCG-CTC-TCT-TC-T-CC-TGCTTGA---CT-TGC----CCC-G--C---GTCCAGTC---T--GG-A---GT-A-CA-GG-AA-T-G-C---GT--CTGGCC-TA-TAT-TTGCTTACCAACGACTG-C--TC-CA-ACAGGA---GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----C-G-A-C-G---T--GATC-TT-GCA-C--T-T-ACCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GT--CG--AA-ACC--GA-C-A--A---CAACA--AC-ACATCG---T-GCTGG-AC-A-C--CGATT--T---CACC-GA-CGG-TGGC--CGT-CA-AGC----A---CCCT--G-GT-G----TGAC--C-A-CCGC-GTC--G-A----TC-----C-GA-A--AT-CATGTGAA-TAT-G-TTGGT--GGCCC-CG--CCA-A--C-GCT-GTGCTC--AGCAC-TATACG-TCGAA-GACGCC--TTCG-G----GGCCG---TGTCC-C-T-TG--T---G-GGAC-AAG---CGTT-CA-CC-T-T-T-AGACC-T--C-GCCA--A-CA----CA---AGA-CT--G-T-G-C-AG-ACGTG---CAACTGCTCAATATAC-C-CAG-G-TCAT-G---TC-T-CAGGA--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCCCCC-G-CAATC-GG----GC----T--AGTGA---T-----AT-CACAC-TTGAT-G-CG--GT-TGC--CC--C-AAACGTTCTT-T-----GA-C---CT--GGT-CGTGG-G-G-G-C-CCACTGGGG--CG-T-GA-TG  1410
dbj|D49374.1|HPCFG -TCGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CT-CA-T-GGTGTGAGAG-CA---C-TTG-A-GGA--CGG-A-GTGA----A-CTACGCAA----C--AGGGAATC-T-T--CCTG-GT--TGCTCCTTC--------TCTATCTTCCTC-C-TCG-CTC-TCT-TC-T-CC-TGCTTGA---CT-TGC----CCC-G--C---GTCCAGTC---T--GG-A---GT-A-CA-GG-AA-T-G-C---GT--CTGGCC-TA-TAT-TTGCTTACCAACGACTG-C--TC-CA-ACAGGA---GC--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----C-G-A-C-G---T--GATC-TT-GCA-C--T-T-ACCCGG--ATG-CG-TG-CCC--TG-C-GT--CG--AA-ACC--GA-C-A--A---CAACA--AC-ACATCG---T-GCTGG-AC-A-C--CGATT--T---CACC-GA-CGG-TGGC--CGT-CA-AGC----A---CCCT--G-GT-G----TGAC--C-A-CCGC-GTC--G-A----TC-----C-GA-A--AT-CATGTGAA-TAT-G-TTGGT--GGCCC-CG--CCA-A--C-GCT-GTGCTC--AGCAC-TATACG-TCGAA-GACGCC--TTCG-G----GGCCG---TGTCC-C-T-TG--T---G-GGAC-AAG---CGTT-CA-CC-T-T-T-AGACC-T--C-GCCA--A-CA----CA---AGA-CT--G-T-G-C-AG-ACGTG---CAACTGCTCAATATAC-C-CAG-G-TCAT-G---TC-T-CAGGA--CATCGTA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAACTGGTCCCCC-G-CAATC-GG----GC----T--AGTGA---T-----AT-CACAC-TTGAT-G-CG--GT-TGC--CC--C-AAACGTTCTT-T-----GA-C---CT--GGT-CGTGG-G-G-G-C-CCACTGGGG--CG-T-GA-TG  1410
4410|dbj|E06223.1| ---------------C-----CT---------------TGT------CA---C------------C---A--T------A-CTA--CAA-------AG-------T---------GT--T---------------------------C-C-TCG-CT-------------------AA-----------------G--C----TC-A------T-----A----T------GG----T-G-----GT---TG--C-AA-TAT----CT---CA-----------TC----AC--------C--A---------G----------GGCC--G-A------G-G-C-G---C---A-C-TT-GCA--------A---G----TG----TG-------G---AT--C-------CC-----C--------C--C----C--C-TC------------A--A-C---G--T--T---CG---GG--GG--GGC--CG--C---G-----A------T--G------------C--C-A-------TC----A----TC-----C-------------------------TT--------CT-C-------A--C-A-T-GTGC-----G---------G-TC------CACC----CG-G----AGCTG----ATC----T-T---T------GAC-A--------T-CA-CC-------A-A--------GCT--------------------CT----T-G-C-------T----C----GC-CA---TAC-T-C-G-G-TC--------C-----G----C-TC--A-TGG--------TA----------CT---C-------CA-----G----GC----T---G-G-------------C---C-T-AA----------------CC--C-AAA--------T-----G--C---C----GT-----------------ACT------T--T-G--TG   546
gb|AF046866.1|AF046 -TCGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-CC---C-TTG-A-AGA--CGG-G-ATAA----A-TTTCGCGA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCCTT-C-TTG-CTC-TGT-TC-T-CT-TGCTTAA---TT-CAT----CCA-G--CA--G-CCAGTC---T--AG-A---GT-GGC--GG-AA-T-A-C---GT--CTGGCC-TC-TACGTC-CTCACCAACGACTG-T--TC-CA-ATAGCA---GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----T-G-A-C-G---T--CATT-CT-GCA-C--A-C-ACCCGG--CTG-CG-TA-CCT--TG-T-GTT-CA--GA-AC---GA-C-A--A---TA-TA--TC--CA-CG---T-GCTGG-AC-C-C--CAG-T--G-A-CACC-TA-CAG-TGGC--AGT-CA-GGT----A---CGTC--G-GA-G----CAAC--C-A-CCGC-TTC--G-A----TA-----C-GT-A--GT-CATGTGGA-CCT-A-TTAGT--GGGCG-CG-GCC--A--C-GAT-GTGCTC--TGCGC-TCTACG-T-GGGTGATATG--TGTG-G----GGCCG---TCTTT-C-T-TG--T---G-GGAC-AAG---CCTT-CA-CG-T-T-C-AGACC-T--C-GTCG--C-CAC---CA---A-A-CA--G-T-C-C-AG-ACCTG---TAACTGCTCACTGTAC-C-CAG-G-CCAT-C---TT-T-CAGGA--CATCGAA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTTCCCC-G-CTCT--GG----GT--A-T--GGCGG---T-----GG-CGCACGTCC-T-G-CG--GG-TGC--CC--C-AGACCTTGTT-C-----GA-C---AT--AAT-AGCCG-G-G-G-C-CCATTGGGG--CA-T-C-TTG  1407
dbj|D17763.1|HPCEGS -TCGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGGG-CC---C-TTG-A-AGA--CGG-G-ATAA----A-TTTCGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCCTT-C-TTG-CTC-TGT-TC-T-CT-TGCTTAA---TT-CAT----CCA-G--CA--G-CCAGTC---T--AG-A---GT-GGC--GG-AA-T-A-C---GT--CTGGCC-TC-TACGTC-CTTACCAACGACTG-T--TC-CA-ATAGCA---GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----T-G-A-T-G---T--CATT-CT-GCA-C--A-C-ACCCGG--CTG-TG-TA-CCT--TG-T-GTC-CA--GG-AC---GG-C-A--A---TA-CA--TC--TA-CG---T-GCTGG-AC-C-C--CAG-T--G-A-CACC-TA-CAG-TGGC--AGT-CA-GGT----A---CGTC--G-GA-G----CAAC--T-A-CTGC-TTC--G-A----TA-----C-GC-A--GT-CATGTGGA-CCT-A-TTAGT--AGGCG-CG-GCC--A--C-GAT-GTGCTC--TGCGC-TCTACG-T-GGGTGATATG--TGTG-G----GGCTG---TCTTT-C-T-CG--T---G-GGAC-AAG---CCTT-CA-CG-T-T-C-AGACC-T--C-GACG--C-CAT---CA---A-A-CG--G-T-C-C-AG-ACCTG---TAACTGCTCGCTGTAC-C-CAG-G-CCAT-C---TT-T-CAGGA--CATCGAA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCCCCC-G-CTGT--GG----GT--A-T--GGTGG---T-----GG-CGCATGTCC-T-G-CG--TT-TAC--CC--C-AGACCTTGTT-C-----GA-C---AT--AAT-GGCCG-G-G-G-C-CCATTGGGG--CA-T-C-TTG  1407
dbj|D28917.1|HPCK3A -CTGC-AAGA---GCC-----CTC--G-CG-CA-T-GGCGTGAGAG-CC---C-TTG-A-AGA--CGG-G-ATAA----A-TTTTGCAA----C--AGGGAA-C-T-TG-CCCG-GT--TGCTCCTTT--------TCTATCTTCCTT-C-TTG-CTC-TGT-TC-T-CT-TGCTTAA---TC-CAT----CCA-G--CA--G-CTAGTC---T--AG-A---GT-GGC--GG-AA-T-A-C---GT--CTGGCC-TC-TATGTC-CTTACCAACGACTG-T--TC-CA-ATAGCA---GT--AT--TG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-A----T-G-A-C-G---T--TATT-CT-ACA-C--A-C-ACCCGG--CTG-TA-TA-CCT--TG-T-GTT-CA--GG-AC---GG-C-A--A---TA-CA--TC--TA-CG---T-GCTGG-AC-C-C--CAG-T--G-A-CACC-TA-CAG-TGGC--AGT-CA-GGT----A---CGTC--G-GA-G----CAAC--C-A-CCGC-TTC--G-A----TT-----C-GC-A--GT-CATGTGGA-CCT-A-TTAGT--GGGCG-CG-GGC--A--C-GAT-GTGTTC--TGCGC-TCTACG-T-GGGCGATATG--TGTG-G----GCCCG---TCTTC-C-T-CG--T---G-GGAC-AAG---CCTT-CA-CG-T-T-C-AGACC-T--C-GTCG--C-CAT---CG---G-A-CG--G-T-C-C-AG-ACCTG---TAACTGCTCGCTGTAC-C-CAG-G-CCAT-C---TT-T-CAGGA--CAGCGAA-TGGCTTG-GGATATGATGATGAATTGGTCTCCT-G-CCGT--GG----GT--A-T--GGTGG---T-----GG-CACACATCC-T-G-CG--GT-TGC--CC--C-AGACCTTGTT-C-----GA-C---GT--AGT-AGCCG-G-G-G-C-CCATTGGGG--CA-T-CATTG  1408
4606|dbj|E06419.1| ----C-AA-A---G-T-----GTT----C--C---------TCG---CT-------A-A-G----C------TCA------T------A----T---GG-------------TG-GT--TGC-----------------A-------------A-----TA--TC-T-CA-T------------CAC----C---A----------GGGC------------------C--G--A----------------GG-----------CG----C-----ACT--T-G-------C---A-------A----G--T-G-T---------------------G-G-A-T-----------C-C--CC-------------------------C-CCC--T--C-----------------AA-C-G------T------TC------------G--GG-----------G-------G----------G---GC--CGC--G-A-T----G---CCAT-----C-A----------T------C-CT---T-C----TC----------A-C----ATGTG---C-------GGT------------CC--A--C-CC--G-G-----AGCT---------------GATCTT--TG--------A-C------AT---C----A--C--------C-AAG-----CT-CT----T-G------C--T--C-GCCA------T----------A-CT------C----GG-T------C--C-G--C--TC-A-----TG-G----T--------A-C--------TC-CA--GGCT-G-G--C-C--T----AA-----CCC-------A----A----A-----T--G----------------CC---GT-A-----C---TT-TG---------------TG---C-----G-------T--G---C-T---------C-A-A---GGG--C--T------   560
dbj|D63821.1|HPCJK0 -TCGC-AAGA---GCT-----CTT--G-CA-CA-T-GGTGTTCGAG-CT---C-TTG-A-GGA--CGG-A-ATCA----A-TTTCGCAA----C--AGGGAA-T-T-TA-CCTG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTT-TGC-TC-T-CA-TGCTTGC---TTACAC----CC--A--CA--G-CCGGGC---T--GG-A---GT-ATC--GT-AA-T-G-C---CT--CCGGAC-TC-TACA-CGGTAACCAACGACTG-TAGT---A-ACGGTA---GC--AT--CG--T-G-TA--T-G-AGGCC--G-G----G-G-A-T-G---T--TATC-CT-CCA-C--T-T-GCCTGG--CTG-TA-TC-CCC--TG-C-GTG-C---G---CTTAAA-C-A--A---TG-CA--TC-AAA--A---T-GCTGG-AC-C-C--CTG-T--A-AGC-CC-TA-CCG-TCGC--CGT--G-AGTC---G---CCCT--G-GC-G----CCGC--T-A-CCGC-CTC--T-C----TC-----C-GC-A-CG--CACGTGGA-CAT-G-ATGGT--GGGAG-CG-GCC--A--C-CCT-ATGCTC--AGCTC-TCTACG-TAGGA-GATCTT--TGTG-G----AGC-GC--TATTT-C-T-TG--TT--G-GG-C-AGG---GGTT-CT-CA-T-G-G-AGACA-T--C-GCCA--G-CAT---TG---G-A-CT--G-T-C-C-AGGAT-TG---CAACTGTTCGATCTAC-C-CTG-G-ACAT-----TTGA-CAGGC--CATCGTA-TGGCTTG-GGACATGATGATGAATTGGTCCCCT-G-CCAT--GAC---AC----T--GATAG---T-----GT-CCCAAGT-GTT-G-CG--TT-TGC--CA--C-AGACCATGTT-C-----GA-T---CT--GGT-CATTG-G-G-G-C-ACATTGGGG--CG-T-GA-TG  1407
4586|dbj|E06399.1| ----C-AA-A---G-T-----GTT----C--C--T---CG-------C------T---A-RG---C------TCA------T------A----T---GG------T-------G-GT--TRC-----------------A-------------A-----TA--TC-T-C----------------AT----C---A--C-----C-AG-----------R---GC---C--G--A----------------GG-C-----G----------CA-C--YTG-----------C---A-------A----G--T-G-T--------G--------------G-A-------T-----Y-C---C----------CC---------------CYC--T-----Y--------------AA-C-G------T--Y----C------------G--GG-----------G--------------R---G---GC--CG--C---G-----A------Y--G---------CCAT--C-A-TC-C-TYC---------T------C----A-----CRTGTG---C-------GGT--------C----C--A--Y--CC-R-G-----AGC----------T-----RAT-YT--T-TG------A-C------AT---C----A--C--------C-AAR---C-TY-Y-----T------G-C--T--C-GCCA----------T------A-C-----T---C-GG----T----C--C-GCTCA-T---------G-G----T------------R----C-TC-CA--GGCT-G-S--CMT-------AA-----CYM-----------RA----R-----T--G----------------C-------------CG-----T------------AC--T--T-Y-----G-------T--R---CGY-------G-C-TCA--AGGG--C--T------   560
4390|dbj|E06203.1| ----C-AA-A---G-T-----GTT----C--C--T---CG-------C------T---A-RG---C------TCA------T------A----T---GG------T-------G-GT--TRC-----------------A-------------A-----TA--TC-T-C----------------AT----C---A--C-----C-AG-----------R---GC---C--G--A----------------GG-C-----G----------CA-C--YTG-----------C---A-------A----G--T-G-T--------G--------------G-A-------T-----Y-C---C----------CC---------------CYC--T-----Y--------------AA-C-G------T--Y----C------------G--GG-----------G--------------R---G---GC--CG--C---G-----A------Y--G---------CCAT--C-A-TC-C-TYC---------T------C----A-----CRTGTG---C-------GGT--------C----C--A--Y--CC-R-G-----AGC----------T-----RAT-YT--T-TG------A-C------AT---C----A--C--------C-AAR---C-TY-Y-----T------G-C--T--C-GCCA----------T------A-C-----T---C-GG----T----C--C-GCTCA-T---------G-G----T------------R----C-TC-CA--GGCT-G-S--CMT-------AA-----CYM-----------RA----R-----T--G----------------C-------------CG-----T------------AC--T--T-Y-----G-------T--R---CGY-------G-C-TCA--AGGG--C--T------   560
7934|dbj|E10840.1| -TAAT-AGTACCTCTTACCCGCTCC-GTCG-CA-T-GCCACG-GAGACG---T-TTG-A-GGA-GCAA-G-ATGAAATCAGCTCC--AAG--TCGTAGG------T-GG-GCTGTGGGGCG-TC-TCCAGGGG-GAGC-AGAATA--T-C-T-GG-TCATGG-CC-T-CCGTGA-AGG---CT-CGCAGGGCT--G--TTCTGTCT-TCC---T--CG-A----C-ACC--GC-AACT---C----T--CAGA------TAT--CA-CCACCAA--ATCG-TC-TC-C--ACAG-A----C--AA---G----G--A----A-AGA-C--G-GGTTTTTG-A---G-------ACC-C--GCAGC--T-CTGCT-GG--CTG-CGGTGGCCT--TGAT-GTAAC---A-------GGTT-A--T---TG-TG--TT-GC--CA---AAGCTGG---------TAG----G---C-----A-AGA-C-GC--CG--CT-AGC----G---CGGC--A-GC-GG---CGA---TAA-CCGC-ATTG-G-AG---TCCTTTGCTGTTA---TACATG-GGA-CCC---CCGAT--G--TA-CA-GTC--G--C-TCT-GTG-----AGAGC------GCT-----GAT-TGCCT-TCCG----AGC------CT---C---TGGTT--------C-AAG---G--T-CA-C---------AACA-T--T-GGTA----TATCCCC--------TC--C-T-C-C--G-TCCTGATGTCA-TGTTCGGTG-AC-AGTAGAG-TCA------------AAG---CAACG-AGTG--TCG----TATGA-----AA--A--CCC-T-A-AGG---GG----GT--C-T----T--------------C-----T---T---CGACGTCCACATCT--TAAGAAGATGCT-CC----A--CTCGCT--G-T-T-TGG-GCGAG-T---ATTGGAACCCG-T-A---G  1240
dbj|D11397.2|HPCPN -T----------TCTT-----CT---G-CG-C--C-GCC---------------T-----GG----------T-A---CA--TC---AA-------AGG------C-AG-GCTG------G-TC-CCT-GGGGCG-GC-A---TA------T-G---C-T----C-T-CTATG---G-------CGTATGGCC--G--TT--G-CT--CC---T-----------------GC----T---C----T--------------T-----------------G--C-T--------G-G----C--------------------------C---------TT--------------AC------CA-C----C-AC----------------------GA--G---C-------------TT-A--T-------------GC--CA-------TGG------------------------------A-C-----CG-----AG---------------A-G---------------A--------TG-G-------------CTG--------CAT-------------CG-T--G----------C--G----------G-----AG-GC------GC------GGT-T---T-T-------------------------TG--T-----------AG---G--T-C--------------------T-GGTA----------C--------TC-------------T--TGA---C------C--T-------T---G-TCA------------------C--C--A-TA---C-----TAT-------AA--------------------G----GT--G-T----T--------------C-----C---T---CG----------CT----AG-----GCT-C-----A--------------------------T---AT-GG-------T------   369
63|emb|AX008265.1| -TA-T-AAAA--TATT-----CT---AACGATAATAGATACG-GA-ACGGGAC-T---ATGGACGCAT-G-ATAAGAATAATTTTG-AAGCATTGGAAGCAA-C-T-AA-ACTATGTGATG-TC-TT--GGAA---TC-A-ATTA----C-A-GA-TT-T----C-T-CCGTGATAGGATACT-CATAAATCCA-G--TT--G-CC-GCC---A--CG-G----T-A----GCCAA-T---C---AC--C-G-------TAT--CG-T-AT-AA--ATCA-TCGTC-------G-G----T--A-----------------------C--G-----TTCG-----G---C---ATCGC--TCA----T-C-AC--AA---TA-CG-TG-CCT--GGAC-GT--CG--A-------GG---A--T---T------TC-GC---G-------TGG-----------G----T---C-----A---A-T-GC--CG--C---GC-----------C--A-G---------A---T---CCAC-ATCA-G-A-----------CGGTTA--AT-CATG------------CGAT--A-----C----C--A--------GTG-----AG-G-------GAT-----GGT-T---T-T-------A-------------C---CA--T--------C-AAG---G--G-C--C---------GAC-----T-G-CA----CAGG--CG---G---TT--G-T-G-C--G-CCGTGAT-TAA-AG--CGGCGGAC---TAGCG-TCG------------AGGTTTCAG-G-A-TG--TT-----TA--------AA--G--C---------G---GG----GT----T----TGA---------A--CAGGGTT---T---CG----------CT--C-AG-----GTT-T-----G--C---CT--G-T-----------G-T--CAT-GGA------T------  1041
bj|D13406.1|HPCPOLY -CTGCCAG-G---GCC-----TTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA---CATG-CCCG-GT--TGCTCTTTT--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGCTC-TGC-TG-T-CC-TGTCTGA---CC--GT---ACCA-G--CT---TCC-G-C-T-CA-TG-A--AGT-G-C--GT-AA-C-G-C---GT--CCGGGG-TA-TACCATG-TCACGAACGACTG-C--TC-CA-ACT-CAA--GC--AT------T-G-T-----------------------G---------T----T---T-G-A------------G-----G-CG----------G-C-G---------------G----A--------------C----------T---TG-----A--------T------C-----A-----T-GC---------A-------------T--A---------C-----T---C--C--------------------C-G-----G-----GT-G--C-------G-T--G-----C---C------C---T---G--C---G----T-T-CG---G---GA---------G-G-----------------------G--T----------A-AC-----T-C--C--T---C----CC------G-C-------T--------G---C-----T-G----GG---T-----AGC-GCTC-A-CT---C-C-----C-A-----------C-G----C-TCGC---GGC-------CA-G--G---AA-TG--C---T-A-C--C--A-----------T-------------------C-------------------------CC--C-A--C--TA---C-----GA-C---A----AT--AC---G-A---CACCAC--G-------T------  1089
50|dbj|AB008443.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC--------T----------T------G---------------------------T-C--TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A-----------------------------TG-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T--------G-----------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
5914|dbj|E09288.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-AGA--CGGCG--TGA----A-TTACGCAA----C--AGGGAA-T-C-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G---------------------------T-C--TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A-----------------------------TG-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T--------G-----------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-TC---AC------A-A--------A--------CG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-AC--G-TG---A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   982
54|dbj|AB008445.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G--------------T------------T----TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A--------------C---------------G-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T--------G-----------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-TC---AC------A-A--------A--------CG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
58|dbj|AB008447.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G--------------T------------T----TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A--------------C---------------G-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T-----A--------------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
56|dbj|AB008446.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G--------------T------------T----TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A--------------C---------------G-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T-----A--------------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
48|dbj|AB008442.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC--------T----------T------G---------------------------T-C--TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A-----------------------------TG-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T--------G-----------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
5915|dbj|E09289.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTCCGGG-T---TG-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T--------C--TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G--------------T------------T----TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A-------------T-------G-----A--GG--------------------------------T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T-----A--------------T------C------CG-----G--GA-------T-A-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A--------T--------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   982
469|gb|AY070174.1| -TTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CA-CA-T-GGTGTTCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC----C--------------T------G--------------T------------T----TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G--------------CC--T-------------------------A--------------C---------------G-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T-----A--------------T------C------CG---G-G--G----T---T---T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-A--A---G---C-ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C-TG---AC--G-TG---A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   965
46|dbj|AB008441.1| -CTGCCAG-G---GCC-----CTG--G-CG-CA-T-GGCGTCCGGG-T---TC-TGG-A-GGA--CGGCG--TGA----A-CTATGCAA----C--AGGGAA-T-T-TG-CCCG-GT--TGCTCTTTC--------TCTATCTTCC-T-C-TTGGC---T------T----TG--------C----T--------G-------TC--------T----------T------G---------------------------T-C--TG---AC---C-A-T--C---C--------------C--A----G------------------C--------------------------T---T--C----------C--G-------C--T-------T-------------------------A-----------------------------TG-----A---------------------A---G-T-GC---G--C--A------A------C----G-------------T--------G-----------T------C------CG-----G--G------G-T-G-T---A----C---C---A------T---G-T-----C------AC--------GA-------ACG------A-------------C-T--G-----------C----------T-C--------------C----------------A-----A-------C-----T---C-AAG---T------ATTG-T--GT--AT-------G---A-------------GG---C-----A--G-C--G-G-ACATG------A--T---C-----A-------------------T----------------------------------G----------C-----A----------C------A-C-------------C---------C--C-C-GGG------T------   948
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2|ref|NC_004102.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--G--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-G---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|AF009606.1|AF009 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--G--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-G---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
67|emb|AX100563.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAT--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-A---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1878
gb|AF011751.1|AF011 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AA----T---G---C--C----G--GCC--G--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAT--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-A---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|AF011753.1|AF011 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AA----T---G---C--C----G--GCC--G--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-G---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-AC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
68|emb|AX663428.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAC-GATAG---CC-T-T-A------CC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCG-C---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCCAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TT----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGT--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|AF011752.1|AF011 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAC-GATAG---CC-T-T-A------CC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCG-C---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CC-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|M67463.1|HPCCGAA G----CG-----G-G-C-A-TAAA--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AA----T---G---C--C----G--GCC--G--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-G----GT------C-----T--C-C-T-------T---A--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-G---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCT-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-CGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|AF290978.1|AF290 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--C---A-CGGCT-G------G---G---C--T--T-GT-T-C----GT------C-----T--C-C-T-------T---T--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAACT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------C--T-----TCTA-TCA-C---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGTT-G-T-C-C--TG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-C-CCA-G-G---GCG-GGG-G-T--CCTAT-CA-GTT-A-C-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---TC----GA-TGA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TT-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGATACGG-ATGT-CT----T-TGTCC-TT--A-  1947
809|gb|AY695437.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-CG-CC-GGCGT-CG-A-TG------CGG---G-A----------A--C-C--TA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-GC----C---G---C--T----G--GCC--A--C---G--C--T---A-CGGCT-G------G---A---C--T--T-GC-T-G----G-------C---A-T--C-T-T-------T---A--AA-C--A--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TA---TCCAGCT-GGTCA-A-TACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACGGCCTTGAAC--TGCAAC-GCTAG---CC-T-T-G------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TTA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CCT-CAGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GGCCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CG-GTT-A-T-A-CCGATG--G--A-A----A--------T---G-----GCTC---T-----GA-CCA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAC-G-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A--GAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGTG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1867
807|gb|AY695436.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-CG-CC-GGCGT-CG-A-TG------CGG---G-A----------A--C-C--TA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-GC----C---G---C--T----G--GCC--A--C---G--C--T---A-CGGCT-G------G---A---T--T--T-GC-T-G----G-------C---A-T--C-T-T-------T---A--AA-C--A--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TA---TCCAGCT-GGTCA-A-TACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACGGCCTTGAAC--TGCAAC-GCTAG---CC-T-T-G------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TTA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CCT-CAGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GGCCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CG-GTT-A-T-A-CCGATG--G--A-A----A--------T---G-----GCTC---T-----GA-CCA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAC-G-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A--GAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGTG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1877
b|M32084.1|HPCPOLYP ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---C--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--GC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G--AAG---AG-T---GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CC-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AATGATACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-   270
b|M62321.1|HPCPLYPR G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--T---G-TGTCT-G------G---A---T--T--T-GT-T-A----GC------C-----T--C-C-T-------C---G--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CG---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACCT-CAATAG-CACGGCCCTGAAC--TGCAAT-GATAG---CC-T-C-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----G-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TCA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---C--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--GC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G--AAG---AG-T---GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CC-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AATGATACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
6028|dbj|E66593.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--T---G-TGTCT-G------G---A---T--T--T-GT-T-A----GC------C-----T--C-C-T-------C---G--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CG---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACCT-CAATAG-CACGGCCCTGAAC--TGCAAT-GATAG---CC-T-C-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----G-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TCA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-T-C-C--TG-AGAGG---C--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--GC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G--AAG---AG-T---GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CC-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AATGATACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
gb|AF271632.1|AF271 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-T-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--A--C---A--C--T---G-TGTCT-G------G---A---T--C--T-GT-T-A----GC------T-----T--C-C-T-------C---G--CA-C--C--A-GGCG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TG---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACCT-CAATAG-CACGGCCCTGAAC--TGCAAT-GATAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----G-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TCA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-C-C-C--TG-AGAGG---C--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTT-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--GC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G--AAG---AG-T---GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AACGATACGG-ACGT-TT----T-CGTCC-TT--A-  1959
075|gb|AF511948.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---T-----C-TGG-T--GGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-CG-T--C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----A-AA----T---G---T--C----G--CCC--G--C---A--C--T---A-CAGCT-G------G---A---T--T--T-GC-T-G----GT------C-----T--C-T-T-------C---T--CA-C--C--A-GGCG-C-C-C-A-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGTT-GGTCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-TACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GACAC---CC-T-TCA------A---A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCGGGG-C---C------T--T-----TCTA-TCA-C---C-A--CAAA-T-T-CA-A---TGCTT-CAGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GGCGC-C-TTAC-T-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTC-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-T--CCCCAA-A-A-C-CT-TGTGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A--AGG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-AG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--G--CGGGCGTG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AATGAGACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
077|gb|AF511950.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--CTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAAG-T---C-----C-TGG-T--GGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-C--CA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----G-AG----T---G---C--C----G--CTC--G--C---T--C--C---A-CG-CT-C------GC--A---C--T--C-AC-T-A----GC------C-----T--C-T-T-------C---A--CA-C--C--A-GGC--C-C-C-A-G-C----CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-GGTCA-A-CAGC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GATTC---CC-T-T-A------CC--A-CC-GGCTG-GC--T----A-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA-TTA-----C-A-ACAAA-T-T-CA-AC--T-TTT-CAGGTT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TCAT-T-G--A----C--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CC-GTC-A-C-G-CCAATG--G--A-A----G--------T---G-----GC-C---CC----GA-CCA--TC--GG--CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CTCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TC-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-TC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGT-GAA-AATGATACGG-ACGT-TT----T-CGTCC-TT--A-  1931
6384|dbj|E08264.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGT-TG--CT-GTT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-CA-T--C-G---TC--T-C---C-G--G-G-G--G-----ACAA--------G---C--C----G--CCC--G--C---G--C--C---A-TGTCT-G------G---A---C--T--T-GT-T-A----GT------C-----T--C-T-T-------C---A--CA-C--C--A-GGCG-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------T--A-----TCTA-TCA-A---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CGGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTC-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--AC--GC--CCCTATTGT--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TC-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTATGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TC--A-  1959
bj|D10749.1|HPCHCJ1 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGT-TG--CT-GTT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-CA-T--C-G---TC--T-C---C-G--G-G-G--G-----ACAA--------G---C--C----G--CCC--G--C---G--C--C---A-TGTCT-G------G---A---C--T--T-GT-T-A----GT------C-----T--C-T-T-------C---A--CA-C--C--A-GGCG-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------T--A-----TCTA-TCA-A---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CGGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTC-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--AC--GC--CCCTATTGT--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TC-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTATGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TC--A-  1959
8574|dbj|E08263.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGT-TG--CT-GTT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-CA-T--C-G---TC--T-C---C-G--G-G-G--G-----ACAA--------G---C--C----G--CCC--G--C---G--C--C---A-TGTCT-G------G---A---C--T--T-GT-T-A----GT------C-----T--C-T-T-------C---A--CA-C--C--A-GGCG-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATAG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAT-GAAAG---CC-T-T-A------AC--A-CC-GGCTG-GT--T----A-GCAGGG-C---T------T--A-----TCTA-TCA-A---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CGGGCT-G-T-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACGC-C-TTAC-C-G--A----T--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTC-A-T-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--AC--GC--CCCTATTGT--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGCGGTA--TC-GTGC-CC-GC-A--AAG---AG-C---GTATGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGT-GCA-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TC--A-  1959
076|gb|AF511949.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----G-TAG-T--GGT--GCTGT-TG--CT-GTT-CG-CT-GGCGT-CG-A-TG------CAC---A-C----------A--C-C--TA-C-A---CC--A-C---C-G--G-G-G--G-----G-AG----T---G---C--T----G--CTC--G--G---A--C--C---A-CGTTT-G------GC--A------T--C-GC-C-A----GT------T-----T--T-C-T-------C---G---A-T--C--GTGGCC-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TG---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATCG-TACGGCCTTGAAT--TGTAAT-GCGAG---CC-T-C-G------AC--A-CT-GGATG-GG--T----G-GCGGGG-C---T------C--T-----TCTA-TTA-C---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-C-C-C--CG-AGAGG---A--T-G-GC--C-AGC---T--CCAGACCC-C-TTGC-C-G--A----T--T--T-C--G-A-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-GAC-A-C-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GAAC-A--CC--GT--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-G-C-CT-TGTGGTA--TC-GTGC-CG-GC-A--CAG---AG-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---CCC-CC-AGCCCTGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AA-A--T--TGGGCGCG--C-CT-A-CCTAC-A-C--C-TG--GGGTAGCA-A-TGACACGG-ACGT-TT----T-CGTCC-TT--A-  1959
029|gb|AY615798.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--GGT--GCTGT-TG--CT-GTT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------CGG---A-A----------A--C-T--T--C-AA--CC--A-C---T-G--G-G-G--G-----G-GC----T---G---C--T----G--CTA--G--G---A--C--C---G-CGTAT-A------G---A---T--T--C-ACCT--------------C-----T----T-T-------CTTTG--CACC--C--G-GTC--C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TG---TTCAGCT-GATCT-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATCG-CACGGCCTTGAAT--TGTAAT-GCAAG---CC-T-C-G------AC--A-CT-GGCTG-GT--T----A-GCGGCG-C---T------C--T-----TCTA-CTA-----C-A-ACAGC-T-T-CA-AT--T-CTT-CAGGTT-G-C-C-C--CG-AGAGG---A--T-G-GC--C-AGC---T-GTA-GACCC-C-TTGC-C-A--G----T--T--T-C--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GCT-A-C-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GAAC-A--CC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGTGGTA--TC-GTGC-CG-GC-A--CAG---AG-C---GTATGTG-G-C--CCAGTAT-AT-TG-CT-TCA---CCC-CC-AGCCCTGTGGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-A--C--AA-G--T-TCGGC-GTG--C-CT-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGT-GCT-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TC--A-  1684
emb|AJ278830.1|HEC2 G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--TT-GTT-TG-CC-GGCGT-CG-A-TG------CG----A-AC---------A--C-C--TA-C-G---TC--A-C---C-G--G-G-G--G-----G-GC----T---G---C--C----G--CTAA-G--G---G--C------G-CATCT-A------C---A---T--T--C-GC-T-G----GA------C-----T--G-T-T-------C---G--C-TC--C--G-GGCT-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--TA---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATCG-CACGGCCTTGAAC--TGCAAC-GCGAG---CC-T-C-G------AA--A-CT-GGCTG-GC--T----A-GTGGGG-C---T------C--T-----TCTA-TTA-----C-A-ACAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-CAGGCT-G-C-A-C--CG-AGAGG---A--T-G-GC--C-AGC---T-GTA-GACCC-C-TTGC-C-G--A----T--T--T-C--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCCAT-CACG-T-A-C-G-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GAAC-A--CC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-G-C-CT-TGTGGTA--TC-GTGC-CA-GC-A--CAG---AA-C---GTATGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---CCC-CT-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGAGCG--C-CC-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGTAG-T-AATGACACGG-ACGT-CT----T-CGTCC-TT--A-  1959
23|emb|AX057094.1| TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
gb|AF177040.1|AF177 TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
21|emb|AX057090.1| TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
gb|AF177038.1|AF177 TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
22|emb|AX057092.1| TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
20|emb|AX057088.1| TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
gb|AF177039.1|AF177 TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
gb|AF177037.1|AF177 TT---CG-----G---C-T-TGGC--CTA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C-----G-TTG-T--CAT--CCTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A--C-C-----C-A---T---A-C---T-GTTG-G-G--G-----GTTC----T---G---C--C----G--CGC--A--G---A--C--C---A-C--CG-G------GC--G---CC-T--C-AC-C-A----G-------C-----T--TAT-T-------TG--A--CA----T--G-GGCC-C-C-A-G-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCTCG-TTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCT---T--T----A-TC-GCGTC---T------C--T-G--TTCTA--CA-C--CC-A--CAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-A-ACGC--A--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG----TAT-C-G--AGG--C--C--T-T------CCG-G-GTGGGAT-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----A-G--G--ATA----A--------T---GTC---AC-CAATCC--A-GA-GGAT-AT--GAGACCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GT-CTCC-GC-G--AAG---AC-T---GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T--TGGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1965
dbj|D14853.1|HPCCGS G----CG-----G-G-C-C-TGGC--ATA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---T-----G-TGG-T--CGT--GCTGC-TG--CT-CTT-CG-CT-GGCGT-TG-A-CG------CAG---A-G----------A--C-C-----C-GGG-TC--A-C-----A--G-G-G--G-----G-GG----CC--G---C--T----G--GCC--A--C---A--C--C---G-CG-TTCG------G---G---T--T--T-GC-T-A----G-------C-----T----T-C-------C---T--CG-C--CCCA-GGCG-C-T-A-A-G-C-----A-A-A-A--GA---TCCAGCT-CATAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCTTGAAC--TGTAAT-GAAAG---C--T-TGG------AT--A-CT-GGCTG-GC--T----A-GCAGGG-C---T------G--C-----TCTA-CTA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CCT-CAGGGT-G-T-C-C--CG-AGAGG---A--T-G-GC--T-AGT---T-GCC-AACCT-C-TTAC-C-G--C----C--T--T-C--G-A-CCAAG-G---G-T-GGG-GAC--CC-AT-CA--CT---C-A-CGAGGG--G--A-A--T-G--------CT--A-----GT-G---AT----GA-CCA--GC--GG--CCATATTGT--TGGCACTAT-G--CCCTAC-G---C-CCGTGTGGCA--TT-GTGC-CA-GCGA--AAA---AG-----GTTTGCG-GGC--CT-GTAT-AC-TG-TT-TCA---CAC-CC-AGCCCCGTGGT-AG-TGGGGA-C-GACGG-A--C--AGAG--C--CGG-CGTT--C-CT-A-CCTAC-AGA----TG--GGGT-GCC-AATGAGACGG-ATGTACT----G-C-TCC-TC--A-  1959
6559|dbj|E08443.1| G----CG-----G-G-C-C-TGGC--ATA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---T-----G-TGG-T--CGT--GCTGC-TG--CT-CTT-CG-CT-GGCGT-TG-A-CG------CAG---A-G----------A--C-C-----C-GGG-TC--A-C-----A--G-G-G--G-----G-GG----CC--G---C--T----G--GCC--A--C---A--C--C---G-CG-TTCG------G---G---T--T--T-GC-T-A----G-------C-----T----T-C-------C---T--CG-C--CCCA-GGCG-C-T-A-A-G-C-----A-A-A-A--GA---TCCAGCT-CATAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCTTGAAC--TGTAAT-GAAAG---C--T-TGG------AT--A-CT-GGCTG-GC--T----A-GCAGGG-C---T------G--C-----TCTA-CTA-C---C-A--CAAG-T-T-CA-AC--T-CCT-CAGGGT-G-T-C-C--CG-AGAGG---A--T-G-GC--T-AGT---T-GCC-AACCT-C-TTAC-C-G--C----C--T--T-C--G-A-CCAAG-G---G-T-GGG-GAC--CC-AT-CA--CT---C-A-CGAGGG--G--A-A--T-G--------CT--A-----GT-G---AT----GA-CCA--GC--GG--CCATATTGT--TGGCACTAT-G--CCCTAC-G---C-CCGTGTGGCA--TT-GTGC-CA-GCGA--AAA---AG-----GTTTGCG-GGC--CT-GTAT-AC-TG-TT-TCA---CAC-CC-AGCCCCGTGGT-AG-TGGGGA-C-GACGG-A--C--AGAG--C--CGG-CGTT--C-CT-A-CCTAC-AGA----TG--GGGT-GCC-AATGAGACGG-ATGTACT----G-C-TCC-TC--A-  1959
321|gb|AY651061.1| G----CG-----G-G-C-A-TAGC--GTA--TTTC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGAC-GAAGG-T---C-----C-TGG-T--AGT--GCTGC-TG--CT-ATT-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG------C-G---ACG----------A--C-CA-T--C-GTC-TC----C-----G--G-G-G--G-----A-AG----T---G---C--C----G--GCC--G--C---AG-CA-C---G--G-CT-G------G---A---C--T--T-GT-T-G----GG------C-----T--C-T-T-------C---T--CA-C--C--A-GGCG-C-C-C-G-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-GATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACGGCCCTGAAC--TGCAAT-GATAC---CC-T-TCA------A---A-CC-GGCTG-GG--T----A-GCAGGG-C---T------T--T-----TCTA--TA-C---C-A-ACAAA-T-T-CA-AC--T-CTT-C-GGGTTG-C-C-C--CG-AGAGG---T--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACCC-C-TTGC-C-G--A----C--T--T-T--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCTAT-CA-GTT-A-T-A-CCAACG--G--A-A----G--------C---G-----GC-C---CC----GA-CCA--AC--GC--CCCTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-A-C-CT-TGTGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A--GAG---AG-C---GTGTGTG-G-C--CCAGTAT-AC-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-A--C--AG-G--T--CGGGCGCG--C-CC-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGT-GAA-AATGAAACGG-ACGT-TT----T-CGTCC-TC--A-  1959
15457|dbj|D84265.2| -T--GGG-----G-G-CGC-T-GCTC-TA--CTTC-AG-C-A-TGGT-GGCG-AAC-TGGGC-GAAGG-TCATC--G--C-G-G-T--CCT-C-TTCC-T---CT---T-TG-CA-GGAGC-TG-A-TG------C-C---A-C-G--------A--C-C--TA-------C---A-----C-G--G-GCA--G--C--G--C----C---G---T--GA---G----TA-G--C---A--C--C---A-C--C--G--G---G---GCC-T--T--C-GT-C-A----G-------T---C-T--T-T-T-------C---T--CC-CC-T--G-G-C--C-C-C-A-C-C----CA-G-A-A--TC---TGCAGCT-TGTTA-A-TAGC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACGGCGCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCT-C-T-G-----CAG--A-CG-GGCTT--T-AT----T-GCAG-G-----A------C--T-G--TT-TG-C---C---CGCTACAAG-T-T-CA-AT--T-C-TACGGGGT-G-C-C-C--GG-AAC-G--GA--T-G-----A--GTAAAT-GTA-G--AC-CATT-----GC-ACT--CG-T--T-C--G-A-GCA-G-G---GCT-GGG-G--G-CCTAT-C----TCA-T------ATG--T-CA-A--T-A-T------CTC-A----GGCTC-T-TC-T--GA-GGAT-A--AG---CCTTACTGT--TGGCATTACGC--CCCC-A-G-A-C-CA-TGTGGCA--TC-GTTC-CA-GC-G--CGG---AA-C---GTCTGTG-G-G--CCTGTCT-AC-TG-CT-TCA---CAC-CT-AGCCCCGTGGT-AG-TGGGAA-C-TACCG-AT-C--AG-A------GAG-GTATCC-CC-A-CTTAC-A----CCTG--GGGA-GAA-AATGTGTCCG-ACGT-GT----T-C--CTACT--AC  1956
15456|dbj|D84264.2| AT---CG-----G-TGC-C-TTGC-TGTA--CTAC-AG-C-A-TGGTTG-CG-AAC-TGGGCC-AAGG-T-CTTT-G--C-C-G-T--C-T-TGCTCC-TC--TT-----TG-CC-GGGGT-TG-A-TGC-----CA------CT---------A--CTC---A-------C---A-T---T-G--G-T-A--G--TA-G-------T---G---C-------G--T-CT-G---------C--T---A-CAACAAA----C-A---GAC-T-----T-AC--TA----G-------T---T-T--T-T-T-------C---AG-CC-C--CG-G-G-T--C-C-A-A-G-C-----A-A-A-A--TG---TCCAGCT-GATTA-A-GACT-AATGG-TAGTTGGC-ATAT-CAACAG-GACAGCACTCAAT--TGTAAT-G--AC--TCT-C-T-C-----CAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GCTG-------G------T--TTG--CTTTA-T-G-C--TC-A--TAGG-T-T-CA-AC--T-CTT-CCGGTT-G-T-C-C--TG-AGC-G--CT--T-GAGC--A--GC---T-GTCGG-CCA-C-TCCA-C-GC-A-------T--T-C--G-A-GCA-G-G---GTT-GGG-G-T--CC--T----C-TCA-C-A-T--ACG---CTA-A--C-A-T------C---AGC-GGAC-C-A-TC-C--AA-CGAT----AAG--CCATATTGT--TGGCATTAC-CCGCCCC---G-ACC-C--TGTGACA--TC-GTTC-CA-GC-A---CG---AT-C--TGTCTGTG-G-C--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CAC-CC-AGCCCTGTAGT-AG-TCGGTA-C-TACAG-A--C--CG-GA-A-A-GG--GC-TCC-CC-A-CATAC-A-C--C-TG--GGGG-GCA-AATGAGTCTG-ATGT-GT----T-C--CTGCTGCG-  1957
1993|gb|AY859526.1| AC---TA-----G---C-CGTTGC-C-TA--CTTT-GG-T-A-TGGCTGGC--AAC-TG-GCTAAAAG-T--TCTGG--C-T-G-T----TCTGTTCT-TA--TT-----TG-CA-GGGGT-TG-A-AG------CA----A-CC---------A--C-C---A-------CC--G-T---C-G--G-CCACGG---A-G-------T---G-----------G--C-CC-G--C---A--C--T---A-CTGC-------C-G---G---TA-T--T-AC-CG-----G-------C---C-T--T-T-T-------C---T--CC-C--CC-G-G-TG-C-C-A---G-C----CA-G-A-A--TC---TACAACT-CATCA-A-GAAC-GGTAG-CAGCTGGC-ACAT-AAACAG-GACTGCTTTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCC-C-T-C-----CAG--A-CG-GGGTT-CT--T----A-GC-G-T-C---A------C--T-C--TTCTA-C-GTC---C-G--CAAA-T-T-CA-AC--T-CCT-CGGGCT-G-C-C-C--AG-AGC-GG-AT----G-GC--T--GTG--T-GTAAGTCC--C-TC-G-C-GG-AC------T--TTC--G---GCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CAAATC-A-C-CTA-C-A----A-A--GTCA-A--C-A-T------C---T-C-GGGC-C-CCTC-T--GA-CGAC----CGT--CCCTACTGT--TGGCATTAC---GCTCCTA-G-GCC-A--TGTGACG--TG-GTGC-CG-GC-C---AG-C-A--C--GGTGTGCG-G-C--CCTGTTT-AC-TG-CT-TCA---CGC-CC-AGCCCTGTTGT-GA-TAGGAA-C-CACTG-A--C--AG-GC-G---GG--GCAACC-CC-A-CATAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGT-AT----T-C--ATGCTG-G-  1916
emb|Y12083.1|HCV120 AC---TA-----G---C-CGTTGC-C-TA--CTTT-GG-T-A-TGGCTGGC--AAC-TG-GCTAAAAG-T--TCTGG--C-T-G-T----TCTGTTCT-TA--TT-----TG-CA-GGGGT-TG-A-AG------CAC---A-A----------A--C-C---A-------T---GAT---C-G--C-CCACGG---A-G-------T---G---A-------G--C-C--A--A---A--C--T---A-CTTC-------C-G---G-C-T--T--T-GC-CTC----G-------C-----T--T-C-T-------C---A--CC-C--CC-G-G-TG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TA---TACAACT-CATCA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-AAACAG-GACTGCTTTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCC-C-T-C-----CAG--A-CG-GGGTT-CT--T----A-GC-G-T-C---A------C--T-T--TTTTA-C-ACC---C-A--CAAA-T-T-CA-AC--T-CCT-CCGGCT-G-C-C-C--AG-AGC-GG-AT----G-GC--T--GCG--T-GTAAGCCC--C-TC-G-C-GG-AA------T--TCC--G---GCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CAGATA-A-C-CCA-C-A----A-A-----A-A--C-G-T------C---T-C-GGGC-C-CCTC-T--GA-CGAC----CGT--CCCTACTGT--TGGCATTAC---GCTCCTA-G-GCC-A--TGTGAAG--TG-GTGC-CG-GC-C---CG-C-T--C--AGTGTGCG-G-C--CCTGTCT-AC-TG-CT-TCA---CGC-CC-AGCCCTGTTGT-GG-TAGGAA-C-CACTG-A--C--AA-GC-G---GG--GCAACC-CC-A-CATAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGT-AT----T-C--ATGCTG-G-  1901
15454|dbj|D84262.2| AT---C------G---C-CATCGC-C-TA--CTTC-GG-C-A-TGTCAGGC--AAT-TG-GTTGAAGG-TAATC--G--C-T-G-T--G-T-TATTCC-TG--TT-----TG-CA-GGGGT-AG-A-GG------CA----A-CC---------A--C-C---A-------CC--G-T---C-G--G-C-A--G---A-G-------C---G-----------G--C-CG-G--C------CG-T---T-CTGC-------T-T---ATC-TC-T--TCAC-CTC------------C---A-T--T-T-T-------C---T--CG-T--CT-G-G-T--C-C-A-A-A-T----CA-G-A-A--GA---TACAGCT-TATTA-A-CACC-AATGG-TAGCTGGC-ACAT-AAATAG-GACCGCTCTAAAC--TGTA-TCG--ACAGT---C-T-C-----CAA--A-CT-GGGTTTCT--T----A-GC-G---C---G------T--T-G--TTCTA-C---C--GC-A-GCAAT-T-T-CA-AC--T-CCA-CGGGTT-G-C-T-C--AG-AAC-GG-CT--T-G-GC-----GCA--T-GCAAG-CC--C-TT-G---GA-ACA--C--T--TCC--A---GCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCTATA-A-C-CCA-C-A----A-G--TCCA-A--C-A-T------C---A-CAGGGC-C-G-TC-T--GA-GGAC----CGG--CCCTACTGC--TGGCACTAT---GCTCCTA-G-GG--AG-TGTAGTG--TA-GTGC-CG-GC------GTC-AT-C--AGTGTGTG-G-T--CCTGTTT-AC-TG-CT-TCA---CAC-CT-AGCCCTGTCGT-GG-TGGGCA-C-CACCG-A--C--AG-GC-T---GG--GCAACC-CT-A-CTTAC-A-A--C-TG--GGGA-GAA-AACGAGACGG-ATGT-GT----T-C--ATGCTA-G-  1963
19|emb|AX057086.1| GT--TCG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A-CC-C---A-T-A---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---G---C--C----G----C--G--CA-GA--C--C---A-C--C--G------G---G-CGCC-T--C-AC-C-A----G-------C---T-TA-T-T-T-------G---A--C--A--T--G-G--G-C-CCCAG-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---T------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-GTG-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GTCT-CC-GC-G---AA---GA-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T-T-GGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
gb|AF177036.1|AF177 GT--TCG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A-CC-C---A-T-A---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---G---C--C----G----C--G--CA-GA--C--C---A-C--C--G------G---G-CGCC-T--C-AC-C-A----G-------C---T-TA-T-T-T-------G---A--C--A--T--G-G--G-C-CCCAG-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---T------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-GTG-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GTCT-CC-GC-G---AA---GA-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T-T-GGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
134|emb|AX057395.1| GT--TCG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A-CC-C---A-T-A---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---G---C--C----G----C--G--CA-GA--C--C---A-C--C--G------G---G-CGCC-T--C-AC-C-A----G-------C---T-TA-T-T-T-------G---A--C--A--T--G-G--G-C-CCCAG-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---T------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-GTG-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GTCT-CC-GC-G---AA---GA-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T-T-GGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
62|emb|AX057317.1| GT--TCG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---G-C----------A-CC-C---A-T-A---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---G---C--C----G----C--G--CA-GA--C--C---A-C--C--G------G---G-CGCC-T--C-AC-C-A----G-------C---T-TA-T-T-T-------G---A--C--A--T--G-G--G-C-CCCAG-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---T------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-GTG-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-T-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-G-C-AG-TGTGGCG--TG-GTCT-CC-GC-G---AA---GA-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T-T-GGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
bj|D00944.1|HPCPOLP GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-AAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-T-CTTT-TG--CT-GGC-CG-CC-GGGGT-GG-A-CG------CGC---A-A----------A-CC-C---A-T-A---CC--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---A---C--C----G----C--G--CATAA--C------G-C--C--A------G---GAC-CC-T--C-AC-C-G----G-------C---A-TG-T-TCT-------C---C--C--T--T--G-G-TG-C---CAG-G-C-----A-G-A-A--AA---TCCAGCT-CATCA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCT-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--C-CT----C-GC-G-T-C---A------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAG-TATCGA---G--GC---C--T--TTC--G-G-GTG-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TACA-A-T-A-T-G----AGG--A-CA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCGTATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-G-A-C-AG-TGTGGTG--TA-GTCT-CC-GC-G---A----GCTC--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTAGT-AG-TGGGTA-C-GACCG-A--T--AG-AC-T-T-GGA-GCG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
65|dbj|AB047641.1| GT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-CG-A-CG------CGG---G-C----------A-CC-T---A-T-G---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--T--T--C----T---A---C--C----G----C--G--CA-CA--C--C---A-C--C--AA-A---G---G-CA---T--C-GC-C-A----G-------C---T-TC-T-TCT-------C---C--C--C--T--G-G-CG-C-C-C-G-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AA--TCC-C-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-CT----T-GC-G-G-C---C------C--T-G--TTCTA-C-G-C---C-A-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--TG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-TAA-TATCGA---G--GA---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CAT-TGCA-A-T-A-C-G----AGA--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATT-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGTACTAC-C--CACCAA-G-A-C-AG-TGTGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTATGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTAGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-AC-T-C-GGA-GTG--C-CT-A-CCTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
893|gb|AY746460.1| GT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTT-TG--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGT---A-C----------A-CC-C---A-C-A---CT--G-T---T-G--G-G-G--G--G--G--C----T---G---C--C----G----C--GT-C--CA--C--C---G-C--C--A------A---TTC-CA-T--C-GC-C-G----G-------C---C-T--T-C-T-------C---AG-C--C-----GAG--G-C-CCCAG-G-C-----A-G-A-A--TC---TTCAGCT-CATTA-A-CTCC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCTCTGAAC--TGCCAT-G--AC--TCC-T-T-G-----CAA--A-CT-GGCTT--C-AT----C-AC-G-G-C---A------C--T-G--TTCTA-C-G-C---C-C-GCCAC-T-T-CA-AC--T-CGT-CGGGAT-G-C-C-C--TG-AAC-G--CT--T-G-GC--T--GCC--T-GTC-G-CAA-CATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-A-GTA-G-G---G-T-GGG-G-TG-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-CA-A--T-G-T------C---A------C-C-AACC-CG-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGCGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---AT-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTAT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTCGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AA-GC-T-T-GGA-GTG--C-CT-A-CCTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1967
gb|AF169004.1|AF169 GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GGC-YG-CT-GGAGT-GG-A-CG------CGV---V-V----------A-CC-C---R-C-A---CT--R-T---T-G--C-G-G--G--TA-SWGS----C---G---C-------G----C--A--M---A--C--C---G-T--C--A--G-C-G---G-C-A--T--C-RC-CAG----K-------C-----T--K-T-T-------C---W--CG-C--CC-G-G-BG-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TSCAGCT-TATTA-A-CTCC-AATGG-CAGTTGGC-ATAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-C-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-CT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAGY-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-TAA-TATCGA---G--GC---C--T--TTC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A--G-AA-T-G-T------C---A------C-C-AACC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCAYTAT-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTGGTA--TA-GTCC-CC-GC-G---GA---GT-C--TGTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTRGT-RG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-GC-T-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
gb|AF238484.1|AF238 GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-AAAAG-T---C--G--T-T-G-C--CAT-C-CTTC-TG--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGA---C-C----------A-CC-C---A-C-AG--C---G-T---T-G--G-G-G--G--CA-GTGC----C---G---C-------G----C--A--C---A--C--C---A-C--C--A--G-A-A---G-T-T--T--C-GT-C-G----G-------C---C-T--G-T-T-------C---AG-CG-C--T--G-G-CG-C-T-C-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATCA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ATAT-CAACCG-CACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-A-TC--C--GCC--T-GCC-G-TAA-CATCGA---G--GC---C--T--TTC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TG-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGCGGCA--TA-GTCC-CC-GC-A---AG---GT-C--TGTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CTC-CA-AGCCCAGTGGT-GG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-AC-G-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1930
gb|AF238483.1|AF238 GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCCTGGGC-AAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTCC-TG--CT-GAC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGA---A-T----------A-CC-T---A-C-T---CC--G-T---C-G--G-G-G--G--T---T-C----C---A---C--T----G----C--G--C---AT-CT-C---A-C--CC-A--G---A---C-C-T--T--T-GC-C-G----G-------C---C-T--C-T-T-------C---A--CC-C--TG-G-G-CT-C-T-C-A-G-C-----A-G-A-A--TA---TCCAGCT-CATCA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-TACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AA--TCC-C-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-CT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-AC-GCGT-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAA-CATCGA---G--GC---T--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CG-TTT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A--A-AA-T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGCGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTATGTG-G-C--CCGGTGT-AC-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCAGTGGT-TG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AA-GC-T-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAT-A----CATG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1930
gb|AF238482.1|AF238 GT--TCG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--C-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GAC-CG-CT-GGGGT-GG-A-AG------CGC---G-C----------A-CC-C---A-C-A---CA--A-C---T-G--G-G-A--G--T--GT-C--G-C-------C--GG---G----C--G--T---A--C--C---A-C--C--A--G-C-G---G-C-T--T--C-GC-C-G----G-------C---A-T--C-T-T-------C---A--C--C--TCCG-G-CC-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AT--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-AT----G-GC-G-G-C---C------T--T-G--TTCTA-C-A-C---C-A-AGAAC-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GNC--T-GCC-G-CAA-CATCGA---A--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-G-T-A-C-G----AGG--A-TG-A--T-G-T------T---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATACTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTGGCA--TA-TTCC-CC-GC-G---GG---GT-C--TGTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTAGT-AG-TGGGCA-C-AACCA-A--C--AA-AC-T-T-GGA-GTG--C-CC-A-CTTAC-A----CATG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--ATATTG-A-  1930
gb|AF238481.1|AF238 GT--TCG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAGG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GAC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CG----G-A----------AACC-C---A-A-A---CA--G-T---T-G--G-G-G--G--T--G--C--AAC-------C--GG---G----C--G--C---A--G--T---G-T--C--TT-G---G---G-C-T--T--C-AC-C-A----G-------C---C-T--C-T-T-------C---A--CG-CG-T--G-G-CC-C-TCA-A---C-----A-GCA-G---A---TTCAGCT-CATCA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-CTA-C-----A-ACAAC-T-T-TA-AC--T-CGT-CAGGGT-GTC-C-C--C--AAC-G--CA--T-G-GC--C--GCC--T-GTC-G-CAC-CATCGA---G--GC---C--T--TTC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AACC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATACTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AA-TGTGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--AGTGTGCG-G-C--CCGGTGT-AC-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GAC-AGA--T--AA-AC-T-T-GGA-GTG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGC-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1930
gb|AF238485.1|AF238 GT--TCG-----G---C-C-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-CAAGG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--AT-GAC-CG-CT-GGAGT-GG-A-CG------CG----G-G----------A-TC-C---A-CCA---GA--A-T---T-G--G-G-A--G--T--G--CT-GTC---T---C--T---------C--A--T---A--A--C---A-C--C-----GAC-A---G-C-T--T--C-GC-C-G----G-------C---C-T--CCTCT-------C---A--C--C--C--G-G-CT-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-TATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAT--TGTAAT-G--AC--AGC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--C-CT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-G-T---C-A-GGAAC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGGT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--TCC--T-GCC-G-CAG-TATTGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CTT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGG--CCATATTGC--TGGCACTAT-C--CACCAC-A-G-C-AA-TGTGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AA---GT-C--CGTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTCGT-GG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AC-T-T-GGA-GTG--C-CC-A-CTTAC-A----CGTG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGT-TT----T-C--CTGTTG-A-  1930
gb|AF169003.1|AF169 GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-Y-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GAC-YG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGC---A-Y----------A--C-C---A---R---C---A-T---T-G--G-G-A--G--C--G--C----Y---G---T--KRC--G----M--G--C---R--C--T---A-C--C--A--G-C-G---G-C-Y--T--C-GY-C-G----G-------C---C-T--Y-T-T-------CT--A--C--CG-T--G-G-CG-C-T-C-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAACT-CATTA-A-CACC-AAYGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAY--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--C-CT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-G-C---T-A-RGCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--YG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GTC--T-GCC-G-CAA-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-TA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-CG-TGTRGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---GG---GT-C--TGTGTGYG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-GG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AC-T-T-GGC-GYG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAA-AATGAAACAG-ATGT-CT----K-C--CTATTG-A-  1961
73|dbj|AB047645.1| GT--TCG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAGG-T---T--G--T-T-G-T--CAT-C-CTCC-TG--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGC---A-C----------A--C-C---A-G-A-------A-C---T-G--G-G-A--G--T---T-C----T---GT--C--GG---G----T--A--C---G--C--C---A-C--CT-C----C-G---G-C-A--T--C-GT-C-G----G-------C---C-T--C-T-T-------C---A--C--C--TCTG-G-TC-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GT-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-G-C---C-C-GCAAC-T-T-CA-AC--T-CGA-CAGGAT-G-T-C-C--TG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CGG-TATCGA---G--GG---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AA-TGTGGCA--TA-GTCC-CT-GC-G---GG---GT-C--TGTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTAGT-GG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AC-T-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1961
gb|AF169005.1|AF169 GT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAAG-G-AGCATGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GAC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGC---A-T----------A-CC-C---G-C-AG--C---A-T---T-G--C-G-G--G--TA-G--C--G-T-------C-------G----C--G--C---A--CG-C---AAC--C--A--G-C-G---G-C-C--T--T-GC-C-G----G-------C---C-T--C-T-T-------C---A--CTTC--T--G-G-CG-C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-AT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-A-C---C-T-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGGT-G-T-C-C--TG-AAC-G--CT--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CGG-TATCCA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---G-T-GGG-G-CA-CCT-TGCG-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--C-G-T------C---A------C-C-AACC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATACTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTGGCA--TA-GTCT-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-GC-T-C-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACGG-ATGT-CT----T-C--ATATTG-A-  1964
71|dbj|AB047644.1| GT--TCG-----G---C-C-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-AAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CTTG-C-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGG---G-C----------A-CC-C---A-T-A---CA--A-C---T-G--G-G-GCTG--TT-G--C----C---G---C--GA---G----C--A------A-----C---G-C--T--A--G-A-G---G-C-C--T--C-GC-C-A----G-------T---T-T--G-T-T-------C---A--CTTC--T--G-GAC--C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-TAACCG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-C-T-GC----AA---A-CT-GGCTT--C-AT----C-TC-G-G-C---C------C--T-G--ATCTA-C-A-G---G-A-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GTG--T-GCC-G-CAA-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-T-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAT-C--CACCAA-A-C-C-AG-TGTGGCA--TT-GTCC-CG-GC-G---CA---GT-C--AGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-AACCG-A--C--AG-AC-G-C-GGA-GCG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGATACAA-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
63|dbj|AB047640.1| GT--TTG-----G---C-C-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAGG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTCC-TG--CT-GGC-CT-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGT---A-C----------A--C-C---A-CCA---CG--A-C---T-G--G-G-A--G--C--G--C----T---G---C--TGG--G----C--G--C---A--C--T---A-C--C--A--G-T-A---G-C-C--T--G-GC-CAGC---G-------C---C-T--T-C-T-------C------CC-C--T--G-G-CG-C-T-C-G-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATTA-A-TACC-AATGG-TAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACCGCCCTGAAT--TGCAAC-G--AT--TCC-T-T-G-----CAC--A-CC-GGCTT--C-TT----C-AC-G-G-C---C------C--T-G--TTCTA-C-A-T---C-C-ATAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CGGGAT-G-T-C-C--CG-AGC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GTC-G-CAA-CATCGA---G--GA---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCC-TGCA-A-T-A-C-G----ACG--A-CA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-AGAT-ATGAGG--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTGGCG--TA-GTCC-CC-GC-A---GG---GA-C--CGTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CT-AGCCCGGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AC-T-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1964
gb|AF169002.1|AF169 GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--TTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TA--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGA---A-Y----------A-CC-C---W-C-R---CT--R-Y---Y-G--G-G-G--G--T--G--C----T---G---C--C----G----C--A--C---G--CAAC---G-C--CT-A----C-G---G-T-G--T--C-AC-C-A----G-------T---C-T--C-T-T-------C---AG-YT-Y--T--G-G-CG-C-C-Y-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCT-T-T-G-----AAC--A-CT-GGCTT--C-CT----C-GC-G-W-C---C------C--T-R--TTCTA-C-G-Y---K-A-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--TG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GTT--T-GCC-G-CAA-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCT-TGCA-A-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCATATTGC--TGGCACTAC-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTAGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTGTGTG-G-C--CCGGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGTCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AC-G-T-GGA-GTG--C-CT-A-CTTAC-A----CATG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTACTG-A-  1964
67|dbj|AB047642.1| GT--TCG-----G---C-C-TGGT-C-TA--TTTC-TC-C-A-TG-CAAG-G-AGCGTGGGC-GAAGG-T---C--G--C-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--TT-GAC-CG-CT-GGGGT-TG-A-CG------CGC---A-C----------A--C-C---G-TCA---CA--G-T---T-G--G-G-G--G--TA-G--C--G-C-------C--GG---G----T--T--C---A--C--C---A-C--CTCA------A---G-C-C--T--C-AC-C-G----C-------C---C-T--T-T-T-------C---G--TT-CG-T--G-G-CC-C-C-C-A-G-C-----A-G-A-A--AA---TTCAGCT-CATTA-A-CAAC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-CACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-GC----AG---A-CC-GGCTT--C-AT----C-GC-G-T-C---C------C--T-G--TTCTA-C-G-C---C-A-AGAAC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CA--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-TAA-TATCGA---G--GC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CG-CCT-TGCA-G-T-A-T-G----AAG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AACC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCATACTGC--TGGCATTAT-C--CACCAA-A-A-C-AG-TGTGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTGTCCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AA-AC-T-T-GAA-GCG--C-CT-A-CTTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--TTGTTG-A-  1964
69|dbj|AB047643.1| GT--TCG-----G---C-T-TAGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAAG-T---C--G--T-T-G-T--CAT-C-CTTA-TG--CT-AGC-CG-CA-GGGGT-GG-A-CG------CG----A-C-------------C-C---A-A-A---CC--A-TCTTT-A--G-T-A--G--C--G--C----C---G---C-------G----C--A--CA--A-----C---G-C--CT-A----C-A---G-C-C--T--T-GC-CAGA---G-------T---A-T----T-T-----------A--CTGC--T--G-G-CG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TCCAGCT-TATTA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACGT-CAACCG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-C-T-GC----AG---A-CC-GGTTT--T-CT----C-GC-G-G-C---C------C--T-G--TTTTA-C-G-T---C-C-ACCGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CAGGAT-G-T-C-C--CG-AAC-G--CC--T-G-TC--C--GTA--T-GCC-G-CAA-TATTGA---G--AC---C--T--TCC--G-G-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CA-CCC-TGCA-G-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--C-A-T------C---A------C-C-AACC-CA-GA-GGAT-ATGAGA--CCATATTGT--TGGCACTAC-C--CACCAG-G-A-C-AG-TGCGGCA--TA-GTCC-CC-GC-G---AA---GT-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---CCC-CC-AGCCCAGTGGT-GG-TGGGCA-C-GACCG-A--T--AG-AA-G-T-GGG-GTG--C-CC-A-CCTAC-A----CGTG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTATTG-A-  1961
61|dbj|AB047639.1| GT--TCG-----G---C-T-TGGC-C-TA--CTTC-TC-T-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-GAAGG-T---C--A--T-T-G-T--CAT-C-CTTC-TG--CT-GGC-CG-CT-GGGGT-GG-A-CG------CGG---G-C----------A--C-C---A-CCA---CC--G-T---T-G--G-A-G--G--C--G--C----T---G---T--T----G----C--A--C---GTTC--C---A-C--C--A------AC--G-TGA--T--T-GC-C-G----G-------C---G-T--G-T-T-------C---AG-C--CA-T--G-G-CC-C-T-C-A-G-C-----A-G-A-A--CA---TTCAGCT-CATTA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-TACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCC-T-T-G-----AAC--A-CC-GGCTT--T-CT----C-GC-G-G-C---C------T--T-G--TTCTA-C-A-C---C-A-ACCGC-T-T-TA-AC--T-CGT-CAGGGT-G-T-C-C--AG-GGC-G--CC--T-G-TC--C--GCC--T-GCC-G-CAA-CATCGA---G--GC---T--T--TCC--G-G-ATA-G-G---G-T-GGG-G-CA-CCC-TACA-G-T-A-C-G----AGG--A-TA-A--T-G-T------C---A------C-C-AATC-CA-GA-GGAT-ATGAGG--CCGTACTGC--TGGCACTAC-C--CCCCAA-A-G-C-CG-TGTGGCG--TA-GTCC-CC-GC-G---AG---GT-C--TGTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGCCCGGTAGT-AG-TGGGCA-C-GACCG-A--C--AG-AC-G-T-GGA-GTG--C-CC-A-CCTAC-A----CATG--GGGA-GAG-AATGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTACTG-A-  1964
08|dbj|AB031663.1| GT--TCG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-CAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT-C-CTTC-TA--TT-GAC-TG-CA-GGAGT-GG-A-CG------C-----C-CAG--------A--CGC---A-C-A---CT--A-TAT-C-T--G-G----T--C--A-------T---G---C--G----G----CT-A----GGA--C--C---A-CG-C--A----C-G---G-C-C--T--C-GT-C-A----G-------C-----T--TGT-T-------C---AC-C--CC-T--G-G--GTC-C-C-A-A-C-----A-A-A-A--CA---TCCAACT-TGTTA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ATAT-TAACCG-CACGGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCA-T-T-GA----AA---A-CA-GGGTT--C-AT----T-GC-G-G-C---A------T--T-G--TTCTA-CTC-C---C-A---TAAAT-T-TA-AC--TCC-T-CGGGTT-GTC-CTCAACG-AAT-GTCCTCCT-G--C--C--GCT--CCATC-G--AG-----GA---G--T-------T--TAG--G---ATA-G-G---A-T-GGG-G-CAACCT-AG-A-G-T-A-T-G----AGG--A--A-AA-T-G-T------T---A------C-C-AATG--ATGACA-AC-ATGAGG--CCCTATTGC--TGGCATTAT-C--CACCCA-G-A-C-CA-TGTGGCA--TT-GTTC-CT-GC-T--CAA---A--C--CGTATGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---CCC-CC-AGTCCAGTCGT-GG-TAGGCA-C-CACCG-A--C--AG-AC-G-C-GGG-GTG--C-CA-A-CTTAC-A----CCTG--GGGG-GAG-AACGACACGG-ATGT-GT----T-T--TTACTG-A-  1965
3141|dbj|D50409.1| GT--TTG-----G---C-C-TGGC-T-TA--CTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-AAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT-C-CTCT-TG--TT-GAC-CG-CT-GGGGT-GG-A-GG------CAT---C-C----------A--C-C--TA-C-A---CC--A-C---C-G--G-G----G--C--GG-T----T---GT--C--G----G----A--A----GAA--G--C---A-CG-C--AT---C-T-----C-T--T--T-AC-C-A----G-------------TA-TGT-T-------C---AG-T--T--TA-G-G--GTC-C-C-A-A-C-----A-G-C-G--CG---TCCAGCT-CATCC-A-CACC-AACGG-AAGCTGGC-ACAT-CAATCG-CACAGCTCTGAAC--TGCAAC-G--A----CAGTCT-GG----AA---A-CC-GGCTT--C-CT----C-GC-G-G-C---C------C--T-G--TTCTA--TA-C---C-A-GCTCC-T-T-TA-AC--AGC-T-CAGGAT-G-C-C-C--CG-AGC-G--CT--TAG--C--C--GCT--T-GTC-G-GAG-CATCGA---G--TC---C--T--TCC--G-C-ATA-G-G---A-T-GGG-G-CTCCCT-TG-A-G-T-A-T-G----AGG--A--G-AG-T-G-T------C---A------C-C-AATG--ATG-CAGAC-ATGAGA--CCGTACTGC--TGGCATTAT-C--CTCCTA-G-A-C-CT-TGTGGCA--TA-GTTC-CT-GC-A--CGG---A--C--TGTGTGTG-G-C--CCGGTGT-AC-TG-CT-TCA---CTC-CC-AGCCCAGTCGT-GG-TGGGCA-C-CACTG-A--T--AG-G--G-CTGGG-GCG--C-CC-A-CCTAC-A----ATTG--GGGG-GAA-AACGAGACAG-ATGT-CT----T-C--CTGCTC-A-  1964
gb|AF238486.1|AF238 GT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--TTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-CAAAG-T---C--A--T-T-G-C--CAT-C-CTCC-TT--CTTG-T-CG-CG-GGAGT-GG-A-TG------CA----A-CC---------A--C-C--TA-T-T---CC--A-C---C-G--G-C----G--C--GCA-----A---G---T--GG---G--T-C--A-----AA--C--C---GTTT-C--G------GG--G---T--T--C-GC-T-G----G-------C---A-T--G-T-T-------T---AG--ATC--T--G-G-TT-C-C---A-GGC-----A-G-A-A--CA---TCCAGTT-AATCA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-AAACCG-GACCGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--AGC-T-T-A-----CAG--A-CG-GGTTT--C-AT----G-GC-T-T-C---C------C--T-G--TTTTA-C-G-C---C-A-AGAGA-T-T-CA-AC--AGC-T-CTGGCT-G-C-C-C--CG-AGC-G--CT--T-G-TC--T--TCC--T-GCC-G-CAGGC-TGGA-T-G--A----T--T--TTC--G-C-ATC-G-G---G-T-GGG-G-AA-CCT-TGGA-A-T-A-C-G----A-G--ACTA-A--T-G-T------G---A------C-C-AACG--ATGA-GGAC-ATGAGG--CCGTACTGT--TGGCATTAC-C--CCCCGA-A-G-C-CT-TGCGGTA--TC-GTCT-CG-GA-T---AA---GA-C--GGTTTGCG-G-C--CCGTTTT-AT-TG-TTAT-A---CTC-CT-AGCCCTGTTGT-CG-TAGGCA-C-CAGTG-A--C--AA-GC-A---GGGCGTA--C-CC-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAA-AATGAGACCG-ATGT-AT----T-C--CTGATA-A-  1928
dbj|D10988.1|HPCJ8G GT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--TTTC-TC-C-A-TG-CAAG-G-AGCGTGGGC-CAAAG-T---C--A--T-C-G-C--CAT-C-CTCC-TT--CTTG-T-TG-CG-GGAGT-GG-A-TG------CA----A-CC---------A--C-C--TA-T-T---CC--A-G---C-G--G-C-------CA-GGA-----A---G---C--GG---G--T-C--G-----TA--C--C---GTCG-C--G------GG--G---T--T--C-GC-T-G----G-------C---C-T--C-T-T-------T---AC-TA-C--T--G-G-TG-C-C---A-AGC-----A-G-A-A--CC---TCTATTT-AATCA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-AAACCG-GACTGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--AGC-T-T-A-----CAG--A-CG-GGTTT--C-CT----C-GC-T-T-C---C------T--T-G--TTTTA-C-A-C---CCACA-AG--T-T-CA-AC--AGC-T-CTGGCT-G-C-C-C--CG-AGC-G--CT--T-G-TC--T--TCC--T-GCC-G-CGGGC-TGGA-C-G--A----T--T--TTC--G-C-ATC-G-G---C-T-GGG-G-AA-CCT-TGGA-A-T-A-C-G----A-A--ACCA-A--C-G-T------C---A------C-C-AACG--ATGG-GGAC-ATGAGG--CCGTACTGC--TGGCATTAC-C--CCCCGA-G-G-C-CT-TGCGGCA--TC-GTCC-CG-GC-T---AG---GA-C--GGTTTGCG-G-A--CCGGTCT-AT-TG-TT-TCA---CCC-CT-AGCCCTGTTGT-CG-TGGGCA-C-CACTG-A--C--AA-GC-A---GGGCGTA--C-CC-A-CCTAC-A-C--C-TG--GGGA-GAA-AACGAGACCG-ATGT-CT----T-C--CTGCTA-A-  1965
41|dbj|AB030907.1| AT--TTG-----G---C-T-TGGC-C-TA--TTTC-TC-C-A-TG-CAGG-G-AGCGTGGGC-CAAGG-T---C--A--T-T-G-C--CAT-C-CTCC-TT--CTTG-T-TG-CG-GGAGT-GG-A-TG------CG----A-CC---------A--C-C--TA-T-T---CC--A-C---C-G--G-C----G--C--G-AC----A---G---T--GG---G--C-C--G-----GA--C--C---GTTG----G------GA--G-C-T--T--T-GC-T-G----G-------C---C-T--C-T-T-------T---A---AGC--TT-G-G-TG-C-C-C-A-A-C-----A-G-A-A--CG---TCCAATT-AATCA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-AAACCG-GACCGCCCTCAAC--TGCAAT-G--AC--AGC-T-T-G-----CAC--A-CG-GGTTT--C-AT----G-GC-C-G-C---C------C--T-G--TTTTA-T-G-C---C-A-ACAAA-T-T-CA-AC--AGC-T-CTGGCT-G-C-C-C--CG-AGC-G--TT--T-G-TC--T--TCC--T-GCC-G-TGGGC-TGGA-T-G--A----T--T--TTC--G-T-ATC-G-G---G-T-GGG-G-AA-CCT-TGGA-A-T-A-C-G----A-G--ACCA-A--C-G-T------C---A------C-C-AATG--TTGA-AGAC-ATGAGG--CCGTACTGC--TGGCATTAC-C--CCCCAA-A-G-C-CA-TGCGGTA--TC-GTCC-CA-GC-T---CA---GT-C--GGTTTGCG-G-G--CCGGTCT-AC-TGCTT-T-A---CTC-CT-AGCCCTGTTGT-CG-TGGGCA-C-CACCG-A--C--AG-GC-A---GGGCGTA--C-CC-A-CCTAC-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACCG-ATGT-CT----T-C--CTGCTA-A-  1965
emb|Y11604.1|HCV4AP GT--GGG-----G------GTGGC-C-TA--TTTC-AG-C-A-TG-CAGGCC-AAT-TGGGC-CAAAG-T---C--ATCT-T-GGT--CCT--ATTCC-T---CT---T-TG-CA-GGGGT-TG-A-TGC-----CG----A-G----------A--CTC---A-C-G---T---G-T--CT-G--G-G----G--CA-G--C----A---GT--C--G----G--C-CG-GAGT---A--C--C---G-C--C---------G---G-C----T--TGGC-T-A----A-------C---C-TC-T-TTT-------C------TT-C--TG-G-G-T--C-T-A-A-G-C-----A-G-A-A--TT---TACAGCT-CATCA-A-CAGC-AATGG-GAGCTGGC-ATAT-AAATAG-GACTGCCCTTAAC--TGCAAT-G--AC--AGC-T-T-A-----AAC--A-CT-GGGTT--C-TT----G-GCTA-G-C----------T--T-G--TTCTA-C-A-C---C-C-ACAAG-T-T-TA-AC--AGC-T-CAGGGT-G-T-T-C--CG-AAC-GG-CT--C-G--CG-T--GC---T-GCAAG--AGCC-TTGA-C-A--GC---------TAC--G-G-CCA-A-G---GCT-GGG-G-C--CC-----A-C-T---C-G----GGGTCGCTA-A--C-A-T------C---AGC--GGCTC-G-TC-T--GA-TGAC----AGG--CCTTATTGC--TGGCACTACGC-GCCTC---G-G-C-CA-TGCGGGA--TT-GTGC-CA-GC----------ATCCAGTGTGTGTG-G-C--CCCGTGT-AT-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCTGTCGT-GG-TCGGTA-C-TACTG-AT-C--A---C-G-TCGGG-GT---C-CCTA-CTTAC-A----CCTG--GGGG-GAG-AACGAGACTG-ATGT-CT----T-C--CTTTTG-A-  1900
15455|dbj|D84263.2| ATTCTCGC--GGG---CA--T-AC-TGTA--TTAC-AG-T-A-TGGT-GGCC-AAT-TGGGC-CAAAG-T---C--CT-C-T-G-CATCCT--GTTCC-TG--TT-----CG-CT-GG--TGTGGA-TGCTACCACCC---G-C----------A--C-C-------A---CC--G-------G--A-GCA-----CA-G-------G-------C--G----G--CGC--G--C---G--CGAC---G-C--T--G------G---G-C-T--T--T-A--C-A-G--G-------C---T-TA-T-T-T-------CA--GA-C--C-----G-G-GG-C-C-A-A-G-C-----A-G-A-A--TA---TCCACCT-GATTA-A-CACC-AACGG-GAGTTGGC-ATAT-AAATAG-GACAGCGCTGAAT--TGCAAT-G--ACA-GCC-T-T-A------AT--A-CT-GGCTT--C-AT----G-GCAGCG-C----------T----G--TTTTA-C---C--TC-C-ATAAA-T-T-CA-AC--T-C-CACAGGAT-GTC-C-C---G-AGC-GC-CT--T-A-GC-----GCC--T-GCAAG-------TCC----A--TCACACAAT--T-C--G-C-CCA-G-GG--G-T-GGG-G--A-CC--T--G---TCA-C-C-T--ATG---CCA-A--C-G-TGTC---C---G---GGTC-C---T--CA-GA-AGAC----AGA--CCGTACTGC--TGGCACTAT-G--CACC-ACG-GCC-C--TGTGGCG--TC-GTCT-CA-GC-T--CGG---AG----TGTCTGCG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-TT-TCA---CTC-CC-AGCCCCGTGGT-CG-TAGGCA-C-CACCG-A--CCGAA-G--G---GGA-GTA--C-CA-A-CTTAC-A----CGTG--GGGC-GAG-AATGAG-TCGGATGT-GT----T-T--TTGTTG-G-  1959
dbj|D63822.1|HPCJK0 AT---CATAGGGG---CGT-T-GC-TGTA--CTAC-AG-C-A-CGGC-CGCT-AAT-TGGGC-TAAGG-T---C--AT-CATAG-T--CCT--ACTCC-TG--TT-----CG-CA-GGAGT-TG-A-TGC-----CTC-----C----------A--C-C-----T-A---C---G-T---T-G----CCA--GTTCA-G-------T-------C--A----G--C-C--A--A---G--CCAC---GTC--T--G------G-------T--C--T----C-GTGA-G-------C---C-TG-T-TCT-------CC--G--C--T-----G-G-TG-CCC-G---G-C-----A-G-A-A--TC---TCCAGCT-TATCA-A-CACC-AACGG-AAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACCGCGCTTAAC--TGTAAC-G--AC---TCAT-T-A-----CAG--A-CT-GGTTT--C-AT----C-GC-GAG-C----------T--T-G--TTCTA-C---C--GC-A-ACAAA-T-T-TA-A---TGC-CACTGGTT-G-C-C-C--AG-AAA-GA--T--T-G-TC--C--GCG--T-GTAAGAC---C-TTGG---AC-TC---T--T--T-C--G-A-TCA-A-G---G-TTGGG-G--C-CC--C--A---TTA-C-G-T--ATG---CCA-A--C-A-T------CA--GT--GGTC-CCGCTG-TG-GA-A-A-----AG---CCTTACTGC--TGGCACTAC-C--CGCCTA-G-A-C-CA-TGTGAGG--TT-GTGT-CA-GC-T--CTT---AA----TGTCTGTG-G-T--CCTGTCT-AC-TG-CT-TTA---CAC-CA-AGCCCTGTGGTAC--TTGGCA-C-CACCG-A--T--AG-G--A---GGG-GCAACC-CT-A-CCTAC-A----CCTGGGGGGC-C---AATGAAACCG-ACGT-CT----T-T--ATGATG-T-  1956
gb|AF064490.1|AF064 GT--TCGCC---G---C---C-GC--ATA--CTAC--G-C-GTCGGC-GGCT-AAC-TGGGC-CAAGG-T---T--GTGC-TGG-T--CCT--GTTTC-TG--TT-----TG-CG-GGGGT-CG-A-TG------C-C---AAC----------A--C-C--CG-C-A---CT--G-T-----G--G-GTG--G--TA-G-------T---G---C--G----G--C-CC-A--A---G----GC---G-CG-C--GC-G---G---G-C-TCGCT-T----C-A------------C---T-T----T-T-------C---A--C--CC-CT-G-G--G-C-C-GCA-G-C-----A-G-A-AC-T----TGCAGCT-CATAA-A-TACC-AACGG-GAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTTAAC--TGTAAT-G--ACA-GCC-T-C-------CAG--A-CT-GGGTT--T-GT----A-GCCG-G-C---C------TCCT-G--TATTA-T---C-------ACAAG-T-T-CA-AC--T-C-CACTGGGT-G-T-C-C---GCAGCGGA-----T-G-GC--T-AGC---T-GTAGGCC---CCTC-----G--CC--GC-AT--T-C--G-A-CCA-G-G---GCT-GGG-G--A-AC--T--A---TCAGC---T--ATG---CCG-C--C-G-TGT----C---G---GGCC-CCAGTGAT--GA-C-A-----AG---CCCTATTGC--TGGCACTAC-C--C-CCCACG-C-C-CG-TGCGGAA--TA-GTGC-CA-GC-C--CGA---GG----TGTCTGCG-G-T--CCGGTCT-AT-TG-TT-TTA---CAC-CT-AGCCCGGTGGT-CG-TCGGCA-C-CACAG-A--CCGCA-A------GGG-GAA-TC-CC-A-CTTAC-A-G--T-TG--GGGC-GAA-AATGAGACTG-ACAT-CT----T-T--CTCTTG-A-  1867
emb|Y13184.1|HCV148 GC--TCGCC---G---C---C-GC--ATA--CTTT--G-C-GTCAAC-GGCT-AAC-TGGGC-CAAGG-T---T--ATAC-TGG-T--CTT--GTTTC-TG--TT-----TG-CA-GGAGT-TG-A-TGG-----C-C---G-C----------A--C-C--CA-T-A---CT--G-T-----G--G-GCG--G--TA-C-------T---G---TT-G----G--T-C--A--A---G----GT-----C--T--G--A---A---G---TCCCT-T-AC-C-A----G-------T---T-T--C-T-T-------T---AA-C--CC-C--G-G--G-C-C-GCA-G-C-----G-GCA-G--T----TGCAGTT-CGTAA-A-TACC-AACGG-GAGCTGGC-ATAT-CAATAG-TACTGCCCTTAAC--TGTAAT-G--ACA-GCC-T-C-------CAG--A-CC-GGGTT--T-AT----A-GCCG-G-C---C------TCAT-G--TAT-G-C---C---C---ATAAA-T-T-CA-AC--T-C-TTCTGGGT-G-T-C-C--AG-AACGGA-----T-G-TC--T-AGC---T-GTAGGCC---CCTT-----G--CC--GC-AT--T-C--G-A-CCA-A-G---GCT-GGG-G--A-AC--T--A---TCAGC---T--ATG---CCA-C--C-A-TAT----C---G---GGCC-CCAGTGAT--GA-C-A-----AG---CCGTATTGC--TGGCACTAT-C--C-CCCACG-A-C-CG-TGCGGGG--TG-GTGC-CA-GC-C--CGG---GA----TGTCTGCG-G-T--CCAGTCT-AC-TG-TT-TCA---CAC-CT-AGCCCAGTGGT-CG-TTGGCA-C-TACTG-A--CCGCA-G------AGG-GTG-TC-CC-A-CTTAT-A-A--C-TG--GGGC--AGCAACGAGACTG-ACAT-CC----T-T--CTCTTG-A-  1900
9761|dbj|D89872.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GGC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-CAA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-C-GTT----G-----T-G--C-C-T-A---AC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--T-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGTCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-C-C-GG-AGT--CC-CC-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-CG-T-A--CT--C--A-  1618
dbj|D16435.1|HPCT2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
6516|dbj|E08399.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GCC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-TGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GAT----A-----T-G--C-C-T-G---AG---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGGA--TC-GTGC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-A--CT--T--A-  1947
1981|dbj|E03766.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GCC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-TGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GAT----A-----T-G--C-C-T-G---AG---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGGA--TC-GTGC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-A--CT--T--A-  1618
6258|dbj|E09631.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GCC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-TGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GAT----A-----T-G--C-C-T-G---AG---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGGA--TC-GTGC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-A--CT--T--A-  1947
dbj|D90208.1|HPCJCG G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GCC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-TGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GAT----A-----T-G--C-C-T-G---AG---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGGA--TC-GTGC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-A--CT--T--A-  1947
6577|dbj|E08461.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A----------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-AA-G--------G-G-T--A----G--CCT--C--C---A--G--C---A-C--C--C--A---GA--G-CC---T--C-G--T------G---T---C---C-TGGC-T-C----T--C---A--C-----A--A-G--GCC-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-TGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GAT----A-----T-G--C-C-T-G---AG---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGGA--TC-GTGC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-A--CT--T--A-  1947
dbj|D11355.1|HPCJTB G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GTTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-T--------C-A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G----G--------TCG-C--AA---G--CTC-GC--C---A-----C---A-C--C--C--A---GG--G-GG---T--C-G--C------G---T---C---C-TT-C-T------T--C---A--C--CC-C--A-G--GGC-C---G-G-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AA--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCTC--CATTGA-CAA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-ACC----G-----A-G--C-C-T-G---GG---G----A-C-----TT----G---GATCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCATTA--C-GCACCTC-G-G-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GCG-AATGAGACAG-ATGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1959
dbj|D11168.1|HPCJTA G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GTTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-T--------C-A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G----G--------TCG-C--AA---G--CTC-GC--C---A-----C---A-C--C--C--A---GA--G-CG---T--C-A--C------G---T---C---C-TT-C-T------T--C---A--C--CC-A--A-G--GGC-C---G-G-C--C-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AA--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCTC--CATCGA-CAA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-ACC----G-----A-G--C-C-T-A---GG---G----A-C-----CT----G---GATCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCATTA--C-GCACCTC-G-G-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-C-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GCG-AATGAGACAG-ATGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1959
bj|D63857.1|HPVHCVN G----CG-----G-G-G-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GTTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----A----A-G--------C-A--C-C---G-TCG---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GGTG----CA--G-G----G----G--C----G--C---A--C--C---A-C--C-----AGC-GT--G-TT---T----A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--C--CT-G--G-G--G---C---A-T-C--C-CA-G-A-G--AG---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-C------AC--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCTGG--T---G------T--T----TTCTATC-A-C-A-----ACAAG-T-T-CA-AC--T-CTT-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-A-CG--T-GCC-GCCC--CATTGA-TAA--G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-TTA-C-AAC----A-----A-T--A-G-T-G---GC---A----A-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-AG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AT-----GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-CT-TCA---CTC-CCA-GCCCCGTCGT-TG-TGTGGA-C-CACCG-AT-C---G--T-CTC-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAC-A-C--C-TG--GGGT-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1866
b|U01214.1|HCU01214 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-CC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-CG-A-CG-G-----A----A----------CGA--C-C---G-T-GA--C---G-A---T----G-G-G--G---G-GA-A----C---G-G-T--A----G--C-T-AG--G---A--C--T---A-C--C--T--A-C-G---G-TT---T--C-A--CA-----G---G---C---C-T--C-T-T----T--AG--A--C--CC-G--G-G--G---C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-TAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGCTT-CC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-T-C-CA--G-AAC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCCAGTCC---ATTGA-TAA--G-------T--T-T--G-T-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-C-G-C---TG-----A-G--A-A-T-G---GC---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCCC-G-A-C-GG-TGTGGCA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGTCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-C-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1960
64|dbj|AB049099.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-C-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-G--------G-A-------TA-G-G---CT-TG-A---T-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G-A-C--AT------CCC--T--T---A--A--C---A-C--CTTC--A---GG--G-T----T----G--C------G---T---C---TAT--C-T-TC---T--C---A--C---C-T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--GA---TTCAACT-TGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGGAC--TGCAAA-G--CC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCTG---G---G------C--T-G--CTCTA-C-G-CGA-A---A-AAG-T-T-CA-AC--A-CGT-CCGGAT-G-C-T-TG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGT---T-GTC-GCCC--CATTGA-T-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---AG-----A-G--C-G-T-G---TC---A----A-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCAC-G-A-C-GG-TGTGGTA--TC-ATAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTCT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---A--T-CTT-GG-TGC--CC-CT-A-CGTCC---GT-C-CG--GGGG-GAG-AATGGAACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
dbj|D14484.1|HPCJRN G----CG-----G-G-C-C-TGGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-A----------A--C-C--TA-T-A---C---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-T---T---G--CCC--G--C---A--C--C---A-C--CACC------GG--G-T----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C------C--GC-T--G-G--G-T-C---G--------CA-G-G-A--GAACATCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAC-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGATT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CCAGA--G-C-C--GA-G-AGC-G--TA--TTG-GC--C-AGC---T-GCC-GCTT--CATCGA-CGA--G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-C---CG-----A-G--C-G-T-A---AC---A----G-T-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTAT-C--CACCCC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-ATAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-GT--TC-GG-TGT--CC-CT-A-CATAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GG-T-T--CT--C--A-  1959
gb|AF054255.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054247.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
31|emb|CQ819761.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
gb|AF054258.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GTC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAA-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054251.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GTC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054257.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GTC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AAC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054252.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACATGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054248.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CT--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACATGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
gb|AF054254.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GTC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--T-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGC-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--G--A-  1805
gb|AF054249.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--A---G-G--G----T---G-GTC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--T-A--C------G---T---C---CCT--T-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGC-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--G--A-  1960
bj|D10750.1|HPCJ491 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-C-G----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CGG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----CC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
gb|AF054259.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TA-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--A-C-G----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-GCC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-T-CCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054253.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TA-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--A-C-G----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-T-CCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CCA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCCC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054256.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--A-C-G----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--G----T---G-GCC--G----G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--C--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-T-CCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1804
gb|AF054250.1|AF054 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--R-M-G----------A--C-C--YA-C-A---C---G-W---C-G--G-G-G--R---G-G--G----T---G-GYC--G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--Y-T-TC---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------M---A-CT-GGGTT-CY--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTYTA-C-R-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-Y-CCA-G-G---GRT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TR-----A-G--C-C-T-A---AC---A----G-C-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTR--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-C--CT--C--A-  1949
bj|D13558.1|HPCJ483 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CCTGA-T-T-G-T--GGC--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-GCC--A----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T--C-C-AC--G-C----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---T--C---A--C--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CTG--G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-G---AC---A----G-C-----CC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGAT-GC-T-T--CT--C--A-  1959
gb|AF207758.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGATAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----GACG-G-G--------T-A--C-C--CT-T-G---T---A-T---C-A--G-G-A--G---G-G--G----T---GAGT---G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--A--G-C-GG--C-C----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----T--AG--AG-T--C-----G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-A---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-T-CA--G-AGC-GT-C---T-G-AA--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA---G--AAC-----T--T-C--A-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-TTA-TGA-----TG-----A-G--G-G-T-G---GC---G----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCATTA--C-GCGCCTC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-TC-T-C-GG-TGT--TC-CT-A-CCTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGTGACAG-ACGTGCT-GC-T-G--CT--C--A-  1950
gb|AF207765.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-TAAGG-T---ATTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-A--G---G-G--G----C---G-G-C--A----GG-C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--A--G-C-TC--G-T----T--C-G--C------GG--G---C---T-T--C-T-T-------C---ACGC--T--T--G-G--G-C-C--AG---C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAGCT-TGTGA-A-CTCC-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--ACCCT-CCA------G---A-CT-GGATT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-A--C-A-G-G---GC---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--T-GCACCCA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CTTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF207762.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--A-A-G----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G-G-C--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---A-C--C--A--A-C-TC--G-C----T--C-A--C------GA--A---C---C-T--C-T-T-------C---AC-C--CG-T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-G-A--AA---TCCAGCT-TAT-ATA-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCG------G---A-CT-GGATT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-A-G-A---GC---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--T-GCACCCA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCGGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GGG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
110|gb|AY045702.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---ATTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G--G-A-G----------A--C-C--CG-T-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G-------C---A-GAT--A----G--C-C-AG--A---A--A--T---G-C--C--T--A-C-TC--G-C----T--C-A--C------GA--C---C---C-T--C-T-T----TT-C---AT-C-----T--G-G--G-T-C--GG---C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AACGG-TAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-A-G-G---GC---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CA-TGTGGTA--TT-GTAT-CC-GC-G-TC-G-A-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1961
gb|AF165062.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---ATTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-TG-G-----C--C-A-C----------A--C-C--CA-C-A---C---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G-G-C--A----G--C-C-CG--C---G--A--G---A-C--C--T----T--CAGG-T----T--T-A--C------G---T---C---CCTG-T-T-T----T--C---AG-T-----T--G-G--G-T-C---C-T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-TC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGA-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--A-G-G-G---GT---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-G--CT--T--A-  1947
gb|AF165061.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---ATTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G--C-A-C----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G-G-C--G----G--C-C-CG--C---G--A--G---A-C--C--T----C--CAGG-T----T--T-A--C------G---T---C---CATG-T-T-T----T--C---AT-T-----T--G-G--G-T-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-TC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGA-CCGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--G-G-G-G---GT---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GCG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-G--CT--T--A-  1947
gb|AF165058.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--T-A-C----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-A-C--A----G--CTC--A--C---A--A--C---A-C--C--C--G-T-GG--G-C----T--C-A--C------GTC-T---C---TCT--T-T-T-------C---A--T--T--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAGCT-TATAA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CG-GGGTT--TA-T----T-GCCG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-ATT-CTGGAT-G-C-A-CA--G-AGC-G--TT--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-GCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-G-T-G---GC---G----G-T-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTA-A-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-T-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GGG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165057.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-T----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-A-C--A----G--CTC--A--C---A--A--C---A-C--C--C--G-T-GG--G-C----T--C-A--C------GTC-T---C---TCT--T-T-T-------C---A--T--T--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAGCT-TATAA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CG-GGGTT--TA-T----T-GCCG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-ACT-CTGGGT-G-C-A-CA--G-AGC-G--TT--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-GCA-G-G---GGT-GGG-G-T--TCCAT-CA-C-TTA-T-A-C---TG-----A-G--C-G-T-G---GC---G----G-T-----CA----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GGG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165050.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G--TCA------------A--C-CTACG-C-G---T---------C-G--G-G-G--G---C-G--G----C-----ATC--A----GG-C-C--G--C---A--G--C---A-C--C--C--A-T-GC--A-G----T--A-A--C------GAGGT-------TGT--T-C-T-------C---A--T--T--C--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTG-GC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-ACTCG---T-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---T------A-G--C-CCT-G---GC---G----G-C-----CA----G---GATCA-AAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACC-A-A-AGC-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T---T--T--A-  1946
gb|AF165049.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G--TCA------------A--C-CTACG-C-G---T---------C-G--G-G-G--G---C-G--G----C-----ATC--A----GG-C-C--A--C---A--G--C---A-C--C--C--T-T-GG--A-A----T--A-A--C------GAGGT-------TGT--T-C-T-------C---A--T--T--C--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTG-GC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-ACTCG---T-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---T------A-G--C-CCT-G---GC---G----G-C-----CA----G---GATCA-AAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACC-A-A-AGC-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T---T--T--A-  1946
gb|AF207759.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-T----------A--C-C--CA-T-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-C--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---G-C--C--A--G-C-GG--G-T----T--T-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T-------C---ACTT--T--T--G-G--G-C-C---C-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-ACT-CC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CAT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AAC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-TA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-A-T-G---GC---G----G-C-----CA----G---GACCA-GAAG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF207770.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-A----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-T-C--A----G--C-C-TT--T---A--A--C---A-C--C--C--G-C-AG----C----TT-C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TT-C---A--C--C--T--G-G--G-C-C--AA---C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACA-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-T-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---CG-----A-G--C-G-T-G---GC---A----G-C-----CA----A---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTA-AGA-A--G-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CTTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF207752.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAT-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-A----------A--C-C--TA-C-G---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-C--A----G--C-C-TT--C---A--A--C---A-C--C--C--G-C-GG--G-C----T--C-A--T------G---T---C-----T--T-T-C----CT-C---AGCC--C--T--G-G--A-C-C--AG---C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-CATAA-A-AACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TA--T----T-GCAG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CAT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C----ACTCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-A-C---TG-----A-G--G-G-T-A---GC---A----A-C-----CA----A---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165052.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAT-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-A----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-T--AA---G--C-A-GG--C---A-----C---A-C--C--T--A-C-AG--G-T----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-T----CT-C---A--N--T--T--G-G--G-G-C--AT---C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-GGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C----GCTCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-A-T-G---AC---A----G-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTAT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACAG-AT-C---G-GT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CCTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATAAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165051.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAT-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-A--G-G-G--G---G-A--G----T---G-G-T--AG---G--C-A-GG--C---A-----G---A-C--C--T--C-C-GG--G-C----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----CT-C---A--G--T--T--G-G--G-G-C--GT---C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------G---A-CC-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-GGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C----GCTCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-G---AC---A----G-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CCTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATAAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
43|dbj|AB080299.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-CAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGC-TG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----T---G---C--A-A--G--C-C-CA--C---G--G--T---G-C--T--T--A-C-GG--G-C----T--T-G--C------A---T---C---CCT--C-T-T----TAAC---G--T-----T--G-G--G-C-C---C---CA-T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-TACA-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTAAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------G---A-CC-GGATT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-A-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-G---AC---A----GGC-----T-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACCCC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TT-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CCTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
4375|dbj|D85516.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGATAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGC-TG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----T---G---C--A-A--G--C-C-CA--C---G--G--T---G-C--C--T--A-C-GG--G-C----T--T-G--C------A---T---C---CCT--C-T-T----TAAC---G--T-----T--G-G--G-C-C---C---CA-T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-TACA-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTAAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------G---A-CC-GGATT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-A-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-G---AC---A----GGC-----T-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACCCC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TT-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CCTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1959
66|dbj|AB049100.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------T-A--C-T--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-A--G----C---G---C--A-A--G--C-C-CG--C---A--G--C---A-C--A--C--G-C-GG--G-T----T--T-G--C------G---T---A---CCT--C-T-T----TT-C---A--T--C--T--G-G--G-C-C---T-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTAAAC--TGTAAT-G--AT--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CA--T----T-GCCG---C---G------T--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGT-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AAC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTAA-C-A--GC------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-G---TC--------GAC-----TC----G---GGCCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTAT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGTCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAA-AATGAGACGG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1928
gb|AF165060.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-TG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G---C--A-A--G--C-C-CA--C---A--G--C---G-C--C--C--A-C-AC--G-C----T--C-A--T------G---T---C---TTT--T-T-T----TA-C---AG-T-----T--G-G--G-C-C---T-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AAC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-AC-A-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----GTC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TCGA-AC-CC-GC-G-TC-G-A-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-TACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF165059.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-TG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--A----C---G---C--A-A--G--C-C-CG--C---A--G--C---G-C--C--C--A-C-AT--A-C----T--C-A--C------G---T---C---TTT--T-C-T----TA-C---AG-T-----T--G-G--G-C-C---T-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AAC-G--TA--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-AC-A-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----ATC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TCGA-AC-CC-GC-G-TC-G-A-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF207767.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-C----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G-T-C--A----G--C-C-CA--C---A--A--C---A-C--C--C--G-C-AC--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CTT--C-T-T----TA-C---A--T--C--T--G-G--G-C-C---T-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-TAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AAC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATCGA-T-A--AC------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----GCC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACTTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--CC-ACAC-CC-GC-G-TC-G-G-GG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-CACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGTT-GC-T-C--CT--A--A-  1947
gb|AF207763.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CGCG-----G----A-C----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----T---G---T--A-T--G--C-C-CA--C---A--C--C---A-C--C--C--A-A-GG--G-T----T--T-G--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TG-C---A--C--C--T--G-G--G-G-C---T-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-CAA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACGAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AAC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATCGA-CCA--G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---A----GTC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-GG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
60|dbj|AB049097.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G---C--A-G--G--C-C-T---C---T--G--CT--G-C--C--C--G-C-G---G-TC---T--T-G--T------G---A---G---CCT--C-T-T----T-TC---A--T--C--T--G-G--G-T-C---T-G-C--T-CA-G-A-A--AA---TTCAGCT-TGTGA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATCGA-CGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---CA-----A-G--C-C-T-A---AC---A----A-C-----TC----A---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCATTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGTGGTG--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-A-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCGGTTGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1928
gb|AF207756.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---TCT--CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G--G-A-A----------A--C-T--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G---C--ACG--G--C-C-G---G---G--G--C---G-C--C--C--A-C-------TCG--T--TCA--C------G---G---G---ACT--C-T-T----TACC------T--T--T--G-G--G-G-C---T-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CA--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CGG--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---TG-----A-G--C-C-T-G---AC---A----A-C-----CT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CC-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF207772.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-A----------A--C---TCG-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G--A----C---G-G-C--T----G--C-T-TA--C---A--C--C---A-C--C--C--G-C-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--A-----G-G--G-G-C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-C-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-A-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-C---TG-----A-G--G-G-T-A---GC---A----GCC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G--C-T-CTGG-TGT--CC-CC-A-CATAC-C-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF207769.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTTA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-G-G----------A--C-CATCA-C-G-------G-T-----A--G-G-G--G---G-A--G----C---G-A-C--G----G--C-C-CG--T---A--C--C---A-C--C--A--G-C-GG--G-T----T--T-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CTCC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAT--TGTAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CG-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-TA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--CT--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AC-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-G-C---CA-----A-A--T-C-T-G---GC---A----GTC-----C-----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-G-C-CG-TGTGGTG--TC-GTGC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGC--TC-CT-A-CATAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ATGTGCT-GA-T-C--CT--C--A-  1947
48|dbj|AB049091.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----A--G-G-C----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---GCG-------C---G---C--A-A--GG-C-C--G--C---A--G--C---G-C--C--T--T-C-CG--G-C----T--C-A--C------G---T---C---CTT--C-T-T----TA-C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CC--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AC-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-CT--CA-----A----C-C-T-A---GC---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCGGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1877
42|dbj|AB049088.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-C-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----A--A-A-C----------A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-G--G-G-G--G----CG--G----T---G---C--A-A--GG-C-C--G--C---A--C--C---G-T--C--TCCT-C-C-----C----T--C-G--C------G---A---A---CAT--C-T-TC---T--C---A--C--T--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-CT--CA-----A----C-C-T-A---GC---A----A-C-----TT----G---GACCA-AAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-AG-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-ATTC-----TT-C-C-GG-TGT--CC-CC-A-CATAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
gb|AF207753.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GCC---A--G--------------A--C-C--CG-T-A---T---A-T---C-G--G-G-G--G---G-G--A----C---G---C--A-A--GG-C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--T----C-TG--GCC----T--C-G--T------A---T---C---CCT--C-T-TT---T--C---A--T--C--T--G-G--G-T-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-TAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CAA------C---A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-CGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTTC--CATTGA-C-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-CTA-T-G-CT--CA-----A----C-C-C-A---GC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-G-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTAT-AC-TG-CT-TTA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ATGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF207754.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAC-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-A----------A--C-C--CG-T-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-C--A----GC-C-C--G--G---G--C--C---A-C--C--T----C-CG--GGT----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-T-------C---AGAT--C--T--G-G--G-T-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--TA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-CCA------G---A-CC-GGGTT-CC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCTC--CATTGA-T-AA-G-------T--T-T--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---CG-----A-G--C-C-T-A---GC---A----A-T-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTATGTG-G-T--CCAGTAT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCTAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
52|dbj|AB049093.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-A----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--GC--G-AC-G----CA--G-G---------G--C-C--A--C---A-----C-----C--C--TCAG-C-AA--G-T----T--C-A--C------G---T---C---C-T--T-C-T----T--C---A--C--CCCT--G-G--G-G-C---G---C--AACA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AT--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--C-AAC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G----G-TTG---AC---A----G-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CTTTATTGC--TGGCATTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--TC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1928
dbj|D10934.1|HPCRNA G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTAA-T-T-G-T--GTT--ACTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--TA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----C---G-G-C--T----G--C-C-----C---G-----CGGGG-C--C--TC---C-GG--G-A----T--C-A--C------G---AG--C---C-TC-T-T-T----T--C---A--C--G--T--G-G--T-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCTT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-G-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--GAC--CA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-TTA-T---CA-----G-G----G-T-G---AC---A----G-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TA-GTGC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CC-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CATAT-A-A--C-TG--GGGG-GAA-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1959
5714|dbj|E07579.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-C----------A--C-C--CT-C-A---C---A-A---C----G-G-G--G---G-G-----------G---C--ACGCTG--C-C-----C---A--C--CTC-A-C--C-----AGC-GG--G-T----T--C-G--C------G---G---G---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---C------C--T-G--TCCTA-C-A-C-A-T---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-GGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-T--C-C-T-A---A----AG---A-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCAC-A-A-C-AG-TGTGGTA--TC-ATAC-CC--C-GGTC---CGAG-----GCGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-CTA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAT-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--A--A-  1922
gb|S62220.1|S62220 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-C----------A--C-C--CT-C-A---C---A-A---C----G-G-G--G---G-G-----------G---C--ACGCTG--C-C-----C---A--C--CTC-A-C--C-----AGC-GG--G-T----T--C-G--C------G---G---G---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---C------C--T-G--TCCTA-C-A-C-A-T---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-GGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-T--C-C-T-A---A----AG---A-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCAC-A-A-C-AG-TGTGGTA--TC-ATAC-CC--C-GGTC---CGAG-----GCGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-CTA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAT-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--A--A-  1958
856|gb|AF139594.2| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--C-A-C----------A--C-C--CT-C-A---C---A-A---C----G-G-G--G---G-G-----------G---C--ACGCTG--C-C-----C---G--C--CTC-A-C--C-----AGC-GG--G-T----T--C-G--C------G---G---G---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ATAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCTAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-ACAAA----AG---A-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACCTC-A-A-C-AA-TGTGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGTCCTGTTGT-CG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-TC-T-C-GG-CAA--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AACGATACTG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1962
62|dbj|AB049098.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--A-A-C----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--A----A---G---C--AAG--G--CGC-----C---G--C--C---G-C--C-----AGC-GG--G-C----T--T-G--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TA-C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCT---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CGGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCTC--CATTGATC-A--G-------T--T-T--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-G-C---TA-----A-G--A-C-T-G---GC---A----A-T-----CT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACC-T-A-G-CCAA-TGTGGAA--TC-GTGC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-CG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GCG-AACGAGACTG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1928
gb|AF207774.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-T-C----------A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G-A--T----C---G---CT-A-G--G--C-C--G--C---A--C--C---A-C--C-------CTAG--G-T----T--TCA--C------A---T---C---CTT--C-T-T----TT-CA--G--T--C-----G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A----AAC--TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCC-TACCA------C---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-G-C-A-C---GCA-G-TCT-CA-ACA-T--GT-CCGGAT-G-C-G-GA--G-AGC-G--CA--T-G-TC--C-AGC---T-GCC-GCTC--TATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCTAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-GCC-G---------A-C-----CT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-CCACCTC-G-A-C-AA-TGTGGTA--CC-ATAC-CC-GC-A-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-CG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GCG-AACGAGACTG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
6657|dbj|E10035.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-T----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G---C--A-A--G--C-C--AA-A---A--C--C---A-C--C-----AAC-AG--G-C----T--C-G--T------G---T---C---CAT--G-T-T----CG-CAA-G--T--------G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-GAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ATA-G-TTT-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--CCAG----T-GCC-GCAC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T-A---GC---AG---A-T-----C-----A---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-CCACCTC-C-A-C-AA-TGTACCA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G--GAG-----GTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-CG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AACGAGACTG-ACGTGCT-GC-T-G--CT--C--A-  1950
gb|M58335.1|HPCHUMR G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G--G-A-T----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G---C--A-A--G--C-C--AA-A---A--C--C---A-C--C-----AAC-AG--G-C----T--C-G--T------G---T---C---CAT--G-T-T----CG-CAA-G--T--------G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-GAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ATA-G-TTT-CA-AC--T-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--CCAG----T-GCC-GCAC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-CCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T-A---GC---AG---A-T-----C-----A---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-CCACCTC-C-A-C-AA-TGTACCA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G--GAG-----GTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-CG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AACGAGACTG-ACGTGCT-GC-T-G--CT--C--A-  1950
b|L02836.1|HPCCGENO G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-GC-C-A-TGGTGGG-G-AAT-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G--G-A-T----------A--C-C--TA-C-G---C---G-T---C-T--G-G-G--G---G-G--G----C---G---C--AGG--G--C-C--G--C---T--C--C---A-C--C-----CTC-GG--G-T----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TA-C---A--C--C--TG-G-G--G-C-C-----T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAGCT-TATAA-A-TACC-AATGG-TAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CAA------T---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-G-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-T-AC-A-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GCT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-TTA-T-A-C---TG-----A-G--C-C-T-G---AT---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A---AAGTGCGGCA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G--GAG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-CG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGT--CC-CC-A-CATAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACAG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1948
204|gb|AY460204.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CA-GGCGT-TG-A-CG-G-----GCAG-A-C----------A--C-----G-T-G---C---G-G---T-G--G-G-G--G---G-G--A----T---G---C--AAA--G--C-C--A--T---T--T--C---A-C--C-------C-AGC-G-C----T--TCG--T------G---T---C---CCT--C-T-T----TT-C---A--C--T--T--G-G--G-C-C--AG---C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-TAGCTGGC-ACGT-CAATAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAC-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGATT--CA-T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-A---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-T-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TA-----A-G--C-C-T-G---AC---A----G-C-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-G-C--CCTGCGGTA--TC-GTGC-CC-GC-G-TC-G--GAG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C--ACCG-AT-CC--G-CT-T-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A----CGTG--GGGG-GCG-AATGAGACAG-ACGTACT-GC-T-T--CT--C--A-  1959
b|U16362.1|HCU16362 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTAA-T-T-G-C--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----A----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G---CA-A----GG-T-C--G--G---G--C--C---G-C--T-----AGC-TC--G-C----T---AA--C------G---T---C---CCT--C-T-T----TAGC------C--C--T--G-G--G-C-C--GG-T----T-CA-G-C-A--CC---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACCGCCCTGAGC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-TG--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-A-A-T---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-A-CG--T-GCC-GCCC--CATTGA-T-AC-A-------T--T-C--G-C-GCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-C---TG-----A-G--C-C-T------C---AT---GAT-----TT----G---GATCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTGC-CC-AC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTAT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGTCCTGTTGC-GG-TGGGGA-C-TACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-TGC--CC-CT-A-CATAC-A-G---ATG--GGGG-GCA-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1960
633|gb|AY587844.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-G--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----A---G-G-C--G----GG-C-C--A--T---A--C--C---A-C--C-----AGC-----A-TCC--T--C-A--C------A---T---C---CATG-T-T-T----T--C---A--T--C--T--G-G--G-T-C---G-G-C--T-CA-G-A-A--GG---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACCGCATTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-TA--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-A-C---GCA-G-TTT-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTAG-CGA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-C-T-A---AC---G----A-C-----CT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---A-TT-C-C-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1907
gb|AF207766.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-G--------C-A--C-C--CG-C-G---T---G-T---C-G--G-G-G--G---G-G--A----C---G-G-C--A----GG-C-C--G--C---A--C--C---A-C--C-----G-T-CG--G-C----C--TGG--C------A-------CG--CTT--C-T-T----TA-C---A--T--C--T--G-G--G---C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACG-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAC-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CA--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-ACG-A-C-T-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--TATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-A-GCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-C-G-C---CG-----G-G--G-A-C-C---AC---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CA-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GAGTG-AT-C---G-CT-C-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GTG-AATGAGTCGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF208024.1|AF208 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----T-G----------G--C-T--C----A---T-----------A--G-G-G--A---G-C--T----C---G---C--AA---GG-C----GA-C---A--C--C---A-C--C--C--G-C-CG----C----T--T----T------A-------CGTCCCT--C-T-T----TT-C---A--C--C--T--G-G--G---C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-TGTAA-A-AACGGAA-GG-CAACTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCA-CCA------G---A-CT-GGATT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ATAAG-A-T-CA-AC--A-CGT-CCGGAT-G-C-C-TA--G-AGC-G--CT--T-G-AC--C-AGC---T-GCC-ACCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCCT-CA-C-TTA-C-G-T---CG-----A-G--C-A-T-G---AG---G----G-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-A-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAA-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1941
dbj|D50480.1|HPCK1R G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--TTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---C-G--G----C---G---C--AG---GG-C-C--G--C---A--C--C---G-T--T--A--G-T-AG--G------T--TGA--C------A---T---C---CAT--C-T-T----TA-C---A--C--C--T--G-GA-G---C---A-T-C--T-CA-G-A-A--TA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CC-GGGTT-CA--T----T-GCCG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---GCAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGCT-G-C-C-CA--C-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--G-G-C-C---AC---G----A-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCGC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G--CAG-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GCG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
dbj|D50483.1|HPCK1S G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--TTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---GTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-A--------C-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--G----C---G---C--AG---GG-C-C--A--C---A--C--C---A-C--T--A--G-T-AG--G------G--TGG--C------A---T---C---CCT--C-T-T----TA-C---A--T--C--T--G-GA-G---C---A-T-C--T-CA-G-A-A--TA---TCCAGCT-TATTA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CC-GGGTT-CA--T----T-GCTG---C---A------C--T-G--TTCTA-T-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--C-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCTAT-CA-C-CTA-C-A-C---CG-----A-G--G-G-C-C---AC---A----A-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCGC-G-G-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-A-TC-G-C-AG-----GTATGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GCG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
68|dbj|AB049101.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGTGT-CG-A-TG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--GAAACC---G-C-C--CG---GG-T-------C---A--C--C-----C--------G-C-GG--G-T----T--T-A--C------G---T---C---CTT--C-T-T----TA-C---A--C--T--T--G-GA-G---C---A-T-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---CG-----G-G--A-A-T-C---AC---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-GG-TGTGGTG--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTACT-AA-T-C--CT--C--A-  1928
42|dbj|AB154206.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-A--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--A-A-------C---G---CA-G----G--C-C-CG--T---G--C--T---G-C--C--CA-----GA--GGC----T--T-A--C------G-----AGC---T-T--C-T-TT---T--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-C------AA--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-G-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-C-G-C---CG-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-T-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TTAT---GG-CGT--CC-CT-A-CATAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
40|dbj|AB154205.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-G--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--A-A-------C---G---CA-G----G--C-C-CG--T---G--C--T---G-C--C--CA-----GA--GGC----T--T-A--C------G-----AGC---T-T--C-T-TT---T--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-C------GC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
10|dbj|AB154190.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-T--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---GG--C--G----G--C-C-CG--T---A--C--T---A-C--C--CA---T-G---GGT----T--T-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TT---A--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-T-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-A---TA-----A-G--T-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGCA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
08|dbj|AB154189.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-G--------G-A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---GG--C--G----G--C-C-CA--T---A--C--C---A-C--C--CA---T-G---GGC----T--T-A--C------G---T---C---CTT--C-T-TT---A--C---G--C--T--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-T-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-G---TA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
186|dbj|AB154178.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-G--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---T-A--G-G-G--GA--G-G-------C---GA--C--G----G--C-T-CG--T---A--C--T---G-T--C---A-G-C-G---GGC----T-------C------G---TGGGC---C-T--C-T-TT---A--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---A-A-A--A-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-C-A------AG--A-CT-GGGTT--CATT----T--CTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GT--C-AGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-G----C---A----T-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-A-C-GG-CGT--TC-CC-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
184|dbj|AB154177.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-G--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---T-A--G-G-G--GA--G-G-------C---GA--C--G----G--C-C-CG--T---A--C--T---G-C--C---A-G-C-G---GGC----T-------C------G---TGGGC---C-T--C-T-TT---G--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---A-A-A--A-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AG--A-CT-GGGTT--CATC----T--CTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACATG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GT--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-G----C---A----T-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--TC-CC-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
30|dbj|AB154200.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----T-C--------G-A--C-T--CG-C-G---T---A-A---T-G--G-G-G--GG--G-A-------C---G---CA-G----G--C-C-TA--T---A--C--T---A-C--C--AG---G-G---GGC----T--T-G--T------G---A-GGC-----T--C-T-TT---A--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----G-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
28|dbj|AB154199.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-T-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-A-------C---G---CA-G----G--C-C-CG--T---G--C--T---G-C--C--TC---C-G---GGC----T--T-G--C------G-----GGC---C-T--C-T-TT---T--C---G--C--T--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--AA---TTCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----G-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
190|dbj|AB154180.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-C-A---T---C-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------C---G---CA-G----G--C-C-CG--T---A--C--C---A-C--T--CG---C-G---GGC----T--T-G--C------G-----AAC---C-T--C-T-TT---T--C---G--G--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AC--G-CAT-CCGGAT-G-C-C-CG--C-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----G-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-T-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CA-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
188|dbj|AB154179.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----C-A--------G-A--C-T--TA-C-A---T---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---G---CA-G----G--C-C-CA--T---A--C--C---A-C--T--CG---C-G---GGC----T--T-G--C------G-----AAC---C-T--C-T-TT---T--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AC--G-CAT-CCGGAT-G-C-C-CG--C-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----G-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCAGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CA-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1947
194|dbj|AB154182.1| G----CG-----G-G-C-A-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TT-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---T-G--G-G-G--GG--G-A-------C---GG--C--G----G--C-T-TT--T---A--C--T---A-T--C--AG---C-A---GGT----T--T-A--C------G-----AGC---T-T--G-T-TC---T--C---G--C-G---T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--GA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-GTC-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CGTTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---TA-----A-G--C-CGG-C----C---AA---G-C-----T-----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-T-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
192|dbj|AB154181.1| G----CG-----G-G-C-A-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TT-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-A-------C---AG--C--G----G--C-T-TT--T---A--C--T---A-T--C--AA---C-A---GGT----T--T-A--C------G-----AGC---A-T--A-T-TC---G--C---G----GC--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--GA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-GTT-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CGTTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---TA-----G-G--C-CGC-C----C---AA---G-C-----T-----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-A-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-T-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
02|dbj|AB154186.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---C-T--G-G-G--GG--G-G-------C---GG--T--G----G--C-C-CG--T---A--A--T---A-C--C--CA---C-G---GGT----T--T-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TT---T--C---G--C--G--T--G-G--GTC-C---G---C--C-CA-A-A-A---GC--TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-C-C---ACAAA-T-T-CA-AC--GAC-T-CCGGAT-G-C-C-CG--G-CGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-T-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1947
00|dbj|AB154185.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---C-T--G-G-G--GC--G-G-------C---GG--C--G----G--C-C-CG--T---A--C--T---A-C--C--CG---C-A---GGT----T--T-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TT---T--C---G--C--C--T--G-G--GCC-C---A---C--C-CA-A-A-A---AC--TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCA---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACAAA-T-T-CA-AC--GAC-T-CCGGAT-G-C-C-CG--G-CGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-T-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1947
14|dbj|AB154192.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----C-A--------C-A--C-T--CA-C-A---C---G-A---T-G--G-G-G--GG--G-G-------T---G---CAGG----G--C-T--A--T---A--C--C---G-T--C--CG---C-A---GGT----T--T-A--C------G-----AGC---A-T--C-T-TT---A--T---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--TA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---G----A-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCAATA--TT-GTGC-CC-GC-G-TT-G---AAC----GTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--TC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
12|dbj|AB154191.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----C-A--------C-A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------T---G---CATG----G--C-C--A--T---A--C--------T--CT-CG---CCG---GGT----T--A-A--C------G-----GGC---C-T--C-T-TT---G--T---G--C--G--A--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A---AC--TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---G----A-T-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CA-TGCGATA--TT-GTGC-CC-GC-G-TT-G---AAC----GTGTGCG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
38|dbj|AB154204.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-TG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---A---CAGA----G--C-C--G--C---A--C--T---G-T--C--CA---A-G---GGT----T--T-A--C------C-----AGC---C-T--C-T-TT---T--C---A--C--C--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-AT----C-GCAG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---CA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1947
36|dbj|AB154203.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-TG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---A---CAGG----G--C-C--G--C---A--C--T---G-T--C--CA---C-G---GGT----T--T-A--C------C-----AGC---C-T--C-T-TT---T--C---A--C--C--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--CC---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-AT----C-GCAG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCAGA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---CA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1947
198|dbj|AB154184.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----GG---A-C----------A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--GC--G-G-------C---A---CA-G----G--C-C-CG--T---A--A--T---G-T--C--CA---C-A---GGT----T--T-G--T------G-----GGC---C-T--C-T-TT---T--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A---GA--TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTG-GC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---GCAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-A-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---CA-----A-G--C-CGT-C----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--TC-CT-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGA-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
196|dbj|AB154183.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-C--------G-A--C-T--TA-C-T---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---A---CA-G----G--C-C-CG--T---A--A--T---A-C--C--TA---C-A---GGC----T--T-G--T------G-----AAC---C-T--C-T-TT---T--C---G--T--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A--CG---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-C-A------AG--A-CT-GGGTG-GC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACAAA-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-A-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-ACCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---CA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--TC-CT-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGA-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
34|dbj|AB154202.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---AT---T-TG-CC-GGTGT-TG-A-TG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-A--G-G-G--GG--G-G-------C---G---CA-A----G--C-C-----T---A--C--A---A-CG-C--TA-G-C-G---GGC----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---A--C---G--G--T--C--G-G--G-C-C---T-T-C--C-CAGA-A-A---G---TCCAGCT-CGTGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C---T-A-C---AAAAAAT-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CCTTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---A----A-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
32|dbj|AB154201.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-C--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---G---CA-G----G--C-C-----T---A--C--A---A-CG-C--TA-G-C-G---GGC----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---A--C---G--T--T--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CAGA-A-A---A---TCCAGCT-TATGA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C---T-A-C---AAAAAAT-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-T-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CCTTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGC-C----C---A----A-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
06|dbj|AB154188.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGC-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-T-G---T---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------T---G----A-GT---G--C-C-CG--T---A--C--T---A-C--C--TA---C-A---GGC----T--C-A--C------G------AC---CTT--C-T-TA---T--C---A--A--C--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCTG---C---A------C--T-G--TTCTA-C-T-T-T-A---ACAGA-T-T-CA-AC--T-CGC-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GACA--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-T---CA-----A-G--C-CGC-C----C---G----T-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TTA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G--TCT-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
04|dbj|AB154187.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGC-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--ACTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------G-A--C-T--CA-T-G---T---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------T---G----A-AT---G--C-C-CG--T---A--C--T---A-C--C--CA---C-A---GCC----T--C-A--C------G------TC---CTT--C-T-TT---T--C---A--A--C--T--G-G--G-C-C---G-G-C--C-CA-A-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-T-T-T-C---GCAGA-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-T---TA-----A-G--C-CGC-C----C---G----T-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
22|dbj|AB154196.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-G--------G-A--C-T--TA-C-A---C---G-T---C-G--G-G-G--GG--G-G-------C---G---CA-G----G--G-C-CA--C---A--C--T---A-C--C--TA---T-A---AGT----T--T-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---A--C---G--G--T--A--G-G--G-C-C---A-T-C--C-CA-A-A-A---AC--TCCAGCT-TGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---GCA-GCT-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-T---TA-----A-G--C-CGC-C----C---C----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTAC-CT-GC-A-TC-A-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAACCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
20|dbj|AB154195.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-G--------G-A--C-T--TA-C-G---C---G-A---C-G--G-G-G--AA--G-G-------C---G---CA-G----G--C-C-CG--C---A--C--T---G-T--C---A-G-T-A---AGT----T--T-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TC---A--C---G--G--C--A--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A---AC--TCCAGCT-TGTGA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACA-GCT-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-T---TA-----A-G--C-CGC-C----C---C----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTAC-CT-GC-A-TC-A-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAACCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
26|dbj|AB154198.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----C-A--------G-A--C-T--TA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--AG--C-T-------C---G---CA-G----G--G-C-CG--C---A--C--C---G-C--C--CT---C-G---G-T-A--T--T-G--C------G-----AGC---C-T--C-T-TC---T--C---G--T--C--T--G-G--A-C-C---A-T-C--C-CA-A-A-A---AA--TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-TACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GCCC--TATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-CCA-T-G-T---TA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCGGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GTG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
24|dbj|AB154197.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----C-A--------G-A--C-T--TA-C-A---C---G-A---C-G--G-GTG--GG--G---------C---G---CA-G----G--C-C-CG--T---A--C--T---G-T--C--CA---G-G---GGT----T--T-A--C------G-----TCC---C-T--C-T-TC---G--C---G--T--C--T--G-G--C-C-C---G-T-C--C-CA-A-A-A---AC--TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---GCA-ACT-T-CA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGT---T-GCC-GCCC--TATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-CCA-T-G-T---TA-----A-G--C-CGC-C----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCGGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GTG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
18|dbj|AB154194.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-TG-G-----G----G-A--------T-A--C-A--CA-C-G---T---G-G---T-G--G-G-G--GG--G-G-------A---GA--C--G----G--C-C-CG--TA--G-----T---G-C--CT-T----C-A---GCT----T--T-G--C------G-----CGC---T-T--C-T-TT---AG-C---G--T-----T--G-G--G-C-C---G-T-C--G-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AC--TCCCT-C-A------GC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-C-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----A-G--C-CGG-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
16|dbj|AB154193.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-A--CA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------T---GT--C--G----G--C-C-CG--T---G--C--T---A-C--CT-C----C-G---GCT----T--T-G--T------G---T-C-C---C-T--C-T-TT---A--C---G--C--C--T--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-CATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---GCGGG-T-T-CA-AC--T-CAT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TA-----A-G--C-CGG-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAAG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
gb|AF207761.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGC-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-A--------C-A--C-C--AA-C-G---C---G-G---C-G--G-G-G--GG--G-T-------C---GG--C--A----G--C-C-AG--C---A--C--C---A-C--C--CA---C-G---GGG----T--T-G--T------G-------T---C-T--C-T-CT---T--CA--G--C--CG-T--G-G--G-G-C---G-A-A--C-CAGA-A-A---A---TCCAGCT-TATCA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAACAG-AACTGCCCTGAAC--TGCAAC-G--AG--TCTAT-C-A------AC--A-CT-GGGTG-GC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CC--T-G-GCT-C-A-C---T-GCC-GCTC--CATTGATC--A-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-C-A-C---TG-----T-G--C-CGG-C----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGT--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGCA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--G-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
dbj|D50481.1|HPCK1R G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--TA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--GG--G-G-------C---G---AA-GA---G--C-C--A--T---A--C--C---A-C--C--CA-A---G---GGC----T--C-G--T------G---T---C---CCT--C-T-TTGCAC--CT--G-----------G-G--G-C-----G---C--AGCA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CTT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATCGA-C-G-CG-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGG-G----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCCCCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
dbj|D50485.1|HPCK1S G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G----C-G--------C-A--C-C---A-CCG---T---G-A---C-A--G-G-G--GG--G-G-------C---G---CA-GG---G--C-C--A--T---A--C--C---A-C--C--CA-A---A---GGC----T--C-G--C------G---T---C---CCT--C-T-TTACAT--TT--G-----------G-G--G-C-----G---C--AGCA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TGTGA-A-TACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-A-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATCGA-C-G-CG-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGG-G----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGC--CC-CT-A-CTTAT-A-G--C-TG--GGGA-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF207760.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C---A---G-------G-A---C-AATG-G-G--GG--G-GT------C---GG--CA-G----G--C-C--A--C---A--C--C---A-T--C---A-A-T-A---GGA----T----GA-C------G---T---C---CCT--A-T-TT---T--CT--G--C--C-----G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-TAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AT--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-AT----C-TCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGGT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTG--C-AACG-------T--T-CA-G---TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CGG-C----C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTCT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--G-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
35|emb|AX472315.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
15|emb|AX472297.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
09|emb|AX472294.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
33|emb|AX472314.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
05|emb|AX472291.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   378
11|emb|AX472295.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
07|emb|AX472292.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
13|emb|AX472296.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
72|emb|AX036256.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
69|emb|AX036253.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
71|emb|AX036255.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
70|emb|AX036254.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
73|emb|AX036257.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
75|emb|AX036259.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
77|emb|AX036261.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
71|dbj|AB119282.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
45|emb|AX739971.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1627
emb|AJ238799.1|HCJ2 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1627
78|emb|AX036262.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1630
76|emb|AX036260.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1630
74|emb|AX036258.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1630
68|emb|AX036252.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1630
emb|AJ238800.1|HCJ2 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGGTT---CT-GA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-GG----G----G------------A--A-C-----CTA---TG-TG-A---C-A--G-G-G--GG--G-A-------CG--A---T--G----G--C-C-AA--A---A--A--C---A-C--C--CT---C-----GGG-A--T--T-A--C------G---T--CC---C-T--C-T-TTTC-A--C------C--C-----G-G--G-T-C---A-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CAT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCA-GCCC--CATCGA-C-GC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-G--CCCAT-CA-C-TTA-C-A-A---TG-----A-G--T-CAC-A----C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAC-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--T--A-  1618
emb|AJ132997.1|HCV1 G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAC--GCTAC-T---TT---T-CG-CT-GGCGT-TG-A-CG-GC----A----A-C----------A--C-C--CA-C-A---C---G-A---T-A--G-G----GG--G-GA------A---G---CA-A----G--C-C-CA--G---G--C--C---A----C--TG-G-C-----GG--C--TT-C-G--T------G---G---C---C-T--GGT--T---GG-C---G--C-GT-----G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-G-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTAAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CAA------A---A-CT-GGGTT-TA--T----T-GCCG---C---T------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ATA-GGT-T-CA-AC--T-CTT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-CA-CA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-G-C---TA-----A-G--C-C-T-GA---C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-C-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1958
emb|AJ132996.1|HCV1 G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-G-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGC-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-GC----GGTGGA-C--------CCA--C-C--CG-C-A---C---G-A---T-A--G-G----CG--G-GT------C---G---CA-A----G--C-C-CA--G---G--C--C---G----C--TA-G-C-----GGG-C--T--C-G--T------G---T---C---CAT--G-T--T------C---T--CAGT--T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTAAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CAA------C---A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---T------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ATA-AGT-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AG-G-------T--T-T--G-CA-CA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-C-G-C---TG-----A-G--C-C-T-GG---C---A----G-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-C-T-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-C-G--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1964
gb|U45476.1|HCU4547 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CCTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CA-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-CA-C--C-G---T---G-A---C-G--G-G----GG--G-GT------C---G---CA-A----G--C-T-CG--A---A--C--C---G-T--C--TA---C-----GAA-C--TGAC-A--A------G-------C---C-T--C-T-AT---A--C---A--C-GC-----G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-CGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACGGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---GCA-GCT-T-CA-AC--AGC-T-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCTC--CATCGA-C-CA-G-------T--T-C--G--ATCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-C-G-C---TG-----A-G--C-CAC-G----C---G----A-C-----TT----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCGC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-C-C-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1959
gb|AF176573.1|AF176 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TATGA-T-T-G-T--TTT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G------A--------CTA--C-C--CA-C-A---C---C-A---C-A--G-G-G--GG--G-G-------CG--G---C--A----GC-C-C--G--C---G--C--T---A-C--C--CA---------GGG-A--T--TCA--C------A---T--CT---T-T--C-T-TC---T--C---AC-T--T-----G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-CATAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-T---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TG-----A-G--C-C-T-GA---C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCT--AGA-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-A-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCGGTTGT-AG-TGGGGA-C-AACCG-AC-C---G--T-TTC-GG-TGT--CC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1959
emb|AJ000009.1|HCVP G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----G-A--------C-A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--GG--G-G-------TG--G---C--G----GG-C-C--G--C---GA-C------A-C-GC--T----------GCG-C--T--TCA--C------G---G--GG---T-T--C-T-TT---T--C---A--T--T-----G-G--GGC-C---G-A-A--A-CA-A-A-A--GA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTG-GC--T----C-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGC-T-T-CA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--GA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-ACCC--CATCGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-TTA-C-G-C---TG-----A-A--C-A-T-AG---C---A----G-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTACTGT--TGGCACTA--C-GCACCTC-AG--C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G--T-CAC-GG-CGT--CC-CT-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGGGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1942
932|gb|AF483269.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--CAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----G-A--------T-A--C-C--TA-T-G---T---G-A---C-A--G-G-A--GG--G-A-------CGA-G---C--G----G--C-C--G--C---G--C--C---A-CCGC--C----------GGG----T--TCG--T------G---T--CC---C-T--C-T-TT---G--C---A--T--C--C--G-G--A-C-C---A-A-C--T-CA-G-A-G--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AACGG-TAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACCGCCCTCAAC--TGCAAC-G--AG--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCTAT-CA-C-CTA-C-A-C---CG-----A-G--C-C-C-GA-------G----GAC-----CT----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCT--AGA-A-AG-TGCGGCA--TC-ATAC-CC-GC-G-GC-G-G-AG-----GTGTGCG-G-C--CCAGTAT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-AACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--TC-CT-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1924
635|gb|AY587845.1| TT---CG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CT-TCTC-T-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-CAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT--CCT-C-----CTA--T-TGACC-G-CGG--G-AGTA-G-----A----A-GC-------C-A--G-C---A-C-G-ATC---A-C---C-A--T-G-G--GT--G-GT------CAG-G---C-------GT-CTC--A--C---A--C--T---A-T--G-----G-CTG---G-C-C--T--T-----------G---TCAGC---A-T--T-T-TC---AG-C------C--C--C--G-G--G-G-C-----C-CG-T-CA-A-A-A--TA---TTCAACT-CATCA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCATTGC-A------A---A-CG-GGGTT--C-AT----T-GCGT---C---G------T--T-G--TTCTA-T-GTC---C---ACAGA-T-T-CA-AC--T-CCT-C-GGGTTG-T-C-CT--G-AAC-G--AA--T-G-TC--C-TCC---T-GCC-GCCC--TATCGA-G-GG-G-------T--T-TAGG-A-T-A-G-G---G-T-GGG-G-CAGCCTA---A-AGT-A-T-G-A---AG-----A-GAATGT-T-AC---C---AA--CGAC-----GA----G---GAC-ATGAGG--CCCTATTGC--TGGCATTAT-C--CACC-C-A-AAC-CA-TGTGGCA--TT-GTTC-CT-GC---TC-G-G-ACC----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCCAGTCCAGTTGT-GG-TAGGCA-C-CACCG-AT-A---A-AT-A-C-GG-GGC--GC-CA-A-CCTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAAACGG-ATGTGTT--C-T-TA-CT--A--A-  1892
549|gb|AY070214.1| TT---CG-----G---C-C-TAGC-C-TA--CT-TCTC-T-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-CAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT--CCT-C-----CTA--T-TAACT-G-CGG--G-GGTG-G-----A----A-GC-------CGA--A-----A-C-G-AAC---A-T---C-G--T-G-G--GT--G-GT------C-GTA---C-------GG-CT---G--C---GG-C--T---A-C--G--C--G-A-G---G-C-C--T--T-----------GCC-TC--C---C-T--C-T-TC---AG-C------C--C--C--G-G--G-G-C-----C-CG-G-CA-A-A-A--CA---TCCAACT-CATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACCG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCACTGC-A------T---A-CG-GGTTT--C-AT----C-GCGT---C---G------T--T-G--TTCTA-T-ACC---C---ACAGA-T-T-CA-AC--T-CCT-C-GGGTTG-T-C-CT--C-AGC-G--AA--T-G-TC--C-TCC---T-GCC-GTCC--CATCGA-G-GG-T-------T--T-TAGG-A-T-A-G-G---G-T-GGG-G-CAGCCTA---G-AGT-A-T-G-A---GG-----A-GAATGT-T-AC---C---AA--CGAT-----GA----G---GAC-ATGAGG--CCCTATTGC--TGGCATTAT-C--CACC-T-A-AAC-CG-TGTGGTA--TT-GTTC-CT-GC---TC-A-G-ACC----GTGTGTG-G-C--CCGGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCCAGCCCAGTCGT-GG-TGGGCA-C-CACCG-AC-A---G-AT-A-C-GG-GGC--GC-CA-A-CTTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AACGACACGG-ACGTGTT--C-T-TA-CT--G--A-  1876
551|gb|AY070215.1| TT---CG-----G---C-C-TAGC-T-TA--CT-TCTC-T-A-TG-CAGG-G-GGCGTGGGC-TAAGG-T---C--G--T-C-G-T--CAT--CCT-C-----CTA--T-TAACT-G-CGG--G-GATG-G-----A----C-GC-------C-A--C-T---A-C-GCAA----A-C---C-A--T-G-G--CC--G-GT------CAG-G---T-------GG-C----A--C---GGGC--T---A-C--G-----G---GT--G-C-CC-T--T-----------G---TCGGC---C-T--T-T-TC---AA-T------C--C--C--G-G--G-G-C-----C-CG-G-CA-A-A-A--CA---TTCAACT-CATCA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAATCG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCATTGC-A------A---A-CG-GGTTT--C-AT----T-GCGT---C---G------T--T-G--TTCTA-C-GTC---C---GCA-A-T-TTCA-AC--T-CCT-C-GGGTTG-C-C-CT--C-AAC-G--AA--T-G-TC--C-TAC---T-GCC-GCCC--TATCGA-G-GG-G-------T--T-TAGG-A-T-A-G-G---G-T-GGG-G-CAGTCTA---G-AGT-A-T-G-A---GG-----A-GAATGT-C-AC---C---AA--TGAC-----GA----G---GAC-TTGAGG--CCCTATTGC--TGGCATTAC-C--CACC-C-A-AAC-CG-TGTGGCA--TT-GTTC-CT-GC---CC-A-G-ACC----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCCAGTCCAGTCGT-GG-TAGGCA-C-CACTG-AC-A---G-AT-A-C-GG-GGC--GC-CA-A-CCTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AACGACACGG-ACGTGTT--C-T-TA-CT--A--A-  1886
gb|U89019.1|HCU8901 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G------GC-------T-A--C-C--TA-C-G---C---A-G---C-G--G-G-G--G---G-GG------CAG-----C--A----GG-C----A--T---A--C--C---A-C--C--C--G-C-G---G-C-T--T--C-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TT---A--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C-----TTC--T-CA-G-A-A--CA---TTCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACAGCCCTGAAC--TGCAAC-G--AT--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--T-AT----T-GCCT---C---G------C--T-G--TTTTA-C-A-C-G-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-ACG---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-CCT-A-T-G-C---TG-----A-GCATG-------------GA---GGC-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCTGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-CT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GTG-AATGAGACGG-ACGTGCT--AAT-T--CT--C--A-  1953
gb|AF207755.1|AF207 G----TG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---C-G-------CAA-G---C--A----GG-C-C--A--C---G--C--C---A-C--C--C--G-T-A---G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A--T--T--A--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AG---TCCAACT-CATAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAATAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TA-----A-G--G-C-T-T----C---GG--C-T------TC----G---GACCA-GAGG--CCATACTGC--TGGCATTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TT-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCCGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF165046.1|AF165 G----TG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---C-G-------CAA-G---C--A----GG-C-C--A--C---G--C--C---A-C--C--C--G-T-A---G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A--T--T--A--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AG---TCCAACT-CATAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAATAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TA-----A-G--C-C-T-T----C---GG--C-T------TC----G---GACCA-GAGG--CCATACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCCGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF165045.1|AF165 G----TG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GTTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---C-G-------CAA-G---C--A----GG-C-C--G--C---G--C--C---A-C--C--C--A-T-A---G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A--T--T--A--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-G--AG---TCCAACT-CATAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAATAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------C---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATCGA-C-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---TA-----A-G--C-C-T-T----C---GG--C-T------TC----G---GACCA-GAGG--CCATACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCCATCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1947
gb|AF165054.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------T-A--C-C---GTC-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---C--A----GC-C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--A--G-C-A---G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A--T--C--A--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTAA-A-CTCC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------GC--A-CT-GGGTT--T-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-GGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-TC-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----A-G--C-C-T------C---AGATC-T------T-----G---GATCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTATGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--G-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165053.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----G----A-A--------T-A--C-C---GTC-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---C--A----GC-C-C--G--C---A--C--C---A-C--C--A--G-C-A---G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A--C--C--A--G-G--G-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-CGTAA-A-CTCC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------GC--A-CT-GGGTT--T-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-GGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-TC-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----A-G--C-C-T------C---AGATC-T------T-----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AC-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF207771.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAAG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----GG---A-A----------A--C-C--CG-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---C--G----GG-C-C--G--C---G--C--C---A-C--C--T--A-T-G---G-C-T--T--T-G--C------G---TC--T---C-T--C-T-TC---AG-C---G-----C--A--G-G--G-T-C---G-G-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-CGTAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------GC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATTGA-C-AC-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-C---CA-----T-G--C-C-T----------AG--CGTC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G--CAG-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCGAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-T--CT--C--A-  1947
gb|AF207757.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-CG-A-CG-G-----G----A-C--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---C-C-------CAG-G---C--A----GG-T-C--AA-C---A--C--C---T-C--C--G--G-C-----G-C-T--T--T-A--C------G---TC--T---T-T--C-T-TC---T--C---A--T--T--T--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TATAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------A---A-CC-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CGGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-AC-G-------T--A-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-A---TG-----A-G----C-A----------AGA-TGTCC----T-----G---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--T-GCACCTC-G-G-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CT-GC-G-GC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
54|dbj|AB049094.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----AGAGG------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---C--A----GGATAC--AA-C---G--C--C---A-------G--G---G---G-C-C--T--T-G--T------G---TC--C---C-T--C-T-TC---T--C---A--C--C--A--G-G--G-G-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-AGTAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ATAT-CAATAG-GACTGCCTTGAAT--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------G---A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCT---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-A-C---ACAAG-T-T-TA-AC--G-CGT-CTGGAT-G-T-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CCA-C-G-T---CG-----A-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----T---GACCA-GAGG--CCATATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CA-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACTG-AT-A---G-TT-C-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAA-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1963
58|dbj|AB049096.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-CAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----A----A-G--------T-A--C-C--AA-T-G---T---G-A---T-A--G-G-G--G---G-G--------GA-G---C--A----GGCT-C--A--C---A--C--C---A-C--C--A--G-T-G---G-C-T--T--T-G--C------G---TC--C---C-T--C-T-TT---A--C---G-----CG-A--G-G--G-C-C-----TAC--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TATAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCTCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-A---AGT---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGA-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CT--T-G-GC--C-AAC---T-GCC-GCCC--CATTGA-CCA--G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---TA-----A-T--T-C-T------C---A---CATC-----CG----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-C-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-C-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-G--G-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1928
50|dbj|AB049092.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---GT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----GG---A-A----------A--C-T--TA-T-G---C---G-T---C-G--G-G-G--GC--G-G-------C-G-T---C--A----GG-C-C--G--C---A--G--C---A-C--C--A--T---GA--G-C-T--T--T-G--C------G---TC--C---C-T--C-T-TC---T--C---G--T--C--T--G-G--G-T-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAACT-TATAA-A-TACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AA--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATCGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-C---CA-----C-G--C-C-C----------CG--CGTC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AACGAGACGG-ACGTGCT-AA-T-C--CT--C--A-  1928
gb|AF207768.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----GA---G-G----------A--C-C--CG-T-G---T---GAT-----G--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---C-------GG-CTC--AA-C---A-----C---A-C--C--A--G---GG--G-G-T--T--T-G--C------G---TC--C---T-T--C-T-TT---T--C---A--C--C--T--G-G--G-G-C---A-G-C--T-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-TATAA-A-GACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-GGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCG--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----G---GATCA-GAGG--CCTTATTGT--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G----G-C-GGAA---GTGTGTG-G-C--CCAGTCT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-T-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--T-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AG-T-C--CT--T--A-  1947
44|dbj|AB049089.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G---CA-A----------A--C-C--CG-C-G---T---G-T---CTG--G-G-G--G---G-A-------C-G-G---C--A----GG-C-C--G--C---A--C--C---A-C--T--T--T-T-G---G-C-C--T--T-A--C------G---TC--C---T-T--C-T-TC---A--C---A--C--T--T--G-G--G-C-C---G-AAC----CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TATAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCTAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----A-G--C-C-T----------GA--CATC-----TT----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--T-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGAA-C-GACCG-AT-C---G-CT-C-T-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTACT-AC-T-C--CT--C--A-  1928
40|dbj|AB049087.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTAGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----GG--TA-A-------------C-C--CA-C-A---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G-------CAG-G---T--A----TC-C-C--A--C---A--A--C---A-C--C--C--G---GA--G-C-T--T--T-A--T------G---TC--C---C-T--C-T-TC---A--C---A-----TG-T--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-CATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-T-G-C-A-C---ACAA--TCT-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCTC--CATTGA-C-AA-A-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-TCA-T-G-T---AG-----T-G--C-C-T----------GA--CACC-----TG----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AT-T-C--CT--C--A-  1928
dbj|D50484.1|HPCK1S G----CG-----G-G-C-C-TTGT-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-TC-GGAGT-TG-A-TG-G-----G----A-G--------T-A--C-C--CG-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---GCA-------CTA-----C--A----G--CTT--A--C---A--A--T---A-C--C--C--G---GG--G-C-C--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TT---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G---C--AACA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G--ATTCCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GGCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-C---CA-----A-G--C-C-T----------GA--CATC-----TT----G---GACCA-AAGA--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCGC-G-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TAGGGA-C-TACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GGG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--T--A-  1947
dbj|D50482.1|HPCK1R G----CG-----G-G-C-C-TTGT-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-A-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-TC-GGAGT-TG-A-TG-G-----G----A-G--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-T---C-A--G-G-G--G---GCA-------CTA-----C--A----G--CTT--A--C---A--A--T---A-C--C--C--G---GA--G-C-T--T--T-A--C------G---TC--C---C-T--C-T-TT---T--C---A--T--C--T--G-G--G-G-C---G---C--AACA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCTTGAAC--TGCAAT-G--AC--ACCCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G--ATTCCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GGCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TTA-T-G-T---CA-----A-G--C-C-T----------GA--CATC-----TT----G---GACCA-AAGA--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCGC-G-A-C-CA-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TAGGGA-C-TACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GGG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165064.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----GC---------T-T--C-C--TA-T-G---T---G-A---C-A--G-G-A--G---G-G-------CAA-G---C--A----G--CTC--G--A---A--C--C---A-C--C--C--A---G---GGC-C--T--T-A--CAG----G----C--T---T-T----T-TC---T--C---A--C--C--A--G-G--G-G-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAC-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---CG-----T-G--C-C-T----------AA--CATT-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CA-TGTGGTA--TT-ATAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACATACT-AC-T-T--CT--C--A-  1947
gb|AF165063.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGCGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----GC---------T-A--C-C--TA-T-G---T---G-A---C-A--G-G-A--G---G-G-------CAA-G---C--A----G--CTC--G--A---A--C--C---A-C--C--C--A---G---GGC-C--T--T-A--CAA----G----C--C---T-T----T-TC---T--C---A--C--C--A--G-G--G-G-C---A-T-C--T-CA-G-A-A--CA---TCCAACT-TGTAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-TAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAC-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---CG-----T-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CA-TGTGGTA--TT-ATAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACATACT-AC-T-T--CT--C--A-  1947
gb|AF165056.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----GGGGGAGGGGGT-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GG------CG--G---C--A----G--CCC--A--G---A--C--C---G-C--CTCC--C---G-----C-T--T--T-G--C------G---TC--C---C-T----C-T----T--C---AGCC--C--C--G-G--C-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTTA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCTG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-GG-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-C----------AA--CGTC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--T--A-  1956
gb|AF165055.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----GGGGGAGGGGGT-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GA------CG--G---C--A----G--CCC--A--G---A--C--C---A-C--CTCC--A---G-----C-T--T--T-G--T------G---TC--C---C-T----C-T----T--C---AGCC--C--C--G-G--C-C-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTTA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GTCC--CATTGA-C-GG-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-C----------AA--CGTC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-G-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-T-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-CT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--T--A-  1956
gb|AF207773.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---TT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-TG-G-----A----ACA----------A--C-C--TA-C-A---C---G-T---C-A--G-G-G--G---G-GG------TG--G---C--A----GG-C-C--G--C---A--C--T---A-C--C--C--A-C-A-----C-C--T--TCA--C------G---TC--C---C-T--C-T-TT---T--C---AA----C--A--G-G--G-G-C---G---CG-C-CA-A-A-A--CA---TCCAACT-TGTAA-A-CTCC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-CCA------A---A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAGG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GTCC--CATCAG-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-C-CCA-T-G-T----G-------GACC-C-T----------AA--CGTG-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TT-ATAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-A--TAC--CT--C--A-  1947
gb|AF165048.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G-------CAG-T---C--A----G--C-C-CA--G---A--T--C---A-C--C--A--G-A-G---G-C-T--T--T-G--T------G---TC--T---C-T----T-T----TCAC---C--C--C--C--G-G--C-C-C---G----ACT-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-TATTA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--CATT------GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-C---TG-----T-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
gb|AF165047.1|AF165 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--CA-C-A---C---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G-------CAG-T---C--A----G--C-C-AA--G---C--T--C---A-C--C--A--G-A-G---G-C-T--T--T-G--T------G---TC--T---C-T----T-T----TCAC---C--C--C--C--G-G--C-C-C---G----ACT-CA-G-A-A--GA---TCCAACT-TATTA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCTCT-CCA------G---A-CT-GGGTT--CATT------GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-C---TG-----T-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1947
154|dbj|AB016785.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----AGAAC------C-A--C-C--CA-T-G---T---A-A---C-G--G-G-G--G---G-G-------CAA-A---C--A----GG-C-C--G--G---A--C--C---A-C--C--CT-G---G---G-C-A--T--T-A--C------G---GC------CAT--G-T-T----T-GC---G--T--T--T--G-G--C-C-C---G---CA-T-CA-A-A-A--GC---TCCAACT-CATTA-A-CACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACCGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCTCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----A-GCTG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-G-C-A-C---GCAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-T--G-T-TCA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-C---TG-----T-G--C-C-T----------GA--CAAC-----TT----G---GACCA-GAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCGCCCC-A-A-C-CG-TGCGGTA--TC-ATAC-CC-GC-G-TC-A-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCCGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CTTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--T--A-  1963
56|dbj|AB049095.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAC-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G---CA-C----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--------GT-GT--C--A----G--CTC--G--C---A--A--T---A-C--T--CT-G---G---G-C-C--T--T-A--CG-----A----C--C---C-T--C-T-T----TA-C---A--T--C--A--G-G--G-C-C-----TGC--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-TACC-AATGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTTTA-C-A-C-G-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCCC--CATCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-CCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-GGC----G-----T-G--T-C-T------T------CCGTA-----CC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTG-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCGAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-C-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-T--CT--C--A-  1928
gb|AF207764.1|AF207 G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----T---CA-A----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-G--------GA-G---C--AA---G--CTC--G--C---A--C--C---A-C--T--CT-C---C---G-C-T--T--T-G--C------A---TC--C---C-T--C-T-TC---T--C---G--T--T--A--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTGA-A-TTCC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGTAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CC-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CCTCGA-C-AA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-AGT-A-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T------C---GA-CCAT-------C----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TT-GTAC-CC-GC-G-A--GAC-AA-----GTGTGTG-G-T--CCAGTAT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAT-A-A--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCTGA--T-T--CT--C--A-  1947
mb|X61596.1|HCVJK1G G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--TA-C-G---T---G-T---C-A--GTG-G--G---GCA-------T---G---C--A----AG-C-C--A--G---A--C--C---A-C--C-------C-G---G-CGCG-T--T-G--C------G---TC--C---T-T----C-T----T--C---A-GT--CC-T--G-G----CTC---G-G-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTTA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAC-G--AG--TCCAT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-TT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-A-A---AGAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-T-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GTC-GTCC--CATTGA-C-AG-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CCA-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T----------CG--CAGC-----TC----G---GACCA-AAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTGC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1942
2621|dbj|E04420.1| G----CG-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----G----A-C--------T-A--C-C--TA-C-G---T---G-T---C-A--GTG-G--G---GCA-------T---G---C--A----AG-C-C--A--G---A--C--C---A-C--C-------C-G---G-CGCG-T--T-G--C------G---TC--C---T-T----C-T----T--C---A-GT--CC-T--G-G----CTC---G-G-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTTA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAT--TGCAAC-G--AG--TCCAT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-TT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-G-T-A-A---AGAAG-T-T-CA-AC--T-CGT-CTGGAT-G-C-T-CA--G-AGC-G--CA--T-G-GC--T-AGC---T-GTC-GTCC--CATTGA-C-AG-G-------T--T-C--G-C-TCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CCA-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T----------CG--CAGC-----TC----G---GACCA-AAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTGC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1942
8511|dbj|E05027.1| G----CA-----G-G-C-C-TCGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-CG-A-CG-G-----G----A-G--------A-A--C-C--CA-A-G---T---G-A---C----G-G-G--A---GCA-------CAG-G---C--A----GG-C-C--A--C---A--C--C---A-C--C--A--G-T-G---G-C-C--T--T-G--C------G---TC--C---C-T----C-T----T--C---ACA---CC-A--G-G--G-C-C---G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAGCT-TGTAA-A-CTCT-AACGG-CAGTCGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTGAGT--TGCAAC-G--AC--TCCCT-C-A------AA--A-CT-GGCTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ATAAG-T-T-CA-AC--G-CGG-CTGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCT-GCTC--TATTGA-C-AC-G-------T--T-C--GAC--CA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CCA-T-G-C---TG-----A-G--T-C-T----------CG--CAGC-----TC----G---GACCA-AAGG--CCTTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-A-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTGC-CC-GC-G-TT-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AC-C---G-TT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1942
46|dbj|AB049090.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---TT---T-CG-CC-GGCGT-TG-A-TG-G-----G----A-A--------C-A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-A-------CAG-G---C--A----GG-C-C--AG-C---A--CGCC---A-T--C--A------G---G-T----T--T-A--C------A---TC--C---C-T--G-T-TC---T--C---A--T--CT-G--G-G--G-C-----G-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TATAA-A-CACC-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAACAG-AACCGCTCTGAAT--TGCAAC-G--AC--TCCCT-C-C------AC--A-CT-GGGTT--C-AT----T-GCCG---C---G------T--T-G--TTCTA-C-G-C-A-C---ATAAG-T-T-CA-AT--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--GAC--CA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCAT-CA-G-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T----------AA--CATC-----TC----G---GACCA-GAGG--CCTTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-CG-TGCGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-GT-T-C-GG-CGT--CC-CC-A-CGTAT-A-C--C-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--C--A-  1928
gb|AF356827.1|AF35 G----CG-----G-G-C-A-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CT-GGCGT-TG-A-CG-G-----G---CA----------C-A--C-C--CA-A-G---T---G-A---T-G--G-G-G--G---G-GT------C---G---C--AA---GC-CTC-----T---A--C--C---A-T--C--A--A-C-AC--G-C----T--C-A--CGG----GAA-TT------T-T--C-T-CC------C------C--C-----G-G--G-G-C---G-A----AACA-G-A-A--GA---TTCAGCT-CATAA-A-CACC-AACGG-CAGTTGGC-ACAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AC--A-CT-GGGTT--C-CT----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-ACC---C---ACAGC-T-T-CA-AC--T-CGT-CCGGAT-G-C-C-TA--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-AGC---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--G-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-TA-C-TTA-T-G-A---TG-----AAG-GC-C-C--------------CGAT-----TT----A---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCCC-G-G-T-CG-TGCGGTA--TT-GTGC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-C--CCAGTGT-AT-TG-TT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTCGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TA-C-C-GG-TGC--CC-CC-A-CGTAT-A-G--A-TG--GGGG-GAG-AATGAGACGG-ACGTGCT-GA-T-C--CT--C--A-  1959
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----GG---G-G----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GAAG--------G---T--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---A-C--C-------C-AG--GGC----T--TTA--C------A---T---C---CTT--C-T-TT---T--C---A--C--------GAG--G-G-C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-T-A------AC--A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACA-GCT-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-GGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T-A---AC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGA-AAC-AATGAGACGG-ATGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1986
4448|dbj|E06261.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----GG---G-G----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GAAG--------G---T--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---A-C--C-------C-AG--GGC----T--TTA--C------A---T---C---CTT--C-T-TT---T--C---A--C--------GAG--G-G-C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-T-A------AC--A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACA-GCT-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-GGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T-A---AC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGA-AAC-AATGAGACGG-ATGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1986
dbj|D30613.1|HPCPP G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----GG---G-G----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GAAG--------G---T--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---A-C--C-------C-AG--GGC----T--TTA--C------A---T---C---CTT--C-T-TT---T--C---A--C--------GAG--G-G-C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-T-A------AC--A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACA-GCT-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-GGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T-A---AC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGA-AAC-AATGAGACGG-ATGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1959
dbj|D45172.1|HPCHCP G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---CTTGG-T-T-G-T--GAT--GCTGC-T---CT---T-CG-CC-GGTGT-TG-A-CG-G-----GG---G-G----------A--C-C--CA-C-G---T---G-A---C-A--G-G-G--G---G-GAAG--------G---T--A----G--C-C-TA--C---A--C--C---A-C--C-------C-AG--GGC----T--TTA--C------A---T---C---CTT--C-T-TT---T--C---A--C--------GAG--G-G-C--CG-T-C--T-CA-G-A-A--AA---TCCAACT-TGTAA-A-CACT-AACGG-CAGCTGGC-ACAT-CAATAG-GACTGCCCTCAAT--TGCAAT-G--AC--TCCCT-T-A------AC--A-CC-GGGTT-CC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-C-C---ACA-GCT-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-T-C-CG--G-AGC-G--TA--T-G-GC--C-GGT---T-GCC-GCCC--CATTGA-C-GA-G-------T--T-C--G-C-TCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-TCA-T-G-T---TG-----T-G--C-C-T-A---AC---A----T-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCCTATTGC--TGGCACTA--C-GCGCCTC-G-A-C-CG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGTG-G-T--CCGGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-GG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CC-A-CGTAC-A-A--C-TG--GGGA-AAC-AATGAGACGG-ATGTGCT-AC-T-C--CT--C--A-  1959
3783|dbj|D89815.1| G----CG-----G-G-C-C-TTGC-C-TA--CTAT-TC-C-A-TGGTGGG-G-AAC-TGGGC-TAAGG-T---TTTGA-T-T-G-T--GAT--GCTAC-T---CT---T-TG-CC-GGCGT-TG-A-CG-G-----GC---A-T----------A--C-C--CG-C-G---T---G-A---C-G--G-G-G--G---G-G--G----T---G---C--AAG--G--C-CATGT-C---A--C--C-----T--C-------T-AC--A-C----T--C-A--C------G---T---C---CCT--C-T-TT---A--G---A--C--C--T--G-G--G-G-C---G-T-C--C-CA-G-A-A--AA---TTCAGCT-TGTAA-A-CACC-AATGG-CAGTTGGC-ATAT-CAACAG-GACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AC--TCCCT-C-A------AA--A-CT-GGGTT-TC--T----T-GCCG---C---G------C--T-G--TTCTA-C-A-C-A-C---ACAAG-T-T-CA-AC--G-CGT-CCGGAT-G-C-C-CG--G-AGC-G--CA--T-G-GC--C-AGC---T-GTC-GCTC--CATTGA-C-AA-G-------T--T-C--GAC--CA-G-G---GAT-GGG-G-T--CCCAT-CA-C-CTA-T-G-C---T------C-AA-C-C-T-G---AC---A----A-C-----TC----G---GACCA-GAGG--CCGTATTGC--TGGCACTA--C-GCACCTC-G-A-C-AG-TGTGGTA--TC-GTAC-CC-GC-G-TC-G-C-AG-----GTGTGCG-G-T--CCAGTGT-AT-TG-CT-TCA---C-C-CCAAGCCCTGTTGT-AG-TGGGGA-C-GACCG-AT-C---G-TT-T-C-GG-CGC--CC-CT-A-CGTAT-A-A--C-TG--GGGG-GAC-AATGAGACGG-ACGTGCT-GC-T-C--CT--A--A-  1959
7935|dbj|E10841.1| G----CA-----G-G-C-C-TCGC-C-TAC-TT-T-TC-C-A-T-GCAAG-GCAAT-TGGGC-CAAGG-TC-GTC-A--T-C-G-TG-C-T-AATCATGT---TT-----T--CA-GGAGT--GGA-CGCGAC---A----A-C----------A----C---A-C-A---C--CA-C---T-G--GTG-GC-A-----G-------C---G---C--G----G--CCCAAG--C--CA--C--T---G-C--C-----G---G---G-T----T--T-A--C--A-A-G-------T---T-T--T-T-T-------C---A--CC-C-----GAG--G-T-CCA-A-G-T----CA-G-A-A--TT---TGCAATT-GGTCA-A-CTCA-AATGGGTCA-TGGC-ACAT-TAACAG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAC-G--AT--TCCCT---A-----AAC--A-CT-GGCTT--T-AT----A-GC-G-G-----G------CC-T-C--TTCTA-CTA-T---C---ACAAA-T-T-CA-AC--T-CCT-CGGGGT-G-C-C-CT--G-AGC-G---AA-T-G-TC--C-AGC---T-GTAAG-CC--CATC-A-C-AT-A-------T--TTC--A-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCATT-GA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------AAATG----GTC-C----CA-GTGA-GGAC----AGA--CCATATTGC--TGGCACTA--T-CCACCCA-G-A-C-CC-TGTAACA--T--AA-C-CAAGCCG-TT-G---AA----TGTCTGTGGG-C--CC-GTCT-AC-TG-CT-TTACA-CCC-TC--ACCG-GTGGT-GG-TGGGCA-C-CACTG-A--T---A-TTAA---AG--GC--CTGCC-AACTTAT-AGGT-T-TG--G--T-GTG-AACGAGTCAG-ATGT-CT----T-C--TTGTTG-A-  1963
8597|dbj|E10839.1| G----CA-----G-G-C-C-TCGC-C-TAC-TT-T-TC-C-A-T-GCAAG-GCAAT-TGGGC-CAAGG-TC-GTC-A--T-C-G-TG-C-T-AATCATGT---TT-----T--CA-GGAGT--GGA-CGCGAC---A----A-C----------A----C---A-C-A---C--CA-C---T-G--GTG-GC-A-----G-------C---G---C--G----G--CCCAAG--C--CA--C--T---G-C--C-----G---G---G-T----T--T-A--C--A-A-G-------T---T-T--T-T-T-------C---A--CC-C-----GAG--G-T-CCA-A-G-T----CA-G-A-A--TT---TGCAATT-GGTCA-A-CTCA-AATGGGTCA-TGGC-ACAT-TAACAG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAC-G--AT--TCCCT---A-----AAC--A-CT-GGCTT--T-AT----A-GC-G-G-----G------CC-T-C--TTCTA-CTA-T---C---ACAAA-T-T-CA-AC--T-CCT-CGGGGT-G-C-C-CT--G-AGC-G---AA-T-G-TC--C-AGC---T-GTAAG-CC--CATC-A-C-AT-A-------T--TTC--A-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCATT-GA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------AAATG----GTC-C----CA-GTGA-GGAC----AGA--CCATATTGC--TGGCACTA--T-CCACCCA-G-A-C-CC-TGTAACA--T--AA-C-CAAGCCG-TT-G---AA----TGTCTGTGGG-C--CC-GTCT-AC-TG-CT-TTACA-CCC-TC--ACCG-GTGGT-GG-TGGGCA-C-CACTG-A--T---A-TTAA---AG--GC--CTGCC-AACTTAT-AGGT-T-TG--G--T-GTG-AACGAGTCAG-ATGT-CT----T-C--TTGTTG-A-  1963
dbj|D49374.1|HPCFG G----CA-----G-G-C-C-TCGC-C-TAC-TT-T-TC-C-A-T-GCAAG-GCAAT-TGGGC-CAAGG-TC-GTC-A--T-C-G-TG-C-T-AATCATGT---TT-----T--CA-GGAGT--GGA-CGCGAC---A----A-C----------A----C---A-C-A---C--CA-C---T-G--GTG-GC-A-----G-------C---G---C--G----G--CCCAAG--C--CA--C--T---G-C--C-----G---G---G-T----T--T-A--C--A-A-G-------T---T-T--T-T-T-------C---A--CC-C-----GAG--G-T-CCA-A-G-T----CA-G-A-A--TT---TGCAATT-GGTCA-A-CTCA-AATGGGTCA-TGGC-ACAT-TAACAG-CACTGCCTTGAAT--TGCAAC-G--AT--TCCCT---A-----AAC--A-CT-GGCTT--T-AT----A-GC-G-G-----G------CC-T-C--TTCTA-CTA-T---C---ACAAA-T-T-CA-AC--T-CCT-CGGGGT-G-C-C-CT--G-AGC-G---AA-T-G-TC--C-AGC---T-GTAAG-CC--CATC-A-C-AT-A-------T--TTC--A-A-TCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCATT-GA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------AAATG----GTC-C----CA-GTGA-GGAC----AGA--CCATATTGC--TGGCACTA--T-CCACCCA-G-A-C-CC-TGTAACA--T--AA-C-CAAGCCG-TT-G---AA----TGTCTGTGGG-C--CC-GTCT-AC-TG-CT-TTACA-CCC-TC--ACCG-GTGGT-GG-TGGGCA-C-CACTG-A--T---A-TTAA---AG--GC--CTGCC-AACTTAT-AGGT-T-TG--G--T-GTG-AACGAGTCAG-ATGT-CT----T-C--TTGTTG-A-  1963
4410|dbj|E06223.1| -----C--------G-----T-GC------------TC---A-----AGG-GC--T-------CA--T-TC-GT--A--T---G-TG-C-------ATGT---T------------GG--T--G---CG-GA----A----A------------------------------------------------GC---------------C---G--------------CT---G----------------G----------G---G---G-T------------C--A-----------------T--T---------------A--T-------------G-T-C------------CA-G-A---------------T-GG------CTC--------TCA-TG---A--------AG---CTG----G--C--TGCA-------------CT---G-----A-C--A----GG-----T-A--------C-G-------------------------TA-C--------------------------------------GT--------T-------------------T-----A-----T-G-A----C--CATC----------------T--T----A----C----------T----------CCACT-G--C---A---G------G-------A--C---T------G---G----G-C-C----CA---------C-----G---C------G----GGC-CTA-----CG---A-G-A-C-CT-TGCG--G--T--AG-C---AG----TT-G---A--------------G-C--CC-GT------TG-CC-TT------C-TC--------TGAT-A--TGG--A-------G-A--------CTAA----G--A----T--C-A--TCAC------C-TG--G----G-G----G-G-CAG-A----C-----------------A-   775
gb|AF046866.1|AF046 G----CG-----G-G-C-C-TAGC-C-TA--TTAC-TC-C-A-T-GCAGG-GCAAT-TGGGC-CAAAG-TT-GCT-A--T-C-A-T--CAT-GGTTATGT---TT-----T--CA-GGGGT-CG-A-TGCCGT---A----A-C----------A----T---A-T-A---C--CA-C---C-G--GTG-GC-T-------------CT--G---C--A----G--CTC--A--TG-C------C---A-C--C--AGAG---G---G-C----T--T-A--C--T-A-G-------CC--T-T--T-T-T-------A---G--TG-T-----G-G--G-CGCCC-A-A------CA-G-A-A--AC---TGCAGCT-GGTTA-A-CACC-AATGGCTCG-TGGC-ACAT-CAACAG-CACTGCCCTGAAC--TGTAAT-G--AG--TCCAT---A-----AAC--A-CC-GGGTT--C-AT----A-GCTG-G-----G------T--T-G--TTTTA-TTA-T---C---ATAGG-T-T-CA-AC--T-CCA-CTGGAT-G-C-C-CT------C-A---AA-G-GCTCAGC-AGC---T-GCAAG-CC--CATC-A-C-TT---------TC-TTC--A-A-GCA-G-G---GGT-GGG-G-T--CCCTT-GA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------CTCCG----GTC-CT--TC---TGA-TGAC----AAA--CCGTACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-G-A-C-CT-TGTAA-AGTT--GT-C-CCGGC-A-TC-A---GG----TGTCTGCG-G-T--CCTGTAT-AC-TG-CT-TCACA-C-CATC--GCCA-GTGGT-CG-TAGGCA-C-TACTG-A--T---G-CCAA---GG--GC--GTGCC-AACCTAC-A--C-C-TG--GGGT-GCG-AATGATACCG-ATGT-GT----T-C--CTGCTGGA-  1961
dbj|D17763.1|HPCEGS G----CG-----G-G-C-C-TGGC-C-TA--TTAC-TC-C-A-T-GCAGG-GCAAC-TGGGC-CAAGG-TC-GCA-A--T-C-A-T--CAT-GGTTATGT---TC-----T--CA-GGGGT-CG-A-TGCC-C---AC---A-C----------A----T---A-T-A---C--CA-C---C-G--GTG-GC-A-------------CT--G---C--A----T--CTC--G--T--CA-----T---A-C--CC-A-AG---C---G-T----T--T-G--C--T-G-G-------TC--T-T--T-T-T-------G---A--CA-T-----A-G--G-CCCCC-A-A------CA-G-A-A--AC---TGCAGCT-GGTCA-A-CACC-AATGGCTCG-TGGC-ACAT-CAACAG-TACTGCCCTAAAT--TGCAAT-G--AG--TCCAT---A-----AAC--A-CC-GGGTT--T-AT----A-GCTG-G-----G------T--T-G--TTTTA-TTA-C---C---ATAAG-T-T-CA-AC--T-CTA-CTGGAT-G-T-C-CT------C-A---AA-G-GCTCAGC-AGC---T-GCAAG-CC--CATC-A-C-TT---------TC-TTC--A-G-GCA-G-G---GAT-GGG-G-C--CCCTT-AA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------CACCG----GTC-CT--TC---TGA-TGAC----AGA--CCATACTGC--TGGCACTA--C-GCACCTA-G-A-C-CT-TGTGACA-TT--GT-C-CCGGC-A-TC-A---AG----TGTCTGCG-G-C--CCTGTGT-AC-TG-CT-TCACA-C-CATC--GCCA-GTGGT-CG-TAGGCA-C-TACTG-A--T---G-CCAG---GG--GC--GTGCC-AACCTAC-A--C-C-TG--GGGT-GAG-AATGAGAAAG-ATGT-GT----T-C--CTGCTGAA-  1961
dbj|D28917.1|HPCK3A -----CG-----G-G-C-C-TAGC-C-TA--TTAC-TC-C-A-T-GCAGG-GCAAC-TGGGC-CAAGG-TC-GCT-A--T-C-A-T--CAT-GGTTATGT---TT-----T--CA-GGGGT-TG-A-TGCC-----A----G-C----------A----C---A-C-A---CGTCA-C---C-G--CTG-GC---------------CAA-G---C--A----G--CTC--G--TA--A-----T---G-C--CT-A-TG---G---G-A----T--A-A--C--T-A-G-------TT--TAT--T-T-T-------C------TG-T-----G-G--G-CGCCA-A-A------CA-G-A-A--CC---TGCAACT-GATCA-A-CACT-AATGGCTCG-TGGC-ACAT-CAACAG-AACTGCCCTGAAC--TGCAAT-G--AG--TCTAT---A-----AAC--A-CC-GGGTT--C-AT----A-GCAG-G-----G------T--T-G--TTCTA-TTA-T---C---ATAAG-T-T-CA-AC--T-CTA-CTGGAT-G-T-C-CT------C-A---AA-G-GCTCAGC-AGC---T-GCAAG-CC--CATC-A-C-CT---------TC-TTC--A-A-GCA-G-G---GGT-GGG-G-C--CCCTT-GA-C---A---G----ATGC---TA-A--C-A-T------CACCG----GTC-CA--TC---TGA-CGAC----AAA--CCGTACTGC--TGGCACTA--T-GCACCTA-G-A-C-CT-TGTGGCA-TT--GT-C-CCGGC-G-TT-A---AA----TGTTTGCG-G-C--CCTGTGT-AC-TG-CT-TCACT-C-CATC--GCCA-GTGGT-CG-TAGGCA-C-TACTG-A--T---G-CTAA---GG--GC--GCCCC-AACCTAC-A--C-C-TG--GGGT-GCG-AATAAGACAG-ATGT-GT----T-C--CTGCTGGA-  1961
4606|dbj|E06419.1| -----CA------------------T-T---C-G--T----A-T-G-----------TG----CA----T--GTT--------------G---GT---G---------------C-GGA------A----------A----G-C---------------CG----------------C---T-G--G-G-G--G-----T-------C----------------------A-------------------------------------------T--T-A-----T---G-------TC-------------------C---AG--A-T-----G-G----------------------------CTC---T-CA--T-G---A-A----------GCT----GGC----T------G-CAC-----TGA------CA---G--GT-----------------AC-------G------T-A--------C-G--------------TT-T-A-----TG---A-C---C---A-------T-C---T--T---A-C----------T-C-------C-----A-------C--T--GC-------A-G---------GA-C------------------------------------T-GGG---C--CCAC-------------GC-----G-------------------------G----GCC--T----A-C-GA--GA----------CC-T--TGC---GG---TA----GCA-----G------T-TG--A-------G----CCCG--------------------TTG--------CCT-TCT--C-TG------A------------------TAT-GG------AG---ACT---------A---A-----G-A-------TC-A--T--C-A--C-C-TG--GGGG-G----------CAG-ACA-------------CTG------   778
dbj|D63821.1|HPCJK0 GC---CG-----GTG-----TGGC-T-TA--CTAC-TC-C-A-T-GCAAG-GGAAT-TGGGC-CAAGG-T--GTT----T-C---T--CGT--GTTATGTCTATT---C-T--CC-GGAGT--GGA-CGCT-----A----G-C----------A----CG--A-CGA---TA--A-C---T-G--GTG-GC-G-----T-------C---G---C--G----G--C-C-AG--TG--G-----T---G-C--C---------------T----T--T-A--CAATCACA-------TCA-C-T--T-T-T-------C---AG-TA-C-----G-G--G-CGC---A-A-------A-GCA-ACCCC---TACACTT-GGTCA-A-TACC-AACGGCTCG-TGGC-ACAT-AAACCG-CACGGCCCTGAAT--TGCAAT-G--AT--TCCCT---A-----AAC--A-CC-GGGTT--T-AT----T-GC-G-G-----G------TT-T-G--CTCTA-CTA-C---C---ACAAG-T-T-CA-AT--T-C-ATCAGGGT-G-TGT-C---G-AGC-G---AA-T-G-TC--T--GCT--T-GCA-GTCC--CCTTGA-C--C-G-------T--TTC--G-C-GCA-A-G---GGT-GGG-G-T--CCATT-GG-----G---GCC--A-GC---TA-A--C-A-T------CTCTG----GCC-CT--TCATCTGA--AA-----AG---CCATACTGC--TGGCATTA--T-GCACCTA-G-A-C-CT-TGCGACA-CT--GT-C-CCCGC---TC-A---AAG---TGTTTGTG-G-C--CCTGTCT-AC-TG-TT-TCAC--CCCTTC--GCCC-GTTGT-GG-TGGG-AGC-GACTG-A--C---A---AACGTGG-AGC--CC-CC-A-CTTAC-A--C-C-TG--GGGG-GAG-AATGAATCAG-ACGT-GT----T-C--CTGTTGGA-  1961
4586|dbj|E06399.1| -----C----------------------A-------TY-C-G-T-RY--G-------TG----CA----T--GT-----T-------------R--GTG--------------C--GGA------A----------A----G-Y---------------C---------------G-C---Y-G--G-R-G--------------------G--------------------------------------------------------------T-------C----A---------------T--T---------------A--T-------------G-T-Y------------CA-R-A---------------T-GG-C----Y-Y--------TYR-TG---A------A--G---CTG----G--C--YGCR-----------C--T---G-----A-C--A----GG-----T-A--------C-G-------------------------TA---------C---R-------T--------T----------T---------------------A------------------T-G-W----C--CAT----C------------T--T----R----C----------Y----------CCACT-G--C---A---G------S-------A--Y---T------G---G----G-C-C----C---------AY-----G---C------G----GGC-CTA-----CG---R-G-A-C-CT-TGCGG----T--R-------GC------R----------GT-WG-A-G-C--CC-GT------TG-YC-TT------C-TC--------TGAY--A-TGG--A---GACY-------------AA----G--A----T--C-A---T-C-A--C-S-TG--G----G-G----G-G-CAG-A----S-----------------A-   775
4390|dbj|E06203.1| -----C----------------------A-------TY-C-G-T-RY--G-------TG----CA----T--GT-----T-------------R--GTG--------------C--GGA------A----------A----G-Y---------------C---------------G-C---Y-G--G-R-G--------------------G--------------------------------------------------------------T-------C----A---------------T--T---------------A--T-------------G-T-Y------------CA-R-A---------------T-GG-C----Y-Y--------TYR-TG---A------A--G---CTG----G--C--YGCR-----------C--T---G-----A-C--A----GG-----T-A--------C-G-------------------------TA---------C---R-------T--------T----------T---------------------A------------------T-G-W----C--CAT----C------------T--T----R----C----------Y----------CCACT-G--C---A---G------S-------A--Y---T------G---G----G-C-C----C---------AY-----G---C------G----GGC-CTA-----CG---R-G-A-C-CT-TGCGG----T--R-------GC------R----------GT-WG-A-G-C--CC-GT------TG-YC-TT------C-TC--------TGAY--A-TGG--A---GACY-------------AA----G--A----T--C-A---T-C-A--C-S-TG--G----G-G----G-G-CAG-A----S-----------------A-   775
7934|dbj|E10840.1| G----CA-----G-G-C-C----C-C--A---T-CGTTGCAA-TTG-ACA-ACT-TCTG----TA----TC-AC--G--T-C-A-TA-TA--GGGCGCGT---TT---C-T--CACAGACC-CG---CACCCC--CA----G------------A--T-C---A---G-------G-A---T-A----G-AC-G-----A-------T---G---A--G----A--C----G------G---------G-C--------A---G---G-T----T--T-G--C----G-G-------CCC-C-C--C-T-T-------C---G--CG-------G-G--G-TTC---ACG-C----TA-A-ACA--CC---T-CG-TT-CTTCG-C-CAT--AATGG-TGG-TGG-GA-AT-TGG--GGTACTA--TTG--TCCTCCAAC-A--AG--TCC-TCCCAGACGGAACGGATCT-GG-TT--C-ATGGCTTTGCTG-GACAAGGAACGAACA-T-C--CTTTG-C-A-C---T---ATA---C-C-CGTACT-T-CGA-CCGG-------C-C---G-----G---AG-T-GGGGGGG-GAC---AAG-A-G--AG-CAT--G-C--T---------TCCT-C--G-A-A-A-GAG---AGC-AGGCG-A--CCCTT-CA-CCCCA---G----ATGC---T-CG--C---T------CCTTC----A-C-CT--CC--TTGA-GTAC----A----TT-T-TTGTAATGG--TCA--T--CG---A-G---CACT-TGCAG----T-----C-T--GT----C-G---AA-----G---GTA-A-CCTTCT-TCTGACGTG-CG-GC-GG-CGCTTC--G--AGATGAC--G-TAG--AGTAGAC-A-A--G---A-TTGT---GG-TGT---C-TC-AGCA-ACGAGTTGC-TGA-G--T-G-G-ACTGA-TAGGTA-GT--T----T-----T--T--C-  1755
dbj|D11397.2|HPCPN ------------G-G---------------------TTACAA-T---A-----T-T-T-----TA----TC-AC-------C-------A--GGGC-CG-----------------AGG---CG---CACTT---------G-----------------C---A---A-------G-----T------G------------------T---G---------------------------------------------------G---G-T---------------------------CCC-C-C--C-T---------C----------------------TT--------------A-A-----------T--G-TT-C---------------GG--GG--AG-G---C-CGC--G-----A--T-G------CCATC-A------TCC-TCC-------------T-T-A------C-ATG-C---GC-G-G---------------T-C--C-----------------AT----C-C----A------GA----G-------C------------------T-------------------A--------AT----C--T---------T--T----G-A-------------C-A------------T-CA-CC--A---A----A--C---T-C---C---T------GCT-C----G-C-C----------A--TAC---------TC----------GG--TC------CG-----------CT---CA-------------T--G----------------------GTG---C--TC---C--A-G-G-C---T-GG-C------------ATGAC----TAG--AGT--------------------------------------GC---CG---TAC-T------T-----------T--GTA------------------------   575
63|emb|AX008265.1| G----C------A-G-C-C-T--C-C--AGAATAC-TTAC---TGG-A-A-ACTAT-TG----TAA---CC--C--G--C-C---TG--A--AG-T-TAA--------------AAAGAA--CA-A-CGCCC----G----G-----------------C---A---G---T---G-C---C-A----G-GC-G-----T-------T---G---A--A----A-----------------------------------A---G---A-T----T------------A-G-------CGA-C-C----------------------G-------G----------------------A-G--------------A-TT-----------------GG-CGG--GACGA-ATACGAC-G-C-CCA--T-A--TC--CCA-C-G---G---CTGTTC-A----------ATCCAGG-----T-AT--CTT-GC-G-G-----GA-----TA-T-CAAC---A---A-C-------ATA-G-T-C----A---T-CAA-CCAG-------C-----G-----G---A--C-G--------AC---C---A-G--C--CG---G-T--T---------T--TGC--G-A-A-----G---A-T-GG-----------T-GA-C---A---A----A-G----TGCG--C---T------TTT------G-------------GA--TAC----A----TT-T-C----ACGA-ATCG-----CA---A-------CC--GCAG----T--A--C-C--AC----C-G--------------GTA------TC---C--A-----C---CAGGTCA--TC-----A-ATAAC--GATGA--AGC---C------------TT--------CGC---CATC--GC---C---TT-C-TGC-G--C-G----TT---TCAGCA-----C----T-----T--T--A-  1375
bj|D13406.1|HPCPOLY -----C------G---------------A---T----------T-------------TG--C-------T---C---------G-T---------T--------------------GG-----G----G------------------------------C----------------------------G----------------------------------G--------------------------C-----------------------T--------------G-------C-----T--C-T---------C------T----------G------C---------------------------TCC-GCT--AT-G---TAC------G-T-G--GG------------G-GAC--C--T---C--TGCG---G--A-------T----------------CT-G--TT--T--T-------C-----C----------T--C-G---TCT----------C-----------T-CA-G-----C-T----G-T---T-C-------A---------------C------C---T-------------TC-------------------T-C--G----C---------------------CC-------------C--------G---------------------C----------C-----------G-----------G---C---A-TGC---GACATTG-----C--------A-------G-G--A--------C-T--GC------A---A-------T-TGT----T---C-G----A--T--C--T-A---C-C-CC-GG-CC-AC-GC--G-T----------C---A----------------G--GT---C----A-C----------C--G------------------C---A----------------T-------  1257
50|dbj|AB008443.1| ------------G---C-----G----TA--C-------C---------------C-TG--C--A----T---------------------------C---------------C--GG-----G-A--G-----------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------C-------------A----------------A-CT-----------CC-----------T--C------C--C-G---CTGC--TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C----------------------T-C--G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A--GC---G----T---C--C-CC-----A-C----T-----A----------C--G-----------A--------------------C------A----------A-------------------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A-----T----T-----T-------  1063
5914|dbj|E09288.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G-------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------C-------------A---A---------T-----T---T-------C------------T--C------C--C-G---CTGC--TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C----------------------T-C--G----C------------GG-------CC-----------A----------G-----A-A-----------------A------C----------------A------G---C---A-------G-CA-T---C--C-CC-----A-C----T-----A----------C--G-----------A--------------------C------A----------A-------------------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A--------------TG-------------T----C-G-A-----T----T-----T-------  1097
54|dbj|AB008445.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G-------G-----------------A----C------------------------------------------------------------------------------A---------A------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------T-C--CT---------C-CC---------G-T-------T------G---C-----TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C-------------------T--T----G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A-------G-CA-T------C-CC-------C----------A----------C---C----------A--------------------C-G----A---------CA----------A--------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A----C-----T-----T-------  1063
58|dbj|AB008447.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G-------G-----------------A----C------------------------------------------------------------------------------A---------A------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------T-C--CT---------C-CC---------G-T-------T------G---C-----TG------G-----G----------T----------A---A-C--G------C--T-------C----------------------------A---------C-----------T--------------C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C-------------------T--T----G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A--GC---G----T------C-CC-------C----------A----------C---C----------A--------------------C-G----A---------CA----------A--------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A----C-----T-----T-------  1063
56|dbj|AB008446.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G-------G-----------------A----C------------------------------------------------------------------------------A---------A------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------T-C--CT---------C-CC---------G-T-------T------G---C-----TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C-------------------T--T----G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A--GC---G----T------C-CC-------C----------A----------C---C----------A--------------------C-G----A---------CA----------A--------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A----C-----T-----T-------  1063
48|dbj|AB008442.1| ------------G---C-----G----TA--C-------C---------------C-TG--C-----G-T---------------------------C---------------C--GG-----G-A--G-----------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------C-------------A----------------A-CT-----------CC-----------T--C------C--C-G---CTGC--TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C----------------------T-C--G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A--GC---G----T---C--C-CC-----A-C----T-----A----------C--G-----------A--------------------C------A----------A-------------------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A-----T----T-----T-------  1063
5915|dbj|E09289.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-G------C-------------A----------------A-CT-----------CC-----------T--C---------C-----C-G---T------TGC--T-G------------------------------GG--------T------G--G------------------------C-A---------C---------T-T----A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C-T--A----------------------G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------------------------------AT-----G---CC--A--GC---G----T---C--C-CC-----A-C----T-----A----------C--G----------------------G---------C------A----------A-------------------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A--------------TG-------------T----C-G-A-----T----T-----T-------  1097
469|gb|AY070174.1| G----C------G-------T-GC---------------C---------------C-TG--C-----G-T-------------------------T-----------------C--GG-----G-A--G------------A------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------A----------------A-CT-----------CC-----------T--C------C--C-G---CTGC--TG------G-----G-------C-----------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--AC----C---C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C----------------------T-C--G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------------------------------AC-----G---CC--A--GC---G----T---C--C-CC-----A-C----T-----A--T----------G----------------------G---------C------A----------A-------------------------T-G--------C-G-A--C-------------G-------C-C--A--------------TG-------------T----C-G-A----C-----T-----T-------  1080
46|dbj|AB008441.1| ------------G---C-----G----TA--C-------C---------------C-TG--C-----G-T---------------------------C---------------C--GG-----G-A--G-----------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------C-------------A----------------A-CT-----------CC-----------T--C------C--C-G---CTGC--TG------G-----G----------T--------------A----G-----------------C-G------------------------------------C-----------T-C--A-----C-T-C----------C-C-----A---------------C----------------G-----C----------------------T-C--G----C------------GG-------CC-----------A---G------G-----A-------------------A------C----------------A------G---C---A--GC---G----T---C--C-CC-----A-C----T-----A----------C--G-----------A--------------------C------A----------A-------------------------T----A-----C-G-A--C-------------G-------C-C--A-C-------------G-------------T----C-G-A-----T----T-----T-------  1063
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2|ref|NC_004102.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCAT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTCCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|AF009606.1|AF009 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCAT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTCCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
67|emb|AX100563.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2499
gb|AF011751.1|AF011 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|AF011753.1|AF011 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
68|emb|AX663428.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACTA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCAT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|AF011752.1|AF011 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGCGCGGA----G-TGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGGA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCAT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|M67463.1|HPCCGAA A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AATAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-A-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|AF290978.1|AF290 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTCT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCGGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-GCAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-TT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---T-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTTTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2568
809|gb|AY695437.1| A-C-AACA-C--TAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCC-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------AT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--A-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-AG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CTTGGT-C--C-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAT--TGGACG-----C--G-AGGTGAA-CG--CTG-C-G-A-C-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGAT-CCTT-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-TG-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAC----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAT-G---CGC-G-CATCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2488
807|gb|AY695436.1| A-C-AACA-C--TAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCC-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------AT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--A-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-AG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CTTGGT-C--C-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAT--TGGACG-----C--G-AGGTGAA-CG--CTG-C-G-A-C-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGAT-CCTT-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-TG-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAC----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAT-G---CGC-G-CATCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGTTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2498
b|M32084.1|HPCPOLYP A-C-AATA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GC--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-C-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTTA--AAA-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AACACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TG-A-CCA-CTA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACA-A-C-CC-TAC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G   891
b|M62321.1|HPCPLYPR A-C-AATA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GC--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-C-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTTA--AAA-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AACACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TG-A-CCA-CTA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACA-A-C-CC-TAC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
6028|dbj|E66593.1| A-C-AATA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GC--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-C-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTTA--AAA-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AACACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TG-A-CCA-CTA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACA-A-C-CC-TAC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
gb|AF271632.1|AF271 A-C-AATA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GC--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-C-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-TTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTTA--AAA-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TG-A-CCA-CTA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACA-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
075|gb|AF511948.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCC-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GA-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACT-CC-TA-GGTG-CCTGGT-C--A-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAA-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAA-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--T-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTCC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCG---G  2580
077|gb|AF511950.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CGCC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CACCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GG--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CACT-G---CCCTAC-----TGACTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--T-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GATG-CCTGGT-C--A-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAC-ACCAT-ATTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-C---GCTGCCTGCAAC--TGGACA-----C--G-GGGCGAA-CG--CTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AAGT-CCTC-CCGTG--T-T-C-AT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAAAACATTGTAGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCA---G  2552
6384|dbj|E08264.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AGG-TATGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--GA---T--TGG-AG-----GG-------GG--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GATG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAT-ACCAT-TTTTA--AAG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-T---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-GCAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-AT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATCA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AG-GCG--GAGGCG---G  2580
bj|D10749.1|HPCHCJ1 A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AGG-TATGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--GA---T--TGG-AG-----GG-------GG--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GATG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAT-ACCAT-TTTTA--AAG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-T---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-GCAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-AT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATCA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AG-GCG--GAGGCG---G  2580
8574|dbj|E08263.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AGG-TATGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--GA---T--TGG-AG-----GG-------GG--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-AT-CACA-CC-CA-GATG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ACTAT-ACCAT-TTTTA--AAG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-T---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAA-CG--TTG-C-G-A-T-CTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T---CGTGC-TG-T-CCA-CCA-C-GCAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-AT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATCA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AG-GCG--GAGGCG---G  2580
076|gb|AF511949.1| A-T-AACA-C--CAGGC-CACC-G--TCG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAATT--C-ATCTG-GAT-T-TACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--A-CACT-G---CCCCAC-----TGACTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GT-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-CACG-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--A-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TG--A---ACTAC-ACCAT-ATTTA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTCG-AGCACAGGCT-G-G-A-A---GCTGCCTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGTGAG-CG--TTG-T-G-A-T-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GTCCACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-AAG-CA-T-CGC--G-TC--CTG-G-GC---C-ATTA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTTC-T---CCT---G---T-TCCTTCT-GC-TT-G---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GTG--GAGGCG---G  2580
029|gb|AY615798.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CACC-G--TTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-CACCTGG-A-TGAATT--C-AACAG-GGT-T-TACTA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--GT--CA---T--CGG-CG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CACT-G---TCCCAC-----TGACTGTTTCC-GCA--AGCAC-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCGC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CC-T-GG-AT-TACG-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCT-TAC------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----C--T---GT--ACTA-TC--A---ACTAC-ACCCT-GTTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGTT-G-G-A-A---GCTGCTTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGAGAG-CG--TTG-T-G-A-T-CTG--G-A-CG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-A-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AGGT-CCTT-CCGTG--C-T-C-CT--T-CACG-A-C-CC-TGC-CAGC-CTT--GACTACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTACAGTA--T-T-TGTA--CGG--GGT-AGGGTC-AAG-CA-T-TGT--G-TC--CTG-G-GC---C-ATCA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CATCC-T---CTT---G---T-TTCTCCT-GC-TT-G---CG--GAC-G---CGC-G-CATCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCA---G  2305
emb|AJ278830.1|HEC2 A-T-AACA-C--CAGGC-CACC-G--TTG---G--G---CAATT-GGT-TCGGTTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-ATCTG-GAT-T-TACCA-AAG-TGTGCGGA----G-CGCCT--CCT-TG-T--AA--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--G-CACT-G---CCCCAC-----TGACTGTTTCC-GCA--AGCAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--ATA--C-TCTC---GG-T-GT-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-AT-CACG-CC-CA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCC-TAC------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GC--ACCC-TC--A---ACTAC-ACCTT-GTTCA--AAG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGG-GTCG-AACACAGGCT-G-G-G-A---GTTGCTTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGCGAG-CG--TTG-T-G-A-T-CTG--G-A-CG-AC-AGG----GA-CAG--G--TCC-GAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CCA-C-ACAG-TG--G--C--AAGT-CCTT-CCGTG--T-T-C-CT--T-CACG-A-C-CT-TGC-CAGC-TCT--GACTACCGGC-C-T-C-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-T-TGTA--CGG--GGT-GGGGTC-GAG-CA-T-TGT--G-TC--CTG-G-GC---C-ATCA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CATCC-T---CCT---G---T-TTCTCCT-GC-TC-G---CA--GAC-G---CAC-G-CATCTGC-TCCTG-C-TTGTGGATGATGCTAC-TCA-TA-TC-----C-C-AA-GCG--GAGGCA---G  2580
23|emb|AX057094.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
gb|AF177040.1|AF177 A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
21|emb|AX057090.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
gb|AF177038.1|AF177 A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
22|emb|AX057092.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
20|emb|AX057088.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
gb|AF177039.1|AF177 A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
gb|AF177037.1|AF177 A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG---G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-G-C-TACACCA-AGACT-TGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-GT---A---C--TAG-AGC--T-GA-------CTT--C----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C---------T--G-TTGT-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-ATA--C--CAC--TTA--C--CTC---AAAT-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-T-AA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAGAAG--TC---AA-CT---GTCT-CCTT-T--GT-TGC--ACT-CCA-CCA-C-GGAA-TG--GGCC--A--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TTACT-CG-G-A-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-TTC--TC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAAT---T-CATGTA--TGG--CCT-A---TC-A---C--C-TGC--CCTCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT--C-TTAG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGCT-C-A--TCT-TG-TTGGG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2592
dbj|D14853.1|HPCCGS A-C-AACT-C--TAGGC-CGCC-AA--TG---G--G---GAATT-GGT-TTGGGTG-TACGTGG-A-TGAATT--CTAG-TG-GCT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----G-C-TCCGGCCT--G-C--AA--CA---T--CGGCGG-----GA-------GC--------G-G--G------AA-C---AA-T---AC------C------C--T--GCTG-T-G---CCCAAC-----AGATTGCTTCC-GTA--AACAT-CC-GG-A-T-GC--CAC--ATA--C-AG-C--AGG-T-GC-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-CT-TACC-CCTC--GATG-CTTGGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-AGTC--A---ATTAC-ACCAT-TTTCA--AGA-T-CA-GGATGTTT-GT--GGG-CGGG-GTTG-AGCACAGGCT-T-G-A-C---GCCGCGTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGAGAG-CG--CTG-C-G-A-T-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GATCGG--G---CC-GAG-TTGA-G-C--CCTC-T--GT-TGC-TG-T-CCA-CTA-C-GCAA-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCCTG--C-T-C-AT--T-CACA-A-CAC--TGC-CCGC-CCT--GTCAACTGGC-C-T-G-ATA-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--TGG--GTT-GAGCTC-G-G-CAGT-CAC--A-TC--CTG-G-GT---C-ATAA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TGTGC-T---CCT---C---T-TCTTGCT-GC-TA-G---CA--GAT-G---CTC-G-CATTTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCTTC-TCA-TA-TC-----T-C-AG-GTA--GAGGCG---G  2580
6559|dbj|E08443.1| A-C-AACT-C--TAGGC-CGCC-AA--TG---G--G---GAATT-GGT-TTGGGTG-TACGTGG-A-TGAATT--CTAG-TG-GCT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----G-C-TCCGGCCT--G-C--AA--CA---T--CGGCGG-----GA-------GC--------G-G--G------AA-C---AA-T---AC------C------C--T--GCTG-T-G---CCCAAC-----AGATTGCTTCC-GTA--AACAT-CC-GG-A-T-GC--CAC--ATA--C-AG-C--AGG-T-GC-G--GC-TCTGGT-C------CC-T-GG-CT-TACC-CCTC--GATG-CTTGGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-AGTC--A---ATTAC-ACCAT-TTTCA--AGA-T-CA-GGATGTTT-GT--GGG-CGGG-GTTG-AGCACAGGCT-T-G-A-C---GCCGCGTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGAGAG-CG--CTG-C-G-A-T-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GATCGG--G---CC-GAG-TTGA-G-C--CCTC-T--GT-TGC-TG-T-CCA-CTA-C-GCAA-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCCTG--C-T-C-AT--T-CACA-A-CAC--TGC-CCGC-CCT--GTCAACTGGC-C-T-G-ATA-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--TGG--GTT-GAGCTC-G-G-CAGT-CAC--A-TC--CTG-G-GT---C-ATAA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TGTGC-T---CCT---C---T-TCTTGCT-GC-TA-G---CA--GAT-G---CTC-G-CATTTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCTTC-TCA-TA-TC-----T-C-AG-GTA--GAGGCG---G  2580
321|gb|AY651061.1| A-C-AACA-C--CAGGC-CAC--GG-CTG---G--G---CAATT-GGT-TCGG-TGGTACCTGG-A-TGAACT--C-AACTG-GAT-T-CACCA-AGG-TGTGCGGA----G-CGCCC--CCT-TG-T--GC--CA---T--CGG-AG-----GG-------GT--------G-G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-TACT-G---CCCCAC-----TGATTGTTTCC-GCA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--CAC--GTA--C-TCTC---GG-T-GC-G--GC-TCCGGT-C------CT-T-GG-AT-TACA-CC-CA-GGTG-CTTGAT-C--C-A-CTAC--CCG-TAT------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GT--ACCA-TC--A---ATTAC-ACCAT-ATTCA--AGA-T-CA-GGATGTTT-GT--GGG-CGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C-G-A-C---GCCGCGTGCAAC--TGGACG-----C--G-GGGAGAG-CG--CTG-C-G-A-C-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GATCGG--G---CC-GAG-TTGA-G-C--CCTC-T--GT-TGC-TG-T-CCA-CTA-C-GCAA-TG--G--C--AGGT-CCTC-CCCTG--C-T-C-AT--T-CACA-A-CAC--TGC-CCGC-CCT--GTCAACTGGC-C-T-G-ATA-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--TGG--GTT-GAGCTC-G-G-CAGT-CAC--A-TC--CTG-G-GT---C-ATAA--------AG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TGTGC-T---CCT---C---T-TCTTGCT-GC-TA-G---CA--GAT-G---CTC-G-CATTTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCTTC-TCA-TA-TC-----T-C-AG-GTA--GAGGCG---G  2580
15457|dbj|D84265.2| A-C-AGCG-C--CAGAC-CTCC--T-CTG-GGG--G---CC--T-GGT-TCGGTTG-CACGTGG-A-TGAACT--CGT-CGG-GGT-T-TGTCA-AGA-CGTGTGGG----G-CTCCA--CCT-TG-TA-G----AA-----TAA-AGC--C-CA--------CCATC----A-AC-G------AG-----A--CCG-AC------C----TGG--T--G----T-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-AG-A-C-GCCTCAT--TTG--T-G-----AAG-T-GC-G--GG-TC-GGGTC------CC-T-GG-CT-CACT-CC-CC-GCTG-CATGGT-A--G-A-CTAC--CCC-TAC------CGGCTG-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GC--AC-CGTG--A---ATTTT-ACCAT-CCATA--AGG-TCC--GGGTCT-TTGT--CGG-CGGC-GTCG-AGCATAGGTT-C-A-AC----GCTGCTTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGC-GAT-CG--GTG-C-G-AGC-TTG----A-TG-AC-AGA----GA-CAG--G--TTC-GAG-ATGA-G-C--CCGC-TC--T-TGTTC--T-CCA-CCA-CCC-AACTG--G--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACA-A-C-CA-TGC-CTGC-TTT--ATCAACCGGC-C-T-G-ATC-CACC--TGCA--TCAGAACATTGTGGAC-ATACAGTA--T-C-TCTA--TGG----A-G---T--A------T-C-C------A-CGGCA-GTTG-T-GTCG-----T-GGG-CAAT-GAAG----T--GG-G---AATACGTAGTCCTTGCA---T-TTCTGGT-CC-T-GG---CC--GAT-G---C-TCG-CGTTTGT-GCGTG-C-TTATGGTTGATGTT-C--CT-AGTT--GG--C-C-AG-GCG--GAAGCC---G  2580
15456|dbj|D84264.2| G---AGCA-C--CAGGC-CCCC--T-C-G-TGG--G-T-CC--T-GGT-TTGGGTG-TACCTGG-A-TGAACT--C-TACAG-GAT-T-TGTCA-AAA-CTTGCGGT----G-CACCG--CCA-TG--CAA---CA---C--CAG--G---------------C---C----G-GTAGG-CAGTGG-T--AA--TGACAC------C----T-TGGT--G----T-G---TCCTAC-----CGACTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-AG-A-A-GC--CAC----A--T-ATGC-GAGG-T-GT-G--GG-TCA-GG-C------CC-TTGG-CT-CACT-CC-CC-GATG-TCTAGT-G--A-A-CTAT--CCT-TAT------AGATTG-TGGC-AC-T-A-TCC----T--T---GC--AC-TGTA--A---ACTAT-ACCAT-CCACA--AGG-TGC--GGATGT-TTGT--GGG-AGGC-ATTG-AGCATCGGTT-T-G-AA----GCTGCTTGCAAC--TGGACT-----C--GTGGG-GAA-CG--GTG-C-G-AGC-T-G--G-A-TG-AT-AGA----GA-CAG--G-G-TT-GAG-ATGA-G-T--CCAC-T--GC-TGTTT--T-CAA-CGA-C-ACAGTTG-T---C-CA--T-C-CTACCGTG--C-T-C-TT--T-CACA-A-C-CA-TGC-CTGCGC-T--GTCAACCGGA-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTAGAC-GTTCAGTA--T-C-TCTA--TGG----A-G---TC--------T-C-T----T---CGG-CCGT-AGT-GTCG-----T-GGG-CTGT-GAAG----T--GG-G---AATACATCGTCTT---AGCGT-TCTTGGTGT--T-AG---CT--GTT-G---C-AAG-GGTGTGC-GCTTG-T-CTGTGGTTAATGTT-C--CT-TG-TC-GG--C-C-AA-GCA--GAGGCG---G  2583
1993|gb|AY859526.1| A-A-AGC--CTTC-GGC-CCCC--TACTG-GAG--G-A-----T-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TACGG-GCT-T-TACCA-AGA-CCTGTGGT----G-CTCCG--CCA-TG-TCAGA--TAATCC--CAG--G---A-GA--------TT-AC----A-ATAGCTC--TGC-C--AA--TGA-GC------T----T-T--T--G----T-G---CCCCAC-----CGACTGCTTCC-GTA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--TAC----A--T-AC-CAGCGG-T-GT-G--GA-TCGGGA-C------CC-T-GG-GT-AACA-CC-TA-GGTG-TCTGGT-G--G-A-TTAC--CCT-TAC------AGGCTG-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACTTC-ACCGT-GCATA--AAG-T-CA-GGATGT-TCGT--GGG-AGGC-ATTG-AGCACCGGTT-C-G-AC----GCCGCATGTAAT--TGGAC------CA-GGGGC-GAG-CG--GTG-C-G-AGC-T-A--C-A-TG-AC-AGA----GA-CAG--G-A-TT-GAA-ATGA-G-C--CCGC-T--GC-TTTTC--T-CAA-CGA-C-GCAGCT--CG--C-CA--TAC-TT-CCCTGTTC-A-T-TT--T-C-CA---C-CA-TGC-CGGC-TTT--ATCAACTGGC-C-T-C-ATC-CACC--TGCA--TCAGAACATAGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--CGG----A-G---TC--------T-C-C----T---CGA-GCGTCACC--TCG-----T-GGG-TAGT-GAAG----T--GG-G---AGTACATTGTCCTG--A-TGT-TCCTGGT-TC-T-GG---CA--GAT-G---C-TCG-GATTTGT-ACGTG-T-CTCTGGTTGATGCT-G--CT-CA-TA-AG--C---AACGTT--GAAGCA---G  2549
emb|Y12083.1|HCV120 A-A-AGT--CTTC-GGC-CCCC--TACTG-GAG--G-A-----T-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TACGG-GCT-T-TACCA-AGA-CCTGTGGT----G-CCCCG--CCA-TG-TCAGA--TAGTCC--CAG--GT--A--A--------CT-AC----A-ACAGCTC--TGC-T--AA--CGA-GC------T----T-T--T--G----T-G---CCCCAC-----CGACTGCTTCC-GTA--AACAT-CC-GG-A-A-GC--TAC----A--T-AC-CAGCGG-T-GT-G--GA-TCGGGA-C------CC-T-GG-GT-AACA-CC-TA-GGTG-TCTGGT-G--G-A-TTAC--GCT-TAC------AGGTTG-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACTTC-ACCTT-GCACA--AAG-T-CA-GGATGT-TCGT--GGG-AGGC-ACTG-AGCACCGGTT-T-G-AC----GTCGCATGCAAT--TGGAC------CA-GGGGC-GAG-CG--GTG-C-G-AGC-T-A--C-A-TG-AC-AGA----AA-CAG--G-A-TT-GAA-ATGA-G-C--CCGC-T--GC-TTTTC--T-CAA-CTA-C-GCAGCT--TT--C-CA--TAC-TC-CCCTGCTC-A-T-TT--T-C-CA---C-CA-TGC-CGGC-CTT--ATCAACTGGC-C-T-C-ATC-CACC--TGCA--TCAGAACATAGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--CGG----A-G---TC--------T-C-C----A---CGA-ATGTCACC--TCG-----T-GGG-TAGT-GAAG----T--GG-G---AGTACATTGTCCTG--A-TGT-TCCTGGT-TC-T-GG---CA--GAT-G---C-TCG-GATTTGC-ACGTG-T-CTCTGGTTAATGCT-G--CT-CA-TA-AG--T---ACCGTT--GAAGCA---G  2534
15454|dbj|D84262.2| A-G-AGC--CTGC-GGC-CTCC-GCAA-G-GAG--G-T-----T-GGT-TCGGGTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TACGG-GCT-T-CACCA-AGA-CCTGCGGA----G-CCCCG--CCT-TG-CCAGT--TAATCC--CAG--G---A-GA--------CT-AT----A-ATAGTTC--TTC-T--AA--CCA-GC------T----C-C--T--G----T-G---CCCTAC-----TGACTGCTTCC-GGA--AACAT-CC-GG-A-G-GC--CAC----A--T-AT-CAGAAG-T-GT-G--GG-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACC-CC-CA-GGTG-TCTGGT-G--G-A-CTAT--CCC-TAC------AGATTG-TGGC-AC-T-A-TCC----A--T---GC--AC-TGTC--A---ACTAC-ACAAT-ACACA--AGG-TTC--GCATGT-TCATT-GGG--GGC-GTTG-AGCACAGGTT-C-G-AT----GCCGCCTGTAAT--TGGACG-----C--GTGGC-GAC-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--T-A-TG-AC-AGA----GA-TAG--G-A-TT-GAG-ATGA-GTC--CC-C-T--CC-TCTTT--T-CAA-CCA-C-GCAGCT--TG--C-TA--T-C-TTGCCTTG--C-AGC-TT--TAC-CA---C-CA-TGC-CCGC-CTT--GTCAACAGGA-C-T-T-ATA-CATC--TCCA--TCAAAACATTGTAGAT-GTGCAATA--C-C-TCTA--CGG----A-G---TC--------T-C-C----T---CGA-GCAT-AGT-ATCG-----T-GGG-CCGT-GAAG----T--GG-G---AGTATGTCGTCCTC--A-TGT-TTTTGGT-CC-T-GG---CG--GAT-G---C-TCG-AATATGC-ACTTG-C-CTTTGGTTGATGCT-G--CT-CG-TC-GG--C---AAGGTC--GAAGCA---G  2596
19|emb|AX057086.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-GCT-A-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---TA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-AC--CAC--TTA--C-CT-C--AAA-T-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAATT--C-A-TGTA--TGG--CCT-A---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
gb|AF177036.1|AF177 A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-GCT-A-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---TA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-AC--CAC--TTA--C-CT-C--AAA-T-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAATT--C-A-TGTA--TGG--CCT-A---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
134|emb|AX057395.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-GCT-A-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---TA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-AC--CAC--TTA--C-CT-C--AAA-T-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAATT--C-A-TGTA--TGG--CCT-A---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
62|emb|AX057317.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-TTCTG-GCT-A-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---TA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-AC--CAC--TTA--C-CT-C--AAA-T-GC-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCATGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCTTG--C-T-C-TT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAATT--C-A-TGTA--TGG--CCT-A---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AATAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
bj|D00944.1|HPCPOLP A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CAG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GCT-A-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---CA---T--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--TGG-AC------T----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-AC--CAC--CTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTCG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCGTGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGC-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AG-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCTTG--C-A-C-TT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAATT--C-A-TGTA--TGG--CCT-A---TC-A-C-C--TGC-T--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
65|dbj|AB047641.1| A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--TCG-G-G--C-T-CG--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AAA-CATGCGGT----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---G--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-C-GC--CGC--TTA--C-TT-C--AGA-T-GT-G--GC-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GATG-TTTGGT-C--G-A-TTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGA-GTTG-AGCACAGGCT-T---GCG---GCTGCATGCAAC--TTCACT-----C--GCGGG-GAT-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--G-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTACCCTG--C-A-C-TT--A-CTCAGA-C-C--TGC-CCGC-TTT--GTCGACCGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAT-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-T--C-TTA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-TGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-GTATGG---ATGCT-CATTT-TGCTA-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
893|gb|AY746460.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CAG-G-G--G-C-CG--T-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACTA-AGA-CTTGCGGT----G-CGCCA--CCA-TG-TC-G---TA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGC--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-C-GC--CAC--TTA--C-AA-C--AAG-T-GT-G--GC-TCTGGA-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGAT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGACTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTG--A---ACTAT-ACCAC-CTTCA--AAA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTCG-AGCACAGGCT-C---ATG---GCCGCGTGCAAT--TTCACC-----C--GTGGG-GATTC---CTG-C-G-A-C-TTGTCGCA----A--AGA----GA-CAG--G-GGTC--AA-TT---GTC--TC-C-CTTGC-TACAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-TA--T-T-TTACCCTG--C-T-C-TT--T-CTCAGA-C-C--TGC-CCGC-TTT--GTCAACCGGC-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTCCAGTA--C-A-TGTA--CGG--CCT-G---TC-A-C-C--CGC-T--C-TCA-CAA-A-GT-A-T-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-T-ATATGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AA-GCT--GAGGCA---G  2594
gb|AF169004.1|AF169 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CGCC-GT-C-G-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGG-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---Y--TAG-AGC--T-GA--------TT-TY----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------T----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----CGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-G--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGA-C------CC-T-GG-CT-TACG-CC-AA-GGTG-CTTGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAC--TTCTCT-----C--GTGGG-TAY-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-GGTC--AA-GT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CAG-AG-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-TT--A-CACAGA-C-T--TGC-CTGC-TTT--GTCCACTGGT-C-T-TATTC--ACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TAA-CAA-A-RT-A-T-GTCG-----TCCGR-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CCT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTG-C-CTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCA---G  2591
gb|AF238484.1|AF238 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-GT-C-G-G-G--A-T-CA--T-GGT-TTGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GCT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--CAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----CGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AGG-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-AGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAT--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAT--TTCTCT-----C--GCGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-TT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CAG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-CTGCCCTG--C-A-C-TT--A-TTCAGA-C-T--TGC-CCGC-CTT--GTCGACCGGT-C-T--GCTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTNCAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--AGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CCT---A---T-TCCTACT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGT-GCCTG-T-GTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCA---G  2557
gb|AF238483.1|AF238 A-T-AGCA-C-CC-GGC-CACC-G--C-G-G-G--G-GGCA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--CAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-T---A--CGG-AC------C----TGT--T--A----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-G--GC-TCTGGG-C------CT-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GATG-CATGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC--GGC-AT-TCA-TCC----C--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AACACAGGCT-T---ACG---GCCGCGTGTAAC--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCTTG--T-A-C-TT--T-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--A-TCA-CAA-G-AC-A-T-ATCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-GGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-GG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCATG-C-GTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2557
gb|AF238482.1|AF238 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--C-G-G-G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG-GGC--C-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TCT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-TCCAT-CTTTA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAT--TTCTCT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G-AGTC--AA-CT---GAC--TC-C-TCTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-CCTT-CCCTG--T-T-C-TT--A-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGC-C-T-T-CTC-CATC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---AC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGC-GCCTGCT--TGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AG-GCT--GAAGCA---G  2557
gb|AF238481.1|AF238 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--C-G-G-G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GCT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GC-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-T--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-GATT--A---ACTAC-ACCGT-CTTCA--AGG-TGA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-CA---GAC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-C-TTGCCCTG--C-T-C-CT--A-CTCAGA-A-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TTA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGG-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---G---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-T-GTATGG---ATGCT-CATTT-TGCTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2557
gb|AF238485.1|AF238 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--C-G-G-G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CGCCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG-AGC--C-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TTT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-C-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-GA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCT-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-TCCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--AGG-GGGG-ATTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGTAAT--TTCACC-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-G-A-C-TTA--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G-AGCC--AA-CT---GTC--CC-C-TCTGT-TGCAC--T-CTA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-C-TTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGT-C-T-A-CTC-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TTA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTGC-T---CTT---A---T-TCCTTCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-C-GTGTGG---ATGCT-TATCT-TGCTG-GG--C-C-AG-GCA--GAGGCA---G  2557
gb|AF169003.1|AF169 A-C-AGTA-C-CC-GAC-CACC-G--C-A-G-G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-TACTA-AAA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGC--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-YACK-CC-AA-GGTG-TATGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-TCCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAC-GT--GGG-AGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ATG---GCCGCGTGTAAC--TTCACT-----C--GCGGG-GAT-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-AT--A-CTCAGA-C-C--TGC-CTGC-TTT--GTCGACTGGC-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATTGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--YTT-G---TC-A-C-C--WGC-C--R-TCA-CAA-A-AT-A-C-GTCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-R-T-AGTRC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-C-CTGTGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCA---G  2588
73|dbj|AB047645.1| A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-GG-T-G-G-G--G-T-CA--T-GGT-TTGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG-GGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--TAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-GA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAT------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-TCCAT-CTTCA--AGA-TAA--GAATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACA---GCCGCGTGTAAC--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--A-AGTC--AA-CT---GAC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AG-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--T-A-C-CT--A-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-CTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-C-GTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCA---G  2588
gb|AF169005.1|AF169 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--G-G-G-G--GGT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CCTGTGGC----G-CACCG--CCG-TG-CC-G---CA---T--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--TGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAG-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCT-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AATC--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCATGCAAC--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CC--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGCC--AA-CT---GTC--TC-C-CTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCTTG--C-T-C-TT--A-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGC-C-T-T-CTT-CATC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAGTA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-T--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TTCGG-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-GG---CG--GAT-G---C-CAG-GGTCTGC-GCTTG-C-TTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
71|dbj|AB047644.1| A-C-AGCA-C-TC-GAC-CACC-G--CTG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGATG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AAA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-A--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--A----T-G---CCCCAC-----GGATTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CT-T-GG-CT-CACG-CC-AA-AGTG-CCTGGT-C--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGG-TAA--GGATGTAC-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCTGCGTGCAAC--TTCACT-----C--GCGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-CA---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CG--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CTCAGA-T-C--TGC-CCGC-TCT--GTCGACTGGC-C-T-T-CTT-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TTA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-GGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-T-GTGTGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AA-GCT--GAAGCA---G  2591
63|dbj|AB047640.1| A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-GT-C-G-G-G--G-T-CA--T-GGT-TTGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GCT-T-CACCA-AGA-CCTGCGGC----G-CACCA--CCC-TG-CC-G---CA---C--TAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-A--C--CAG-C---A--CAG-AT------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GAA--AACAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCCGGG-C------CT-T-GG-CT-CACG-CC-AA-AGTG-TCTGGT-T--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GC--AC-AGTC--A---ATTAC-TCCAC-CTTCA--AGA-TCA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGA-GTTG-AGCACAGGCT-C---ATG---GCCGCGTGCAAT--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--CTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-CA---GAC--TC-C-TCTGT-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCGACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTACAATA--T-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAC-A-AT-A-T-ATCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGG---ATGCT-CATCT-TGCTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCA---G  2591
gb|AF169002.1|AF169 A-C-AGCA-C-CC-GAC-CACC-G--CAG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGTTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GCT-T-TACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCC-TG-TC-G---TA---C--CAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CTG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CT-T-GG-CT-GACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-TTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GT--AC-AGTT--A---ACTAT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGA-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGTAAC--TTCACT-----C--GCGGG-GAC-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--G-AGTC--AG-CT---GTC--TC-C-TTTGT-TGCAC--T-CTA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-T-C-CT--A-CTCGGA-C-C--TGC-CCGC-YTT--ATCGACTGGC-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAT-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--TCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-ATCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-TAG-GGTCTGT-GCCTG-C-TTATGG---ATGTT-CATCT-TGATG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
67|dbj|AB047642.1| A-C-AGCA-C-CC-GAC-CGCC-G--CAG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAACT--C-CACCG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---C--TAG-AGC--C-GA--------CT-TC----A-AT-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CA-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-T--G-A-CTAC--CCC-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAC-ACCGT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAT--TTTACT-----C--GTGGG-GAC-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A-AGTC--AA-CT---GTC--TC-C-TTTGC-TGCAC--T-CCA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--T-T-C-TT--A-CTCAGA-C-T--TGC-CCGC-TTT--GTCAACTGGC-C-T-T-CTT-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAT-GTGCAATA--C-A-TGTA--TGG--TCT-G---TC-A-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-T-GTCG-----TTCGT-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTAC-T---CCT---G---T-TCCTGCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTCTGC-GCCTG-C-CTGTGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--A-C-AG-GCC--GAGGCA---G  2591
69|dbj|AB047643.1| A-C-AGCA-C-CC-GTC-CACC-G--CGG-G-G--G-T-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATT--C-CGCTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---TA---T--CAG-AGC--T-GA--------CT-TT----A-AT-G--C--CAG-C---G--CGG-AC------C----TGC--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTTA-GGA--AACAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--CTA--T-AT-C--AAG-T-GT-G--GG-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACG-CC-AA-GGTG-CCTGGT-C--G-A-TTAC--CCC-TAC------AGGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----T--T---GC--AC-AGTC--A---ACTTT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GGATGTAC-GT--GGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCGTGCAAT--TTCACC-----C--GTGGG-GAT-CG--TTG-C-A-A-C-TTA--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A-GGCC--AA-TT---GTC--CC-C-CCTGC-TGCAC--T-CCA-CCA-CAG-AA-TG-GG--C-CA--T-T-TTGCCCTG--C-A-C-TT--T-CTCAGA-C-C--TGC-CCGC-CCT--GTCGACTGGC-C-T-T-CTC-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-G---TC-G-C-C--TGC-C--C-TCA-CAA-A-AT-A-C-GTCG-----TCCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-AGTGC-T---CTT---G---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CA--GAC-G---C-CAG-GATTTGC-GCTTG-C-GTGTGG---ATGCT-CCTCC-TGCTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2588
61|dbj|AB047639.1| A-C-AGCA-C-CC-GAC-CGCC-G--C-A-G-G--GCT-CA--T-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAACT--C-CACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CTTGTGGC----G-CGCCA--CCT-TG-CC-G---CA---C--CAG-AGC--T-GA--------CT-TC----A-AC-G--C--CAG-C---A--CGG-AC------T----TGT--T--G----T-G---CCCTAC-----GGATTGTTTTA-GGA--AGCAT-CC-TG-A-T-GC--CAC--TTA--T-AT-T--AAG-T-GT-G--GT-TCTGGG-C------CC-T-GG-CT-CACA-CC-AA-AGTG-CCTGGT-C--C-A-CTAC--CCT-TAC------AGACTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-AGTC--A---ATTTT-ACCAT-CTTCA--AGA-TAA--GAATGTAT-GT--AGG-GGGG-GTTG-AGCACAGGCT-C---ACG---GCCGCATGCAAC--TTCACT-----C--GTGGG-GAT-CG--CTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G-AGTC--AG-CT---GTC--TC-C-TCTGT-TGCAC--T-CTA-CCA-CGG-AA-TG-GG--C-CA--T-C-CTGCCCTG--C-A-C-CT--A-CTCAGA-C-T--TAC-CCGC-TTT--GTCAACTGGT-C-T-T-CTC-CACC--TTCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTACAATA--C-A-TGTA--TGG--CCT-C---TC-A-C-C--TGC-T--A-TCA-CAA-A-AT-A-C-GTCG-----TTCGA-T-G--GGAG----T--GG-G-T-GGTAC-T---CTT---A---T-TCCTGCT-CT-T-AG---CG--GAC-G---C-CAG-AGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGG---ATGCT-CATCT-TGTTG-GG--C-C-AG-GCC--GAAGCA---G  2591
08|dbj|AB031663.1| A-C-AGCA-CGCG-GCC-T-CC-G--C-G-G-G--G-AGCT--T-GGT-TTGGATG-CACATGG-A-TGAATA--G-TACTG-GGT-T-TACTA-AGA-CCTGCGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--AAG--GC--CAGA--------CT-TC----A-AT-T--C--C---TCCGA---GG-AT------C----TGC--T--G----T-G---CCCCAC-----TGACTGCTTCA-GGA--AGCAC-TC-TG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-C--AGA-T-GT-G--GG-GCCGGA-C------CA-T-GG-TT-AAC-TCC-CA-AATG-CCTATTTC----A-TTAC--CCC-TAC------AGGCTG-TGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GT--ACCA-TC--A---ACT-TCACCAT-CCACA--AAA-TAC--GGATGT-TCAT--AGGCGGG--GTTG-AACACAGGCT-C-G-A-A---GCAGCGTGCAAT--TTTACC-----C--GTGGG-GAC-CG--TTG-C-A-A-T-CTG--G-A-AG-AC-CGG----GA-TAG--G-AGCC--AG-CTCA-G-C--CC-C-T-TGC-TACAT--T-CCA-CCA-CTG-AG-TG-GG--C-CA--T-T-CTACCTTG--TAC-C-TT----CTCCGA---CA-TGC-CGGC-TCT--ATCTACCGGT-C-T---CTTACACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--TGG--CCT-A---TC-G-C-C--GGC-C--A-TTA-CCA-A-GT-A-T-ATTG-----T-CAAAT-G--GGAA----T--GG-G-T-GGTCC-T---CTT---G---T-TTCTGCT-CC-T-CG---CG--GAC-G---C-CAG-AGTCTGC-GCGTG-C-TTGTGG---ATGCT-TCTCT-TGCTG-GG--A-C-AA-GCT--GAGGCA---G  2592
3141|dbj|D50409.1| A-C-AGCA-C-CC-GCC-CACC-G--A-A-G-G--G-TGCT--T-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACG--G-CACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CCTGCGGC----G-CGCCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--CAG--GA--AAGA--------TT-TC----A-AC-G--C--CAG-T--GA---GG-AC------C----TGT--T--G----T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCA-GGA--AACAC-CC-AG-G-G-GC--GAC--CTA--C-AT-C--AAA-T-GT-G--GG-GCTGGG-C------CG-T-GG-TT-AACACCC-CG-G-TG-CCTAGT-C--G-A-TTAC--CCC-TAC------AGGCTG-TGGC-AT-T-A-TCC----G--T---GC--AC-AGTC--A---ACTAT-ACCAT-CTACA--AAG-TAC--GGATGT-TCGT--AGG-GGGT-ATTG-AACACAGACTTC---A-A---GCAGCCTGCAAC--TTCACT-----C--GTGGG-GAC-CG--CTG-C-A-A-T-CTC--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G-AGTC--AG-CTAA-G-C--CCGC-T--GC-TGCAC--T-CCA-CCA-CTG-AA-TG-GG--C-TA--T-T-CTACCCTG--T-T-C-GT--A-CACAGA-T-C--TAC-CAGC-TTT--GTCAACTGGC-C-T-G-CT-GCATC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--T-T-TATA--CGG--CCT-A---TC-A-C-C--AGC-C--A-TCA-CGA-A-GT-A-C-GTCG-----T-CAAGT-G--GGAG----T--GG-G-T-CGTTC-T---TCT---G---T-TCCTGCT-TT-T-GG---CG--GAC-G---C-CAG-GGTTTGT-GCCTG-C-TTATGG---ATGCT-CCTCC-TACTG-GG--T-C-AG-GCT--GAAGCG---G  2591
gb|AF238486.1|AF238 A-T-AGCA-C-AA-GAC-CCCC-G--CGA-G-GA-G---AT--A-GGT-TCGGTTG-CACTTGG-A-TGGACG--A-GACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CATGCGGA----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG--GA--GGGA--------CT-AC----A-ACAG--C---AG-T---A--TCG-AT------T----TAT--T--G----T-G---CCCCAC-----AGACTGTTTTA-GGA--AGCAC-CC-AG-G-T-GC--TAC--ATA--T-AT-T--AAA-T-GT-G--GA-GCAGGG-C------CT-T-GG-TT-GACC-CC-CA-GGTG-CGTGGT-A--G-A-TTAC--CCC-TAT------AGACTG-TGGC-AT-T-A-TCC----A--T---GC--AA-TGTA--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-TGC--GGATGTAT-GT--AGG-GGGG-GTGG-AGCATCGATT-G---ACC---GCAGCATGCTAC--TTCACG-----C--GCGGA-GAC-CG--CTG-CCA-A---TTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-TAG--G-GGTC--AG-CAGA-GTC---CAC-T--GC-TGCAT--T-CCA-CCA-CTG-AG-TG-GG--C-GG--T-G-TTGCCATG--C-A-C-CT--A-CTCCGA-C-C--TGC-CGGC-ACT--ATCTACTGGC-C-T-A--TTGCACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--TGGA-CTT-----TC-T-C-C--GGC-T--G-TCA-CAA-G-AT-A-C-ATCG-----T-GAAGT-G--GGAA----T--GG-G-T-GGTCC-TA--CTT-------T-TCTTGTT-GT-T-GG---CA--GAC-G---C-CAG-GATCTGC-GCATGCC-TT-TGG---ATGCT-CATCA-TACTG-GC--C-C-AA-GCC--GAGGCG---G  2555
dbj|D10988.1|HPCJ8G A-T-AGCA-C-AA-GAC-CCCC-G--CGA-G-GA-G---CT--T-GGT-TCGGCTG-CACCTGG-A-TGAACG--G-GACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CATGCGGT----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG--GA--AAGA--------CT-AC----A-ACAG--C---AC-T---A--TCG-AT------T----TAT--T--G----T-G---CCCCAC-----AGACTGTTTTA-GGA--AGCAC-CC-AG-A-T-GC--TAC--CTA--T-CT-T--AAG-T-GT-G--GA-GCAGGG-C------CT-T-GG-TT-AACT-CC-CA-GGTG-CCTGGT-A--G-A-CTAC--CCT-TAT------AGGTTG-TGGC-AT-T-A-TCC----G--T---GC--AC-TGTA--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-CGC--GGATGTAT-GT--AGG-AGGG-GTGG-AGCATCGATT-C---TCC---GCAGCATGCAAC--TTCACG-----C--GCGGA-GAT-CG--CTG-C-AGA---CTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-TAG--G-GGCC--AG-CAGA-GTC---CAC-T--GC-TGCAT--T-CCA-CTA-CTG-AG-TG-GG--C-GG--T-G-CTCCCATG--C-T-C-CT--T-CTCTGA-C-C--TAC-CAGC-ACT--ATCCACTGGC-C-T-A--TTGCACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--CGGA-CTT-----TC-T-C-C--GGC-T--C-TGA-CAA-G-AT-A-C-ATCG-----T-GAAGT-G--GGAG----T--GG-G-T-GATCC-TC--CTT-------T-TCTTGTT-GT-T-GG---CA--GAC-G---C-CAG-GATCTGT-GCATGCC-TT-TGG---ATGCT-CATCA-TACTG-GG--C-C-AA-GCC--GAAGCG---G  2592
41|dbj|AB030907.1| A-T-AGCA-C-AA-GAC-CCCC-G--CGA-G-GA-G---CC--T-GGT-TCGGCTG-CACTTGG-A-TGAACG--G-GACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CATGCGGA----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T--TAG--GA--AGGA--------TT-TC----A-ACAG--C---AC-T---C--TCG-AT------C----TAT--T--G----T-G---CCCTAC-----AGACTGTTTTA-GGA--AGCAC-CC-AG-A-T-GC--TAC--CTA--T-GT-T--AAG-T-GT-G--GA-GCAGGG-C------CC-T-GG-TT-GACC-CC-CA-GGTG-CCTGAT-A--G-A-CTAC--CCT-TAC------AGACTG-TGGC-AT-T-A-TCC----A--T---GC--AC-CGTA--A---ATT-TCACCAT-CTTCA--AGG-TGC--GGATGTAT-GT--AGG-GGGG-GTGG-AGCATAGATT-C---TCT---GCAGCATGCAAT--TTCACA-----C--GCGGA-GAC-CG--CTG-C-AGA---TTG--G-A-AG-AT-AGG----GA-TAG--G-GGTC--AG-CAGA-GTC---CAC-T--GC-TGCAC--T-CCA-CCA-CTG-AG-TG-GG--C-GG--T-G-TTGCCATG--C-T-C-CT--T-CTCCGA-C-C--TAC-CGGC-ACT--ATCTACTGGC-C-T-G--TTGCACC--TTCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TCTA--TGGA-CTT-----TC-T-C-C--AGC-T--G-TTA-CGA-A-AT-A-C-ATCG-----T-AAAGT-G--GGAA----T--GG-G-T-GGTCC-TC--CTT-------T-TCCTGTT-GC-T-GG---CA--GAC-G---C-CAG-GATCTGT-GCATGCC-TT-TGG---ATGCT-CATCA-TACTG-GG--C-C-AA-GCT--GAGGCG---G  2592
emb|Y11604.1|HCV4AP A-CTCG-A-C--CAGAC-CGCC-G--C-ATG-GT-G---CG--T-GGT-TTGGATG-CGTGTGG-A-TGAACA--G-TACCG-GGT-T-CACCA-AAA-CCTGTGGC----G-CCCCT--CCA-TG--C-G------------AG--G---------------TT-------A-AC-A--C--CAA-T--AA--TGGGAC------C----TGG--C--A---CT-G---CCCCAC-----CGATTGCTTCA-GGA--AGCAT-CC-GG-A-G-AC--TAC--CTA--C-GC-C--AAG-T-GC-G--GA-TCAGGG-C------CT-T-GG-AT-CACA-CC--ACGCTG-CCTGAT-T--G-A-TTAC--CCG-TAC------CGGCTG-TGGC-AT-T-T-CCC----G--T---GC--AC-CGCC--A---ACT-TCTCCGT-CTTTA--ACA-TCA--GGACAT-TTGT--CGG-CGGT-ATAG-AGCATCGGATGC---A-A---GCGGCATGCAAC--TGGAC------CA-GGGGG-GAA--GT-CTG-T-G-G-C-TTG--G-A--GCAC-AGG----GATCGG--GTAG----AG-CT---ATCA-CCCC-T--GC-T-C-C--T-T-A-CCA-CTACAG-CGTGG--CAGA--T-C-CTCCCCTG--C-T-C-TT--T-CACC-A-C-TT-TAC-CTGC-CCT--CTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAC-GTCCAGTA--C-C-TCTA--TGG----T-G---TT-G------GAT-C----T-G-CAGTG-GT-A-T-CTTGGGCCCTTAAG-T-G--GGAA----T--AT-G-T-GGTGC-T---CGC---G---T-TCCTGCT-TC-T-CG---CG--GAC-G---C-GAG-AGTCT-CTGCCTA-C-CTATGG---ATGAT--GTTTATGGTA-AG--T-C-AA-GTT--GAGGCG---G  2518
15455|dbj|D84263.2| A-G-AGC--CTGC-GAC-CGCCGG--C-G-G-GT-G-C-T---T-GGTAT-GGATG-CACATGG-A-TGAACT--C-CACAG-GAT-A-CACCA-AGA-CATGTGGT----G-CTCCA--CCA-TG-CC-A---CA---T--T-G-GGC--C--A--------CC--C---------G------AT-C---A----G--T------T------C--T--G----C------CCCAC-----CGATTGCTTCC-GGA--AGCACCCC--G-A-A-GC--AAC--CTA--C-AG----AAAGT-GT-G--GA-TCAGGC-C------CC-T-GG-CT-TACACCC--A-GATG-CTTGGT-C--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTG-TGGC-AT-T-A-CCC-------TT--GT--AC-TGTG--A---ACTAC-ACCATCCA-CA--AGGTT-C--GCCTCTTC-AT--CAA-TGGTT-T-GGAGCACAGGTT-C-G-ATGCA-GC-G--TGCAAC--TGGACC-----C-GGGGG--GAG-CG--CTG-C-G-AGC-TCG----A-GG-AC-AGA----GATC-G--G-A-TC-GAA-ATGA-G-C--CCAC-T--CT-TGTTC--T-CGA-CGA-CAG-AGCTC--G--C-GA--T-C-CTTCCCTG--C-T-C-GT--T-CACT-A-C-TA-TGC-CAGC-CTT--GTCAACTGGA-C-T-G-GTA-CACC--TGCA--CCAGAACATAGTGGAC-ATCCAGTA--C-T-TGTA--CGG--GTT-GG-CCC-----C--TGC-C--C-TGGTCT--C-CTGG---GCCG-----TCAGG-T-G--GGAG----T--A-TG-T-GGTAC-T-----T---GCT-T-TCCTGCT--G-TTGG---CT--GAC-G---C-GCG-TATTTGC-GCGTG-C-CTGTGGATGGTGTT-A--CT-CA-TATCA----C-AA-GTA--GAGGCA---G  2571
dbj|D63822.1|HPCJK0 C-G-AGC--TTGC-GAC-CCCCAG--C-G-G-GA-G-G-G---T-GGTAT-GGGTG-CACATGG-A-TGAA-TA-C-TTCGG-GGT-T-TGTTA-AGA-CATGCGGC----G-CTCCG--CCG-TG-CA-A---CA---T--C-A-GGC--C-CA-------ACC--CC--GA-GGAG------AA-C---A----GGAC------CGAAACGC--T--G----C-GATGTCCTAC-----CGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC--G-G-GCGC--CAC--TTATGC-A-----AAA-T-GT-G--GG-TCGGGG-C------CG-T-GG-CT-CAC-CCC-TA-GGTG-TTTGGT-G--G-A-CTAC--CCT-TAT------AGACTG-TGGC-AC-T-A-TCC-------TT--GC--AC-TGTG--A---ACTAT-ACCCTACA-CA--AGG-T-CA-GGATGTAC-ATAGC---TGGCAGT-G-AGCATAGGTT-C---ACG---GCTGCCTGCAAC--TGGAC------CAGGGGG--GAA-CG--GTG-C-G-A-T-TT-------GG--C-AGATCGCGA-CAG--G-A-TT-GAG-ATGA-G-C--CCGC-T--GT-TGTTC--T-CCA-CCA-CCG-AACTT--G--C-TA--T-C-CTGCCGTG--C-T-C-AT--T-TACA-A-C-AA-TGC-CAGC-TCT--GTCCACCGGC-C-T-G-ATA-CATC--TACA--CCAGAACGTGGTGGAT-GTCCAATA--C-T-TGTA--TGG--GCT----CTC-G-A-C--T-T-C--CATCGT-TA-A-TTGG---GCCA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--A-TGTT-G-TCC-T---CCT---A---T-TCCTG----G-T--G---CT--GGCAGATTC-TCG-CATTTGT--C-TGGCTCTTTGGCTGATGCT-G--CT-CA-TA-GG--T-C-AG-GCC--GAGGCG---G  2589
gb|AF064490.1|AF064 A-C-AACA-CGA--GGC-CCCCTA--C-T-G-GC-A-A-C---T-GGT-TTGGCTG-CACCTGG-A-TGAATT--C-CACAG-GGT-T-TGTCA-AGA-CTTGCGGG----G-CTCCA--CCC-TG-CA-A---C----T--TAG-GGC--C-TA--------C--------A-G--G--C---AA-C---AA-TAG--C------C------T--TAAG----T-G---TCCTAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAC-CC-AG-A--CGC--CAC--CTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GG-TCAGGA-C------CC-T-GG-CT-CACTCCC-C--GGTG-TCTGGT----GCA-TTAC--CCT-TAC------CGGTTG-TGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GC--AC-CCTA--A---ATTAT-ACCAT-CTTCA--AGG-TGC--GCATGTAC-AT--TGG-GGGCC-TCG-AGCACAGGCT-C-G-AGGT--G--GCATGCAAC--TGGAC------C-CGTGGT-GAG-CG--GTG-T-G-ATC-TTG----A-AG-AC-AGA----GA-CAG--G-G-CC-GAG-CTGA-G-C--CCGC-T--CC-TA--CA-TACCA-CCA-C-GCAG-TG-GG--C-CA--T-A-TTGCCGTG--C-T-C-TT--T-CAC--ACC-CA-CAC-CCGC-TCTTAG-C-ACTGGT-C-T-C-ATA-CACT--TACA--CCAAAATATAGTAGAC-ACCCAGTAT-C-T-T-TA--CGG----T----CTG-A-G-C--T-C-CAGCATCGTCT--C-GTGG---GCCG-----TTAAG-T-G--GGAGTACAT--AGTGCT-GGCCT-T---CTT---A---T-TACT-------T--G---CT--GAT-G---C-CCG-TATTTGT-ACTTG-C-CTATGGATCATGCT-C--CT-GG-T-TTG--T-C-AG-GCT--GAAGCA---G  2488
emb|Y13184.1|HCV148 A-T-AACA-TTA--GGC-CCCCCG--C-T-G-GC-A-A-C---T-GGT-TCGGCTG-CACCTGG-A-TGAACT--C-CACGG-GGT-T-TGTGA-AGA-ATTGCGGA----G-CTCCG--CCC-TG-CA-A---C----T--TAG-GGC--C-AA--------C--------A-G--G--C---AA-C---AA-CAG--C------C------T--TAAG----T-G---TCCTAC-----TGATTGCTTCC-GCA--AGCAC-CC-AG-A--CGC--CAC--CTA--C-AC-C--AGA-T-GT-G--GG-TCAGGA-C------CC-T-GG-CT-CACCCCC-C--GGTG-TTTGGT----GCA-CTAC--CCT-TAC------CGGTTG-TGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GC--AC-CGTA--A---ATTAC-ACCAT-CTTTA--AGG-TGC--GCATGTTC-AT--CGG-AGGCC-TAG-AGCACAGGCT-T-G-AAGC--G--GCATGCAAT--TGGAC------C-TATGGT-GAG-CG--GTG-T-G-ACC-TTG----A-AG-AC-AGA----GA-TAG--G-G-CC-GAG-TTGA-G-C--CCGC-T--CC-TG--CA-CACCA-CCA-C-ACAG-TG-GG--C-CA--T-A-TTGCCGTG--C-T-C-CT--T-CAC--ACC-TA-CGC-CCGC-TCTTAG-C-ACTGGT-C-T-T-ATA-CACC--TACA--TCAGAATATAGTAGAC-ACCCAATAC-C-T-C-TA--CGG----C----CTG-A-G-C--T-C-CAGCATCGTCT--C-GTGG---GCCG-----TTAAG-T-G--GGAATACAT--AATGCT-GGTCT-T---TTT---A---C-TACT-------T--G---CT--GAT-G---C-CCG-TATCTGC-ACTTG-C-CTGTTGATCTTGCT-C--CT-AA-T-CTG--T-C-AG-GCA--GAAGCA---A  2521
9761|dbj|D89872.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TATC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAT-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGA-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CCG----T---C-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-GTT-C-TGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT--CCT-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2239
dbj|D16435.1|HPCT2 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GA--------AT---T-C--A----G-C--------------------CAT-GG---C-----T-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A    71
6516|dbj|E08399.1| G-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2568
1981|dbj|E03766.1| G-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2239
6258|dbj|E09631.1| G-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2568
dbj|D90208.1|HPCJCG G-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2568
6577|dbj|E08461.1| G-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2568
dbj|D11355.1|HPCJTB A-C-AACA-C-AC-GGC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---CT-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CA-T-GG-TT-AACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-GT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAC--ACTTCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
dbj|D11168.1|HPCJTA A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---CT-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTTC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CA-T-GG-TT-AACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-GT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAC--ACTTCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
bj|D63857.1|HPVHCVN A-C-AATA-C--CAGGC-CGCC-G--C-A-T-G--G---TAATT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCCTG-CA-A---TA---T--TGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--G---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAT--CCG-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-G-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCGTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CTT--GTCCACTGGCCT-T---ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-T-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CC--GAT-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-CTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--T-G  2487
b|U01214.1|HCU01214 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAGCAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-TTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAC-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C---ATC---GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCAC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--A-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCAACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TACA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-A-TTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATACT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2581
64|dbj|AB049099.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-A--C-A-A-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CCTGCGGA----GGC-CC---CCCCTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GGGGGG---G----C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--GTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TTTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AACACAGGCT-C-A-GC----GTTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-T-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CAGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGGGCATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--TGG--TATAGGG-TC-A-G-C---GT-TT-G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-TT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2583
dbj|D14484.1|HPCJRN A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GTT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGT-CC---CCCGTGTCA-----CA---T--CGG-GG-----GGC------G----C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-CG-A-G-GC--TAC--GTA--T-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAC-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-TT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAC-CG--TTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--CTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-T-G-C--TGT-T--G-TCT-CCA----T---T-GCAA-----TCAGG-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF054255.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054247.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
31|emb|CQ819761.1| A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF054258.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054251.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054257.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--CGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054252.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054248.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF054254.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-AGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2426
gb|AF054249.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-AGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2581
bj|D10750.1|HPCJ491 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF054259.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054253.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054256.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CACC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2425
gb|AF054250.1|AF054 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CG-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-G-C-YT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2570
bj|D13558.1|HPCJ483 A-C-AACA-C-GC-GTC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---CA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TTTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GTT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTGTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF207758.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-T--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---CG-------------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GG-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-ATACCGT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GT----GCTGCATGCAAG--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCAC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTG-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GA-A-AC--C-CCAG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207765.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCCGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTA--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--A-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTCCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CT-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-CTGTGGATGATGTT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207762.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACGTGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-AG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCGT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-G-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--A-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTGG-----TTAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGTT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCC--GAGGC--C-G  2568
110|gb|AY045702.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAACGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GG---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGACTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-C-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGA-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTGGT-A--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGCC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAA-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-TAG--A---TTGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--AC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--T-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TTT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAC----T--AT-A-T-CGTGA-T-A-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2582
gb|AF165062.1|AF165 A-T-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---AA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTTC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-ATGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACA-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--TGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-C--G-TCT-CCT----T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CATCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165061.1|AF165 A-T-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACGG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---AA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTTC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-ATGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACA-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-C-T-A-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--TGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-C--G-TCT-CCT----T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CATCTGC-GCCTG-C-CTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCC--GAAGC--C-G  2568
gb|AF165058.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--AACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGA-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-G-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-C-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TTT-CT-A---T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CAT-TCT-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-AGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165057.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCTGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--AACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGA-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-TTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-G-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TTT-CC-A---T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CAT-TCT-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165050.1|AF165 AAC-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TTCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCTA---T-----GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CATAT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGTT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165049.1|AF165 AAC-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TTCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCTA---T-----GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CATAT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGTT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207759.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GAATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AACACAGGCT-C-A-AT----GCCGCTTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-T-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-A---T---T-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAT-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207770.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---TCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GATG-CATAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAT------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--AC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-AT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-C-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACTTCGTGGAC-GTCCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCA----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTCT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGTT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207752.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GA---A------G--G--C---AA-T---GA-G---AC------C------C--T--GACC-T-G---TCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCC----T---T-ACAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-CCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-AT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165052.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATAC-A-TGAATGC-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TC-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---TCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGA-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAA-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-CAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CT-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-C--G-TTT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CTTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165051.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATAC-A-TGAATGC-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TC-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---TCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCCGGA-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAA-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-CAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--AGT-C--G-TTT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CTTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
43|dbj|AB080299.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAATAA-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---TCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCAGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCC-TAT------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCGT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-ATTG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GT-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGA-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
4375|dbj|D85516.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-A-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCAGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--C-A-CTAC--CCC-TAT------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-ATCG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GT-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
66|dbj|AB049100.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GATG-CTTAGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GT----GCTGCATGCAAT--TGGACA-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-TG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--A-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---CGC-G-CATCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2549
gb|AF165060.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TA-T-CAA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCGGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCA----T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CTTGT-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTGTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165059.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CAA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CTTGT-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207767.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-TTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-G-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TC-T-CAA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-C-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-TGTATGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207763.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCA-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTAGT-C--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCTGCTTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
60|dbj|AB049097.1| A-C-AACA-C-AC-GGC-CTCC-G--C-T-T-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-A-CACCA-AGA-CGTGCGGT----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---AC-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---TCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAAT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GAATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCCACTGGG-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--CCGGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TTT-CCA----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2549
gb|AF207756.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---T------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--C-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-CGA-A-----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207772.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GAT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207769.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACG-CC-TA-GATG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAC-CTTTA--AGG-T-TA-GAATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-C-G-TT----GCTGCATGCAAC--TGGACG-----C--GAGGG-GAG-CG--CTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACAGGA-T-T-A-ATC-CACC--TCCA--TCAAAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATCGGG-TC-A-G-C--GGT-G--G-TTC-CCT----T---T-GCAA-----TTAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-TTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-CTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-AC--C-C-AG-GTT--GAGGC--C-G  2568
48|dbj|AB049091.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--AACA-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGC-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--CCAGAATGTCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCC----T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--A-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2498
42|dbj|AB049088.1| A-T-AACA-C-GC-GCC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGACT-C-C-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CTT--GTCCACTGGG-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-GGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF207753.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GATG-CCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-G-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-A-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GTAG-----TCAAA-T-G--GGAT----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAT-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207754.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TG-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--A-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AG----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----A--GAGGG-GAG-CG--CTG-C-G-A-C-TTG--G-A-TG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCTGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCCA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-TT-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
52|dbj|AB049093.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GTC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--T-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAAGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATTGTGGAT-ATACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGC-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-TTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2549
dbj|D10934.1|HPCRNA A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAATAC-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TCACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-C-G-C-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-CCT--GTCTACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCCA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
5714|dbj|E07579.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--GTA--C-TC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TC-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--TCTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-GA-GCC--GAGGC--C-G  2543
gb|S62220.1|S62220 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--GTA--C-TC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGT-T--AC-TGC-TC-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--TCTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-GA-GCC--GAGGC--C-G  2579
856|gb|AF139594.2| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--GTA--C-TC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-CG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TC-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--TCTGCCCTG--C-T-C-TT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2583
62|dbj|AB049098.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-T--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--C-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT---AGAT----GCAGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-CTG--G-A-TG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTTA-G-C--CCAC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-G-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--A-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2549
gb|AF207774.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAC-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTCG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-C-T-G-ATC-CATC--TTCA--CCAGAATATTGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CATCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2568
6657|dbj|E10035.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGTGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---CCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATT-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---CAC-G-TGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2571
gb|M58335.1|HPCHUMR A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGTGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGG-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---CCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATT-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---CAC-G-TGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2571
b|L02836.1|HPCCGENO A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---TCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTTC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--GTA--T-AC-A--AGG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTGCCAT-CTTCA--AAG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAA-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--C-G-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-CCT-CCT----T---T-GCAA-----TTAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CTTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-AC-T-AG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTATGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2569
204|gb|AY460204.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-T-A-G--G---AAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGC-C--ACCG-GGT-T-TACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---GC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-GC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCAGGG-C------CG-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GATG-CATGGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--AGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-T-A-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCTC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCTTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATTGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--CGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-C--G-TCT-CCA----T---T-GTAG-----TAAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-AG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCA--AAGGC--C-G  2580
b|U16362.1|HCU16362 A-C-AACG-C--CGGGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-T---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-G-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-AACA-CC-CA-GGTG-CTTAGT-C--G-A-CTAC--CCG-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGC-GCGG-AGCACAGGCT-C-G-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACA-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-ATACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---T-GCGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-TGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCTTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--G-C-AA-GCC--GAGGC--C-G  2581
633|gb|AY587844.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---AA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-GC-G--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGT-GAG-CG--GTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--ATCCACTGGC-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-CCT-CCC----T---T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-TT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2528
gb|AF207766.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CCTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-C-A-AC----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCGTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-CTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF208024.1|AF208 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--TCTG-GGT-A-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---GA-C---AC------C------C--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGA-C------CT-T-GG-TT-GACG-CC-CC-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCGT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGACT-C-A-GC----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-C-A-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATTGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CCC-G-CATCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-CC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-C  2562
dbj|D50480.1|HPCK1R A-C-AATA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--AACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-GC-A--AAG-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-AACA-CC-TA-GATG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGT-TG-T-CCA-CTA-CAG-AG-TG--G--C--AAAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-TT--GGTA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--T-G  2568
dbj|D50483.1|HPCK1S A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--AACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-GC-A--AAG-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-AACA-CC-TA-GATG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGT-TG-T-CCA-CTA-CAG-AG-TG--G--C--AAAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-TT--GGTA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--T-G  2568
68|dbj|AB049101.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GATT-T-G---CCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-C-A-GC----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--GTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CAA-CGA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAT-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CCT----T---C-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CT-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2549
42|dbj|AB154206.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGA-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTAG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-C-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-AG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GATGC--C-G  2568
40|dbj|AB154205.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-G-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCC--GATGC--C-G  2568
10|dbj|AB154190.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGATG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
08|dbj|AB154189.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
186|dbj|AB154178.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGC-C--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-TC--CAC--TTA--C-AC-C--AGA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--C-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--TGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCTTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-GGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
184|dbj|AB154177.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGC-C--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AGA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--C-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--GC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGAAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-G-AC----GCCGTATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--ATG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAATATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--TGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCTTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-GGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
30|dbj|AB154200.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCGGAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
28|dbj|AB154199.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
190|dbj|AB154180.1| A-T-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GA-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTT--A---ATT-TTTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
188|dbj|AB154179.1| A-T-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GA-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTT--A---ATT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
194|dbj|AB154182.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--AATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGA-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-TC-TAC-CAGC-CCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--T-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--A-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
192|dbj|AB154181.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-CACGTGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--AATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGA-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-TC-TAC-CAGC-CCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--T-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--A-CT--AGTA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--T-G  2568
02|dbj|AB154186.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-C---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATTGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGA-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
00|dbj|AB154185.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-C---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATTGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGA-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
14|dbj|AB154192.1| A-C-AGCA-T-GC-GGC-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAGCT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTA-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
12|dbj|AB154191.1| A-C-AGCA-T-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAGCT-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGA----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--TGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-T-A-AC----GCCGCTTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTA-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
38|dbj|AB154204.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
36|dbj|AB154203.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
198|dbj|AB154184.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-TACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---T------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-GG---CG--GAT-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
196|dbj|AB154183.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-TACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--T---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TCTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTA-CC-T-GG---CG--GAT-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
34|dbj|AB154202.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AAA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACG-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
32|dbj|AB154201.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGT-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACG-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CTG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
06|dbj|AB154188.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGTT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---ACAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-C-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGAAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCGA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
04|dbj|AB154187.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-CACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-TTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGTT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGAAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCGA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-C  2568
22|dbj|AB154196.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-GC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----T--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AT----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--CCTGCCCTG--T-T-C-TT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AGTA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
20|dbj|AB154195.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----T--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-TT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
26|dbj|AB154198.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--CGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AA----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAG-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AGTA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
24|dbj|AB154197.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--T---AA-T---GA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTTCCAT-CTTCA--CGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AA----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GTTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCGGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAG-----TTAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AGTA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
18|dbj|AB154194.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--TTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCAA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--T-G  2568
16|dbj|AB154193.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-G-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GAT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---TCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATTATT-CCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GAATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GCG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--TTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TA--C-GCTA-----TTAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTTT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTTTGT-GCTTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207761.1|AF207 A-C-AACT-C-GC-GGC-CGCC-G--CTG---G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---T------G--G--T---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--C-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGG-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AT-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CATAT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCTTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
dbj|D50481.1|HPCK1R A-C-AACA-C-GC-GGG-CGCC-T--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--CTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT----GGA-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TA-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGT-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
dbj|D50485.1|HPCK1S A-C-AACA-C-GC-GGG-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT----GGA-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TA-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGT-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207760.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TTCATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------T------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT----GCA-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AT----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGG-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CCA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCTTG-C-CTATGGATGATGAT--G-TT--AATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
35|emb|AX472315.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
15|emb|AX472297.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
09|emb|AX472294.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
33|emb|AX472314.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
05|emb|AX472291.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   378
11|emb|AX472295.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
07|emb|AX472292.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
13|emb|AX472296.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
72|emb|AX036256.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
69|emb|AX036253.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
71|emb|AX036255.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
70|emb|AX036254.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
73|emb|AX036257.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
75|emb|AX036259.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
77|emb|AX036261.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
71|dbj|AB119282.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
45|emb|AX739971.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2248
emb|AJ238799.1|HCJ2 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2248
78|emb|AX036262.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2251
76|emb|AX036260.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2251
74|emb|AX036258.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2251
68|emb|AX036252.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AA-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGACA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCACTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2251
emb|AJ238800.1|HCJ2 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------AT---C------G--G--C---AG-TA--AA-----AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG--TTGATA-CC-CA-GATG-C----T-T--G-----GT--CCATTACCCATACAGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGA-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AA----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-TA--A-CC-TG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------C-TTCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-A  2239
emb|AJ132997.1|HCV1 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGC-C--ACTG-GGT-T-TACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TA-A---AA---T--CGG-GG-----GG-------CT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAT-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-ATAG-AGCACAGGCT-C-A-GC----GCCGCGTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TTCA--TCAGAACACCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-T--GCT-C--G-TCT-CC-----TT--C-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-TTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2579
emb|AJ132996.1|HCV1 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAC-C--ACTG-GGT-T-TACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------CT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAT-TC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-ATAG-AGCACAGGCT-C-A-GC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCC--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-T--GCT-C--G-TCT-CC-----TT--C-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2585
gb|U45476.1|HCU4547 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TG-G---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCA--CC-CGGA-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AGA-T-GC-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTAG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACCGGC-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACGTCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TCTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-A-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAT-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
gb|AF176573.1|AF176 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-T-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--T---AA-C---AC-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-TTAT--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--GC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-C-A-AC----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-C-G-A-C-CTA--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-CCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-C--A-TCC-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--T-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2580
emb|AJ000009.1|HCVP A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACGG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-C-A-GC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-T-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-T--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2563
932|gb|AF483269.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--G-CTAT-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-C-GC--CAC--ATA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCAGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCGT-CTTCA--AGG-T-GA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-C-A-GC----GCTGCATGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AAGT--GTTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CT-TGC-CCGC-CCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TACA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----TT--T-GCCA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--TAC-G---CGC-G-AGTCTGC-GCTTG-C-CTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2545
635|gb|AY587845.1| A-C-AGCA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-G-G-G--G---CG-CTTGGT-TTGGATG-CACGTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACTA-AGA-CTTGCGGC----G-CACCA--CCT-TG-CC-G---CA---T---AA-GAC--C-AG-------AC---T------T-----C---AA-C---TC-C---ACCGAGGAC------T--T--GCTG-T-G---CCCCAC-----TGACTGCTTCA-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-GGGGC--CGGG--C------CA-T-GG-TT-GACT-CC-CA-AATG-CCTGGT-T--G-A-TTAC--CCC-TAT------AGA-TTGTGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GT--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AAA-T--ACGGATGT-TCAT--AGG-GGGA-GTCG-AGCATAGGCT-C-A-AC----GCGGCGTGCAAT--TTTACC-----C--GTGGG-GAC-CG--TTG-C-A-A-T-CTG--G-A-AG-AC-CGG----GA-TAGGAG---TCAG---CTCA-G-C--CC-C-TT-GC-TGCAT--T-CCA-CCA-CTG-AA-TG--GG-C--T-AT--ACTACCTTG--C-A-C-CT--A-CTCTGA-C-A--TGC-CGGC-TTT--ATCTACCGGT-C-T-C--TTACACC--TCCA--CCAAAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--TGG--CCTA----TC---G-CC-GGC-T--A-T-TACCAAG--TT--C-ATTG-----TCAAG-T-G--GGAA----TGGGT-GGT-CCT-C-TTG--TT-------T---CTGCT-CC-T-TG---CG--GAC-G---C-CAG-AGTCTGC-GCGTG-C-TTGTGGATGCTTCT--T-CT--GCTG-GG--G-C-AA-GCC--GAGGCGGC-G  2521
549|gb|AY070214.1| A-C-AGCA-C-GC-GGC-CTCC-G--C-G-G-G--G---AG-CTTGGT-TTGGATG-CACATGG-A-TGAATGG-T--ACTG-GGT-T-TACTA-AGA-CTTGCGGT----G-CTCCA--CCT-TG-CC-G---CA---T---AA-GAC--C-AG-------AC---T------T-----C---AA-C---TC-C---ACCGAGGAC------C--T--GCTG-T-G---CCCCAC-----TGACTGCTTCA-GGA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--TAC--TTA--C-TC-C--AAA-T-GT-GGGGC--CGGG--C------CA-T-GG-TT-GACT-CC-CA-AATG-CCTGAT-T--G-A-TTAC--CCC-TAT------AGG-TTGTGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GT--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCA--AAA-T--ACGGATGT-TCAT--AGG-GGGA-GTCG-AGCATAGGCT-CGA-A-----GCGGCGTGCAAT--TTTACC-----C--GTGGG-GAC-CG--TTG-C-A-A-C-TTG--G-A-AG-AC-CGG----GA-TAGGAG---TCAG---CTCA-G-C--CC-C-TT-GC-TGCAC--T-CCA-CCA-CTG-AG-TG--GG-C--T-AT--TCTACCTTG--C-A-C-CT--T-CTCTGG-C-T--TGC-CGGC-TTT--ATCTACCGGT-C-T-C--TTACACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--TGG--TCTG----TC---G-CC-GGC-T--A-T-TACCAAG--TT--C-ATTG-----TCAAA-T-G--GGAA----TGGGT-GGT-CCTAC-T-G--TT-------T---CTGCT-CC-T-CG---CG--GAT-G---C-CAG-AATCTGC-GCGTG-C-TTGTGGATGCTTCT--C-TT--GCTG-GG--G-C-AA-GCC--GAGGCGGC-G  2505
551|gb|AY070215.1| A-C-AGCA-C-GC-GGC-CTCC-A--C-G-A-G--G---AG-CTTGGT-TTGGATG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACCG-GGT-T-TACTA-AAA-CTTGCGGC----G-CTCCG--CCT-TG-CC-G---CA---T---AA-GGC--C-AG-------AT---T------T-----C---AA-C---TC-C---ACTGAGGAC------T--T--GCTG-T-G---CCCCAC-----TGATTGCTTCA-GAA--AGCAC-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-GGGGC--CGGG--C------CA-T-GG-TT-GACT-CC-CA-GATG-CCTGGT-T--C-A-TTAC--CCC-TAC------AGG-CTGTGGC-AT-T-A-CCC----G--T---GT--AC-TATC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AAA-T--ACGGATGT-TCAT--AGG-GGGA-GTCG-AGCATAGGCT-CGA-A-----GCGGCGTGCAAT--TTTACC-----C--GTGGG-GAC-CG--CTG-C-A-A-C-CTG--G-A-AG-AC-CGA----GA-TAGGAG---TCAG---CTCA-G-C--CC-C-TT-GC-TGCAT--T-CCA-CCA-CTG-AG-TG--GG-C--T-AT--TCTACCTTG--C-A-C-CT--A-CTCTGA-C-A--TGC-CGGC-TTT--ATCCACTGGT-C-T-C--TTGCACC--TCCA--CCAAAACATTGTGGAC-GTGCAGTA--C-T-TGTA--TGG--CCTA----TC---G-CC-GGC-T--A-T-CACCAAG--TT--C-ATTG-----TCAAA-T-G--GGAA----TGGGT-GGT-CCTCC-T-G--TT-------T---CTACT-CC-T-TG---CG--GAC-G---C-CAG-AGTCTGC-GCGTG-C-TTGTGGATGCTCCT--C-TT--GCTA-GG--G-C-AA-GCC--GAGGCGGC-G  2515
gb|U89019.1|HCU8901 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GAA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CCTC--GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----T--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCCT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AACACAGGCT-C-A-CC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--CTG-TGA-A-T--TG--G-G-GG-AT-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCAC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGG-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--C-C-TGTA--TGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-C--G-TCT-CC--G--T---C-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--AATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2574
gb|AF207755.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-G---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTGTT-TAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTAGCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GAATGTAC-GT--GGG-GGGC-CTGG-AACACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-GTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-CAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-A-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---C-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAT-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165046.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-G---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTGTT-TAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTAGCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GAATGTAC-GT--GGG-GGGC-CTGG-AACACAGGCT-T-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-GTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-CAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-A-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---C-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------C-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAT-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165045.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CG-G---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------T------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-TG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGT-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTGTT-TAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTAGCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GAATGTAC-GT--GGG-GGGC-CTGG-AACACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-GTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-A-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---C-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAT-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165054.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-G--AAG-T-GT-G--GT-TCGGGC-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTGCT-TGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTC-TGGC-AT-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCGGAG-CTCA-G-C--CCGT-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CTTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTG-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165053.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---TAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGC-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-CGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCGTGTAAC--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-AG---CA--GAC-G---CGC-G-CTTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTG-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207771.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGG-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGC-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-TTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-TGTC--A---ACT-TTACCGT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACC-----C--GGGGA-GAG-CG--ATG-T-G-A-C-TTG--A-C-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGT-T--AT-TAT-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ATTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CT-TAC-CAGC-CTT--GTCCACCGGA-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTAA-----TCAGG-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF207757.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-C--C-A-C-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATGG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGTGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---GA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCAGGT-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-T-TTA--G-T-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-T--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TTT-CC--G--T---C-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CGTGT-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CTTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--AGTT-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
54|dbj|AB049094.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-T--C-T-C-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGT-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TCTAGT-C--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GGGGG-GAG-CG--CTG-T-G-A-C-CTG--G-T-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---GCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CCGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACGTCGTAGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTGG-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TGTGC-T-G-CTC-------T-TTCTTCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CGC-G-CGTTTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2584
58|dbj|AB049096.1| A-C-AACA-C-AC-GAC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGG-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GGTG-TATGGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTA-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTT--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-G-AC----GCTGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-CTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-C--G-CCT-CC--G--C---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CATGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGTT--G-TT--AATA-GG--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2549
50|dbj|AB049092.1| A-C-AACA-C-TC-GGC-CTCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGT-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--T-GC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-GATG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-GA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAT-CG--TTG-T-A-A-C-CTG--G-A-AG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAT-TG-T-CCA-CAA-CAG-AA-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG----TAC-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTCA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTT-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CAC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GA-GC--CCG  2549
gb|AF207768.1|AF207 A-C-AACA-C-TC-GGC-CTCC-G--C-T-G-G--G---CAACT-GGT-TTGGCTG-TACATGG-A-TGAACT--CT-ACTG-GAT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GCC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCTAC-----GGACTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GATG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-TGTT--A---ACT-TTACCGT-CTTCC--AGG-T-TA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AA----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----T--GGGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-CAG--A---TCAGAA-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTCA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAAGC--C-G  2568
44|dbj|AB049089.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCCTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----AGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-CA-AATG-TATGGT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCATAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--CTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-T--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--CGTAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTCA-----TCAAG-T-G--GGAA----T--AT-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--T-G  2549
40|dbj|AB049087.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCTAC-----GGATTGTTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TATGGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AAG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-C-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGG-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGT-C--G-TCT-CC--G--T---T-GTAA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTATGC-TCCTG-T-TTATGGATGATGTT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2549
dbj|D50484.1|HPCK1S A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------C--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGACTGTTTCC-GGA--AGCAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GA-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGT-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCACCA---T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AA----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--A---GCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTCCCCTG--T-T-C-TT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGT-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CT--G--T---T-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
dbj|D50482.1|HPCK1R A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--TACC-T-G---CCCTAC-----GGACTGTTTCC-GGA--AGCAT-CC-TG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GA-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGGCTT-TGGT-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ATT-TTACCAT-CTTCACCA---T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AA----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGA----GA-TAG--A---GCGGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTCCCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGT-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CT--G--T---T-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CCTGT-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165064.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAAT-G-CC-ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GG---C------G--A--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GAA--AGCAT-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TCTAGT-T--G-A-CTAC--CCG-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCTACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGTT--G-CT--CATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165063.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAAT-G-CC-ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GG---C------G--A--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GATC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GAA--AGCAT-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TCTAGT-T--G-A-CTAC--CCG-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GT-TAC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCTACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-G-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GCAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTT-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGTT--G-CT--CATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165056.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GAC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---TCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-AG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGC-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----T--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCCT-CTTCA--AGA-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG----ACGG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-T--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAT-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TTT-CC--G--T---T-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CATAC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-GCT-TCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2577
gb|AF165055.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GAC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---TCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-AG-----GG-------GT---T------G--G--C---AA-C---GA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGC-C------CC-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----T--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCCT-CTTCA--AGA-T-CA-GGATGTAC-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-GC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-T-TTG----ACGG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-T--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACT-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAT-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TTT-CC--G--T---T-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CATAC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-GCT-TCTGC-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2577
gb|AF207773.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GCC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-T---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--CTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-TATAGT-T--G-A-TTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGA-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-AGGC-GTGG-AACACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTAA-----TCAGA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2568
gb|AF165048.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TG-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-C-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-TATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GGGGC-GAG-CG--CTG-C-G-A-C-TTG--A-G-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TA-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CACC--TTCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTTA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAAGC--C-G  2568
gb|AF165047.1|AF165 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-G--C-A-A-G--G---CAATT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TG-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-C-G-GC--TAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-TATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCTCCAT-CTTTA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GGGGC-GAG-CG--CTG-C-G-A-C-TTG--A-G-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TA-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACCGGT-T-T-G-ATC-CACC--TTCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--G--T---T-GTTA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-TGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GGTA-GC--C-C-AG-GCT--GAAGC--C-G  2568
154|dbj|AB016785.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACCG-GGT-T-CGCCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GCA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACG-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TCACCAT-CTTTA--AAG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-CC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAA-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CCA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--GCTGCCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACCGGT-C-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--TGG--CGTGGGG-TC-A-G-C--GGT-C--G-TCT-CC--A--T---T-GTCA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-A-T-CCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-CG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2584
56|dbj|AB049095.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--T-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTTCCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCATGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TTT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--TCAGAACATTGTGGAT-ATACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-C--GGC-T--G-TCT-CC--T--T---T-GCAA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-TCTGC-T-G-TTT-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2549
gb|AF207764.1|AF207 A-C-AACA-C-GC-GGC-CACC-A--C-A-A-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACGTGG-A-TGAATAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-A-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-CT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAT------AGGCTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCGT-CTTCA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAT--TGGACT-----C--GAGGA-GAA-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-CAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-ATACAATA--C-C-TGTA--TGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TTT-CC--A--T---T-GCAG-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-TGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2568
mb|X61596.1|HCVJK1G A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---AAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TTTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCAGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-ATA--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2563
2621|dbj|E04420.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---AAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TTTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCAGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-ATA--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2563
8511|dbj|E05027.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-A-G--G---AAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAACAG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GC-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TTTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGA-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGT-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCAGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-ATA--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CGG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTACCCTG--T-T-C-CT--T-TACC-A-C-CC-TAC-CAGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TGTA--CGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--AGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TCTGC-T-G-CTC-------T-TCCTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-C-TTATGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-A  2563
46|dbj|AB049090.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATGG-C--ACCG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---TA---T--CGG-GG-----GG-------GC---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCTAC-----GGATTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-C--AAG-T-GT-G--GC-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATAGT-T--G-A-CTAT--CCA-TAC------AGACTT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTTA--AGG-T-CA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCCGCGTGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-A-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--G---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TAC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--AATGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATC-CATC--TCCA--CCAGAACATTGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TATA--TGG--TGTAGGG-TC-A-G-C--GGT-T--G-TCT-CC--A--T---T-GTCA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AC-G-T-TGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGC-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--C-G  2549
gb|AF356827.1|AF35 A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-CACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CATGCGGG----GGC-CC---CCCATG-TA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GC---T------G--G--T---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GGTC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AACAC-CC-CG-A-G-GC--TAC--TTA--C-AC-C--AAA-T-GC-G--GT-TCGGGA-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCCT-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GT--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-TTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTAG-AGCACAGGCT-C-A-AC----GCTGCACGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--GC-TGC-TG-T-CTA-CGA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCTTG--C-T-C-CT--T-CACC-A-C-TC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGC-T-T-G-ATC-CACC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAGTA--T-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-A-G-T--GGT-T--G-TCTCCC-----T---C-GTGA-----TCAAA-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CTTGC-T-G-TCC-------T-TCTTCCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-T-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCT--GAGGC--C-G  2580
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| A-C-AACA-C-AC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACAA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-T---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-T-G-AA----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--AT-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----T---TCGCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-TTC-TGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCC-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-G-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2607
4448|dbj|E06261.1| A-C-AACA-C-AC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACAA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-T---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-T-G-AA----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--AT-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----T---TCGCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-TTC-TGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCC-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-G-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2607
dbj|D30613.1|HPCPP A-C-AACA-C-AC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACAA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-T---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-T-G-AA----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--AT-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----T---TCGCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-TTC-TGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCC-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-G-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2580
dbj|D45172.1|HPCHCP A-C-AACA-C-AC-GGC-CGCC-G--C-A-G-G--G---CAACT-GGT-TCGGTTG-TACCTGG-A-TGAATGG-C--ACTG-GGT-T-CACAA-AGA-CGTGCGGG----GGC-CC---CCCGTG-CA-A---CA---T--CGG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-T---AC------C------T--T--GACT-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-G-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGG-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CCTAGT-T--C-A-TTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AACACAGGCT-T-G-AA----GCTGCATGCAAT--TGGACC-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-T-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---TCAGAG-CTTA-G-C--CCGC-T--AT-TGC-TG-T-CCA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGGT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--T-CACC-A-C-CC-TGC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-G-ATT-CATC--TCCA--TCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--T-C-TGTA--CGG--CATAGGG-TC-G-G-C--GGT-T--G-TCT-CC-----T---TCGCAA-----TCAAA-T-G--GGAA----T--AT-A-TTC-TGT-T-G-CTT-------T-TCCTCCC-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-G-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AA-GCT--GAGGC--C-G  2580
3783|dbj|D89815.1| A-C-AACA-C-GC-GGC-CGCC-G--C-A-T-G--G---CAACT-GGT-TCGGCTG-TACATGG-A-TGAATAG-C--ACTG-GGT-T-CACCA-AGA-CGTGCGGA----GGC-CC---CCCGTG-TA-A---CA---T--CAG-GG-----GG-------GT---C------G--G--C---AA-C---AA-C---AC------C------T--T--GACC-T-G---CCCCAC-----GGACTGCTTCC-GGA--AGCAC-CC-CG-A-C-GC--CAC--TTA--C-AC-A--AAA-T-GT-G--GT-TCGGGC-C------CT-T-GG-TT-GACA-CC-TA-GGTG-CTTGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TAC------AGGCTC-TGGC-AC-T-A-CCC----C--T---GC--AC-TGTC--A---ACT-TTACCAT-CTTCA--AGG-T-TA-GGATGTAT-GT--GGG-GGGC-GTGG-AGCACAGGCT-T-G-AT----GCTGCATGCAAC--TGGACT-----C--GAGGA-GAG-CG--TTG-C-G-A-C-TTG--G-A-GG-AC-AGG----GA-TAG--A---GCAGAG-CTCA-G-C--CCGC-T--AT-TGC-TG-T-CTA-CAA-CAG-AG-TG--G--C--AGAT--ACTGCCCTG--T-T-C-CT--A-CACC-A-C-CC-TAC-CGGC-TCT--GTCCACTGGT-T-T-A-ATC-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-ATACAATA--C-C-TGTA--CGG--TATAGGG-TC-G-G-C--GGT-C--G-TCT-CCA----T---T-GCCA-----TCAAG-T-G--GGAG----T--AT-G-T-CGTGC-T-G-CTC-------T-TCCTTCT-CC-T-GG---CG--GAC-G---CGC-G-CGTCTGT-GCCTG-C-TTGTGGATGATGCT--G-CT--GATA-GC--C-C-AG-GCC--GAGGC--T-G  2580
7935|dbj|E10841.1| CCT---CT-TTGA-GACCCCCC----C-A-A-G--GC--CGG-T-GGT-TTGGATG-TGTGTGG-A-TGAACAG-T--ACAG-GGTTT--GTAA-AGA-CTTGTGGG----G-CTCC-C-CCT-TG-CA-A---CAT-CTA-TGG-GGGGATGAA--GG-ACAT---T--G-A-A--G--CA--AATC---AAAC----CC---ACC------T--TA-A--A-T-G---CCCTAC-C----GATTGTTTCA-GGA--AGCA--CCATG-A-T-GC--CACGTTTA--C--C-C---GC-T-GC-G--G-GTCCGGG-C------CC-T-GGCTT--ACG-CC-AA-GGTG-TCTGGT-A--G-A-CTAC--CCG-TACC------GACTG-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GC--AC-TGTG--A---ACT-TCTCTAT-ATTCA--AGG-T-CA-GAATGTTC-GT--AGGAGGAC-ATG--AACATCGATT-C----T--CAGCCGCCTGCAAC--TGGACG-------AGGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-TCTTG----A-AG-ATC-GT----GA-CCGCAG----T-GAG-C--A-A-CAACCAC-T--GC-TCCAT--T-C-AACGA-CTG-A--CT-CG--CT-AA-T--ATTGCCATG--C-T-CATT--T--AC--A-C-CTATGCGCCGC--CT--GTCAACAGGG-C-T-C-ATA-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TCTA--TGGTGT-T-GGT-TCTG-C-C---GT---AG-T-GG-GC----T-----G-GG--CTCTCAAG-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--GT-C---CTCGT----CT-TCCTCCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTGTGT-GTG-GCCCTC-TGGATGATGTT--A-CT--GAT---T-TCTC-AG-GCG--GAAGCA---G  2602
8597|dbj|E10839.1| CCT---CT-TTGA-GACCCCCC----C-A-A-G--GC--CGG-T-GGT-TTGGATG-TGTGTGG-A-TGAACAG-T--ACAG-GGTTT--GTAA-AGA-CTTGTGGG----G-CTCC-C-CCT-TG-CA-A---CAT-CTA-TGG-GGGGATGAA--GG-ACAT---T--G-A-A--G--CA--AATC---AAAC----CC---ACC------T--TA-A--A-T-G---CCCTAC-C----GATTGTTTCA-GGA--AGCA--CCATG-A-T-GC--CACGTTTA--C--C-C---GC-T-GC-G--G-GTCCGGG-C------CC-T-GGCTT--ACG-CC-AA-GGTG-TCTGGT-A--G-A-CTAC--CCG-TACC------GACTG-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GC--AC-TGTG--A---ACT-TCTCTAT-ATTCA--AGG-T-CA-GAATGTTC-GT--AGGAGGAC-ATG--AACATCGATT-C----T--CAGCCGCCTGCAAC--TGGACG-------AGGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-TCTTG----A-AG-ATC-GT----GA-CCGCAG----T-GAG-C--A-A-CAACCAC-T--GC-TCCAT--T-C-AACGA-CTG-A--CT-CG--CT-AA-T--ATTGCCATG--C-T-CATT--T--AC--A-C-CTATGCGCCGC--CT--GTCAACAGGG-C-T-C-ATA-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TCTA--TGGTGT-T-GGT-TCTG-C-C---GT---AG-T-GG-GC----T-----G-GG--CTCTCAAG-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--GT-C---CTCGT----CT-TCCTCCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTGTGT-GTG-GCCCTC-TGGATGATGTT--A-CT--GAT---T-TCTC-AG-GCG--GAAGCA---G  2602
dbj|D49374.1|HPCFG CCT---CT-TTGA-GACCCCCC----C-A-A-G--GC--CGG-T-GGT-TTGGATG-TGTGTGG-A-TGAACAG-T--ACAG-GGTTT--GTAA-AGA-CTTGTGGG----G-CTCC-C-CCT-TG-CA-A---CAT-CTA-TGG-GGGGATGAA--GG-ACAT---T--G-A-A--G--CA--AATC---AAAC----CC---ACC------T--TA-A--A-T-G---CCCTAC-C----GATTGTTTCA-GGA--AGCA--CCATG-A-T-GC--CACGTTTA--C--C-C---GC-T-GC-G--G-GTCCGGG-C------CC-T-GGCTT--ACG-CC-AA-GGTG-TCTGGT-A--G-A-CTAC--CCG-TACC------GACTG-TGGC-AT-T-A-TCC----T--T---GC--AC-TGTG--A---ACT-TCTCTAT-ATTCA--AGG-T-CA-GAATGTTC-GT--AGGAGGAC-ATG--AACATCGATT-C----T--CAGCCGCCTGCAAC--TGGACG-------AGGGGA-GAG-CG--CTG-T-G-A-TCTTG----A-AG-ATC-GT----GA-CCGCAG----T-GAG-C--A-A-CAACCAC-T--GC-TCCAT--T-C-AACGA-CTG-A--CT-CG--CT-AA-T--ATTGCCATG--C-T-CATT--T--AC--A-C-CTATGCGCCGC--CT--GTCAACAGGG-C-T-C-ATA-CACC--TCCA--CCAGAACATCGTGGAC-GTGCAATA--C-C-TCTA--TGGTGT-T-GGT-TCTG-C-C---GT---AG-T-GG-GC----T-----G-GG--CTCTCAAG-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--GT-C---CTCGT----CT-TCCTCCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTGTGT-GTG-GCCCTC-TGGATGATGTT--A-CT--GAT---T-TCTC-AG-GCG--GAAGCA---G  2602
4410|dbj|E06223.1| C---------TG------C-------------G--GC----G-T-G----TGG---------GG-A-----CA--T---CA----TTT---------------TGGG-------------CCT-------A---C---CT-------G---T---------C-T-----------------------------------------CC-------------------G---C----C-C----G---G----A-GGG---GCA----ACG-A---G----A----TA--C--T-C----C-T--C-G--G-A-CCGG--C------C----GA--T--A----------GT--TTTGAC-G--G-G-C-A-----G-----------GG--G-TGGC-G----ACTCC----T--T---GC------G-------------C-CTAT----CA--------C--G---G--C------------C--T----AC-TC-----C-------CAGC-A---G--AC---G--CG--------GGG-------C---CTG--------CTTG-------------GT-----------------T-G----------CA------------TC-AT----C-A-------------------CT-A--------GCC------------T--T--AC----------G-G--GC--C----------GGG-------ATA---------------AGAAC--C----A--G-G-----------TC-----GA-G----GG-----G-------G----AG------------------G------T-TCAAG-T-G--G-----------TC--T-C----------T-A------------CC--------G---CA---AC------AC-------------------------A--AT-------CT----T---T-CCT---G-GCG---A--C-----  1022
gb|AF046866.1|AF046 G-T---CC-CTGC-GGC-CTCC----C-G-GTG--GT--CGG-T-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAAC---TCCACGG-GGTTT--GTCA-AGA-CGTGCGGG----G-CTTC-C-CCT-TG-TG-A---CAT-CTA-TGG-GGG--TGGG--GG-GAAT---TCCGGA-A--A--TG--AGTC---AGAC----C-----TC------T--T-----C-T-G---CCCCAC-C----GACTGCTTCA-GGA--AACAT-CC-TG-A-G-GC--CACA--TA--CAGC-C---GG-T-GT-G--GTG-CGGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-CC-GCTG-CATGGT-C--G-A-CTAT--CCA-TACC------GGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----A--T---GT--AC-AGTC--A---ATT-TCAC-ATTGTTCA--AGG-T-GA-GGATGTTC-GT--GGGTGGGT-TCG--AGCACCGGTT-T---AC--C-GCCGCTTGCAAC--TGGACC-------AGGGGG-GAG-CG--CTG-C-G-A-TATCG----A-AG-ATC-GT----GA-CCGCAG----C-GAG-C--A-A-CATCCAC-T--GT-TGCAT--T-C-AACAA-CCG-AG-CT-TG--CC-A--T--ACTGCCTTG--C-T-C-TT--T-CAC--G-C-CCATGC-CTGC-ACT--GTCAACAGGT-C-T-A-ATA-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAT-GTCCAATA--C-C-TTTA--TGGCGT-T-GGA-TCTG-G-C---AT---GG-T-GG-GA----T-----G-GG--CGCTGAAA-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--AT-C---CTCAT----TT-TCCTCCT-CC-T-AG---CG--GACCG----AC-G-CGTGTGC-GTT-GCCCTT-TGGCTGATG------CT--GATG-ATAACAC-AA-GCA--GAAGCA---G  2596
dbj|D17763.1|HPCEGS G-T---CC-CAGC-GGC-CTCC----C-A-GTG--GT--CGG-T-GGT-TTGGGTG-CTCGTGG-A-TGAAC---TCCACGG-GGTTT--CTCA-AGA-CGTGCGGA----G-CTCC-C-CCC-TG-TA-A---CAT-CTA-TGG-GGG--CGAG--GG-GAAT---CCCC-ACA--A--TG--AATC---AGAT----C-----TT------T--T-----C-T-G---CCCCAC-T----GACTGCTTCA-GGA--AACAT-CC-CG-A-G-AC--CACG--TA--CAGC-C---GG-T-GT-G--GTG-CAGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TC-GTTG-CATGGT-T--G-A-CTAC--CCA-TACC------GGCTT-TGGC-AT-T-A-CCC----A--T---GT--AC-AGTC--G---ATT-TCAG-ATTGTTCA--AGG-T-GA-GGATGTTT-GT--GGGTGGGT-TTG--AACATCGATT-T---AC--C-GCCGCTTGCAAC--TGGACC-------AGGGGG-GAG-CG--CTG-C-G-A-TATCG----A-GG-ATC-GT----GA-CCGCAG----T-GAG-C--A-A-CATCCGC-T--GC-TGCAT--T-C-AACAA-CTG-AG-CT-TG--CT-A--T--ACTGCCTTG--C-T-C-TT--T-CAC--G-C-CCATGC-CTGC-GCT--GTCAACAGGT-C-T-G-ATA-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAT-GTCCAATA--C-C-TTTA--TGGCGT-T-GGA-TCTG-G-C---AT---GG-T-GG-GA----T-----G-GG--CGCTGAAA-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--AT-C---CTCGT----TT-TCCTCCT-TC-T-GG---CG--GAC-G---CAC-G-CGTGTGC-GTT-GCCCTT-TGGCTGATG------CT--GATG-ATATCAC-AG-ACA--GAAGCA---G  2596
dbj|D28917.1|HPCK3A G-T---CC-CTGC-GGC-CTCC----C-A-GTG--GT--CGG-T-GGT-TTGGGTG-CACGTGG-A-TGAAC---TCCACGG-GGTTT--GTTA-AGA-CGTGCGGA----G-CTCC-C-CCT-TG-TA-A---CAT-CTA-TGG-GGA--TGGG--AG-AGATG--CCCA-A-A--A--TG--AGTC---AGAC----C-----TC------T--T-----C-T-G---CCCCAC-C----GACTGCTTCA-GGA--AACAT-CC-TG-A-G-GC--CACA--TA--CAGC-C---GG-T-GT-G--GTG-CAGGG-C------CC-T-GG-TT-GACA-CC-TC-GATG-CTTGGT-C--G-A-CTAC--CCA-TACC------GGCTT-TGGC-AT-T-A-TCC----A--T---GC--AC-AGTC--A---ATT-TTAC-ATTGTTCA--AGG-T-GA-GGATGTTT-GT--GGGTGGGT-TTG--AGCACCGGTT-T---AC--C-GCCGCTTGCAAC--TGGACC-------AGGGGG-GAG-CG--TTG-C-G-A-TATCG----A-GG-ATC-GT----GA-CCGCAG----C-GAG-C--A-A-CATCCGC-T--GC-TTCAT--T-C-AACAA-CTG-AG-CT-TG--CT-A--T--ACTGCCTTG--C-T-C-TT--T-CAC--G-C-CCATGC-CTGC-ATT--GTCAACAGGT-C-T-A-ATA-CACC--TCCA--CCAAAACATCGTGGAC-GTTCAATA--C-C-TTTA--TGGCAT-T-GGA-TCTG-G-C---AT---GG-TCGG-G-----T-----G-GG--CGTTGAAA-T-G--GGAG----T---TCG-T-T--AT-C---CTCAT----TT-TCCTCCT-CC-T-GG---CA--GAC-G---CAC-G-CGTGTGC-GTT-GCTCTT-TGGCTGATC------CT--GACG-ATATCAC-AA-GCA--GAAGCG---G  2596
4606|dbj|E06419.1| ------------C-GGC-------------G------------T-G-T---GGG-G--AC-----A-T---C--------------AT---T---------T-TGG-----G-CC---------T-----A---C---CT----------------------GT---C--------------------------T----C------C------G-----------------CCC---G----GA--G------GG-------------------GC-------------AA--C---G--------------------------------------A-------------------------G-A--TAC------T----------CCTC--GG--AC------C------------G---GC-CG----A-----T-A----GT--TT--------T-----GA----C-G----GGCAG-----GG-------G-T------------G--GC--G--AC--T---C-------------------C---TTG-C-G---CCT----------------------A-TC--A-----C-G--------G----CCT-----------AC--T-C---CCAGCAG-A--C---G--C--G-------------G---------------G---G-C-C--T-----GC---T---T-----GGT--------TG-CATC-----A--TCA------C-T--A--G---------C-C-T-TA--CGG-------G---C-----C-------------GG-G-------------------AT-AAG--------A------------------A--C---C------------------------AG-------G-T-----C---G-AG-G-G--------------GGA-G-------G-TT-------------C-AA-G-T--G--G-T----   992
dbj|D63821.1|HPCJK0 A-T---CAGC-AC-GGC-CCCC----T-ACG-GA-GC--C-C-T-GGT-TCGGGTG-CACGTGG-A-TGAACGGCT---CGG-GGTAT--GTCA-AGA-CATGTGGT----G-CCCC-C-CCC-TG-TC-A---CAT-CTA-CGGAGGG--CGGGAAGGCAAGT---CC---A-A-----C---AA-C---AG-T----C-----TC------G--T-----C-T-G---TCCCAC-G----GACTGTTTCA-GGA--AACAC-CC-CG-A-T-GC--CAC--CTA--CAAT-C---GT-T-GC-G--GTG-CTGG--C------CCGT-GG-TT-AACA-CC-AA-GGTG-TTTGGT-T--G-A-CTAC--CCG-TACC------GCCTC-TGGC-AC-T-A-TCC----C--T---GT--AC-CGTG--A---ATT-ACACCATC-TTCA--AGG-T-CA-GGATGTTC-GT--TGGCGGAT--TGG-AACATCG-TT-T----TAAC-GCCGCCTGCAAC--TGGACT-------AGAGGA-GAG-CG--TTG-C-A-A-CCTGG----A-GG-ACC-GG----GA-TCGCAG----C-GAA----ATG-TATCCTC-T--GC-TACAC--T-C-AACCA-CAG-AA-CA-AG--C--AA-T--ACTACCTTG--C-T-C-TT--T-TGT--G-C-CAATAC-CCGC-CCT--ATCAACAGGT-C-T-C-ATA-CATC--TCCA--CCAAAATATCGTGGAT-GTTCAATA--C-C-TGTA--CGGAAT-T-AGT-TCAG-GTC----T---GG-T-GG-GC----T-----G-GG--CAATCAAG-T-G--GGAG----T---TCG-T-C--AT-C---CTCAT----CT-TCCTCCT-GC-T-AG---CA--GAT-G---CAA-G-AGTGTGT-GTC-GTT-TTGTGGATGATGAT--G-TT--GAT--AT--CAC-AA-GCT--GAAGCT---G  2593
4586|dbj|E06399.1| ------C-------BGC---------------G--GC----G-T-G-T---GGG-G--AC-----A-T---C--------A----TYT---------------YGG-----G-Y------C---T-----A---C---CH-------G---------------T---Y--------------------------T----C------C-------------------G---CCC---------G---R----A-GGG---GSAR-S---G-A---GM--TRC---T------Y-Y------T-S--G--G-R-CCGG--C------C----GA--T--A---------G-T--TTTGAC-G--G-G-C-A-----G-----------GG--G-TGGCGAC-T----CC----T--T---G----C--G-------------C-CTAT----CA------------------C-G-----GC---C--T----AC-TC-----C-------C-A--GC--A-RAC---G--C---------GGG-----G-C---CTG-C-----T-T-G-------------GT-----------------T-G----------CA------------T-CAT----C-A------------C------Y--A--------GCC------------T--T--AC--G-------G----GC--C---G------GG--------ATA---------------ARAAC--C----A--G----GT---C----------GA------GG-----G------------GG---AG-G-----T--------------TCAAG-T-G--G-----------TC--T-----------CT-A------------CC--------G---CA---AC------AC-------------------------A--AT-------CT----T---T--C-C-TG-GC---GA--C-----  1022
4390|dbj|E06203.1| ------C-------BGC---------------G--GC----G-T-G-T---GGG-G--AC-----A-T---C--------A----TYT---------------YGG-----G-Y------C---T-----A---C---CH-------G---------------T---Y--------------------------T----C------C-------------------G---CCC---------G---R----A-GGG---GSAR-S---G-A---GM--TRC---T------Y-Y------T-S--G--G-R-CCGG--C------C----GA--T--A---------G-T--TTTGAC-G--G-G-C-A-----G-----------GG--G-TGGCGAC-T----CC----T--T---G----C--G-------------C-CTAT----CA------------------C-G-----GC---C--T----AC-TC-----C-------C-A--GC--A-RAC---G--C---------GGG-----G-C---CTG-C-----T-T-G-------------GT-----------------T-G----------CA------------T-CAT----C-A------------C------Y--A--------GCC------------T--T--AC--G-------G----GC--C---G------GG--------ATA---------------ARAAC--C----A--G----GT---C----------GA------GG-----G------------GG---AG-G-----T--------------TCAAG-T-G--G-----------TC--T-----------CT-A------------CC--------G---CA---AC------AC-------------------------A--AT-------CT----T---T--C-C-TG-GC---GA--C-----  1022
7934|dbj|E10840.1| C-T---C--CT-C-GGCGCT----------GCAT-G-----G-T-GTTATTA--TG--GC--GCCAGT--CC------A-GG-AGTAT--GACATAGAACA-GCAAACCACG-CTCTGCTCTT-CG--G-AGT-CA--CTGACGGTGGA--CCAA---G--AGT---C------A--G--C---ATCC---AGGT----C------C------GGGTC-A--C-CCGGT-TCCCCCTCAAGGG---GCGGCATGGACGAATA-----TG-A-C-TC--CACG--TC--CGAT-T---CT-TCGCCA--GTTTCGGG--CGAGTCACC---GGACT---CA-GC----GGTG----GAT-TCTGTACCTAC-TCC--TGAGGA---GGA-TG-T-GC--C-T-G-TCCCTTCCGGTTTCGTCGAC--GGGAAA-G-ATC-TCTCTGC----CA--GGG-C-AA-GGA-G--T-G---CCGCGGAC-AC----AT-TCGACC-C---AT--C-GA-GCTTG-ATT-GTCCTCTTTCTGCGGGGGGG-AGG-CA--CTGGT-G---C---G------GG-ACGAGT-------TGGTGG----C-AAGGC--A---CA-CC-CGT--G---A-AC--T---G-CGGGC-G-G--C--T---C--G--T--AG-GTTGGG--T-C-C-TT--C-CAT--G-A-AGGGA----GC-AAA--G--GA-GGGT-TGT-A-GT--C--CGGTCTGGCCCAGA-TA----GGAAGGGCCGGTGGGTAC-T-TGGGCGGTTTCTTGAA-GC-A-CTC----T----G-CCGGTA-----TCG--AG-AG--CTCT---G-T-GTCG-TC----T---TCT-T-CG-GC-C---CTCAG---G-G--GCT-C--GA-A-AGAGTCAAGGAT-----CAC---CAC-C-T--TC-G-T-CT-CGGA--CT-------CT---AC---C--CG--A--GT---GATATT---G  2365
dbj|D11397.2|HPCPN ------------C-G-CGCT-----------CA--G-----G-------------G--GC---TCA-T--CC------------GT----G-CAT-------GCA-----------TG---TT-------AGT-------G-CGG--------AA---G---GT---C---------G--C----T------GG-------------------------A----------------------G---GC--CA----C---TA-----TG-----TC--CA----------A--------------A---T----GG---------CC------TT---CA---------TG----AA-----G----------C--TG----------------GC--C---G--------CG----C-T-GAC-------A-G-GT--------------A------C--------G--T-A---C----G-T-AT----AT---GACC-----AT--C------TT--A------CTC-------------------CA--CT----G---C---G------GG-A----T-------TGG--G----C-----C------CA-C---------------------G-CGGGC------C--T------------A--------------C------------G-A----GA-----C---------------C-T-T---G------CGG--TGGC--AG--TA----G-A---GCCCGTCG-T-C-T-T---C----TCT-GA---C-A--------T----G--------------G--AG-A-----CT---A-A-G--A-TC----A---TC-----A----C---CT--G---G-G--G------G-----G---CA--GA------------CAC-C-------G------CGG---CG--------T---GT-------G--G--G----GACAT-----   823
63|emb|AX008265.1| A-G---C---T-C-G-CGCT----------G-GTTGT--C-G-T-G--ATCG--TA--GC-TGGAAAT--AC------A-AACGGTAT-CGACAT-GA-C--G-AA----------TA--CCC-------AGTTCA--C-G-CG-------CCA--------GTA-AC---------G--C---ACCC----GGT---AC------C------AG----A--C-C-G-----CCAC------G---GCT-TACGG-C-AATA----ATG------C--CTT---TC--C-AT-T---GT-TC---A--GA---AGG--C-----ATC---AG--T---CG-GC----T-TG-C--GA-----GT--TTACGTGCA-TG--------GA-TC-T-GCAACAT-G-TCC----CAG----GT-GAC--G----ATGTATT-TTTC-GC---TCA--TG--T-GA---A-G--T-GT--CC-CAG-C--CT---GT-TT-ATC-T---A---C-G--GCTTA-AAAAGTGTTC-------GAGGGGA-AAA-TAGGTTG-C-G---C---G------AG-AT---T-----A-TAG-GG----C-----C--T---TA-CT-T-T--G--TA-A---T---A-TAA-T-G-A--TA-T------A--T--A---TT-----T-T-C--------------------A-----C---------------T-T-T---AT--C-TCA-TTTG----AGAATA----A-A------AATG--T-T-T-T---TG---TTT--AA-CC-A---C----T----G-C----A-----T-----G-A------T---G-T---CA-A-----T---TC----CG-AT-C---CT-AGAA-GCGATGCTAC--GC-T-AG--TCAC-AAT-----CAC---CAC-T-T--TC-A-TATT-TAGA--AT-------AT---AT-------GT-AT-GTAAAAATATA---G  1826
bj|D13406.1|HPCPOLY --------------GGC-C------------------------T-G-----G---G--ACATG--A-TG-AT-----------G---------A-A---C-T--GG------------------T---------C-------------------------------------------------A--------------C------C---------T-----------------AC-------------------A--A-CA------G------C--C-C---T---C-------------GT-A---------G------------T-G---T---C-----------G-C--AGT---------TA----C--T-C---------C----GG--A--T----CC------------C--AC-------A---A-----GCCGT----CA------T-C--G-A----C-AT----G--G----T-G--GC---GG-------------G--G---GC--C--C--ACT--------G-GG--GA---G---T--C-----C-T-G-------G--C--G----------G------------------G-C---C---T-----TGC-C--T---A-C----------T---------A--T----T-CC----------------------A------TG----GC------G------GG---------------------------GAAC----TGG---G--C--TA---------A---GG----T-----T------------------T----------T-----G--A-----TT--G-T----G-A-----T-----G---C-TA------CT--------T-T--T-------T--G---C-----C-G-------G-CGT-TG--AC--G-------GG------------C----------------A---C----A--C-----  1458
50|dbj|AB008443.1| --------------G-C--------------------------T------CG--T------TGG-----------------G-G-------C-A--G--C-T--G---------------C---T--------------------------------------------------------------------------C----------------T---------------C------------TGCT-----------C---C---G------C----C----A--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GA----T--C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-A---T---C------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C-A--G----------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----------T--A-------------------C------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C----------A--CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
5914|dbj|E09288.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G--GC-----A--G----------C-----T----------G--C-T--------------C---TC--TG--------C----T-----------------------------------------------------------C------C-------------------G----CC----------A-TG-T------A----C-------G-------------------------------T----G--G-----GG--------------G------A-----------T--C----T---------------C--T---------G-C----GG--A--T----C--------T---G------------------T----C--T----------------------------------------T-----C-----CT------------C-G--T-C-----T---C-------------------C-------------C------------------------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C----GG---------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----------T--A-------------------C------------------------A----G--G-A-------------------------C--------------T----------G---CA---A------C---------TG---C-T--C-------A--AT-------CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1239
54|dbj|AB008445.1| --------------G-C-C-C-----------G----------T------CGG--G------G----------------C-------------A--G--C-T--G---------------C---T-------------------------------------------------------------------------------------------T-------T-------C------------TG-TT----------C---C---G------C--------TA--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GAC------C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-A---T---C------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C----GG---------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----T-G----C----------------------------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C------G------CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
58|dbj|AB008447.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-------------A--G--C-T--G---------------C---T-------------------------------------------------------------------------------------------T-------T-------C------------TG-TT----------C---C---G------C--------TA--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GAC------C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-AT--T----------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C----GG---------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----T-G----C----------------------------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---CA---A------C---------TG---C-T--C------G------CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
56|dbj|AB008446.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-------------A--G--C-T--G---------------C---T-------------------------------------------------------------------------------------------T-------T-------C------------TG-TT----------C---C---G------C--------TA--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GAC------C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-AT--T----------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C----GG---------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----T-G----C----------------------------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---CA---A------C---------TG---C-T--C------G------CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
48|dbj|AB008442.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-------------A--G--C-T--G---------------C---T--------------------------------------------------------------------------C----------------T---------------C------------TGCT-----------C---C---G------C----C----A--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GA----T--C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-A---T---C------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C-A--G----------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----------T--A-------------------C------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C----------A--CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
5915|dbj|E09289.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-G-G---------------C-T--G---------------C---T-------------------------------------------------------------------------------------------T-------T-------C------------TGCT-----------C---C---G------C--------TA--------------T--------------G------------------T--A-----------TG---TGG-----G-----A-----------------GA----T--C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C-----CT-----------------TG------T---C------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T---CT--C--G------C---------C----C--------C-GC--------C----GG------------CA----T--------GA--------GA-----CAATA--C------A---G-------------------------------------------------------------------G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C-------A--AT-------CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1239
469|gb|AY070174.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-G-G---------------C-T--G---------------C---T-------------------------------------------------------------------------------------------T-------T-------C------------TGCT-----------C---C---G------C--------TA--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----------G-----------------------G------GG--A--T----C--------T----------------------T-------T---------G----C--GGA--T-C--T-------G----T-----C-----CT---------------C---C-----T---C-----------G------------T--------C--T-----------C-----------C---------C--A-------G-C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C---------------GC--CT----C----G-------------C--C--T--------G--CA---T-GA--G---A-T----------A---G-----T-G----C----------------------------------------------A----G--G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C----T-----AT-------CT--A-T--------C-----CT--G--GC-----  1222
46|dbj|AB008441.1| --------------G-C-T-C-----------G----------T---T---GG--G------G----------------C-------------A--G--C-T--G---------------C---T--------------------------------------------------------------------------C----------------T---------------C------------TGCT-----------C---C---G------C----C----A--------------T--------------G------------------T--AC--------G-TG-----G-----G-----A-----------------GA----T--C----T----C--------T---G----C--G----G---A-T----C--T-----------------G----T-T--T------------T-----C----------------------C-T-C-A---T---C------------------------T--C-----C--------------C---------A---G--------------------C-------T--G--T------T-C-A-C---C------T------------T-------C------------T------C--A-C-C--T---C-GC--------C-A--G----------T----------------A--------T-GA--G---A-----C----------GG----------T--A-------------------C------------------------AA------G-A-------------------------C--------------T----------G---C----A-------------AT-TG---C-T--C----------A--CT----CT--A-T------C-C-----C---G--GC-----  1205
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2|ref|NC_004102.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--CATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
gb|AF009606.1|AF009 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--CATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
67|emb|AX100563.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3079
gb|AF011751.1|AF011 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
gb|AF011753.1|AF011 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
68|emb|AX663428.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-TT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----ACC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
gb|AF011752.1|AF011 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----TGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---C--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
gb|M67463.1|HPCCGAA CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----TGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ACGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----G-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3160
gb|AF290978.1|AF290 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TT---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCA-GCCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-A-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATACGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ACTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-AT-CTTCA-T----CA--A  3148
809|gb|AY695437.1| CCT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAGT-ACT--CA-A-CGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTC-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TCGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATTA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-TTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GCC-GTCAT-TTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTA----TACA-CCCG----A-CTTTGG-TA-TTC-GACATCACCAA-----A--C-TG-C-T-GC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTC--C--AA--GC-CAGTCT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTT--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CATCA-T----CA--A  3068
807|gb|AY695436.1| CCT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAGT-ACT--CA-A-CGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTC-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TCGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATTA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-TTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GCC-GTCAT-TTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTA----TACA-CCCG----A-CTTTGG-TA-TTC-GACATCACCAA-----A--C-TG-C-T-GC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTC--C--AA--GC-CAGTCT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTT--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3078
b|M32084.1|HPCPOLYP CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--TA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-A-TGGTATT-T-G-AAGGGT--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-A-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGT-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TGAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TGGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGATTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--T-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-T---T--CTGC--G-CG-T---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----ATC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CATCA-T----TA--A  1471
b|M62321.1|HPCPLYPR CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--TA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-A-TGGTATT-T-G-AAGGGT--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-A-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGT-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TGAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TGGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGATTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--T-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-T---T--CTGC--G-CG-T---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----ATC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CATCA-T----TA--A  3160
6028|dbj|E66593.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--TA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-A-TGGTATT-T-G-AAGGGT--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-A-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGT-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TGAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TGGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGATTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--T-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-T---T--CTGC--G-CG-T---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----ATC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CATCA-T----TA--A  3160
gb|AF271632.1|AF271 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--TA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-A-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-A-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGT-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TGAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TGGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGATTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--T-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGCTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-T---T--CTGC--G-CG-T---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----GCC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CATCA-T----TA--A  3160
075|gb|AF511948.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TGAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACA-C---A-----CGG-------TC---TC--GCA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-AC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGATTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----T-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTC--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTG-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-GG-CGC-G-GAAG--A----TG----GCC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TGTCA-T----CA--A  3160
077|gb|AF511950.1| CTT-TA-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----AGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-ATACGCGT-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GTGGC-G-TTGT-T-C-TC---G-T--CGG---GT-TAAT----GGTG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A--C-TT--GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGC--T-C-G-AGG-AGGG-CGAG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTTTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TC-C-T-AC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTC--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--C---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TCC-T-C-CG--G-A---T--TTGC--G-CG-A---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----GCC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TATCA-T----CA--A  3132
6384|dbj|E08264.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-CG--A------GG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCC-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-A-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-ATACGCGT-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-CC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TG--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AT-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-C--TGG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTC--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-GG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TATCA-T----CA--A  3160
bj|D10749.1|HPCHCJ1 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-CG--A------GG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCC-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-A-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-ATACGCGT-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-CC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TG--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AT-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-C--TGG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTC--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-GG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TATCA-T----CA--A  3160
8574|dbj|E08263.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-CG--A------GG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCC-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-A-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-ATACGCGT-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-CC-T---G-TCACC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TG--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AT-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-C--TGG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTC--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTA-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-GG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TATCA-T----CA--A  3160
076|gb|AF511949.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAGT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTA-TCCT-T-C-CT-CAT-G-TTCTTC---T--G-C--C-TTGC-A-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--AAG-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AC-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-ATACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-G-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TA--AC-TC-T---G-TCACC-G-T-ATTA-CAAG----C-AC-TA--TGTCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TC-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-CAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--CTG----TACA-CCCG----T-CTCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TG-C-T-GC---T-G-GCCG-T-C-T--TCG-GACC-C-CTC--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTG-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--TTGC--G-CG-C---T-GG-CGC-G-GAAG--A----TG----GCC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GC-TGTCA-T----CA--A  3161
029|gb|AY615798.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CA-TAGT-ACT--CA-A-TGC-GGC---GT-C--C--TTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------CC---TT--GCG-TCCT-T-C-CT-CGT-A-TTTTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGA--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGGATG-GCCT-AC-G-C-CT-T--C-T-TCG-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CTTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--A---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-G-C-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-ATGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTC-C---TG-A--C-C-AGA-G-CAGAAGCG-C-T-AC-T---GCA-GGTG--TGGGTTCC----T-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGC-CGCG-A-C-GCT-GTCAT-CCTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----G-CCTTAG-TA-TTT-GACATCACCAA-----G--C-TA-C-T-GC---T-G-GCCG-C-C-C--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--C--CTT--C--AA--AC-CAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTG-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-T-CAT-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-TAAG--A----TG----GCC--GG---G--GGCC-AT--TACGTGCAGATG-GC-CATCA-T----CA--A  2885
emb|AJ278830.1|HEC2 CTC-TG-GA-GAA-CCT-TG-T-GTTACT--CA-A-TGC-GGC---GT-C--T--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---G-----TGG-------TC---TT--GCG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-A-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--A-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GCCT-AT-G-C-CC-T--C-TAT-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CTTGT-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GA-GC-GTACGCGC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--A---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCACC-G-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CT-T-TTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTC-C---TG-A--C-C-AGA-G-TGGAAGCG-C---ACCT---GCA-CGTG--TGGTTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGG-CGTG-A-C-GCT-GTCAT-CCTA----C--TC-ATGT-GTG--TTG----TACA-CCCG----A-CCTTGG-TA-TTC-GACATCACCAA-----G--C-TG-C-T-GC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--AC-CAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTG-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTC------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-G---T--CTGC--GTCG-CC--TCA--C-C-G--AAG--A----TG----GCC--GG---A----CTGAGG-TACGTGCAGATG-GC-CATGA-T----CA--A  3160
23|emb|AX057094.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
gb|AF177040.1|AF177 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
21|emb|AX057090.1| CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
gb|AF177038.1|AF177 CTT-TG-GA-GAA-CCT-CG-TAAT-ACT--CA-A-TGC-AGC---AT-C--C--CTGGCC--G-G--G-ACG-C---A-----CGG-------TC---TT--GTG-TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC---T--G-C--T-TTGC-G-TGGTATC-T-G-AAGGGT--A--G-G-TG--GGTGCCC-------GGAGCG-GTCT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-GA---T-G-TGG-CCT-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCC-T-CAGC-GG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
22|emb|AX057092.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT--CTTGCACGCTGCGAGC---G--C--A-GCTAGCT--G-------CA-----A-----TGGC---T--TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT--GGC--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-TCCCC-------TTAGCT-ACCT-AT-T-C-CC-T--C--AC-T-G-GCC--T-G-TGGTCCT-T-TAG-CC-T--AC-T-G-CT-CCTA------GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
20|emb|AX057088.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT--CTTGCACGCTGCGAGC---G--C--A-GCTAGCT--G-------CA-----A-----TGGC---T--TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT--GGC--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-TCCCC-------TTAGCT-ACCT-AT-T-C-CC-T--C--AC-T-G-GCC--T-G-TGGTCCT-T-TAG-CC-T--AC-T-G-CT-CCTA------GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
gb|AF177039.1|AF177 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT--CTTGCACGCTGCGAGC---G--C--A-GCTAGCT--G-------CA-----A-----TGGC---T--TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT--GGC--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-TCCCC-------TTAGCT-ACCT-AT-T-C-CC-T--C--AC-T-G-GCC--T-G-TGGTCCT-T-TAG-CC-T--AC-T-G-CT-CCTA------GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
gb|AF177037.1|AF177 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT--CTTGCACGCTGCGAGC---G--C--A-GCTAGCT--G-------CA-----A-----TGGC---T--TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT--GGC--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-TCCCC-------TTAGCT-ACCT-AT-T-C-CC-T--C--AC-T-G-GCC--T-G-TGGTCCT-T-TAG-CC-T--AC-T-G-CT-CCTA------GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-ATATGCAC-T-G-G--A-CA-C------G-G--AG--G---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-GCGGC-G-TTGT-T-C-TT---G-T--CGG---GT-TAAT----GGCG----C-TG--AC-TC-T---G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG----C-GC-TA--TATCA---G---C-T--G-GT--G-CA-T-GTGGT--GGC--TT-CAGTA-TTTT-C---TG-A--C-C-AGA-G-TAGAAGCG-C-A-AC-T---GCA-CGTG--TGGGTTCC----C-CCC-C--T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CTTA----C--TC-ATGT-GTG--TAG----TACA-CCCG----A-CCCTGG-TA-TTT-GACATCACCAA-----A--C-TA-C-T-CC---T-G-GCCA-T-C-T--TCG-GACC-C-CTT--TGGAT--T--CTT--C--AA--GC-CAGTTT-G-CT--T---A----A-A--GTC-C--C-CT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--AG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TA----GCC--GG---A--GGTC-AT--TACGTGCAAATG-GC-CATCA-T----CA--A  3172
dbj|D14853.1|HPCCGS CGC-TG-GA-GAA--CT-TGATAGT-TCT--CA-A-CGC-TGC---TT-C--C--CTAGTC--G-G--G-ACA-C---A-----TGG--------CA--TC--GTC-CCCT-T-C-TT-CAT-C-TTTTTT---T--G----TGCAGC-T-TGGTACC-T-A-AAAGGC--A--A-G-TG--GGC-CCC-----T-GGA-CTCGCCT-AT-T-C-CG-T--C-TAT-G-G-GA---T-G-TGG-CCA-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTCC-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-ATACGC-C-TTG-G--ATCA--------G-G--AG--T---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-G-GGCCA-CGGT---C-TTC--A-T--CTG---CC-TAGC----GGTG----C-TC--AC-TC-T---A-TCGCC-A-T-ATTA-CAAA----CAG--TA--CAT-G---G---C-CC-GCG---G-CA-T-CTGGT--GGC--TG-CAGTA-CATG-C---TG-A--C-C-AGA-G-CAGAGGCG-C-T-CC-T---ACA-GGTT--TGGGT-CC----C-CCCGC--T--CAA---CGC--C-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GGA-GTCGTAC-TG----C--TC-ACGT-GTG--T-GC---TCCA-CCCGC---A-CT-TGC-TC-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-CA---T-GC---T-G-GCCA-T-T-C--TCG-GGCC-T--TTG-TGGAT-----CTT-GC--AG--GC-CAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTA-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GT-GCC------CA--CG-----GTC-T-CAT-T-AG--G-C---T--CTGC--A-TG-C---T-GG-TGC-G-CAAG--A----CA----G-C--GG---GC-GGTC-AG--TATGTGCAGATG-GC-T-CTG-T----TA--A  3159
6559|dbj|E08443.1| CGC-TG-GA-GAA--CT-TGATAGT-TCT--CA-A-CGC-TGC---TT-C--C--CTAGTC--G-G--G-ACA-C---A-----TGG--------CA--TC--GTC-CCCT-T-C-TT-CAT-C-TTTTTT---T--G----TGCAGC-T-TGGTACC-T-A-AAAGGC--A--A-G-TG--GGC-CCC-----T-GGA-CTCGCCT-AT-T-C-CG-T--C-TAT-G-G-GA---T-G-TGG-CCA-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTCC-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-ATACGC-C-TTG-G--ATCA--------G-G--AG--T---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-G-GGCCA-CGGT---C-TTC--A-T--CTG---CC-TAGC----GGTG----C-TC--AC-TC-T---A-TCGCC-A-T-ATTA-CAAA----CAG--TA--CAT-G---G---C-CC-GCG---G-CA-T-CTGGT--GGC--TG-CAGTA-CATG-C---TG-A--C-C-AGA-G-CAGAGGCG-C-T-CC-T---ACA-GGTT--TGGGT-CC----C-CCCGC--T--CAA---CGC--C-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GGA-GTCGTAC-TG----C--TC-ACGT-GTG--T-GC---TCCA-CCCGC---A-CT-TGC-TC-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-CA---T-GC---T-G-GCCA-T-T-C--TCG-GGCC-T--TTG-TGGAT-----CTT-GC--AG--GC-CAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTA-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GT-GCC------CA--CG-----GTC-T-CAT-T-AG--G-C---T--CTGC--A-TG-C---T-GG-TGC-G-CAAG--A----CA----G-C--GG---GC-GGTC-AG--TATGTGCAGATG-GC-T-CTG-T----TA--A  3159
321|gb|AY651061.1| CGC-TG-GA-GAA--CT-TGATAGT-TCT--CA-A-CGC-TGC---TT-C--C--CTAGTC--G-G--G-ACA-C---A-----TGG--------CA--TC--GTC-CCCT-T-C-TT-CAT-C-TTTTTT---T--G----TGCAGC-T-TGGTACC-T-A-AAAGGC--A--A-G-TG--GGC-CCC-----T-GGA-CTCGCCT-AT-T-C-CG-T--C-TAT-G-G-GA---T-G-TGG-CCA-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTCC-T-G-GCG-T--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-ATACGC-C-TTG-G--ATCA--------G-G--AG--T---T-GG---C--CGCG--T-CGTGTG-G-GGCCA-CGGT---C-TTC--A-T--CTG---CC-TAGC----GGTG----C-TC--AC-TC-T---A-TCGCC-A-T-ATTA-CAAA----CAG--TA--CAT-G---G---C-CC-GCG---G-CA-T-CTGGT--GGC--TG-CAGTA-CATG-C---TG-A--C-C-AGA-G-CAGAGGCG-C-T-CC-T---ACA-GGTT--TGGGT-CC----C-CCCGC--T--CAA---CGC--C-C-G-AGG-AGGG-CGCG-A-C-GGA-GTCGTAC-TG----C--TC-ACGT-GTG--T-GC---TCCA-CCCGC---A-CT-TGC-TC-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-CA---T-GC---T-G-GCCA-T-T-C--TCG-GGCC-T--TTG-TGGAT-----CTT-GC--AG--GC-CAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTA-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GTT------CA--GG-----GCC-TTC-T-C-CG--G-A---T--CTGC--G-CG-C---T-AG-CGC-G-GAAG--A----TG----GTC--GG---A--GGCC-AT--TACGTGCAAATG-GT-CACCA-T----CA--A  3160
15457|dbj|D84265.2| CGT-TG-GA-GAACGTT--A-TTGT-CCT--TA-A-CGC-GGC--CTC-C----GCG-GCC--A-G----CTG-TC--A---G--GGG------TTG--CT--ATGGGGCC-T-A-AT-C-T---TCATCT--GT-TG-C------GC-T-TGGCA-CGTGC--GGGGCC-G--G-G-CT--G-T-CCC--C-GT-G--ACC-ACCT-AC-G-C-GT-TA-C-TCC-A-G-CT---T---TGG-CCG-C-T----C-TTGT--T-A-CTAA-TAC-T-A-GCC-T--T--ACC-C-CGG--AGGGC-ATATGC-C-T-TTG--A-TT-C-A----GAG-CAG--G---C-GG------CA-T----CA-GCA-GGG-CTC-TTGG-T-C-CT--------TGG-C--C-TAATC---A-CC-AT-C-TTT-AC-TC-T-T-A-CT-CC-AGC-T-TA-TAA---A-CAGC-T---TCTCATAAG---CAT--G--C---TC-----TGGT--GG--ATA-CAGTA-TTTCAT---TGCA--CTC-----A-CTGAGGCC-C-A-AC-T---TCA-TCAG--TGGGTACC----A-T-C-CC-TG-CTG----GT--T-A-G-GGG-CGGA-CGTG-A-C-GCC-GTCAT-CCTATTGGC--TT-GC-C--TA--TT-C---CAC---CCGCA--G-T--TAG-GG-TTT-GAGGTAACTAA--G--A--T-C--T-T-AC---T-G-GCCT-TGC-T--C-G-G-CC-C-ACTC-T--ACC-T--ACT-GC--A---GTACAGCCT-G-CT--T---A----A-G--ACT-C--C-AT-ATT-TC----GT-CC-GC-GCG------CA--TA-----TCC-T-CTTGC--GT-GCA---TGCATGT--T-C--T---T--C-CGT-G----G-CATGGCTC----G-T----------GGC--AGG-TATGCTCAAGCC-ATAC-T-G-C----T----  3157
15456|dbj|D84264.2| CAT-TA-GA-GAA-CCT-CA-TCGT-TCT--CA-A-TGC-CAC--TTC-C----GCC-GCT--G-GT-A---G-TCAGG---GATGGG-T----TTG--GG--GGG---TGGT-C--T-T-T---AT-CT---GT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT--------CC-G--C-GGCAGAGCTGCCCC-C-AT-A--ACT-ACCT-A----T--G-C--CATA--TTG-CAG--TTG-TGG-CCC-C-T---CC-T--TT-T-G-TTAG-TAT-T-G-GCT-C--T--GCC-C-CG-CAGG-GC-TTATGC---T--T---A-CA---A--TGGAG--AG--G---A-GG------CA-GCCT-CACTTG-GAA-T-G-TTGG---C--A---A-T--TG--TCAT-T-ATC---A-CC-AT-A-TTT-AC-TC-T-T-A-CT-CC-AGC-A-TA-CAAG--A-C-CC-T---CCTCATAAG---CAC--G-CT----C-----TGGT--GGA-TT--CAATA-T-TA-C-A-TC-G--CAC--GT-G-CAGAGGC--C-ATGT-T---ATA-TGTT--TGGGTGCCTTCG----C----TG-CAG----GT--T-C-G-CGG-TGG-ACGCG-A-T-GCT-GTCAT-ACTG----C--TT-AC-C--TGT-TTGT---TGCA-CCCACA--A-C--TGG-GG-TTT-GAGGTCACCAAA-GCCA--T----C-T------T-A-GCC--T-TAC--TAG-GTCC-T--CTT-T--ACA-T--CTT-GC--A---GTACAGCCT-G-CT--T---A----A-G--ACG-C--C-AT-ATT-TC----GTGC--GA-GCG------CA--CA-----TTC-T-CCTGC--GC-GTT---TGCATGT--T-CC-T---T--C--GT-G--GCG-------TC----G-C--AG---GC-GGA--AAA-TACGTCCAGGC-CGCGC-T-A-T----TG--C  3162
1993|gb|AY859526.1| CAG-TG-GA-GAG-GCT-TG-TCGT-CCT--CA-A-CGC-GGC--TAG-C----GCC-GCC--G-GC-A-CTG-CC--G---GCTGG--------TG--GT--GGG---CGGTGC--T-T-T---TC-CT---GT--G-C--T---GTGTTTGGTA-TGT-G-AAAGGCC-G--C---CT-TG-TGCCTG-C-GT-G----T-ACCT-AC-A-T-GG-CA-C-TG--G-G-AA---T-G-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-ACAA-TCT-T-G-GCC-T--T--GCC-T-CACC-GA-GC-ATACGC---C-ATGG-A-CA---A--T-GAG-CAA--G---C-GG------CA----T-CCCTTG-GAGCT-G-TTGG-T-C--T---A-T--TG----GC-T-ATC---A-CC-AT-C-TTC-AC-CA-T-C-ACCC-CC-A-C-G-TA-CAAG--A--AGT-T---GTTGAC------C-T--G-CTTCATT-----TGGT--GGA-AT--CAGTA-TTTC-C---TC-G--CCC--GA-G-CTGAGGC--C-ATGG-T---GCA-CGAG--TGGGTGCC--CGA-C-C----TA-CGG----GT--T-A-G-GGG-TGGTAGG-G-A-T-TCC-ATCAT-CTTA----C--TT-AC-C--TGC-TTGT---TACA-TCCACA--G-C--TGG-GG-TTT-GAGGTCACTAA--G--A--T-C--C-T-AC---T-A-GCTA-T-C-C--T-G-GCCCCT--CTA-T--ACA-T--CTT-GC--A---GTACAGTTT-G-CT--C---A----A-A--GTG-C--C-TT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--CA-----TAC-T-CCTGC--GC-GCT---TGCCTGC--T-CG-T---T--C--GT-A--G-G------CTA----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTGCAGGCGTGC-C-T-T-C----TG--A  3128
emb|Y12083.1|HCV120 CAG-TG-GA-GAG-GCT-TG-TCGT-CCT--CA-A-CGC-GGC--TAG-C----GCC-GCC--G-GT-A-CTG-CC--G---GCTGG--------TG--GT--GGG---CGGTGC--T-T-T---TC-CT---GT--G-C--T---GTGTTTGGTA-TGT-G-AAAGGCC-G--C---CT-TG-TGCCTG-C-GT-G----T-ACCT-AC-A-T-GG-CA-C-TG--G-G-AA---T-G-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-ACAA-TCT-T-G-GCC-C--T--GCC-T-CCCC-GA-GC-ATACGC---T-ATGG-A-CA---A--T-GAG-CAA--G---C-GG------CA----T-CCCTCG-GAGCT-G-TTGG-T-C--T---G-T--TG----GT-T-ATC---A-CC-AT-T-TTC-AG-CA-T-C-ACCC-CC-A-T-G-TA-CAAG--A--AGC-T---GTTGAA------C-T--G-CTTCATT-----TGGT--GGA-AT--CAGTA-TTTC-C---TC-G--CCC--GA-G-CTGAGGC--C-ATGG-T---ACA-CGAG--TGGGTGCC--CGA-C-C----TA-CGG----GT--T-A-G-GGG-TGGTAGG-G-A-C-TCC-ATCAT-CTTA----C--TT-AC-C--TGC-TTGT---TACA-TCCACA--G-C--TGG-GG-TTT-GAGGTCACTAA--G--A--T-T--C-T-AC---T-A-GCTG-T-C-C--T-G-GCCCCT--CTA-T--ACA-T--CTT-GC--A---GTACAGTTT-G-CT--C---A----A-A--GTG-C--C-TT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--CA-----TAC-T-CCTGC--GT-GCT---TGCCTGC--T-TG-T---T--C--GT-A--G-G------CTA----G-C--AG---GA-GGT--AAA-TACGTGCAGGCGTGC-C-T-T-T----TA--A  3113
15454|dbj|D84262.2| CAT-TG-GA-GCG-GCT-CG-TCGT-CCT--CA-A-TGC-AGC--CAG-C----GCC-GCG--G-GT-A-CCG-CC--G---GTTGG--------TG--TT--GGA---CCCT-C-AT-C-T---TC-CT---GT--G-C--T---GCGTGTGGCA-CGT-G-AAGGGGC-G--C---CT-TG-TGCCCG-C-AT-G----C-ACCT-AC-A-C-AG-CT-C-TA--G-G-CA---T-G-TGG-CCGAT-T----C-T--CC-T-G-GTGA-TTC-T-G-GCC-C--T--GCC-C-CAAC-GG-GC-ATATGC---C--TGGGA-CA---A--T--AGTCAG--G---C-TG------CA----T-CACTTG-GGGTC-G-TTGC-C-C--T-----TC-TG----G--T-GTTG--A-CA-AT-C-TTT-AC-CC-T-C-AGCC-CT-A-T-G-TA-CAA---A-CAGC-T---GCTCACA-----CAC--G-CT--ATC-----TGGT--GGA-AC--CAATA-CATG-T---TG-G--CTC--GG-G-CTGAAGC--T-ATGA-T---ACA-TGAT--TGGGTGCC--AGA-T-T----TG-CGG----GT--C-A-G-GGG-CGGTAGG-G-A-T-GCC-ATCAT-TCTG----C--TC-AC-C--TGC-TTGT---TACA-CCCACA--T-C--TCG-GG-TTT-GAGGTCACAAA--G--A--T-T--T-T-GT---T-A-GCCA-T-C-T--T-A-GCCCCT--CTG-T--ATA-T--CCT-CC--A---GCACAGTCT-G-CT--C---A----A-G--GTG-C--C-CT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--CA-----TCC-T-CCTGC--GG-GCT---TGTATGT--T-C--T---T--C-CGC-A--AAG-------TG----G-C--GG---CC-GGT--AAA-TATGTGCAAGCTTGC-C-T-C-T----TG--A  3175
19|emb|AX057086.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-T-CCC--C-TT-A--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-G-TGG-TCC-T-T------TAGCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAT--G-----GC------CA-G-----A--TA-G-G-A-G-C-GG-C-T-CT---G-C--TGG-T-AA-TGATC---ACTC--T-C-TTT-AC-TC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--TTT--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--T-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGTC-GC-C-ATA--TT-C---TAC---CCA-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---A---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TAC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GC-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-C----T---A  3169
gb|AF177036.1|AF177 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-T-CCC--C-TT-A--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-G-TGG-TCC-T-T------TAGCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAT--G-----GC------CA-G-----A--TA-G-G-A-G-C-GG-C-T-CT---G-C--TGG-T-AA-TGATC---ACTC--T-C-TTT-AC-TC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--TTT--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--T-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGTC-GC-C-ATA--TT-C---TAC---CCA-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---A---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TAC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GC-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-C----T---A  3169
134|emb|AX057395.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-T-CCC--C-TT-A--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-G-TGG-TCC-T-T------TAGCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAT--G-----GC------CA-G-----A--TA-G-G-A-G-C-GG-C-T-CT---G-C--TGG-T-AA-TGATC---ACTC--T-C-TTT-AC-TC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--TTT--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--T-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGTC-GC-C-ATA--TT-C---TAC---CCA-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---A---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TAC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GC-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-C----T---A  3169
62|emb|AX057317.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-T-CCC--C-TT-A--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-G-TGG-TCC-T-T------TAGCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAT--G-----GC------CA-G-----A--TA-G-G-A-G-C-GG-C-T-CT---G-C--TGG-T-AA-TGATC---ACTC--T-C-TTT-AC-TC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--TTT--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--T-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGTC-GC-C-ATA--TT-C---TAC---CCA-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---A---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TAC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GC-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-C----T---A  3169
bj|D00944.1|HPCPOLP CAC-TA-GA-GAA-GTT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-TA--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-ACTT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-TCC-T-T------TGGCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTA-CAT--G-----GT------CA-G-----A--TA-G-G-A-G-C-AG-C-T-CT---G-T--TGG-T-AC-TGATC---ACTC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--TTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-CGGAAGC--T-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGG-ATCAT-A-TG--GGCCGTC-GC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ATC-T--CCT-A---A---A---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-TGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TAC-TAA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GT-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GTGC-T-A-C----T---A  3169
65|dbj|AB047641.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-AG-TCGT-CTTG-CA---CGC-CGC--GAG-C----GCG-GCC--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TC-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGCC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-C---G-G-TC---T-A-TGG-TCT-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-G-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-G-T-ATG--A-TA-C-ATCT-GCG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-GA-C-T-CT---G-C--TAA-T-AC-TGATT---ACTC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGC-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TGTCA---G---C-C--G-GT--TTT--T-ATGGT--GGCTGTG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-TT-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-GC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-CG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-C------T-A-GCGT-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ATC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-TGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TA--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-A--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-C----T---A  3169
893|gb|AY746460.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TTGT-CTTG-CA---CGC-CGC--AAG-T----GCG-GCC--A-G----TTG-C---A---A-TGGC-C----CT---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TC-TTT--GT-AG-C--T---GC-C-TGGTA-TTT-C-AAGGGTC-G--G-G-TG--G-T-TCC--C-TT-G--GCT-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-C---G-G-CC---T-A-TGG-GCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCT-GTG-CAT--G-----GG------CA-G-----A--TA-G-G-T-G-C-GA-C-T-CT---G-T--TGA-T-AT-TGATC---ACCC--T-T-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CCGGG--G-TA-TAAG--A-C-CC-T---CCTCA---G---C-C--G-GT--TTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-CCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGT--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-AA-TG-CAG----GC--G-C-G-TGG-TGGC-CGCG-A-C-GGC-ATCAT-A-TG--GGTCGCC-AC-C-ATG--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCAA-TAC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--GCC-T--CCT-A---G---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--G-C--T-A-T--G--GT-A--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AAG-TACGTCCAGATG-GCTC-T-A-C----T---A  3172
gb|AF169004.1|AF169 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-T----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--AT-AG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-YG--G-T-CCC--T-TT-G--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTACGC-C-T-ATG--A-TG-G-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-GG-C-T-YT---G-T--TGA-T-AC-TGATT---ACCC--T-G-TTC-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGC-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-TGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ATC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-ACG-TGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-R-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--AG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
gb|AF238484.1|AF238 CGC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCG-GCT--A-G----CTG-C---A---A-CGGC-T----TC---CT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-TT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-GG-C-T-TT---A-C--TGG-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--GCC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGG-T---CCA-GGAA--TGGGCACC----G-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-TGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G--GATAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ACC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-ACG-CGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-G-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AAG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-G-T----T---A  3135
gb|AF238483.1|AF238 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TC-TTC--GT-GG-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGGGC-G--G-G-CA--G-T-CCC--CCTT-G---CT-GCCT-AT-TCC-CT-TA-C-C---G-G-CC---T-A-TGG-TCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GG------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-TG-T-T-TT---G-T--TGA-T-AC-TAGTN---ACCC--T-T-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-T-CC-T---TCTTA---G---C-C--G-GT--GCC--T-ATGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCT-TG--G-GGGAAGC--C-ATGA-T---CCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GT--G-C-G-TGG-CGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGT-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ATC-T--CCT-A---A---G---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-TGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GC-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AAG-TACGTCCAGATG-GCGT-T-A-T----T---A  3135
gb|AF238482.1|AF238 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-T----GCG-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-C----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-GCCT-AC-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-ACTCC-T-A-GTA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCC-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----G--TA-G-G-C-G-C-GG-C-T-TT---G-T--TAA-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTC-AC-AC-T-T-A-CC-CC-GG--GGTA-TAAG--A-C-CC-T---CCTCA---G---T-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-TTGA-T---CCA-AGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-CG-CAG----GC--A-C-G-CGG-TGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCT-AC-C-ATG--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CCT-TG--A--C-ACG-CGTG-C--C-TT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-G-T--G--GT-G--AGG-AAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AAG-TATGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3135
gb|AF238481.1|AF238 CGC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---TGC-TGC--GAG-C----GCG-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTT--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GGTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-TG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TN-G-G-C-G-C-GG-T-T-CT---G-T--TGA-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GG--GTTA-TAAG--A-C-TC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--GCC--T-GTGGT--GGCTGTG-T--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAGGC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GC--A-C-G-CGG-TGGC-CGTG-A-C-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-C------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ACC-T--TCT-A---A---G---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-AT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--T-G-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3135
gb|AF238485.1|AF238 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAAGGTC-G--G-G-TG--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-C---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----T-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-C-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCT-GTG-CAA--G-----GG------CA-G-----T--TA-G-G-C-G-TTAG-T-T--T---G-T--TGG-T-AC-TGATC---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGC-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---CCTTA---G---C-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGA-T---TCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-TGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATTAT-A-TG--GGCTACC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-C------T-G-GCGC-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGC--T--ACC-T--CCT-G---A---G---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-G-T----T---A  3135
gb|AF169003.1|AF169 CAC-TR-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CCTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCG-GCC--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TT---GT--ATA-MTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGCA-YAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-A--GCT-GCCT-AT-TCC-CT-TA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-TCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-ATA-C--T--GCC-T-CAAC-AG-GC-CTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCC-GTG-CAC--G-----GG------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-T-GG-T-T-TT---G-T--TGA-C-AY-TGATT---ACCY--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GG--GATA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TTTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGG-T---CCA-GGAA--TGGGCACC----A-T-C-CA-TG-CAS----GC--G-C-G-YGG-CGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--GCT--TRG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--T-C------T-G-GCGG-TGT-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ACC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-AT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GRG---TG--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-G--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AAG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-G-T----T---A  3166
73|dbj|AB047645.1| CAC-TA-GA-GAA-GTT-GG-TCGT-CTTG-CA---TGC-TGC--GAG-C----ACA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-AG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-T-AAGGGTC-G--G-G-CA--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-ACCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GTC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCC-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----G--TA-G-G-C-G-T-GG-T-T-TT---G-T--TGA-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-CAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TATC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAGGC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCGCC----A-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-CGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TA-TAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-A-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CCT-A---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-ACG-CGTG-C--C-AT-ACT-TT----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---G  3166
gb|AF169005.1|AF169 CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---TGC-CGC--GAG-C----GCA-GCC--A-G----CTG-T---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-GCTT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CT---T-G-TGG-CCC-T-T----T-T-GCC-T-G-TT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-A-T-ATG--A-TG-C-ATCC-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--CA-G-G-C-G-T-GG-C-T-TT---G-T--TGA-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTC-AC-AC-T-T-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-T-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--CTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CTC-TG--G-GGGAGGC--C-ATGA-T---CCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-TGG-TGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATG--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TAG-TA-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGA-TGC-T--T-G-GGCC-C-GCT--T--ATC-T--CCT-G---C---G---AGA-T-G-CTC-TG--A--C-ACG-CGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGT-TGA-GGT---TG--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-G--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
71|dbj|AB047644.1| CAC-TA-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----TTG-C---A---A-TAGC-T----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CA--G-T-CCC--C-CT-G--GCT-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTTC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTACGC-C-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-GG-C-T-TT---G-T--TGA-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-T-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAA--A-C-CC-T---CCTCA---G---C-C--G-GA--GTC--T-GTGGT--GGCTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAGGC--C-ATGG-T---TCA-GGAG--TGGGCACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-TGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--CT-C---TGC---CCG-G--G-CG-TAG-TG-TTT-GATATAACCAAGTG--G--C-T--G-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-C-GCT--T--ACC-T--CCT-G---A---G---AGA-T-G-CTT-TG--A--C-GAG-CGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GAA---TG--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-G--AAG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
63|dbj|AB047640.1| CAC-TG-GA-GAA-GCT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-CTC--GT-GG-C--T---GC-T-TGGCA-CAT-C-AAGGGTA-G--G-G-TG--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-GCTT-AT-TCC-CT-TA-C-T---G-G-CC---T-G-TGG-CCG-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAGC-AG-GC-TTACGC-C-T-ATG--A-TG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----G--TG-G-G-C-G-C-GG-C-T-TT---G-C--TAG-T-AC-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---C-C--A-GT--CCC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-CGGAAAC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-CGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-T---TGC---CCG-G--G-CG-TAG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-A-GCGG-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--ACC-T--CCT-A---A---G---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-AT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCC------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GAA---TG--TGC--A-C--T-A-T--G--GT-G--AGG-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TACGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
gb|AF169002.1|AF169 CAC-TA-GA-GAA-ACT-AG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCG-GCT--A-G----CTG-C---A---A-CGGC-T----TC---TT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTT--GT-GG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CA--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-C---G-G-CC---T-A-TGG-TCT-T-T----C-T-GCC-T-A-TT-GCTCC-T-A-GTA-C--T--GCC-C-CAGC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-GG-C-ATCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-C-GG-C-T-TT---G-T--TGG-T-AC-TAATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---TCTCA---G---T-C--G-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTATG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CTC-TG--G-GGGAGGC--C-ATGG-T---CCA-GGAG--TGGGCACC----A-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-TGGC-CGGG-A-T-GGC-ATCAT-C-TG--GGCCGCC-AC-T-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-CG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--T-T------T-G-GCGG-CGC-T--T-G-GGTC-T-GGC--T--ATC-T--CCT-A---A---G---AGG-T-G-CTT-TG--A--C-GCG-CGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--T-A-T--A--GC-G--AAG-CAC--CTC----G-C--AG---GG-GGT--AAG-TACGTCCAAATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
67|dbj|AB047642.1| CAT-TA-GA-GAA-GCT-GG-TTGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCA-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--GTA-TTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--AT-AG-C--T---GC-T-TGGCA-CAT-C-AAGGGTC-G--G-G-CG--G-T-CCC--C-TT-G--GCT-GCCT-AT-TCC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCT-T-T----C-T-GCC-T-A-TT-GCTCC-T-A-GCA-C--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-CG-C-ATCT-GCG-CAT--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-T-G-A-GG-C-C-TT---G-C--TGG-T-GT-TGATC---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-T-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-GT--CCC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TA--G-GGGAAGC--C-ATGG-T---CCA-GGAA--TGGGCACC----A-T-C-CA-TG-CAG----GC--G-T-G-TGG-TGGC-CGTG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGTCGCC-AC-C-ATA--CT-T---TGC---CCG-G--G-CG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--C-T------T-G-GCGG-TGC-T--T-G-GGTC-T-AGT--T--ATC-T--CCT-A---A---G---AGA-C-G-CTC-TA--A--C-ACG-TGTG-C--C-GT-ATT-TC----GT-CA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGA---TG--TGC--A-C--G-A-T--G--GT-G--AGG-CGC--CTT----G-C--GG---GA-GGT--AGG-TATGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---A  3169
69|dbj|AB047643.1| CGC-TA-GA-GAA-GCT-AG-TCAT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-C----GCG-GCT--A-G----CTG-C---A---A-TGGC-T----TC---CT--ATA-CTTTGT-C-AT-C-T---TT-TTC--GT-GG-C--T---GC-C-TGGCA-CAT-C-AAAGGTC-G--G-G-CA--G-T-CCC--C-TT-G--GCC-GCCT-AC-TCT-CT-TA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-TCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTTC-T-A-GCA-T--T--GCC-C-CAAC-AG-GC-TTATGC-T-T-ATG--A-CG-C-ACCT-ATG-CAT--G-----GA------CA-G-----C--TG-G-G-C-G-C-AG-C-T-TT---G-T--TGG-C-GT-TGATT---ACCC--T-C-TTT-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGC-A-TA-TAAG--A-T-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-AT--GTT--T-GTGGT--GGTTATG-C--TA-TCTT-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAAC--C-ATGA-T---CCA-GAAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GC--G-C-G-CGG-TGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--C-T--T-C------T-G-GCGC-TGC-T--T-G-GGCC-T-GGT--T--GTC-T--CCT-G---A---G---AGA-A-G-CCT-TG--A--C-GAG-AGTG-C--C-AT-ATT-TC----GT-CA-GA-GCC------CA--CG-------C-T-C-TGC-TGA-GGG---TG--TGC--A-C--C-A-T--G--GT-G--AGG-CAT--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AAG-TATGTCCAGATG-GCGC-T-A-T----T---G  3166
61|dbj|AB047639.1| CAT-TG-GA-GAA-GTT-GG-TCGT-CTTG-CA---CGC-TGC--GAG-T----GCG-GCT--A-A----CTG-C---C---A-TGGC-C----TC---CT--ATA-TTTTGC-C-AT-C-T---TC-TTC--GT-GG-C--A---GC-T-TGGCA-CAT-C-AGGGGTC-G--G-G-TG--G-T-CCC--C-TT-G--ACC-ACCT-AT-TGC-CT-CA-C-T---G-G-CC---T-A-TGG-CCC-T-T----C-T-GCC-T-A-CT-GCTCA-T-G-GCA-C--T--GCC-C-CGGC-AG-GC-TTATGC-C-T-ATG--A-CG-C-ACCT-GTG-CAC--G-----GA------CA-G-----A--TA-G-G-C-G-T-GG-G-T-TT---G-T--TGA-T-AT-TGATC---ACCC--T-C-TTC-AC-AC-T-C-A-CC-CC-GGG-G-TA-TAAG--A-C-CC-T---CCTCG---G---C-C--A-GT--GTC--T-GTGGT--GGTTGTG-C--TA-TCTC-C---TG-A--CCC-TG--G-GGGAAGC--C-ATGA-T---TCA-GGAG--TGGGTACC----A-C-C-CA-TG-CAG----GT--G-C-G-CGG-CGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCGC-G-TG--GGCCGTC-AC-T-ATA--TT-C---TGC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATTACCAAATG--G--C-T--T-T------T-G-GCGT-TGC-T--T-G-GGCC-T-GCT--T--ACC-T--CTT-A---A---G---GGC-C-G-CTT-TG--A--C-ACA-TGTG-C--C-GT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGA-TAA-GGG---TA--TGC--G-C--T-T-T--G--GT-G--AAG-CAG--CTC----G-C--GG---GG-GGT--AGG-TATGTTCAGGTG-GCGC-T-A-T----T---G  3169
08|dbj|AB031663.1| CGC-TG-GA-GAA-GCT-AG-TCAT-CCTG-CA---TGC-GGC--CAG-T----GCC-GCA--A-G----CT--CT--C---A-TGGCATGC--TT----T--GT---TTCAT-C-AT-C-T---TC-TTC--AT-AG-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGGTC-G--A-GTCA--C-C-CCC--C--T-G--GTT-AC-T--T-ACT-CG-TA-CCTC--G-G-CA---T-G-TGG-TCC-T-T------CAGCC-TT--CT-ACTCC-T-G-GCA-C--T--TCC-C-CAAC-AG-GC-CTATGC-CCT--TG--A-TA-C-AACT-GAG-CAG--G-----GG------CA-A-----A--TA-G-G-C-C-T-GGTC-C-TT-----C--TAG-TGGT-C-AT----A-TCAGT-C-TTT-AC-AC-T-T-A-GC-CC-GGC-A-TA-TAAG--A-T-CC-T---TCTCT---G---C-C--GCA---GCT--T-ATGGT--GGTTGTC-C--TA-TTTG-T---TG-G--TCC--GA-G-CGGAAGC--T-TTGA-T---CCA-AGAT--TGGGTGCC----A-C-C-T--TGGCAG----GC--C-C-G-AGG-CGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TG--GGCCGCC-AC-C-ATA--TT-C---TGT---CCG-G--G-TG-TAT-TG-TTT-GACATAACCAATTG--G--C-T--C-C------T-G-GCAA-T-C-T--TAG-GACC-T-GGT--T--ACC-T--CCT-T---A---GG--AG--T-GTCC--TC--A--C-AAG-CACG-C--C-AT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCG------CAAGCG-------C-T-G-TT---GA-GGA---TA--TGT--G-C--T-GCT--G---T----AAGACAT--CTC----T-C--GG---GT-GGC--AAG-TACGTCCAGATG-ATGC-T-A-C----T---A  3170
3141|dbj|D50409.1| CTC-TA-GA-GAA-GTT-GG-TCAT-TTTA-CA---TGC-AGC--CAG-T----GCT-GCT--A-G----CT--CT--A---A-TGG--T-C--TT---CT--GTA-TTTCAT-C-CT-C-T---TC-TTT--GT-AG-C--C---GC-T-TGGTG-TAT-T-AAAGGTC-G--T-G-CG--G-T-CCC--G-AT-G--GTA-ACGT-AT-AC--CT-TA-C-T---G-G-GA---T-GCTGG-TCC-T-T------T-GTC-TTA-CT-GCTCA-T-G-GCG-C--T--GCC-C-CACC-AG-GC-TTACGC-CCT--TG--A-CG-C-GGCA-GAG-CAA--G-----GC------CA-G-----A--TC-G-G-C-A-T-GG-C-G-TT---A-C--TGA-TCGC-C-AT----AACC-GC-C-TTC-ACGA--T-C-A--CACC-GGC-A-TA-CAAA--A-T-CC-T---TCTCA---G---C-C--G-AT--GTT--T-GTGGT--GGACGTG-C--TA-CATG-C---TG-G--TCC-TG--G-CGGAAGC--C-CTGA-T---TCA-AGAT--TGGATACC----A-C-CGC--TG-CAG----GC--G-C-G-GGG-CGGC-CGTG-A-T-GGC-GTCAT-C-TG--GGCCATG-AC-C-ATG--TT-T---TAC---CCG-G--G-TG-TGG-TG-TTT-GACATAACCAAGTG--G--T-T--G-T------T-G-GCGA-T-C-C--TCG-GACC-C-GGC--T--ACC-T--CTT-C---A---G---AGC-T-G-CTG-TG--A--T-GCG-CACG-C--C-AT-ACT-TC----GT-TA-G--G-G------CAAATG-------C-T-C-TTC-TGA-GGA---TG--TGT--G-C----GCT--G--GT-G--AAG-CAA--CTC----G-C--GG---GG-GGC--AAG-TACGTCCAGGT--A-GC---A-C----TG--A  3167
gb|AF238486.1|AF238 CGC-TT-GA-GAA-GCT-CA-TCAT-CTTG-CA---CTC-CGC--TAG-C----GCT-GCT--A-G-----TG-CC--A---A-TGG--G----CCA--CT--GTGGTTCT-T-C-AT-C-T---TC-TTC--AC-AG-C--G---GC-C-TGGTA-C-T-T-AAAGGGCAG--G-G-TG--G-T-CCC--C-GT-G--GCC-ACGT-AC-TCT-GT-T--C-TC--G-G-CT---T-G-TGG-TCC-T-T---CC-T--CC-T-C-CTAG-TCC-T-G-GCC-C--T--ACC-A-CAGC-AG-GC-TTATGC-C-T--TGG-A-CA-TCG-CT-GAA-CAA--G-----GG------GA-A-----T--TA-G-G---G-CTGG-C-C-AT---A-T--TAG-CAAT-C-AT----ATCC-AT-C-TTT-AC-TC-T-T-A-CC-CC-AGC-A-TA-TAAG--A-T-TC-T---CCTGA---G---C-C--G--T---TCAGT-GTGGT--GGCTGTC-C--TA-CATG-C---TG-G--TCT-TG--G-CCGAGGCC-C-A-GA-T---TCA-GCAA--TGGGTCCC----C-C-C-CC-TG-GAA----GC--C-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GGG-ATCAT-C-TG--GGTGGCT-GT-C-AT----T-C---TACA-CCCA-C--GCC--TTG-TG-TTC-GAGGTCACGAAATG--G--T-T--G-T------T-A-GCAC-T-T-C--TGG-GGCC-T-GCC--T--ACC-T--CCT-T---A---A---AG--C-GTCCC-TGCTA--C-G-G--GTG-C--C-AT-ACT-TC----GT-GA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-T-ACGAA---TG--TGT--A-C--C-C-T--G--GT-G--AGA-CAC--CTC----G-C--AG---GA-GCT--AGG-TACGTCCAGAT----GC-T-G-T----TG--A  3131
dbj|D10988.1|HPCJ8G CGC-TT-GA-GAA-GCT-CA-TCAT-CTTG-CA---CTC-CGC--TAG-T----GCT-GCT--A-G-----TG-CC--A---A-TGG--T----CCG--CT--GTGGTTTT-T-C-AT-C-T---TC-TTT--AC-AG-C--G---GC-C-TGGTA-C-T-T-AAAGGGCAG--G-G-TG--G-T-CCC--C-GT-G--GCC-ACGT-AC-TCT-GT-C--C-TC--G-G-CT---T-A-TGG-TCC-T-T---CC-T--CC-T-C-CTAG-TCC-T-G-GCC-T--T--ACC-A-CAGC-AG-GC-TTATGC-C-T--TGG-A-CG-CTG-CT-GAA-CAA--G-----GG------GA-A-----C--TG-G-G---G-CTGG-C-C-AT---A-T--TAG-TAAT-T-AT----ATCC-AT-C-TTT-AC-TC-T-T-A-CC-CC-AGC-A-TA-CAAG--A-T-CC-T---CCTGA---G---C-C--G--T---TCAGT-GTGGT--GGCTGTC-C--TA-CATG-C---TG-G--TCT-TG--G-CCGAGGCC-C-A-GA-T---TCA-GCAA--TGGGTTCC----C-C-C-CC-TG-GAG----GT--C-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GGG-ATCAT-C-TG--GGTGGCT-GT-C-AT----T-C---TACA-CCCA-C--GCC--TTG-TG-TTT-GAGGTCACGAAATG--G--T-T--G-T------T-A-GCAA-T-C-C--TGG-GGCC-T-GCC--T--ACC-T--CCT-T---A---A---AG--C-GTCTC-TGCTA--C-G-G--ATA-C--C-GT-ACT-TT----GT-GA-GG-GCC------CA--CG-------C-T-T-TGC-T-ACGAG---TG--TGT--A-C--C-C-T--G--GT-G--AAA-CAC--CTC----G-C--GG---GG-GCT--AGG-TACATCCAGAT----GC-T-G-T----TG--A  3168
41|dbj|AB030907.1| CGC-TT-GA-GAA-GCT-CA-TCAT-CTTG-CA---CTC-CGC--TAG-C----GCT-GCT--A-G-----TG-CC--A---A-TGG--G----CCG--CT--GTGGTTCT-T-C-AT-C-T---TT-TTT--AC-GG-C--G---GC-C-TGGTA-C-T-T-AAAGGGCAG--A-G-TG--G-T-CCC--C-GC-G--GCC-ACAT-AC-TCT-GT-T--C-TC--G-G-CT---T-G-TGG-TCC-T-T---TC-T--CC-T-T-CTAG-TCT-T-G-GCC-C--T--GCC-G-CAGC-AG-GC-TTACGC-C-T--TGG-A-CG-CCG-CT-GAA-CAA--G-----GG------GA-G-----C--TG-G-G---G-CTGG-T-C-AT---A-T--TAA-TGAT-C-AT----ATCC-AT-C-TTT-AC-TC-T-T-A-CC-CC-AGC-A-TA-CAAG--A-T-TC-T---CCTGA---G---C-C--G--T---TCAGT-GTGGT--GGCTGTC-C--TA-CATG-C---TG-G--TCC-TG--G-CCGAGGCT-C-A-GG-T---TCA-GCAA--TGGGTTCC----C-C-C-CC-TG-GAG----GC--C-C-G-AGG-GGGG-CGTG-A-C-GGG-ATCAT-C-TG--GGTGGCT-GT-C-AT----C-C---TACA-CCCA-C--ACC--TTG-TG-TTT-GAGGTCACGAAGTG--G--T-T--A-T------T-A-GCAA-T-C-C--TGG-GGTC-T-GCC--T--ACC-T--CCT-T---A---A---AG--C-GTCTC-TACTA--C-G-G--GTG-C--C-AT-ACT-TT----GT-GA-GG-GCT------CA--CG-------C-T-C-TGC-T-ACGAG---TG--TGT--A-C--C-C-T--G--GT-G--AGA-CAT--CTT----G-C--GG---GA-GCT--AGG-TATATCCAGAT----GC-T-G-T----TG--A  3168
emb|Y11604.1|HCV4AP CTC-T--GTCCAA-CCT-AA-TTAA-CAT--CA-A-TGC-TGCTTCAG-C-----C--GCT--G-G-----TG-CCC-A---A--GGC------TT---CTG-GTA----CGC-C-AT-C-C---TC-TTC--ATCTG-CATT---GT-C-TGGCA-TGT-C-AAGGGCC-G----G-T-----T-CCCAGC--T-GCTGCT-GCCT-AC-G-C-AG-C--C-TGC-GGG-C----T-G-TGG-CCC-TGT----T-T--TC-T-C-CT-GCTTC-T-G-ATG-C--T--GCC-T-GAG--AGGGC-TTATGC-A-T-ACG--A-C--C-A----G-G--AA--G---T-GG------CA-GGGT-CCCTTG-GCG---G-C-G--C-C-ATC--G-T--TG--TCA--T-GCTG--A-CC-AT---TCTGAC-AC-T---GTCT-CC--GC-ACTA-CAAGTTA-TGGC-TG--GCT-A---G--------G-GG--ATT----GTGGT--GG--ATC-CAATA-TTT--T-A-TA-G--CTA--G--GACCGAGGC--T-GTGC-T---GCA-TGTC--TATATTCC----A-T-C-CT-T--CAA---CGT--G-C-G-CGG--GCCTCGCG-ACTCAGTGATTGTTCTTG----CAGT---C-C--TG--GT-C---TGT---CCA-G--ACC--TAG-TA-TTT-GACATCACAAAAT---A--T-C--T-T--C---T-G-GCCA-T-C-T--TAG-GGCC-C--CTC-C--ACA-T--ACT-CC--A---G----GCCTCG-CTCCT---A--C---G-CATC-C--C-TT-ACT-TT----GT-GA-GG-GCA------CAAGCG-------C-T-G--GT-TAA-G-A---T--CTGC--AGCT-T-GTT--G-CGT-G--GGG-TAG--TTT----A-T----------GGC--AAG-TACTTCCAAATG-GT-CGT-GCT----TA--A  3098
15455|dbj|D84263.2| CGC-TT-GA-GAAC-CT-AA-TCGT-TCT--CA-A-TGC-TGCTTCTG-C--T-GCTAGC---A-G-----C--C---A---G--GG--------------GTGGA-T-CT--AC--TGCCT-TGTT-TTC--ATTTG-T--T-GTGC-T-TGGTA-CAT-C-AAAGGAC-G--G-G-TT--G-T-CCC-----GGGC-GCC-AC-TTAC-G-C-CA-T--ATT---A---CA-TCT-A-TGG-CC--CCT----CCT-G-C-T-C-CT-GGTTC-T-A-GCG-T--T--GCC-C-CAGC-GG-GC-TTACGC-T-C-AAG--ATCG---G----GAG-CAG--GGGGC-A--T----CC-------A-TCG-GGG-T-GGTCG--T-C-ATC--G-C--TG--C----T-AT---TA-CC-AT-C-TTC-AC-AC-T-G-A-CT-CC-AGC-A-TA-CAAG--A-C-GA-T---GCT-T---G---T----GCATT--TCT-T-GTGGT--GGA-AT--CAGTA-TTT--C-A-TA-G--CAC--GG-AGT-GAGGC--C-TTGA-T---TCAGCA-G--TGGGT-CC------CGAGTC-TC-CGG----GT--C-C-G-GGGA-GGT-CGTG-A-T-GCT-GTGAT-CCTG----C--TC-A--C-ATGC-CTGC---TACATCCCT------CTCT-G-GG-TTTTGACATCACCAA--G--A--TGC--T-T--T---T-G-G----CGC-TG-TTG-GGTC-C-ACTT-T--ACC-T--CCT-GC--AGGTG---AGT-TTG-TT------G--C-GCG---TG-C--C-GT-ACT-AT----GTGC--GC-GCG------CA--CG-------C-C-C-TGT-TGC-G-AG--TG--TGC--ATC-CTTG-T-----GC-G--GCG-CG----TC----G-C--AG---GC-GGC--AAA-TACATTCAGGC---CGC-T--CTTC--TGA-A  3151
dbj|D63822.1|HPCJK0 CGC-TA-GA-GAAC-CT-AA-TAGT-CCT--CA-A-CGC-CGCTTC-G------GCC-GC---A-G-----C--C---ACTCG-TGG------------CTG-GGAGTGCT-TCC--TGC-----TC-TTC--ATGTG-C--T-GGGC-G-TGGTA-TGTGC-GGGG-TC-G--C-G-TT--G-T-CCC-----T-GCTGTC-ACAT-AT-GGC-C--T--CCT-------CAACCT-A-TGG-CCA-C-T---AC-T-A-C-T-G-CT-GGTCC-T-A-TTG-T--T--ACC-C-CATC-GG-GC-GTACGC-C-T-ACG--A-CG---G--C-GTT-CAG--G--CC-GGGT----CG-------A-TCG-GCGCT-G--CGG-T-T-ATA--G-C--CG--C-CC-T-G-----A-CC-AT-C-TTC-A--GCCT-C-A-CA-CC-AGC-A-TA-CAAG--A-C-TC-T---GCT-A---G---C----ACATT--TCC-T-GTGGT--GG--ACC-CAGTA-CTT--C-A-TA-G--CAC--AC-ATT-GAAGC--C---AAGC---T-A-CATGTTTGGGT-CC------C-CTTCCTC-CGG----GT--G-C-G-CGGG-GGC-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CCTG----C--TC-A--C-GTGTGTT-T---TCCA-CCCA-A--G-C-CT-G-GG-TTTTGAGGTAACAAA--G--A--T-C--T-T-AC---T-A-G----CAT-TGAT-A-GGAC-C-GCTG-T--ACC-T--CCT-GC--A--CGCC-AGCCTC--CT------G--C-GGG---TG-C--C-AT-ACT-AC----GTAC--GT-GCA------CATGCG-------C-T-C--AT-T-C-GCA---TA--TGC--G-CGCTTG-T-----GC-A--GAA-CG----TA----G-C--AG---G--GGG--AAAGTACGTTCAAGCG-GCAA-T--CT----TGAGA  3170
gb|AF064490.1|AF064 C-CCTG-GA-GAACGTC-A--TTGT-CCT--AA-A-CGC-GGCTGC-G------GCT-GC---G-GGGA-CT--C---AT--G--GGT-T-T--TT---CTG-GGG---C----C--TGC-----TCGT-C--ATCTG-C--T-TCGC-C-TGGCACT-T-C-AAGG-GC-A--G-G-TT--GGT-CCC-----TGGG-GCC-ACCT-AC---C-TT-TG-CTT---GGG-CA--TT---TGG-CCA-T-T---AC-T---C-T----T-ACTCCTT-T-TCC-T--CCTGCC-C-CAAA-GG-GCTTTA-GC-C-CTG-G--A-C----------T--CAA--G---C-GA-TGG--CG-GG----A-CTGTGGGTT-G-TC---T-T-GT---G-T--TAA-C----C-ATCCTTA-CA-AT-C-TTC-AC-AC-T-C-A-CC-CCCGG--G-TA-CAAG--A-A-GA-T---GGT-A---G---T----GT-TG-GTCA-T-ATGGT--GG--CTT-CAGTA-TTT--C-A-TA-G--CCC--G--GGTAGAGGC--C-TTTA-T---CCA-TGTG--TGGGTGCC------CCCGT--TG-CAG----GT----T-A-GGGGTGGT-CGTG-A-T-GCT-ATTAT-CATG----C--TC-A--C-ATGC-CTTT---TCCA-TCCT----G-CCCTGG-GG-TTT-GAGGTCACAAA--A--A--TCC--T-C-CT---C-G-G-GA-TAC-TA-----GGTC-C-TTTG-T--ACC-T-GC-T-GC--A---GT--A-C-TCG-CT--C---AT-C-AAG--CTG-C--C-TT-ATT-TC----AT-CA-GG-GCG------CG--CG-------C-C-C-TGC-T---G-AG---GGC-GT--G-C-CT-GCT--A--GC-G--AAG-CA----CT------T--GGCCTGT-GGC--AGG-TACGTGCAGGCG-GCCT-T-GCT-C--C---A  3068
emb|Y13184.1|HCV148 C-C-TGCAA-GAACGTC-A--TTGT-CCT--AA-A-CGC-GGCTGC-G------GCC-GC---A-GGGA-AT--C---AT--G--GGT-T-C--TT---CTG-GGG---C----C--TGC-----TCGT-T--GTGTG-C--T-TGGC-T-TGGCA-TGT-C-AAGG-GC-A--G-G-TT--GGT-CCC-----TGGG-GCC-ACCT-AC---C-TT-TG-CTT---GGG-CG--TT---TGG-CCA-C-T---AC-T---C-T----T-AGTCCGT-C-TCC-T--CCGGCC-C-CACA-GG-GCCCTG-GC-C-CTG-G--A-C----------T--CAA--G---C-GA-TGG--CG-GG----A-CTGTGGGTT-G-TC---T-T-GT---G-C--TAA-T----T-GTTCTTA-CA-AT-C-TTT-AC-AC-T-T-A-CC-CCTGG--G-TA-CAAA--A-A-GA-A---GGT-A---G---T----GC-TG-GTCA-T-GTGGT--GG--CTT-CAGTA-TTT--C-A-TA-G--CCC--G--AGTGGAGGC--C-ATCA-T---CCA-CGTG--TGGGTGCC------CCCGT--TG-CAG----GT----T-A-AGGGTGGT-CGTG-A-C-GCT-GTCAT-CATG----C--TC-A--C-ATGC-CTCT---TCCA-CCCT----G-CCTTGG-GG-TTT-GAGATCACAAA--A--A--TCC--T-C-TT---C-G-G-GA-TAC-TG-----GGCC-C-CTTG-T--ACC-T-GC-T-GC--A---AC--A-T-TCA-CT--C---AC-C-AAG--GTC-C--C-CT-ACT-TC----CT-CA-GG-GCG------CG--CG-------C-C-C-TGC-T---G-AG---G-CTGT--G-C-CT-ACT--A--GC-A--AAG-CA----CC------T--GGTTTAT-GGC--AAG-TACGTGCAGGCG-GCCT-T-GCT-C--C---A  3101
9761|dbj|D89872.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCT-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--TAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TG--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  2818
dbj|D16435.1|HPCT2 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCT-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--TAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TG--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A   650
6516|dbj|E08399.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
1981|dbj|E03766.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  2818
6258|dbj|E09631.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
dbj|D90208.1|HPCJCG C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
6577|dbj|E08461.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-C--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-A--C-ATG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGCC-AC--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
dbj|D11355.1|HPCJTB C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-CTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--T-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGG-G-T-GG-T-T-TTT--C-T--AGG-T--C-TAAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---TG-CGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCT-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATTACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TTC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TA--A--CTGCG-A-TG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TA----G-CC-GG---A--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
dbj|D11168.1|HPCJTA C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-CTG-GCC--G-G-AG--CG-G---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--G-TAC-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGG-G-T-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TAAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---TG-CGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCT-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATTACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TTC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TA--A--CTGCG-A-TG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TA----G-CC-GG---A--GGCC-AT--TACGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
bj|D63857.1|HPVHCVN C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TAGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CC-C---A-----TGG--T-G--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-CG-T-T-CTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-CTG-AC--T-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TCT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T--CG--T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-CC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA---T-CCA-G-ACTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC---CTGCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTTCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3066
b|U01214.1|HCU01214 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-C--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-A----A-G--GG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTCCG-GAGGC-A-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--T-TGAT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GG-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-CGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-C-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-AGTCTA-CCCAGA--G-C--TAG-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--AT-CAA-G-A-TG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TACGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3160
64|dbj|AB049099.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TC---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCGT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-A-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GC-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CATGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-C-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-T-AGG-G-CTGAAGCG-C-AC-T-TG---C-TAGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-TCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GATCCA-TCCAGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CT--GCAGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T--AGTG--A  3162
dbj|D14484.1|HPCJRN C-CTTA-GA-GAA-TCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-AGC----GTC--T-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-TAT-T-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-TTT--A-T--GGG-T--C-TAGC----A-T---T-C-CTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---TCTC----G---C-TA-G-GC---TTA-T-TTGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--C-C-TC-A--C-T-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CATA-TG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-ATG---TGC-GGCCCA-TCCAGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--CT-ACA-T-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CT--GCAGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF054255.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GT-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054247.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GT-C-T---T-CA-TG--A  3159
31|emb|CQ819761.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GT-C-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF054258.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TC---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054251.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TC---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054257.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054252.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-C--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054248.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-C--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF054254.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3005
gb|AF054249.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3160
bj|D10750.1|HPCJ491 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF054259.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCC-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054253.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TA---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054256.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGAGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAGA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3004
gb|AF054250.1|AF054 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-Y-CT-TGT-G-TTCTTC-TGY--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--Y-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGT-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTTCA-TCCAGA--G-T--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-RAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3149
bj|D13558.1|HPCJ483 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-TCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-CTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----A---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-A-TG---CA-GGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF207758.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGGC-T----TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGC-CCC-----TGGG-GTG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TAGT----G-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----A---C-TA-G-GA---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--T--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--CGA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207765.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-G--C-G----G-G--GG--A---T-GGCT-G--CG----T-CATGCG-GCGGA-G-G-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CAT--C-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--A--TTA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GT-GCA------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CA----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACATCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207762.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GTGT-AC-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-G--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CGTGTG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCC-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA--CT--TCA-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CAT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAG-T--C-G-G-GC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-T-TA--A--TTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCA------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CG----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
110|gb|AY045702.1| C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCA-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-AG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTGC-T-G-GCC-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-TAT-G-G--A-G--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-TGT-TT---G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-A-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CAT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGT-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-C-A-TA--A--CTC-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TA----G-CC-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-TG-TG--A  3161
gb|AF165062.1|AF165 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----ATC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAT-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-A-G--A-G--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-G-GG-TCT-TTC----T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-CC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAG---CGT--C-C-G-AGG-AGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--T-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-ACCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--G--CTC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CA----G-CT-GG---C--GGTC-AT--TATGCCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165061.1|AF165 C-CCTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-A-G--A-G--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-G-GG-TCT-TTC----T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-CC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAG---CGT--C-C-G-AGG-AGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--T-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-ACCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--G--CTC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CA----G-CT-GG---C--GGTC-AT--TATGCCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165058.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-TCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-GG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--CGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CTTGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGAG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-T--C-T-GC---T-C-GCCG-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGAT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACATCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165057.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-TCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-GG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--CGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TC-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-AGGC-CGAG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-T--C-T-GC---T-C-GCCG-TGC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGAT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACATCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165050.1|AF165 C-CCTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-TCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--CGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-G-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-A-AT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--T-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TCT-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-T-A-TA--A--CCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165049.1|AF165 C-CCTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-TCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--CGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-G-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-A-AT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TT-G--T-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TCC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-T-A-TA--A--CCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207759.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--TA-A-TGC-GGC----GTC--C-CTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-TAT-C-AAGGG-T-A--G-A-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-C--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-TAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CATGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-C--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-CT-T---CCTT----G---C-CA-G-GA---TCA-T-CTGGT--GGT--TG-CAATA-CTT--C-A-TC-G--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCG-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ACAGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TG--A--TCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207770.1|AF207 C-CCTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-GG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-TCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTATGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGT-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TTA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--C-T-GC---T-C-TCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-C-A-TA--A--TCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207752.1|AF207 C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--AGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-ACA-T--T--GCCAC-CG-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-G-GG-T-C-CTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---CGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-G--C-T-GC---T-C-TCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--A--TCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165052.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--A-G-AG--CA-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAT-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CCTGTG-GGGGC-G-G-GG-T-C-TTT--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-GTGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-TCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-C-A-TA--G--TCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGCCCAAATG-GT-C-C---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165051.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCA--A-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAT-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CCTGTG-GGGGC-G-G-GG-T-C-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-GTGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-GTG---TGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-TCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-C-A-TA--G--TTC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGCCCAAATG-GT-C-C---T-CG-TG--A  3147
43|dbj|AB080299.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTG-TAT-T-AAGGG-T-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCCGC-CA-C-GT-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGTG-GAGGC-G-C-AG-T-T-TTT--G-T--AGGAT----TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--T-T-T-G-TCGCC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GATG--TGGGT-CC----C-TCC-TC-T--TAA---TAT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3159
4375|dbj|D85516.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---G--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTG-TAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCGC-CA-C-GT-GC-TTTCGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGTG-GAGGC-G-C-AG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-T---TGC-T-G-AC--T-T-T-G-TCGCC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-GTGGC--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GATA--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CAT--C-A-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3159
66|dbj|AB049100.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CA-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-TAT-T-AAGGG-C-G--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCA-T--T--ACCGC-CA-C-GA-GC-CTTTGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-T-AGA-G-CCGAGGCG-T-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-AC-C-GAT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--CC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCCTGT--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-C-C---T-TG-TA--A  3128
gb|AF165060.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----ATC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCGC-CA-C-GT-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-T-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165059.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----ATC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-CCAAGG--C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-A-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-T-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3147
gb|AF207767.1|AF207 C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-TAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCGC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGTG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAGTA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--T-GTG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CG-TG--A  3147
gb|AF207763.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--CC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--GCCGC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GGGGT-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TA--A--CTA-A-GATG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTTCAAATG-GC-C-C---T-CG-TA--A  3147
60|dbj|AB049097.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GGC--T-GTG-GCC--G-G-AA--CA-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---T--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-TAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GTG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAC-G-G-CG---C-A-TGG-CCG-C-T---GT-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GC--TC-T--ACCAC-CA-C-GA-GC-CTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---TGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TTT-T--C-G-G-TC-C-GCT--A--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-CAG-C-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-AAAG--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3128
gb|AF207756.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TAGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-T-A--G-A-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CAT-----CC-TC-G--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGG--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CG-GG---G--GGTC-AC--TATATCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207772.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-TTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-TAT-A-AAGGG-T-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-TTTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-TAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-TCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACTAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-CAGTT-----ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-T-TA--A--TTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----CGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--A----TT----G-CC-GG---A--GGCC-AA--TATGTCCAGATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207769.1|AF207 C-CATG-GA-AAA-CTT-GG-TAAT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-TCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-T-TC-T--T-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CT-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-T--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-AG-T-T-TTC--C-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TA---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT----CAG-GGG-AGGT-CGTG-A-T-GCC-ATTAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCCGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-AC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-T-TG--A--TTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGT--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CC-GG---G--GGCC-AT--TACATCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3147
48|dbj|AB049091.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-GGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---AC-T--GC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTTCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3077
42|dbj|AB049088.1| C-CTTA-GA-AAA-TCT-GG-TGGT-CCT--TA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCC--G-G-GG--CG-C---A-----TGG--C-T--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GTG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCA-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-TAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-C--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---ACTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-TTT--C-A-TT-G--C-A-AGA-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-T--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--TTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGTATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3159
gb|AF207753.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-T--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CTTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-CTT--G-T--AGG-T--C-TGATG---A-----T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CTT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GACCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207754.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-GA--CG-C---G-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T---CAT-G-CT-CCTGT-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--GA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GA---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--T--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-TC-GG---G--GGTC-AT--TATGTTCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
52|dbj|AB049093.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--CCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGCG-GCG-GCGT-AT-G-C-CT-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-A--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-C-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTGCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-T-GCCA-CAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--G---G----GC-GGG-C-A-TA--A--C-AAA-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCGTGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CC-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3128
dbj|D10934.1|HPCRNA C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--TA-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-TG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G----CT-C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TTA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATCACCAA--A--C--T-C--T-T-GC---T-T-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-GAT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTAAA-A-TG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3159
5714|dbj|E07579.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGC-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTT-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---C-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCT-C-TTG-ACA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-A-TTG-AC--C-T-T-G-TCCCC-A-T-ATTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--T-A-TC-G--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3122
gb|S62220.1|S62220 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGC-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTT-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---C-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCT-C-TTG-ACA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-A-TTG-AC--C-T-T-G-TCCCC-A-T-ATTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--T-A-TC-G--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3158
856|gb|AF139594.2| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGC-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTT-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---C-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCT-C-TTG-ACA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-A-TTG-AC--C-T-T-G-TCGCC-A-T-ATTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCC-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3162
62|dbj|AB049098.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCC-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGC----A-T---T-T-TTG-AC--T-C-T-G-TCGCC-A-T-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-C-TG---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGAT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATTTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3128
gb|AF207774.1|AF207 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AT--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCAT-AT-G-C-AC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-TTC--G-T--GGG-T--T-TGGC----A-C---T-T-CTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAGTA-TTT--A-A-TC-A--C-C-AGA-G-CGGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-TGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-T-GCTA-TAT-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-CGG-C-A-TA--A--CTA-G-AATG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
6657|dbj|E10035.1| C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TTC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-CG--CA-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-ACAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CG-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-CC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-G-AC-T-TA---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGC--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-AGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-AA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---A-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3150
gb|M58335.1|HPCHUMR C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TTC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-CG--CA-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-ACAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CG-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-CC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-G-AC-T-TA---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGC--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-AGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-AA---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---A-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3150
b|L02836.1|HPCCGENO C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-A-CG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCA-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAC-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-ACA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-T---T-C-CTG-AC--T-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CTT--C-C-TC-A--C-C-ATA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CAT--T-C-G-AGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AATCCA-CCCAGA--G-T--CAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-CGC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--CTGGT-GC-T-TC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----CGCGTGC--A-TG-C---TA-T-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3148
204|gb|AY460204.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-CGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-TG--AG-C---A-----TGG--C-G--TG---CT---C--TCCT-T-C-CT-TAT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-AC-T--T-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGAT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAGA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTTCA-CCCAGA--G-C--TGA-TA-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ACGGT-GC-TTCC--A---G----G--TGG-C-A-TA--G--TTA-G-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CC-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3159
b|U16362.1|HCU16362 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---T--TCCT-T-C-AT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-TCC-----CGGA-GCG-GCAT-AC-G-C-CC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-TCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTT----G---C-CA-G-GT---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGA-A-CCGAAGCG-C-AT-C-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGT-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCAC-AA--A--A--TAT--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-CGC-G-GAAA--G----TC----G-TG-GG---G--GGTC-AT--TACGTCCAAATG-GT-C-T---T-CA-TG--A  3160
633|gb|AY587844.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGTG-GGGGC-G-C-GG-T-C-TTC--G-C--AGG-C--C-TGAT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC---TCACTA-TAAA--G-T-GC-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGC-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TGA-TT-TTT-GACATCACCAAG-A-----T-C--T-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3107
gb|AF207766.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-ACT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--G---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--ACCGC-CA-C-TA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---TCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C--TGT-TG---CA-AGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CAT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCAGCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ACAGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF208024.1|AF208 C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-GG--CG-C---A-----TGG--T-A--TC---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--ACCGC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--GGG-T--C-TGGT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--CA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TAG-C-A-TA--A--TTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-CGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3141
dbj|D50480.1|HPCK1R C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-TTG-GCC--G-G-AG--TG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-A-GT-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCT-ATCAT-TCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T----TGT-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--G--CAA-A-AGTG-C--CCG--ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGG-T-CAT-C-C---G-----TGAATGC--A-TT-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-GT-GG---G--GGTC-AA--TATGTTCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
dbj|D50483.1|HPCK1S C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-TTG-GCC--G-G-AG--TG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-T-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CCT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-A-GT-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGG-CGCG-G-T-GCC-ATCAT-TCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T----TAT-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--G--CAA-A-AGTG-C--CGG--ACT-TT----GTGC--GG-GCT------CA--AG-----GGG-T-CAT-C-C---G-----TGAATGC--A-TT-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-GT-GG---G--GGGC-AA--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
68|dbj|AB049101.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CC-C---A-----TGG--C-A--TT---TC---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-T-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--ACCGC-CA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-A-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-TCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGA-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-TC-C-GCC--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGT-C-A-TA--A--TTA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GT-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3128
42|dbj|AB154206.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CA-C---A-----TGA--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGAC----A-C---T-G-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-GC-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TC--A  3147
40|dbj|AB154205.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-T-CT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGAC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-GC-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-AATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCG-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
10|dbj|AB154190.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-A--C-TAT-A-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC------CTTGG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
08|dbj|AB154189.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-A-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
186|dbj|AB154178.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-TGC-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----AGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
184|dbj|AB154177.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CGC-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
30|dbj|AB154200.1| C-CCTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-C-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-ACAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-A-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-AATA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-C-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--T--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTTCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
28|dbj|AB154199.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCA-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-AATA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--G--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
190|dbj|AB154180.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---TT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAGA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
188|dbj|AB154179.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---TT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAGA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGC-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
194|dbj|AB154182.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-A-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TG-T--C-TAT-G-G-TG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGT-G-C-GG-T-T-CTT--A-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GCCATCACCAA--A--A--A-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-TT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
192|dbj|AB154181.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-A-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TG-T--C-TAT-G-G-TG---T-A-TGG-CCG-T-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGT-G-C-GG-T-T-CTT--A-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GCCATCACCAA--A--A--A-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-TT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
02|dbj|AB154186.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TG-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGT-G-T-GG-T-C-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-AGG-C-A-TA--G--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
00|dbj|AB154185.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TG-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGT-G-T-GG-T-C-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-AGG-C-A-TA--G--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
14|dbj|AB154192.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-TAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GCAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
12|dbj|AB154191.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-T-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GCAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
38|dbj|AB154204.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-T-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
36|dbj|AB154203.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--TA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-T-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
198|dbj|AB154184.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---T--CCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCA-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-ACG-T--T--GCCGC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--T-G-G-CC-C-GCT--T--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
196|dbj|AB154183.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---T--CCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCA-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-ACG-T--T--GCCGC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--T-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
34|dbj|AB154202.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---TT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCA-ACAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
32|dbj|AB154201.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---TT---C--CCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCA-ACAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGC--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
06|dbj|AB154188.1| T-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--T-G--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-T-CTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-TGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTTCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
04|dbj|AB154187.1| T-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--TG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CG----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-TAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
22|dbj|AB154196.1| C-CTTA-GG-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---T--CCTT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--TGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-C-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--A-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GCAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
20|dbj|AB154195.1| C-CTTA-GG-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---T--CCTT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--TGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAG--G-C-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---TGC--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--A-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GCAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
26|dbj|AB154198.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--CT---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-CTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--A-C--TAA-TT-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
24|dbj|AB154197.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCC-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-A-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-G--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGCCCA-CCCAGA--A-C--TAA-TT-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CA-TG--A  3147
18|dbj|AB154194.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--CCTT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CA---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--GCCGC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--T-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC--GG-CCA-TC--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GGAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
16|dbj|AB154193.1| C-CTTA-GA-AAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--CCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CA---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--T-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GCCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC--GG-CCA-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCC------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--T-TG-C---TG-G-TGC-G-GGAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207761.1|AF207 C-CTTG-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--TA-A-TGC-GGC----TTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--CC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC------GGGAGCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AA--A---T-GGCC-G--GA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TG-CAATA-TTT--C-A-GC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-TC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTC-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCG-TGC-T--C-G-G-TC-C-GCT--T--ATGAT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--TG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCGTGT--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---A--GGTC-AT--TATCTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
dbj|D50481.1|HPCK1R C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-T--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-G-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GG-T---TCTC----G---CCC--G-AC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-T-GT-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GCTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-TCCATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GG---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CAA-A-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GCC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
dbj|D50485.1|HPCK1S C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-T--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-G-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-C-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GG-T---CCTC----G---CCC--G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-T-GT-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-GGGG-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GCTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-TCCATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GG---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-A-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GCC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207760.1|AF207 C-CCTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----ATC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-T--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-A-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-CT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AT-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AA--A---T-GGCC-G--CG----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--T-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-C-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---CGC--G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-TTGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-TGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGCAG-TCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-TCCATCACCAA--G--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-CC-C-GCT--A--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCC-G-AGTA-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCGTGC--T-TG-T---TG-G-CGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
35|emb|AX472315.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
15|emb|AX472297.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
09|emb|AX472294.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
33|emb|AX472314.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
05|emb|AX472291.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   765
11|emb|AX472295.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
07|emb|AX472292.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
13|emb|AX472296.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
72|emb|AX036256.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   776
69|emb|AX036253.1| -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A   764
71|emb|AX036255.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   377
70|emb|AX036254.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
73|emb|AX036257.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
75|emb|AX036259.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
77|emb|AX036261.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------   389
71|dbj|AB119282.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
45|emb|AX739971.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2827
emb|AJ238799.1|HCJ2 C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2827
78|emb|AX036262.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2830
76|emb|AX036260.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2830
74|emb|AX036258.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2830
68|emb|AX036252.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCCGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--C-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2830
emb|AJ238800.1|HCJ2 C-CCTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----ATC--C-GTG-GCAGGG-G-----CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-CGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-AA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCA-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-C--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAA--T-T-TT-T---CCTC----A---C-TA-G-GC---CCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-GTCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GATCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-ACCATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-TC--A---G----GC-TGG-T-A-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCA------CA--CG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CA-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  2818
emb|AJ132997.1|HCV1 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-TTG-GTC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CGT-C-AAGGG-C-A--G-G-TT--GGT-TCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-C--T--ACCAC-CG-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--TAA---TGT--T-C-G-AGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TT-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCTA-TAC-T--C-G-G-CC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--TTA-G-AGCG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAGATG-GC-T-C---T-TA-TG--A  3158
emb|AJ132996.1|HCV1 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-TTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-TCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-A-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCA-C--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--TAA---CGT--T-C-G-AGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-A-TA--A--TTA-G-AGCG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAGATG-GC-T-T---T-TA-TG--A  3164
gb|U45476.1|HCU4547 C-CTTG-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-CTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTAT-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGAT----A-A---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-CAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-C-TT-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---CGC-GGTTCA-CCCAGG--G-T--TAA-TC-TTT-GACATCACCAG--A--C--T-C--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CAA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--CG-----GCC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3159
gb|AF176573.1|AF176 C-CTTG-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-TGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AA--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TAGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-C-T-A-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--CA-CAATA-TTT--T-A-CC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-CTTT---TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CAT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GATATTACCAA--A--T--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGAT-GT-T-CC--A---A----GC-TCG-C-A-TA--A--CCA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTAC--GG-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACATCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3159
emb|AJ000009.1|HCVP C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CA-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTTTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCAT-AT-G-C-TA-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CTT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-A-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TTA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CTA--C-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCG-CTAC---TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---TGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TGC-T--C-G-G-CC-C-GCC--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-T-GTC-A-TA--A--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TACGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3142
932|gb|AF483269.1| C-CCTA-GA-GAT-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-GG--CA-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-CC-T--C-TAC-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CG-C-GA-GC-ATATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGTG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-A---T-T-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAG--G-T-GC-T---CCTA----G---C-AA-A-AC---TTA-T-ATGGT--GGT--CA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-G-TG---CA-AGTG--TGGAC-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-TTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCG-TGC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA---G-----GGCCT-CAT-T-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TACGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3124
635|gb|AY587845.1| C-T--G-GA-GAA-GCT-AG-TCAT-TTTG-CA---TGC-G------G-C--CAGCG--CC--GCA-AG--CT-TTA-A-----TGG--C-A--TA---AT---C--TGCT-T-CACC--AT-C-TTCTTCATA---G-C--C---GC-C-TGGCA-CAT-C-AAGGG-TCG--A-G--T--GGT-CCC-----CCTG-GCT-AC-T--T-A-C-TCGTACC-T-C-G-G-CT---T-G-TGG-TC--C-TTCAGCCT--TC-T-A-CT--C--C-T-G-GCACT--T---CC-C-CAAC-AG-GC-CTATGC-CCTTA-AT-A-CAAC-A----G-A--AC--A---G-GG---G--CA----A-C-TG-----GGC-T-T-GG-T-CCTTCTAG-T---GG-T--CATA-TC---A-G---T-CCTT--ACA-C-T-CAG--C-CC-GGC--TTA-TAAG--ATC--C-T---CCTCT---G---C-CGCA-GC----C--T-ATGGT--GGC--TGTCC-TA-TCT----A-TT-GGTC-C--GA-G-CGGAAGC--T----T-TGATCCA-AGAG--TGGGTACC----G-CCC-T--TG-CAGG--CG-----C-G-AGG-CGGC-CGCG-A-T-GGC-ATCAT-A-TGG--GCC-GC----C-GT----CAT-ACTCTG-TCCGG---G-CA-TAG-TG-TTT-GACATAACCAA--GT-GGCT-C--C-T-G--------GC-AGT-C-T--TAG-G------AC---C---TGGTCACCT-CCTTAG-GA----GT--GT-C-C-TA--A--CAA-G-CGTG-C--C-AT-ACT-TC----GT-CA-GG-GCG------CA--AG-------C-T-C-T-------G-----T-TGAGG--A-TA-T----GCGCTGCTGTGAGAC-A----TC----T-CTCAG---GT-GG-C-AAG-TACGTCCAGATG-A--TGC---TGC--TG--A  3098
549|gb|AY070214.1| C-T--G-GA-GAA-GCT-AG-TCAC-TTTG-CA---TGC-G------G-C--CAGCG--CC--GCA-AG--CT-CTA-A-----TGG--C-A--TA---AT---T--TGTT-T-CATC--AT-C-TTCTTCATA---G-C--T---GC-C-TGGCA-CAT-C-AAGGG-TCG--A-G--T--GGT-CCC-----TCTG-GCT-GC-C--T-A-C-TCGTACC-T-C-G-G-CT---T-G-TGG-TC--C-TTCAGCCT--TC-T-A-CT--T--C-T-G-GCACT--C---CC-C-CAAC-AG-GC-CTATGC-CCTTG-AT-A-CAAC-G----G-A--AC--A---G-GG---G--CA----G-T-TG-----GGC-T-T-GG-T-CCTTCTAG-T---GG-T--CATA-TC---A-G---T-CTTC--ACA-C-T-CAG--C-CC-GGC--TTA-TAAG--ACC--C-T---CCTCT---G---C-CGCA-GT----C--T-GTGGT--GGT--TGTCC-TA-TCT----A-TT-GGTC-C--GA-G-CGGAAGC--T----T-TGATCCA-AGAG--TGGGTGCC----G-CCT-C--TG-CAGG--TG-----C-G-AGG-CGGC-CGTG-A-C-GGC-ATCAT-A-TGG--GCC-GC----C-GC----CAT-ACTCTG-CCCGG---G-TG-TAG-TG-TTT-GACATAACCAA--GT-GGCT-C--C-T-G--------GC-AGT-C-T--TAG-G------AC---C---TTGTCACCT-CCTTAA-GA----GT--GT-C-C-TG--A--CAA-G-CACG-C--C-AT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCG------CA--AG-------C-T-C-T-------G-----T-TGAGG--A-TA-T----GCGCTGCTGTAAGAC-A----TC----T-GTCAG---GT-GG-C-AAG-TACATCCAGATG-A--TGC---TGC--TA--A  3082
551|gb|AY070215.1| C-T--A-GA-GAA-GCT-AG-TCAT-TTTG-CA---TGC-G------G-C--CAGCG--CC--GCA-AG--CT-CTA-A-----TGG--C-A--TA---AT---T--TGTT-T-CATC--AT-C-TTCTTCATA---G-C--T---GC-C-TGGCA-CAT-C-AAGGG-TCG--A-G--C--GGC-CCC-----CCTG-GCT-GC-C--T-A-C-TCGTACC-T-C-G-G-CT---T-G-TGG-TC--C-TTCAGCCT--TC-T-A-CT--C--C-T-G-GCACT--T---CC-C-CAAC-AG-GC-CTACGC-CCTTG-AT-T-CAAC-G----G-A--AC--A---G-GG---G--CA----A-T-TG-----GGC-T-T-GG-T-CCTTCTGG-T---GG-T--TATA-TC---A-G---T-CTTT--ACA-C-T-TAG--C-CC-GGC--TTA-TAAG--ATC--C-T---TCTCT---G---C-CGCA-GT----A--T-ATGGT--GGT--TGTCC-TA-TCT----A-TT-GGTC-C--GG-G-CGGAAGC--C----C-TGATCCA-AGAA--TGGGTACC----G-CCT-T--TG-CAGG--CG-----C-G-CGG-CGGC-CGTG-A-C-GGC-ATCAT-A-TGG--GCC-GC----C-GC----CAT-ACTCTG-CCCGG---G-TA-TAG-TG-TTT-GACATAACCAA--GT-GGCT-T--T-T-G--------GC-AAT-C-T--TAG-G------AC---C---TGCCCACCT-CCTTAA-GA----GT--GT-C-C-TG--A--CAA-G-CGCG-C--C-AT-ACT-TC----GT-CA-GA-GCG------CA--AG-------T-T-C-T-------G-----T-TGAGG--A-TA-T----GTGCCGCTGTAAGAC-A----TC----T-CTCAG---GT-GG-C-AAG-TACGTCCAGATG-A--TGC---TGC--TA--A  3092
gb|U89019.1|HCU8901 C-TTTA-GA-GAA--CTTGG-TGAT-CCT--CA-A-TGC-GCC----GTC--C-GTG-GCC--GGA-AG-GC------A-----CGG--C-G--TC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-T-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-TCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C----GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--A-C-AT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-T-AC-T-T-A--CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAACT--TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--C-T-GC---T-C-GCTA-T-T-T--TTG-G-TC-C-ACT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-CGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GATC-AC--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3151
gb|AF207755.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TA-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-TCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-T-T--T-AATC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCA-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCTGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--C-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-GC-C-GCT--C--ACAGT-GC-T-CC--A---G----GT-TGG-C-C-TA--A--CTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGT--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--A----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165046.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-TCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TA-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-TCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-T-T--T-AATC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCA-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCTGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--C-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-GC-C-GCT--C--ACAGT-GC-T-CC--A---G----GT-TGG-C-C-TA--A--CTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGT--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--A----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165045.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-TCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTT-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TA-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-TCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-G-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGC--TA-CAATA-T-T--T-AATC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCA-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGT-GGTCCA-CCCTGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--C-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-GC-C-GCT--C--ACAGT-GC-T-CC--A---G----GT-TGG-C-C-TA--A--CTA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGT--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--A----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165054.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-AG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--CA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GTTCCG-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-CC-C-GCT--C--ACGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCA------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGCTCAGATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165053.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-AG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--CA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGT-GTTCCG-GCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-GC-C-GCT--C--ACGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCA------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGCTCAGATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207771.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TC-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTT----G---C-TA-G-GC---TCA-T-GTGGT--GGT--TA-CAATACT-T--T-A-TC-A--C-T-AGG-G-CCGAAGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGCCCA-CCCGGAAAG-----AA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GT-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--G--CCA-A-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CA-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF207757.1|AF207 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-C--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-T--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAG--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGA-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-GC-C-GCC--C--GTGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
54|dbj|AB049094.1| C-CTTA-AA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AA--CG-C---A-----TAG--C-A--CT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCGT-AT-G-C-CT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AA--A---T-GGCC-G--CG----T-CATGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-AT-T---TCTC----G---C-CA-G-GC---TTA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-T-T--TCA-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-C-TC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-AGG-GGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-AC-C-GAT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--TTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GC-GCT------CA--GG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3163
58|dbj|AB049096.1| C-CCTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--TG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-T-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-C-CTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-C-T--T-AATC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-GGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3128
50|dbj|AB049092.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----GTC--C-CTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGC-CCC-----CGGG-GCG-GCGT-AC-G-C-CT-T--C-TAT-A-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-C--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-C-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAGATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-CGG-C-C-TA--A--TCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCG------CA--AG-----GGC-T-CGT-G-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TT----T-CT-GG---G--GGCC-AA--TATGTCCAAATG-GT-C-C---T-CA-TG--A  3128
gb|AF207768.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CATGCG-GAGGT-G-T-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGT-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGCCCA-CTCGGA--G-C--TAG-TC-TTC-GACATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--G-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-T-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-TAT-C-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
44|dbj|AB049089.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TAGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-G--TT---CT---C--TCCT-T-T-CT-TGT-G-TTTTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-CT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC--AAC-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-A-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GT-T-C---T-CA-TG--A  3128
40|dbj|AB049087.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--CT---CT---T--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-T-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC--ACC-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-C----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ATTA-CAAA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAGTA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-G--C-ATG---CGC-AGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-C--C-T-GC---T-T-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-T-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGTTTGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TT----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATTTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3128
dbj|D50484.1|HPCK1S C-CCTA-GA-GAA-CTT-GG-TGAT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCTT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-CT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCC-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-TCTGC-T-G-TCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTA--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-GAAATCACTAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-CC-C-GCT--T--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--TCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTTCAAATG-GC-T-T---T-CG-TG--A  3147
dbj|D50482.1|HPCK1R C-CCTA-GA-GAA-CTT-GG-TGAT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--T-A--TT---CT---C--TCTT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-T-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCA-C-T---GC-T--TC-T-G-CT-TCTGC-T-G-TCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGAT----G-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-AGGC-CGCG-A-C-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAG-TC-TTT-GAAATCACTAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--C-G-G-CC-C-GCT--T--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CCA-A-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-T---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165064.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGAT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GAT-CCC-----TGGA-GCA-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GACT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-CTT--A-T--AGG-T--T-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GA-T---CCTC----G---C-TA-G-AC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---CGC-GGTTCA-CCCAGG--G-C--TGA-TT-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-AC-C-GCT--C--ACGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-C-TA--A--TTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-TAT-C-C---G-----TGCGTGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AG--TATTTCCAAATG-GT-C-C---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165063.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGAT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCT--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GAT-CCC-----TGGA-GCA-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GACT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-CTT--A-T--AGG-T--T-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GA-T---CCTC----G---C-TA-G-AC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---TGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-ATG---CGC-GGTTCA-CCCAGG--G-C--TGA-TT-TTT-GAAATCACCAA--G--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-AC-C-GCT--C--ACGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-C-TA--A--TTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-TAT-C-C---G-----TGCGTGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AG--TATTTCCAAATG-GT-C-C---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165056.1|AF165 C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--TG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAGTA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-TCGAGGCG-C-AA-T-TA---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GATATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----CGCGTGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3156
gb|AF165055.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--TG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TC-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATATGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--G---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTT--A-T--AGG-T--C-TGGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGA--TG-CAGTA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-TCGAGGCG-C-AA-T-TA---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GATATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----CGCGTGC--A-TG-T---TA-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3156
gb|AF207773.1|AF207 C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-G--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TC-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---CC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-C--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCT-C-AG-C-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-TCC-TC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---TGT-GGCCCA-TCCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-CGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-AT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-C---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-A-C---T-CG-TG--A  3147
gb|AF165048.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCCCC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-AT-T---ACTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-C-AA-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-TCCGGG--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGAT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TC--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AC--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
gb|AF165047.1|AF165 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CT-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCCCC-A-C-ACTA-CAAA--G-C-AT-T---ACTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-C-AA-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGCCCA-TCCGGG--G-C--TAA-TT-TTT-GAGATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGAT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TC--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AC--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3147
154|dbj|AB016785.1| C-TTTG-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--CT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-T-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAC-G-G-CG---T-A-TGC-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GGGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TAGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCGCC-A-C-ACTA-CAAA--C-C-AT-T---TCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-CTAG-T--A---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-TCCGGG--G-C--TGA-TT-TTT-GAAGTCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ACGAT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CCA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TGCGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AC--TATGTTCAAATG-GC-T-T---T-CA-TG--A  3163
56|dbj|AB049095.1| C-CCTA-GA-GAA-CCT-AG-TGGT-CCT--CA-A-CGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TT---CT---T--CCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGC--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGCG-GCG-GCGT-AT-G-C-TT-T--C-TAC-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAAGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--TAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-GTG---TAT-GGTCCA-TTCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----AC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGTGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTTCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3128
gb|AF207764.1|AF207 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--T-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-G--TT---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---AC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-T-GCG-C--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----A-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-A-C-GG-T-T-CTC--A-T--AGG-T--C-TGAT----A-C---T-T-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TCT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-CGTG--TGGGT-CC----C-TCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT------CATC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TT-TTT-GATATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--G-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GT-TGG-C-C-TA--AA-C-A-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-C---T-CA-TG--A  3147
mb|X61596.1|HCVJK1G C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCAT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--A---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-TCGAGGCG-T-GC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CCT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3142
2621|dbj|E04420.1| C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCAT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--A---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-TCGAGGCG-T-GC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TAT-T--T-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CCT-T-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3142
8511|dbj|E05027.1| C-CTTA-GA-AAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TTC-TGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCAT-T-T-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--A---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--A-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGT-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-ATACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCC-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-C-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AGG-G-CTGAGGCG-T-GC-T-TG---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CG---CAC-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CTCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--A--T-T--C-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--A-G-G-AC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-CAT-TA-----CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-A-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3142
46|dbj|AB049090.1| C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTA-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----CGG--C-A--CC---CT---C--TCCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--A---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--A-G-CT--GGT-CCC-----CGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTAC-T-G-GCG-T--T--ACCAC-CA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-A-C-GG-T-T-TTC--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-C-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAG--G-T-AT-T---CCTC----G---C-CA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-CTT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCA-T-GC-T-TG---CA-GGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--C-GTG---TGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TGG-TC-TTT-GAAATCACCAA--A--A--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--T-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3128
gb|AF356827.1|AF35 C-CTTA-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GCC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--ACCT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--T---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AT-G-C-TT-T--T-TAC-G-G-CG---T-G-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGC-T-G-GCG-C--T--GCCAC-CA-C-GA-GC-GTACGC-TAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTC--A-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-CTG-AC--C-C-T-G-TCACC-A-C-ACTA-TAAA--G-T-GT-T---CCTT----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAGTA-CTT--T-A-CC-A--C-C-AGA-G-CCGAGGCAAT--T-T-TG---CA-CGTG--TGGGT-CC----C-CCC-TC-T--CAA---CGT--C-C-G-AGG-GGGC-CGTG-A-T-GCC-GTCAT-TCT-----CC-TC-A--C-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA----CC-TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A----CT-C--T-T-GC---T-C-GCTG-TGC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GTTT-CT------G----GC-CGG-C-A-TA--A--CAA-G-GGTG-C--C-AT-ACT-TC----GTGC--GC-GCC------CA--AG-----GCC-T-CAT-T-C---G-----TGCGTGC--G-CG-T---TA-G-CGC-G-GAAG--G----TC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATATCCAAATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3159
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-ATG-G-C--G-GGAG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGA-T-G-GCG-C--T--ACC-CGCA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CCCGGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CCC-A-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TATGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAGATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3186
4448|dbj|E06261.1| C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-ATG-G-C--G-GGAG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGA-T-G-GCG-C--T--ACC-CGCA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CCCGGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CCC-A-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TATGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAGATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3186
dbj|D30613.1|HPCPP C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-ATG-G-C--G-GGAG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGA-T-G-GCG-C--T--ACC-CGCA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CCCGGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-AC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-C-TA--A--CCC-A-AATG-C--C-GT-ACT-TT----GTGC--GT-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----TATGTGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CC----G-CT-GG---G--GGTC-AT--TATGTCCAGATG-GC-T-C---T-CA-TG--A  3159
dbj|D45172.1|HPCHCP C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-AGC----ATC--C-ATG-G-C--G-GGAG--CG-C---A-----TGG--C-A--TC---CT---C--TCTT-T-C-CT-TGT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-C-AAAGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGG-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAT-G-G-CG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CTTGA-T-G-GCG-C--T--ACC-CGCA-C-GG-GC-GTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGCT-G--CA----T-CGTGCG-GAGGC-G-C-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TGGT----A-C---T-C-TTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTA-CAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-A-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TG-CAATA-TCT--C-A-TC-A--C-C-AGG-G-CCGAGGCG-C-AC-T-TG---CA-AGTG--TGGAT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-GGG-GGGC-CGCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----TC-TC-A--C-ATG---TGC-GGTCCA-CCCGGA--G-C--TGA-TC-TTT-GACATCACCAA--G--C--T-C--T-T-GC---T-C-GCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---G----GC-TGG-C-A-TA--A--CTA-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTAC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-C-C---G-----TGCGTGC--A-TG-T---TA-G-TGT-G-GAAA--G----CC----G-CC-GG---A--GGTC-AT--TATGTTCAAATG-GC-C-T---T-TG-TG--A  3159
3783|dbj|D89815.1| C-CTTA-GA-GAA-CTT-GG-TGGT-CCT--CA-A-TGC-GGC----GTC--C-GTG-GTC--G-G-AG--CG-C---A-----TGG--C-A--TG---CT---C--CCCT-T-C-TT-TAT-G-TTCTTC-TGT--G-C--C---GC-C-TGGTA-CAT-G-AAGGG-C-A--G-G-CT--GGT-CCC-----TGGA-GCG-GCAT-AC-G-C-TT-T--C-TAC-G-G-TG---T-A-TGG-CCG-C-T---GC-T--CC-T-G-CT-CCTGC-T-A-GCA-T--T--ACCAC-CA-C-GA-GC-TTACGC-CAT-G-G--A-C--C-G----G-G--AG--A---T-GGTT-G--CA----T-CTTGCG-GAGGC-G-G-GG-T-T-TTT--G-T--AGG-T--C-TAGC----A-C---T-C-CTG-AC--C-T-T-G-TCACC-A-T-ACTG-TAAA--G-T-GT-T---CCTC----G---C-TA-G-GC---TCA-T-ATGGT--GGT--TA-CAATA-TTT--T-A-TC-A--C-C-AAA-G-CCGAGGCG-C-AT-T-TG---CA-AGTG--TCGCT-CC----C-CCC-CC-T--CAA---CGT--T-C-G-AGGCGGAC--GCG-A-T-GCC-ATCAT-CCT-----CC-TC-A--T-GTG---CGC-GGTCCA-CCCAGA--G-C--TAA-TC-TTT-GACATCACCAA--A--C--T-T--C-T-GC---T-C-TCCA-TAC-T--C-G-G-TC-C-GCT--C--ATGGT-GC-T-CC--A---A----GC-TAG-T-T-TA--A--TCC-G-AGTG-C--C-GT-ACT-TC----GTGC--GC-GCT------CA--AG-----GGC-T-CAT-T-C---G-----CGCATGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G-GAAA--G----CT----G-CC-GG---G--GGCC-AT--TATGTCCAAATG-GC-C-T---T-CG-TG--A  3159
7935|dbj|E10841.1| C-AATG-GA-GAA-CTT-GG-TGATGC-TG--A-A-CGC---C----CTCAGC-GCA-GC---G-G--G-ACAAC---A-----GGG--TTA---C-GTCT----GGTAC----C--T-GGTTG--CATTC---T--G-CG-C--CGC-A-TGGCA-CATCC--GGGG-G-A--A-G-CT--CGT-TCCG---CT-G--ATA-ACCT-ATGG-T-T--TG----AC-AGGCC----T-G-TGG-CCC-C-T--AGC-C---C-T-G-CT-CGACC-TCCTGC--T--C---CC-T-CAGC-GT-GC-TTACGC-T-T-G-G--A-C--G-G----GAG-AAG--A---C-GAT--G-CCA----C-CAT-CG-GG-GC---CGGG-----GT---GCTCCTG-----C-TC-CTC--GGGT--T-C-TTT-AC--C-T-T-A-TCACC-A-TGG-TA-TAA---G-C-AC-T--GGATT----GG--C-C--G-TC---TTA-T-CTGGT--GGA-AC--CAGTA-TGC--C-A-T--A--TGC-AGGGG-T-GAGGC--C-GCCT-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T---G----C-TTGTTC-G-AGG-TAGTC-GGG-A-C-AGT-GTGAT-TTT---A-C--TA-G--CAA-G---CCT-ACTGTA-TCCC----T-CTCTAA-TC-TTT-GACATCACAAA--G-----C-T-GC-T-GA---T-A-GCCG-T-CCT--T-G-GGCC---ACTG-T--AT-TT-AA-T-AC--A---A----GC-C-G-CAC-TC--A--CCAG--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTCC--GC-GCC------CA--CG----TG-T-T-GATTCGT-----A---TC--TGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G------C-----TCTG-CAA-TGGG---A--GGG--AA-GTACGTCCAAATG-GC-CGT-G-C----TG--A  3181
8597|dbj|E10839.1| C-AATG-GA-GAA-CTT-GG-TGATGC-TG--A-A-CGC---C----CTCAGC-GCA-GC---G-G--G-ACAAC---A-----GGG--TTA---C-GTCT----GGTAC----C--T-GGTTG--CATTC---T--G-CG-C--CGC-A-TGGCA-CATCC--GGGG-G-A--A-G-CT--CGT-TCCG---CT-G--ATA-ACCT-ATGG-T-T--TG----AC-AGGCC----T-G-TGG-CCC-C-T--AGC-C---C-T-G-CT-CGACC-TCCTGC--T--C---CC-T-CAGC-GT-GC-TTACGC-T-T-G-G--A-C--G-G----GAG-AAG--A---C-GAT--G-CCA----C-CAT-CG-GG-GC---CGGG-----GT---GCTCCTG-----C-TC-CTC--GGGT--T-C-TTT-AC--C-T-T-A-TCACC-A-TGG-TA-TAA---G-C-AC-T--GGATT----GG--C-C--G-TC---TTA-T-CTGGT--GGA-AC--CAGTA-TGC--C-A-T--A--TGC-AGGGG-T-GAGGC--C-GCCT-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T---G----C-TTGTTC-G-AGG-TAGTC-GGG-A-C-AGT-GTGAT-TTT---A-C--TA-G--CAA-G---CCT-ACTGTA-TCCC----T-CTCTAA-TC-TTT-GACATCACAAA--G-----C-T-GC-T-GA---T-A-GCCG-T-CCT--T-G-GGCC---ACTG-T--AT-TT-AA-T-AC--A---A----GC-C-G-CAC-TC--A--CCAG--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTCC--GC-GCC------CA--CG----TG-T-T-GATTCGT-----A---TC--TGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G------C-----TCTG-CAA-TGGG---A--GGG--AA-GTACGTCCAAATG-GC-CGT-G-C----TG--A  3181
dbj|D49374.1|HPCFG C-AATG-GA-GAA-CTT-GG-TGATGC-TG--A-A-CGC---C----CTCAGC-GCA-GC---G-G--G-ACAAC---A-----GGG--TTA---C-GTCT----GGTAC----C--T-GGTTG--CATTC---T--G-CG-C--CGC-A-TGGCA-CATCC--GGGG-G-A--A-G-CT--CGT-TCCG---CT-G--ATA-ACCT-ATGG-T-T--TG----AC-AGGCC----T-G-TGG-CCC-C-T--AGC-C---C-T-G-CT-CGACC-TCCTGC--T--C---CC-T-CAGC-GT-GC-TTACGC-T-T-G-G--A-C--G-G----GAG-AAG--A---C-GAT--G-CCA----C-CAT-CG-GG-GC---CGGG-----GT---GCTCCTG-----C-TC-CTC--GGGT--T-C-TTT-AC--C-T-T-A-TCACC-A-TGG-TA-TAA---G-C-AC-T--GGATT----GG--C-C--G-TC---TTA-T-CTGGT--GGA-AC--CAGTA-TGC--C-A-T--A--TGC-AGGGG-T-GAGGC--C-GCCT-TG---CA-AGTA--TGGGT-CC----C-CCC-CC-T---G----C-TTGTTC-G-AGG-TAGTC-GGG-A-C-AGT-GTGAT-TTT---A-C--TA-G--CAA-G---CCT-ACTGTA-TCCC----T-CTCTAA-TC-TTT-GACATCACAAA--G-----C-T-GC-T-GA---T-A-GCCG-T-CCT--T-G-GGCC---ACTG-T--AT-TT-AA-T-AC--A---A----GC-C-G-CAC-TC--A--CCAG--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTCC--GC-GCC------CA--CG----TG-T-T-GATTCGT-----A---TC--TGC--A-TG-T---TG-G-TGC-G------C-----TCTG-CAA-TGGG---A--GGG--AA-GTACGTCCAAATG-GC-CGT-G-C----TG--A  3181
4410|dbj|E06223.1| --------------CT---G-TG-T-C-----A-A-CG-------------GC-GT------------------------------G--T-------G-CT----GG-AC-------T-G-TT-----TTC----------------C-A-CGGCG-C---C--GG------------CT--CG-----------------A-A---------------G----AC-----C----T-------------T--AGC-C-------G-----G-----CC-----------------CA-----------A-------------A------------AG---G------C--------CCA-------AT-C-----AC---CCAA-----AT---G---------------------------------T-AC--------A-CCA---A-TG--TA--GA---T-C-A-----GGA----------C-C----TC------------GT-------C----G----GC------------TG------G-T--------C-G-----G---C---------G----------C-CCC-CC-----------------C-G--GG-----C-G-----C--GT--------T-----------------------CCT---TG-A-------------C-A---C-CTT-G----CAC-----------C-T-GC---GG---C-A-GC---T-C------G-GACC----TT--T--AT-TT-------------------G----G-----TC--A--C--G---A---------------------G--------G--------CA--------TG-C-T-GAT--GT---------------C--A-T----------------------------TC---C-----GG---------------T--G--CA------C-CG----------G---  1239
gb|AF046866.1|AF046 C-CTTG-GA-GAA-CCT-TG-TCACGC-TG--A-A-CGC---C----GTC-GCCGCT-GCT--G-G--G-ACA-C---A-----CGG--T-A--TC-GGCT----GGTAC----C--T-GGTGG--CCTTT---T--G-TG-C--GGC-G-TGGTA-CGTGC--GGGG-C-A--A-A-CT--TGT-CCCG---GT-G--GTG-ACCT-ACAG-C-C--TG----AC-GGGCC----T-C-TGG-CCC-C-T--AGC-T---T-T-G-CT-CGTCC-TCATGC--T--C---CC-C-CAAC-GG-GC-GTATGC-G-T-G-G--T-C--G-G----GTG-AAG--A---C-AGC--G-CTA----CTC-T-CG-GC-GC---TGGG-----GT----CT--TGGCC--C-TC-TTC--GGCT--T-C-TTT-AC--C-T-T-A-TCACC-C-TGG-TA-CAA---G-C-AT-T--GGATC----GG--C-C--G-CC---TTA-T-ATGGT--GGA-AC--CAGTA-CAC--C-A-T--A--TGT-AGATG-C-GAGTC--C-GCCC-TC---CA-AGTG--TGGGT-CC----C-CCC-CT-T---A----C-TTGCAC-GCGGG--AGTA-GGG-A-C-GGT-GTCAT-CCT---G-C--TA-A--CAA-G---CCT-GCTTTA-TCCA----T-CATTAA-TT-TTT-GACATCACTAA--G-----C-T-AC-T-GA---T-A-GCAG-T-A-C--T-G-GGCC-C-ACTA-T--AT-TT-AA-T-AC--A---G----GC-C-G-C-CGTC--A--CTAC--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTGC--GC-GCG------CA--AG----TA-C-T-GGTTCGC-----C---TT--TGC--A-TG-C---TC-G-TGC-G------C-----TCCG-TGA-TGGG---G--GGG--AA-ATACTTCCAGATG-AT-CAT-A-C----TG--A  3175
dbj|D17763.1|HPCEGS C-CTTG-GA-GAA-CCT-GG-TCACGC-TG--A-A-CGC---C----GTC-GCTGCT-GCT--G-G--G-ACA-C---A-----TGG--T-A--TC-GGCT----GGTAC----C--T-GGTAG--CTTTT---T--G-CG-C--GGC-G-TGGTA-CGTGC--GGGG-T-A--A-A-CT--CGT-CCCG---CT-G--GTG-ACCT-ACAG-C-C--TG----AC-GGGTC----T-T-TGG-TCC-C-T--AGC-A---T-T-G-CT-CGTCC-TCTTGC--T--C---CC-C-CAAC-GT-GC-GTATGC-T-T-G-G--T-C--G-G----GTG-AAG--A---C-AGC--G-CCA----CTC-T-TG-GC-GC---TGGG-----GT----CT--TGGTC--C-TC-TTC--GGCT--T-C-TTT-AC--C-T-T-G-TCACC-C-TGG-TA-TAA---G-C-AT-T--GGATC----GG--C-C--G-CC---TCA-T-GTGGT--GGA-AC--CAGTA-CAC--C-A-T--A--TGC-AGATG-C-GAGTC--C-GCCC-TT---CA-CGTG--TGGGT-TC----C-CCC-CT-T---A----C-TCGCAC-GCGGG--AGTA-GGG-A-T-GGT-GTCAT-CCT---G-C--TA-A--CAA-G---CCT-GCTTTA-TCCA----T-CCTTAA-TT-TTT-GACATCACTAA--G-----C-T-GC-T-GA---T-G-GCAG-T-A-T--T-G-GGCC-C-ATTA-T--AC-TT-AA-T-AC--A---G----GC-T-A-C-CATT--A--CTAC--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTGC--GT-GCG------CA--TG----TA-C-T-GGTCCGC-----C---TT--TGC--A-TG-C---TC-G-TGC-G------C-----TCCG-TGA-TAGG---G--GGG--AA-ATACTTCCAGATG-AT-CAT-A-C----TG--A  3175
dbj|D28917.1|HPCK3A C-CTTG-GA-GAA-CCT-TG-TCACGC-TG--A-A-CGC---C----GTC-GCTGCT-GCC--G-G--G-ACA-C---A-----CGG--C-A--TC-GGCT----GGTAC----C--T-GGTAG--CTTTT---T--G-CG-C--GGC-G-TGGTA-CGTGC--GGGG-T-A--A-A-TT--GGT-CCCG---CT-G--GTG-ACCT-ACAG-C-C--TG----AC-GGGTC----T-T-TGG-TCC-C-T--AGC-A---T-T-G-CT-CGTCC-TCTTGC--T--C---CC-C-CAAC-GG-GC-GTACGC-T-T-G-G--T-C--G-G----GTG-AAG--A---C-AGC--G-CTA----CTC-T-CG-GC-GC---TGGG-----AT----CT--TGGTC--C-TC-TTC--GGCT--T-C-TTT-AC--C-T-T-A-TCACC-T-TGG-TA-TAA---G-C-AT-T--GGATC----GC--C-C--G-CC---TCA-T-ATGGT--GGA-AC--CAGTA-CAC--C-A-T--A--TGT-AGATG-C-GAGTC--C-GCCC-TT---CA-TGTG--TGGGT-CC----C-TCC-CT-T---A----C-TTGCAC-GCGGG--GGTA-GGG-A-C-GGT-GTCAT-CCT---G-C--TA-A--CAA-G---CCT-GCTTTA-TCCA----T-CTTTGA-TT-TTT-GACATCACTAA--G-----C-T-GC-T-GA---T-A-GCAG-C-A-T--T-G-GGCC-C-ATTA-T--AC-TT-GA-T-AC--A---G----GC-T-A-C-CATC--A--CCGC--CACCCC--C--T-ACT-TT----GTGC--GT-GCG------CA--TG----TA-C-T-GGTCCGC-----C---TT--TGC--A-TG-C---TT-G-TGC-G------C-----TCCG-TGA-TGGG---G--GGA--AA-ATACTTCCAGATG-AT-CAT-A-C----TG--A  3175
4606|dbj|E06419.1| C-TCT---A----------------CC--G------------C----A----------------------ACA-C---A------------A--TCT---T------TCC-------T-G-----------------G-CG-----AC-C-TG------T----G--------------T--C------A------A---CG-G-----C-G-T-----G----T---G--C----T----GG----------A-C-T-------------GT---T-------T--T---CC----A-C-GG-------CGC-C---G-G----C----------T--C-G--A-----A----G---A----C-C-T-T-------------A-----G-----C----------C---G-----GCCC----------A------------------------A--AA---G------------------GC--C-C--A--------A-T-C----------AC--C-----CA-----A-----------A--TG-T--A--------CAC------CA--AT------GT---------------------------------AG-A------TC-----A---GG--A-C----CT-----C--------------------GT--------C----G------G--C-T---G------------G-------T--C---G--------GC---------------GCC----C-------C--C-C-----C-----------G----G---------G-----CG-CGTTCC-----------TT----G------------------A--------CA-----------C-----C---T---TGC--A--C-C---TG-----C-G--G---CA-------G-C---T------C--GG------AC-C-T-----T---TA-TT--------TG--G  1204
dbj|D63821.1|HPCJK0 C-TTTG-GA-GAA-TTT-GA-TTGTCC-TG--A-A-CGC---C----ATC-TCCGCT-GC---G-G--GCACA-C---A-----TGG--G-A--TCTGG-T----GGTCC----C-TT-G-TTG--CCTTT---T--G-CG-T--TGC-T-TGGCA-CGTTC--GGGG-C-AGGATA-TT--C---CCCA----T-A--GCG-GTGT-ACAG-TAT--TG----TT--GGTC----T-T-TGG-CCC-C-T--A-C-T--CT-T-A-CT-TGTCC-TCATGC--T--T---CC-C-TATC-GG-GC-ATACGC-T-T-G-G--A-C--G-G----GTA-CAG--A---C-A-C--GTCCA----C-C-T-TG-GGTGC---CGGA-----GT---GCT---GAG---C-TTGTTT--GCCC--T-T-TTC-AC--C-T-T-G-TCCCC-C-TGG-TA-TAA---G-C-AT-T--GGATA----GC--C-C--G-CC---TTA-T-CTGGT--GGA-AC--CAGTA-CAC--T-A-T-----TGCCAGGTG-T-GAAGC--A-GCAC-TG---CA-GATA--TGGGT-TC----C-TCC-CC-T---G----C-TGGC-CAG-AGG--AGCCCGCG-A-T-GGT-ATCAT-TCT---G-C--TT-G--CTG-G---CTT-GTTTTA-TCCC----G-CTCTAG-TC-TTT-GACATCACTAA--G-----C-T--C-TTGT---T-A-GCAA-T-A-C--TAG-GGCC-T--CTT-T--ACATC-C--T-AC--A---A----GC-CAG-C-C-TT--G--TT-CG-CGTCCC--C--T-ACT-TT----GTGC--GG-GCC------CA--TG----CAGT-T-G-TTCGC-----C---TA--TGC--A-TC-C---TG-G-TGC-G--GAA-CA----TC-A-C---T-GG---C--GGT--AA-ATATGTGCAAATG-GTGCTT---C----TG--G  3172
4586|dbj|E06399.1| C---TG---------Y---R-T----C-----A-A-CG-------------GC-G-T-KT--------------------------G--------C----T----GG-AC-------T-G-T------TTT--------C-------C-A-CGGYG-C---C--GG------------CT--C------------------G-A----A----------G----AC-----C----T-------------T--AGC-----------C---G--------G----------CC---CA-----------A-----------------------------AAG--G---C--------CCA-------AT-CA--C--C---C-AA-----AT-------------------------G-----------T-AC--------A-CCA---A-TG--TR--GA---T-C-A-----GGA----------C-C----TC------------GT-------C----G----GY------------TG------G-T-----C----G-----G---C---------G-----C----C-CCC-C------------------S-G--GG-----C-G-----C--GT---------T-----C----------------CTT-G----A--C------------A---C-CWT-G----CAC-----------C-T-GC---GG---C-A-GC---T---C----G-GACC----TT--T--AT-TT-------------------G----G-----TC--A--------CG-----------A---------G--------R--------CA--------TG-C-T-GAT--G----------T-----C--A-T----------------------------TC---C-----GG---------------T--G--CA--------C---------------  1236
4390|dbj|E06203.1| C---TG---------Y---R-T----C-----A-A-CG-------------GC-G-T-KT--------------------------G--------C----T----GG-AC-------T-G-T------TTT--------C-------C-A-CGGYG-C---C--GG------------CT--C------------------G-A----A----------G----AC-----C----T-------------T--AGC-----------C---G--------G----------CC---CA-----------A-----------------------------AAG--G---C--------CCA-------AT-CA--C--C---C-AA-----AT-------------------------G-----------T-AC--------A-CCA---A-TG--TR--GA---T-C-A-----GGA----------C-C----TC------------GT-------C----G----GY------------TG------G-T-----C----G-----G---C---------G-----C----C-CCC-C------------------S-G--GG-----C-G-----C--GT---------T-----C----------------CTT-G----A--C------------A---C-CWT-G----CAC-----------C-T-GC---GG---C-A-GC---T---C----G-GACC----TT--T--AT-TT-------------------G----G-----TC--A--------CG-----------A---------G--------R--------CA--------TG-C-T-GAT--G----------T-----C--A-T----------------------------TC---C-----GG---------------T--G--CA--------C---------------  1236
7934|dbj|E10840.1| C---T---A------CC-CA-TC-T-C-T-------TGC---C-----TC--C-ATA-GA---A-G--G-TTAGC---G-----TCT----A--TC-AGCT---CAGCGT----C----AG--G---ATG----C--GGC-------C---TG-TG-CGTTT--GA---C-A--A-G--T--GG--CTT----TC-A--GTG-ACGG-A--G-C----TG----A--GAG-C----T----GG-----C-T--GGC-A--GA-G-GA----G-C--T-A-GC--T--T---CC-G--A-T-G--G----A-G--G-T-G-A--A-C--C-GC---GCGCAAGGCG---CCGG---G-CCG----C---TGTG-GCGGCGG-T-GA-T---GT---GA----G-----C---------AGGA--T-C-TC--GC----AAC-A-TCG---A--GGTTAACACT--G-CGACGTCCGGCTC----GGGTT-C--G--C-----A-TGAAAGCTGGGA-CC--CATT--TGC----A-T--A--TG--A-ATG-C--AATC--CTACAC-TG----A-AG-G--TGA-T-CT----CGTCC-CT-CAGAAGGGGC-T--TAC-A-AGG-AGG-A-GCATAGC-GGT-G-GAG-CCTC--A-C--TCCGT-CTA-A---CTC-GGTG-A--AGA----A-CTCTGG--C-GCT-GGCA-CCT--G--G-----CATGG----GATTTTTAGGCCG-T-CGT--TCGTGGCC-C--CCACC--AC-GT-A----AT--G---A----G--T-ATCCC-CC--ACCCTACG-CACCTCGAC-ATAACTGTCGGAGGT-CACGC-GCCACAGGGCA--CGCGAGTAAT-T-G-TGCGCGGGGACGGGTG--TACTCGGCC-CAG-TG-G-TGT-A------T-----TC-ATTGA-T-GG------GG---AAGGTGC--C-A--TG-CCACAT-G-T----TA--G  2924
dbj|D11397.2|HPCPN ------------------CA-TC-T-C--------------------------------------G--G---------G-----TCT----A--CC-AG-T---C----T----C-------------------C--G-C-------C---------CG------------A--A-G-----GG---------------G-G-A----A--G-------G----A--GA-----------------------------------------------T-A--C--T--T---C-------T---------A-G--G--------A-C--C-G-------------G---CCG---------------------------------A-T---------A----G---------------------T-T-TT--G-------------G---A--G------A----G-C-A-G------------GGGT-----G---------------GC--GG--------------C---------------------------TC--CT-------------------TG----------CG--C-CT-----A---------T-C-A-----------------C-GG--------CCT---A-T--TCC---C-A-A---C--------A----A----A-C----G--C-G---GG-G-CCT--G--------C------------TT--GGC-------------TG------------------T-A-----T--------------C-ATC-------A--CTA-G---CCTC-AC-A-----------GGT-C-----------GGG-A--C------AA--------------GA---------AC-------CA---G-G-T-----------------C----GA-T-GG------GG---A--------------G--------G-T----T----  1013
63|emb|AX008265.1| ----T---A-GAA-TTT-CA-TT-T-TGT-------TTT---T-----TT--C--TA-TC-----G--A-TTAA----A-----TAG----AATTCGAGCT---CGGTAC----C--CGGG--G---ATCC---C--A-CA----AGC---TG-T--CGTG---GA---C-AT-G-G--T--GG--C---------G--GGG-GCCC-ATTG-------G----G--GAG-T----C-----------C-T--GGC----G--G-GTCT-CG-CC-T-A--C--TATT---CC----A-T-G--G---TG-G--G---G-A--A-C--T-G----G--------G---CTAA---G---G----T---T-T----------T-GA-T-T-GT---GAT---G-----C-T-------A--C--T-C-TTT-GC--C-GGC-G-TCG---A-CGGGCA-TACCC-G-C-GTGTCAGGA------GGG------G--C-----A------GC--AG---C--C--T--C-C--G-A-T--A--CC--A-G-G----GG-C--CT-----TG------------TG--T-CC----C-T-C-TT-T---AG---C-C--C-C-G--GG-TCG---GC-T--C-AG--A-AAA-TCC---AGC--TC-G--TAA-A---C--------A--CCA----A-C---GG--CAGTT-GGCA-CATC-A--A-----CA--G----GA--CT---GCC----C-------TG---------A----AC--T-G-----C------A---------A-CG------A--CT----C-CCTC--C-A-AAC----AG-GGTTCTT-T-GCC-----GCA--C-----TA-T-T-C-TAC-----AA---------AC--A----CA---A-A-T----------------TC----AACT-CG---TCTGG---A---TGC--CCA---G---A-GC-GCT----TG--G  2237
bj|D13406.1|HPCPOLY C-C-T----------C---A------C-----A-A-CG---G-----G------G---G----G-G--------C---A-----C-G------------CT-------GC----C---------------C------G-C-------C---T--CA-C---C--A-----------G---------C---------G--G---G--T--T---C-------------G---C------G--GG--C--C-T----C-T----------T-------T-A--C--------ACC------T-GG-GC----CGT-C-T--------C--------------AG--A-----G--------A-------A--T------C---C-AG---C--T-----T---A-------T-A-----A-------------AC--------A--C-C---------A--A-----------T-----------G--------G-------CA---GT--T--GG------CA-CA---T--C-A----A--C---A---G---GA--C-----------------------TG----CC--------C----T-----------------G--AA----C-TGCA-A-T-G---A-C-----T-----C---C----C-------------T-----CCA----G-----A---C--T--GG-GT--------------T-T--C-T------T---GC-----C--------G--C---GCT-----GT--T--C-T-----A---------C---G-C-------A-------------C----AT-A---------G--------GTT------CA---A-------C-T-CGT-C-C---G----------G---A--------T-----GC---------------C------C--GG------GG---------CG--CA--TG-GC-C--------------A  1676
50|dbj|AB008443.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TA---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G-TC---G-----------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
5914|dbj|E09288.1| C-------A------C---G-T-GT-C-----A----G------------------------------------------------G-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------------------------T----C--------G--C-C--------TA-CAA-----C-A--------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TA---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------T--A------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GCCA-T-C--------G------------------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC--A--------------G---------------------------G------GG-------------C-------C-C--------------A  1361
54|dbj|AB008445.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G---------T-A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TG---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G-TC---G-----------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
58|dbj|AB008447.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TG---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G-TC---G-----------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
56|dbj|AB008446.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TG---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G-TC---G-----------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
48|dbj|AB008442.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TA---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G--------T--C--A---T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
5915|dbj|E09289.1| C-------A------C---G-T-GT-------------C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A-------C---A------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------------------------T----C--------G--C-C--------TA-CAA-----C-G--------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TG---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------T--A------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GCTA-T-C--------G------------------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG---------C-T-CA------------------------  1361
469|gb|AY070174.1| C-------A------C---G-T----------A-A---C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A---T---------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------------------------T----C--------G--C-C--------TA-CAA-----C-A--------------G---C-------T----C--T-A--GT--GG---------TG---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------T--A------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC---T----------G--------T--C--A---T-------------------G----G---------A-------------------T-A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1344
46|dbj|AB008441.1| C-------A------C---G-T----------A---T-C---------------------------------------A------GG-------------T----------------------------------------------C-------A-C-----------------------------C--------G-------C---A---------T--------G-G-C----T---TGG-------------------------------------G----------------A----------TA------T---G--A-T---------G----A-------T-G--------A-------A---------C-------------T---G-----G-------T---------------C-----AC--C-T---A--C----A------A-CA-----------------------G---C-------C----C-----TGGT--GG---------TA---T------------C-------G-C--A-G----------T-------------TG--------------C----T--C------------C-G-----------G---A---------------T-----C----------------------------CC---------------------------AC-AA--------------------------GC-----C--------G-TC---G-----------T-------------------G----G---------A-------------C-------A-T-------G--------G-----------------------T-----------G----------GC-----------------G--------------------------GG------GG-------------C-------C-C--------------A  1327
             ruler ......4010......4020......4030......4040......4050......4060......4070......4080......4090......4100......4110......4120......4130......4140......4150......4160......4170......4180......4190......4200......4210......4220......4230......4240......4250......4260......4270......4280......4290......4300......4310......4320......4330......4340......4350......4360......4370......4380......4390......4400......4410......4420......4430......4440......4450......4460......4470......4480......4490......4500......4510......4520......4530......4540......4550......4560......4570......4580......4590......4600......4610......4620......4630......4640......4650......4660......4670......4680......4690......4700......4710......4720......4730......4740......4750......4760......4770......4780......4790......4800......4810......4820......4830......4840......4850......4860......4870......4880......4890......4900......4910......4920......4930......4940......4950......4960......4970......4980......4990......5000
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2|ref|NC_004102.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF009606.1|AF009 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
67|emb|AX100563.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3754
gb|AF011751.1|AF011 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF011753.1|AF011 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTTTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCAGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-ACCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGGCACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
68|emb|AX663428.1| --GT---TG-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGACGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TTG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CCTAAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF011752.1|AF011 --GT---TG-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-TCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-ACC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTAGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGACGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|M67463.1|HPCCGAA --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTG-TGTG-TATA-ACCATC-TC--G-C--T-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-G-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGACGT--ATA-CCAATG-T--GG---ATCAA--GACC-TCG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF290978.1|AF290 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-ACC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCTGTGC---GCCG-GCA-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3823
809|gb|AY695437.1| --GC---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CGG----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TTACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGT-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-TC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CA--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-TC--T---A-A-G-GG-CCC-C--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GAG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-T-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3743
807|gb|AY695436.1| --GC---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CGG----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TTACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGT-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-TC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CA--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-TC--T---A-A-G-GG-CCC-C--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GAG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-T-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3753
b|M32084.1|HPCPOLYP --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGC-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GTA-GCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CTTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  2146
b|M62321.1|HPCPLYPR --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGC-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GTA-GCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CTTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
6028|dbj|E66593.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGC-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GTA-GCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CTTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF271632.1|AF271 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ACCACC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGC-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-G--CAA---G-GTA-GCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CTTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTAACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
075|gb|AF511948.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TC---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--T-A--A-C--AG-CC-TGC--GGG-ATTTAGCCG-TGGCCG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGACACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-T-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGC-TGGAGA-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-A-G-C--TGCCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-AG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTG-CCC----G--TT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCTC--GGCCC-AT-T---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3835
077|gb|AF511950.1| --GA---TA-GG------GG-C---AC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TATT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--G-C--GG-CC-TAC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-A---A--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-CCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-TGT-A-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TTCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-TAT--G-GCAAC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-C--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TTG-T-AG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-C--CAA---G-GCG-CCC----G--CT-C-ATTGGTACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGACGTCATTCCCGTGC---GCCG-GAG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3807
6384|dbj|E08264.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ATCACC-TG--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ACCTGGCCG-TGGCCG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAA----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AAGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TTACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGATAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGCGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TTCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAACG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCA--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
bj|D10749.1|HPCHCJ1 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ATCACC-TG--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ACCTGGCCG-TGGCCG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAA----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AAGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TTACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGATAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGCGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TTCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAACG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCA--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
8574|dbj|E08263.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTT-TATA-ATCACC-TG--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ACCTGGCCG-TGGCCG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAA----GGG-CCGG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AAGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TTACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGATAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGCGAGGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-TT-TTCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAACG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-G--TCA--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3835
076|gb|AF511949.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TC---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---AG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--AG-CC-TGC--GGG-ATTTAGCCG-TGGCCG-TAGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGACACTGC-TGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CG-A-T-G---G--CTT-GC-CCG-T-TT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGG---GA---A---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-TA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGC-A-TAATCAC--CAGCCTAA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGCCCAC-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-TT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACGGA--GACC-TCG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TCTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-C--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3836
029|gb|AY615798.1| --GG---CG-GG------GG-C---GC-TT---A-C-C--GG--CAC-CTA-CATT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCCCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TAC--GAG-ACCTGGCCG-TGGCTG-TGGAGCCAGTCGTCTTTT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-TGC-AT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCGA---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-GCC-GGCCG-A-T---GG-AAT-G--GC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AT-GCCC-ARCAGACAAGGGGC-CTCT-TAGGA-TGC-A-TAATCAC--CAGTCTGA--CCGGCC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTGG--A--G-GGTGAGATTCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-G-AC-TT-TCCT-G-GC-A--A-C--ATGC-A-T-----CAAC-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CA--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CTAATA-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-AG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-C--CAA---G-GCG-CCC----G--CT-C-ATTGACGCCC----TGCA-CTTGTGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCT-AT-C---T-CTTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3560
emb|AJ278830.1|HEC2 --GG---TG-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCCCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TAGAGCCAGTCGTCTTTT--C-C--CAG----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGGGGACACCGC-CGC-AT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-CCGA---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-GGCCG-A-T---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACAAGGGGC-CTTT-TGGGA-TGC-A-TAATTAC--CAGCCTGA--CCGGCC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTGG--A--G-GGTGAGGTTCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-G-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--CTGC-A-T-----CAAC-GGGG--T--GTGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CA--AGGAC-CAT--C-GCGTC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-C--GT-T-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-AG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-C--CAA---G-GTG-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGCA-CTTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TGG-C-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GACCT-AT-C---T-CTTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3835
23|emb|AX057094.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
gb|AF177040.1|AF177 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
21|emb|AX057090.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
gb|AF177038.1|AF177 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
22|emb|AX057092.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
20|emb|AX057088.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
gb|AF177039.1|AF177 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
gb|AF177037.1|AF177 --GT---TA-GG------GG-C---GC-TT---A-C-T--GG--CAC-CTA-TGTG-TATA-ACCATC-TC--A-C--C-CCTCT--T---CG-AGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ATCTGGCCG-TGGCTG-TGGAACCAGTCGTCTTCT--C-C--CGA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGATACCGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGTAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-TGG-GCC-AGCCG-A-C---GG-AAT-G--GT-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCCC-AGCAGACGAGAGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAGGTCCAG-AT-CGT-G-TCAAC-T-G-C--TACCCA-A-AC-CT-TCCT-G-GC-A--A-C--GTGC-A-T-----CAAT-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AA-CG--AGGAC-CAT--C-GCATC-A-CC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-C-AT-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--GG---ACCAA--GACC-TTG-T-GG-G-CTGG-C-CC--GC--TC-C-T--CAA---G-GTT-CCC----G--CT-C-ATTGACACCC----TGTA-CCTGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCATTCCCGTGC---GCCG-GCG-----A-GG-TGA-TAG-C-AGGGGTAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3847
dbj|D14853.1|HPCCGS A-GC---TG-GG------AG-C---AT-TT---G-C-C--GG--CAC-CTA-CATT-TACA-ACCACC-TT--T-C--C-CCGCT--C---CA-AGA-C-TGGGC--TCA--C-A--G-C--GG-TC-TGC--GCG-ACCTGGCGG-TAGCCACTGAACCC-GTCATCTTCT--C-C--CGG----ATG-GAAATCAA-GACT--AT----CA-CCTGGGGGGCGGATACTGC-GGC-TT--GTGGAGACAT-CAT-CA-A-C-G---GG-CT--GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGGAGA---GGG---AGA--GA---G---GTG-TTGC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-T---GC-CCT-G--AC-----TGAC--A-AAGGA-TGGAGGCTT-TTAG-C-CCCCA-TCACG-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGGGGT-CTCT-T-GGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CCGGTC-GGGACAAAA-ATCA-A-GTGG--A--G-GGGGAAGTCCAG-AT-TGT-G-TCTAC-C-G-C--AACCCA-G-AC-GT-TCTT-G-GC-T--A-C--TTGT-G-T-----TAAT-GGAG--T--TTGC--TG-GACTGTGT-A-TC-ATGGGG-C-CG--G---A-TCG--AGGAC-CAT--C-GCTTC-G-GCGTC-------G-GG-CCC-T--GT-G-AT-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GATT-T-GGT-GG-G-CTGG-C-CA--GC--GC-C-T--CAG---G-GAG-CGC----G--CT-C-CCTGACGCCG----TGCA-CATGCGGCGC-C--TCGGATC-TGTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCGGACGTCATTCCAGTGCG--GC-G-TCG-----G-GG-CGA-TAA-C-AGGGGAAGT--TTACT-A--TCT--CCCC--GGCCA-AT-T---T-CATA--TCTAAAGGGATCCTC  3835
6559|dbj|E08443.1| A-GC---TG-GG------AG-C---AT-TT---G-C-C--GG--CAC-CTA-CATT-TACA-ACCACC-TT--T-C--C-CCGCT--C---CA-AGA-C-TGGGC--TCA--C-A--G-C--GG-TC-TGC--GCG-ACCTGGCGG-TAGCCACTGAACCC-GTCATCTTCT--C-C--CGG----ATG-GAAATCAA-GACT--AT----CA-CCTGGGGGGCGGATACTGC-GGC-TT--GTGGAGACAT-CAT-CA-A-C-G---GG-CT--GC-CTG-T-TT-CCG-CCCGGAGA---GGG---AGA--GA---G---GTG-TTGC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-T---GC-CCT-G--AC-----TGAC--A-AAGGA-TGGAGGCTT-TTAG-C-CCCCA-TCACG-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGGGGT-CTCT-T-GGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CCGGTC-GGGACAAAA-ATCA-A-GTGG--A--G-GGGGAAGTCCAG-AT-TGT-G-TCTAC-C-G-C--AACCCA-G-AC-GT-TCTT-G-GC-T--A-C--TTGT-G-T-----TAAT-GGAG--T--TTGC--TG-GACTGTGT-A-TC-ATGGGG-C-CG--G---A-TCG--AGGAC-CAT--C-GCTTC-G-GCGTC-------G-GG-CCC-T--GT-G-AT-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GATT-T-GGT-GG-G-CTGG-C-CA--GC--GC-C-T--CAG---G-GAG-CGC----G--CT-C-CCTGACGCCG----TGCA-CATGCGGCGC-C--TCGGATC-TGTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCGGACGTCATTCCAGTGCG--GC-G-TCG-----G-GG-CGA-TAA-C-AGGGGAAGT--TTACT-A--TCT--CCCC--GGCCA-AT-T---T-CATA--TCTAAAGGGATCCTC  3835
321|gb|AY651061.1| --GT---TA-GG------GG-C---GC-TC---A-C-T--GG--CAC-CTA-TATT-TATA-ACCATC-TC--A-C--T-CCTCT--T---CG-GGA-C-TGGGC--GCA--C-A--A-C--GG-CT-TGC--AAG-ACCTAGCCG-TAGCTG-TGGAGCCAGTCGTCTTCT--C-C--CAA----ATG-GAGACCAA-G-CT-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGACACAGC-CGC-GT--GTGGTGACAT-CAT-CA-A-C-G---G--CTT-GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-CCAG---GA---G---ATA-CTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-T---GG-AAT-G--GC-C---T--C-TA-GGGGA-TGGAGG-TTGCTGG-C-GCCCA-TCACG-GCGT-AC-GCTC-AGCAGACAAGGGGC-CTCC-TAGGG-TGT-A-TAATCAC--CAGCCTGA--CTGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTGG--A--G-GGTGAAGTCCAG-AT-TGT-G-TCAAC-T-G-C--TGCCCA-A-AC-GT-TCTT-G-GC-G--A-C--GTGC-A-T-----CAAC-GGGG--T--ATGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGGG-C-CG--G---AACC---AGGAC-CAT--T-GCATC-A-TC--C---A-A-G-GG-TCC-T--GT-T-AT-T--CTA-ATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCGG--GG-G-CTGGAC-C---GC--TC-C-T--CAA---G-T-G-CTC----G-GCT-C-ACTGACACCC----TGGAGC-TGCGGCTC-C--TCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCATTCCCGTGCC--GC-G-GCG-----A-GG-TGA--AA-CCAGGGGCAGC--CTGCT-T--TCG--CCCC--GGCCC-AT-T---T-CCTA--TCTAAAGGGATCCTC  3835
15457|dbj|D84265.2| --GCGAATT-GG------AG-C---A--TGG--A-C-T--GG--AAC-ATA-CATC-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CCCCT--TAG-C---GA-C-TGGGCTTGC-----G--A-C--GG-CT-TGC--GAG-ATCTAGCTG-TCGCTG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT-CC-C--CA-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----CA-CATGGGGTGCTGATACCGC-TGC-CT--GCGGCGACAT-CAT-CGC--C-G---GT-CTT--C-CTG-TCG--CTG-CTAG-GC-----GG---GG---GA---ATTTATTGTTCC-T-CGG--CCCAGCCG-A-T---G--A-T-GTCAAGG---G--G--A-AGGGG-TGGAGA-CTTCTTG-C-TCCGA-TCACT-GCAT-AT-GCTC-AACAGACTCGGGGC-ATAG-T-GGG-CACCA-TCGTCAC--TAGCCTCA--CCGGCC-GAGACAAGA-AT-G-AAGTGG-AG--G-GG-GAGATTCAA-GT-CGT-T-TCCAC-G-G-C--CACACA-A-TC-TT-TCCTC--GC-C--A-CT-G-CC-G-T-----CAAC-GGGG--TC-CTG---TG-GACTGTAT-A-TT-ATGGTG-C-TG--G--CTC-T---AAGACAC-T--T-GC-TG-G-CC--CC--AAA-G-GA-CCC-G---T---GT-GC-C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--TG---ACCAA--GATC-TTG-T-AG-G-TTGG-C-CC--GC--CC-C-TG-CGG---G-G-G-CGC----G-G-T-C-CCTGACA-CCG---TGCT-CCTGTGGCTCAAG-T-G-ACC-TCTATCTGGTCACGA-G-A-AA-------TGCTGATGTTAT-CCCA-GCCC-GACGCA-G-----G-GG-AGA-TAACC--GCGC-TGC---T-CTTC--TCA-GCCC-ACGACCC-ATAA---G-C--AC-CTTAAAGGGGTCGTC  3835
15456|dbj|D84264.2| --GC---TTAGG----T--G-C---A--TGG--A-C-T--GG--TAC-ATA-CATC-TATG-ACCACC-TA--A-C--T-CCC-TTAT---C--TGA-C-TGGGCGTGT-----G--A-C--GG-CT-TAC--GAG-ACCTAGCCG-TCGCCG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT-CC-C--CT-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCCGACACGGT-CGC-GT--GCGGCGATAT---TAT--ATCTG---GG-CTC--C-CAG-T-AT-CAG-CCAG-G------AG--AGGT--AACTTG---ATT-TTCC-T-TGG-TCCT-GCTG-A-T---G--A-T-A-TACGG------GACG-GGGGA-TGG-CGTCTCCTTG-C--CCCAATCA-CAGCTT-AT-GCTC-AGCAGACCAGAGGC-TTAG-T-GGG-AACAA-TCGTCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GCGACAAAA-AT-G-AGGTGG-AG--G-GG-GAAATTCAG-GT-CGT-G-TCCAC-T-G-C--CACGCA-A-TC-TT-TCCT-T-GC-C--A-CT-A-CT-G-T-----CAAT-GGAG--TC-CTC---TG-GACGGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--GGTC-G-----AAAACGC-T--G-GC-AG-G-TC--CG--AAA-G-GG-CCC-A---T---AT-GC-C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--TG---ACCAG--GACC-TGG-T-GG-G-TTGG-C-C-A-GC--GC-CAC--CTG---G-G-G-C-CC---G-T-T-CACTCAC--TCCA---TGCA-CTTGTGGCTCAAG-T-G-ACC-TATATCTTGTGACAA-G-G-AA-------TGCTGACGTCAT-CCCT-GCAA-GGCGTA-G-----G-GG-CGA-CACCC--GTGC-AGCACTTCTTAG--TC-----CAA-GACCA-ATAA---G-C--AC-CTTGAAAGGGTCATC  3838
1993|gb|AY859526.1| --GG---TTGGG----C--G-C---T--TGG--A-C-T--GG--CAC-CTT-TATC-TATG-ACCATC-TC--G-C--C-CCCCTC-T---C--TGA-C-TGGGCTAGC-----G--A-C--GGACT--GC--GCG-ATCTGGCAG-TTGCAG-TCGAGCCGGTCATTTTCT-CT-C--CC-----ATG-GAGAAGAAAA--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCGGACACTGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-C-T-TG-A---GT--GGCCTC--C-CGG-T-GT-CAG-CGAG-GT---T-GG---GG---AATTTA---GTG-CTAC-T-GGG-GCCC-GC-GGA-T---G--A-T-A-TGCAG------CGCG-GAGGT-TGGAAG-CTTTTGG-C-TCCCA-TCACC-GCGT-AT-GCGC-AGCAAACGAGGGGC-CTAG-T-CGG-CACCA-TTGTGAC--CAGCCTAA--CCGGGC-GTGACAAAA-AT-G-AGGTCG-AG--G-GG-GAGGTACAG-GT-GGT-C-TCCAC-G-G-C--TACCCA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CC-T-CC-A-T-----TAAC-GGTG--TC-ATG---TG-GACTGTTT-A-TC-ATGG-GGC-CG--GTTC-A-----AAGACTC-T--C-GC-TG-G-AC--CG--AAA-G-GG-CCA-G---T---GT-GT-C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACAAG--GACC-TGG-T-AG-G-ATGG-C-C-A-TC--TC-C-C--CCG---G-GAG-C-AA---G-G-T-CGCTCAC--CCCA---TGTA-CTTGTGGCTCTAG-T-G-ACC-TCTATCTGGTCACGA-GGG-AG--------GCCGATGTTAT-CCCC-GCAA-GGCGCA-G-----G-GG-TGA-CAATC--GTGC-TGC-CCTCCT-C--TC---TCCTA-GGCCC-ATAA---G-C--AC-CTTGAAAGGCTCCTC  3804
emb|Y12083.1|HCV120 --GG---TTGGG----C--G-C---T--TGG--A-C-T--GG--TAC-TTT-TGTC-TATG-ACCACC-TC--G-C--C-CCCCTT-T---C--TGA-C-TGGGCTAGC-----G--A-C--GGACT--GC--GCG-ATCTGGCAG-TTGCAG-TCGAGCCGGTCATTTTCT-CT-C--CC-----ATG-GAGAAGAAAA--T-CAT----CA-CCTGGGGCGCGGATACTGC-CGC-GT--GCGGTGACAT-T-T-TG-A---GT--GGTCTC--C-CGG-T-GT-CAG-CGAG-GT---T-GG---GG---AATTTG---GTG-CTAC-T-GGG-ACCC-GC-GGA-T---G--A-C-A-TGCAG------CGCG-GAGGT-TGGAAG-CTTTTGG-C-TCCCA-TCACC-GCGT-AT-GCGC-AGCAGACGAGGGGC-CTAG-T-CGG-CACCA-TTGTGAC--CAGCCTAA--CCGGGC-GTGACAAAA-AT-G-AGGTCG-AA--G-GG-GAGGTACAA-GT-GGT-T-TCCAC-G-G-A--TACCCA-A-TC-CT-TTGT-G-GC-G--A-CC-T-CC-A-T-----TAAC-GGTG--TC-ATG---TG-GACTGTTT-A-TC-ATGG-GCC-CG--GTTT-T-----AAGACTC-T--C-GC-TG-G-AC--CG--AAA-G-GA-CCA-G---T---GT-GT-C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACTTG--GACT-TAG-T-AG-G-ATGG-C-C-A-TC--TC-C-C--CCG---G-GAG-C-AA---G-G-T-CGCTCAC--CCCA---TGTA-ATTGTGGCTCTAG-T-G-ACC-TCTATCTGGTCACGA-GGG-AG--------GCCGACGTCAT-CCCC-GCAA-GGCGCA-G-----G-GG-TGA-CAGCC--GTGC-TGC-CCTCCT-C--TC---TCCTA-GGCCC-ATAA---G-C--AC-CTTGAAAGGCTCCTC  3789
15454|dbj|D84262.2| --GG---TTGGG----C--G-C---C--TGG--A-C-T--GG--CAC-ATA-CATA-TACG-ATCATC-TA--G-C--T-CC--TC-T---CAGTGA-G-TGGGCGAGC-----G--A-C--GG-CT-TGC--GTG-ATCTAGCCG-TAGCTG-TTGAGCCAGTCATCTTTT-CC-C--CC-----ATG-GAGAAAAAGA--T-CAT----TA-CGTGGGGTGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGCGACAT-C-T-TG-A---GG--GGTCTC--C-CTG-T-GT-CCG-CGAG-AC---T-AG---GG---GACTTG---GTG-CTGC-T-GGG-ACCC-GC-GGA-T---G--A-C-A-TGC-G---T--CACG-GAGGT-TGGAAG-CTTCTGG-C-TCCCA-TCACC-GCAT-AC-GCCC-AACAGACGCGGGGA-CTGG-T-TGG-CACTA-TAGTGAC--TAGTTTGA--CCGGCC-GCGACAAGA-AT-G-AAGCTG-AG--G-GG-GAAGTGCAG-GT-TGT-A-TCAAC-A-G-C--CACTCAGAGT---T-TCCT-G-GC-G--A-CC-A-CT-A-T-----CAAC-GGTG--TC-CTA---TG-GACTGTTT-A-TC-ACGGTG-C-TG--GCTCGA-----AAAAC-C-T--T-GC-CG-G-AC--CA--AAA-G-GG-CCC-G---T---AT-GC-C-AGATGT--ATA-CAAATG-T--TG---ACCAA--GACC-TGG-T-GG-G-CTGG-C-C-A-GC--CC-C-C--CTG---G-GGG-C-TA---G-G-T-CACTTGC--CCCC---TGCA-CCTGTGGGTCTAG-C-G-ACC-TCTACCTGGTCACGA-GAG--G-------TGCTGATGTTAT-CCCT-GCAC-GTCGTA-G-----G-GG-TGA-TACTC--GCGC-TGC-TCTTTT-G--TC---CCCCA-GACCC-ATAA---G-C--AC-CCTCAAAGGCTCTTC  3851
19|emb|AX057086.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCCG-TTGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----TG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-TGC-TT--GTGGGGACAT-T-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGTGGC-CTTT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCTG-GG-GAAATTCAG-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--G-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TAG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-TA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAAC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
gb|AF177036.1|AF177 --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCCG-TTGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----TG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-TGC-TT--GTGGGGACAT-T-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGTGGC-CTTT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCTG-GG-GAAATTCAG-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--G-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TAG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-TA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAAC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
134|emb|AX057395.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCCG-TTGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----TG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-TGC-TT--GTGGGGACAT-T-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGTGGC-CTTT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCTG-GG-GAAATTCAG-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--G-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TAG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-TA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAAC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
62|emb|AX057317.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCCG-TTGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----TG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-TGC-TT--GTGGGGACAT-T-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGTGGC-CTTT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCTG-GG-GAAATTCAG-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--G-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TAG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-TA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAAC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
bj|D00944.1|HPCPOLP --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--A-T--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCCG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAAAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-TGC-TT--GCGGGGATAT-C-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-CCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AT-GCCC-AGCAGACACGCGGC-CTTT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAGATTCAG-GT-CCT-G-TCCAC-G-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--AACC-A-T-----CT-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-A--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TAG-T-GG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CCG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TATACCTGGTCACGC-G-A-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GAGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
65|dbj|AB047641.1| --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--AGC--C-CC-AT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---C-A--A-T--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCAG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GTGGGGACAT-A-C-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CTG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACGCGGGGT-CTTT-T-GGG-CGCTA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATTCAG-GT-CCT-G-TCTAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CG-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGGG-C-TG--G--CAA-C---AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-A--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-GG-A-GTGG-C-CCT--C--CC-CTC--CTG---G-G-A-C-TA---A-G-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGACGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGT----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCA-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCA-CT-T---T-CG-AC-CTTAAAAGGGTCCTC  3846
893|gb|AY746460.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--TAC-TTA-CATC-TATG-ATCACC-TC--AGC--C-CC-AT-GT---CG--GA-C-TGGGC-CGC---T-A--A-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTTGCGG-TCGCCG-TAGAACCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGGGCGGAGACGGC-CGC-AT--GCGGGGACAT-C-C-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-CCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-CGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGT-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACA-GCTT-AC-GCTC-AGCAAACACGGGGT-CTTT-T-GGG-CACTA-TAGTGGT--GAGTATGA--CGGGGC-GCGACAAGACG--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATCCAG-GT-CCT-G-TCCAC-G-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----AT-CGGGGG--TT-TTA---TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ATT-CCAGCG-C--TG---AGGGG--GACT-TGG-T-AG-G-ATGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CCG---G-G-A-C-TA---A-G-T-C-CTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGACGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3849
gb|AF169004.1|AF169 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ATCATC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-C-TGGGC-TGC---C-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCCG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CTG-T-GT-CCG-CCCG-GC---TAGG-CCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACT-GCCT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGC-CTCT-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-GCAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-G-TCTAC-G-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TK-CGGGGG--TC-TTG---TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-TT--C---ACG-G-GG-TCC-A--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--CG---AGGGA--GACT-TGG-T-GG-G-GTGG-C-CRA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-G-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTATCTGGTCACGC-G-A-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCA-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
gb|AF238484.1|AF238 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CA--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--A-T--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCCG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GC-C--CA-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACCGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TATA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CAG-CTCG-AC---TCGG-CCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-CGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTTG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACTCGAGGT-CTCT-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GTGATAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAGATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--AACC-A-T-----TT-CGGGGA--TC-CTG---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-TT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-A--C-AGATGT--ATT-CGAGTG-C--CG---AGGGA--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CNA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTATCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTGCT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3812
gb|AF238483.1|AF238 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-C-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCCATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACAGC-CGC-AT--GCGGGGACAT-C-C-TACA-C-G---GA-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-CCGG---GA---G---GTC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-TGCCA-TAGTGGT--AAGCATGA--CGGGGC-GAGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAGATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-A-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TT-CAGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-A--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GCAG-GCGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3812
gb|AF238482.1|AF238 --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--A-CCTAT-GT---CG--GA-C-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCCATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-CCTGGGGAGCAGAGACAGC-CGC-AT--GCGGGGATAT-C-N-TGCA-C-G---GG-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCTC-AGCAGACACGAGGC-CTCT-T-GGG-CGCTA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-G-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--AACC-A-T-----TT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CCG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGTA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GGAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3812
gb|AF238481.1|AF238 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--A-C--GG-CC-TGC--GAG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-AT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TCGG---GA---G---ATT-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-TAC-C---T--C-TA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACC-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACGCGAGGT-CTCT-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--CAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-AT-CCT-G-TCCAC-G-G-T--CACCCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TG-CGGGGG--TC-CTA---TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAAACCC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AAATGT--ACT-CAAGTG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-GG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3812
gb|AF238485.1|AF238 --GC-CTTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-TATC-TATG-ACCACC-TC--G-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---C-A--A-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TAGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGGGCGGAGACGGC-CGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TACA-T-G---GA-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TCGG---GA---G---ATT-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-C---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACC-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGAC-GCGACAAGACA--G-A-GCAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACCCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACCGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-T---AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--TG---AAGGA--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCT-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGACGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CG-AC-TTTGAAGGGGTCCTC  3812
gb|AF169003.1|AF169 --GC-ACTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-CTA-CATT-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAACCYATCATCTTCA-GC-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGGGCAGARTCGGC-CGC-AT--GCGGGGACAT-T-Y-TACA-T-G---GA-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-T---T--C-CA-AGGGG-TGGCGG-CTTCTTG-C-TCCCA-TCACC-GCCT-AC-GCCC-AGCAAACACGAGGT-CTTT-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGAC-GCGACAAGACA--G-A-ACAC--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--AACC-A-T-----TT-CGGGGA--TC-TTA---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--C-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-TG-G-ATGG-C-CTA-GC--CC-C-C--CTG---G-A-A-C-TA---A-A-T-C-TCTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGGGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GCTC-GGAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GAGG-AGCA-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCC-YT-T---T-CA-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3843
73|dbj|AB047645.1| --GC-CCTT-GG----T-AG-----A--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCCAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TCGCCG-TAGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGGGCGGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-C-TACA-C-G---GA-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-GC---TCGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AAGGG-TGGAGG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACC-GCTT-AC-GCTC-AGCAGACACGAGGC-CTCC-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--G--A-C--ATCC-A-T-----TG-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-CG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-A--GT-C-AC-G--C-AAATGT--ATT-CAAGTG-C--CG---AGGGG--GATT-TGG-T-GG-G-ATGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-G-T-C-TTTGG-AGCCG---TGTA-CGTGTGGATC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-A-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GTTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTACT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCTTC  3843
gb|AF169005.1|AF169 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--T-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCCG-TGGAGCCCATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACGT-C-T-TGCA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TTGG-CCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-TA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTTG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-CGCTA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GTGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CCT-A-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TT-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTTT-A-TC-ATGGAG-C-TG--G--CAA-T---AAAACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---GCG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGCG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CATGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACTTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCCC-GAAG-ACGA----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCTTC  3846
71|dbj|AB047644.1| --GC-CCTT-GG----T-AG-----A--TGG--T-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCAGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TATA-C-G---GA-CTT--C-CTG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAACTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCCT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-CGCCA-TAGTAGT--GAGCATGA--CGGGGC-GAGACAAGACA--G-A-GCAG--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CTT-G-TCCAC-A-G-T--CAGTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TT-CGGGGG--TC-TTG---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAA-C-TG--G--CAA-T---AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-A--C-AGATGT--ATT-CAAGTG-C--CG---AAGGG--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GT--CC-T-C--CCG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TATACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-CTACT-C--TC---CCCGA-GGCCT-CT-T---T-CG-AC-CCTGAAGGGATCATC  3846
63|dbj|AB047640.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TTTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-GT--GCGGGGACAT-C-T-TGCA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACC-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-CTCTA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GTGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAGGTCCAA-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----TT-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACAC-T--A-GC-CG-G-CT--C---GCG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGCG-C--CG---AGGGG--GACT-TGG-T-CG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGTA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTATTTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-CTGCT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
gb|AF169002.1|AF169 --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ATCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---C-A--G-T--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCAG-TCGCTG-TGGAGCCTATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-TAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GCGGGGACAT-C-T-TACA-C-G---GA-CTT--C-CTG-T-GT-CCG-CCCG-RC---TCGG-TCGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTTG-C-CCCCA-TCACC-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGAGGY-CTCT-T-GGG-YGCTA-TAGTGGT--GAGTATGA--CGGGGC-GTGACAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAGATCCAG-GT-CCT-G-TCCAC-G-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTTG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TC-TTA---TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-T---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-A--GT-C-AC-C--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--CG---AGGGA--GACT-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-A-A-C-TA---A-A-T-C-ATTGG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACCTGGTCACGC-G-C-AA-------CGCTGACGTTAT-CCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTGCT-C--TC---CCCGA-GACCT-CT-T---T-CC-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
67|dbj|AB047642.1| --GC-CCTT-GG----T-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-C-TGGGC-TGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GGG-ACTTGGCGG-TCGCTG-TGGAGCCCATCATCTTTA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----TG-CCTGGGGAGCGGAGACGGC-CGC-AT--GCGGGGATAT-C-C-TACA-C-G---GA-CTC--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TAGG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAGG-CTTCTCG-C-CCCCA-TCACT-GCTT-AC-GCCC-AGCAGACACGGGGT-CTCT-T-GGG-CACCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACA--G-A-ACAT--GCCG-GG-GAAATCCAA-GT-CTT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--ATCC-A-T-----CT-CGGGGG--TC-CTG---TG-GACTGTTT-A-TC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACCC-T--A-GC-CA-G-CT--C---ACG-G-GG-CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--CG---AGGGG--GATC-TGG-T-AG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-A-T-C-TTTGG-AGCCG---TGTA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TCTACCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGACGTCAT-CCCG-TCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-GGCG-TTACT-A--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CG-AG-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
69|dbj|AB047643.1| --GC-CCTT-GG----T-AG-----A--TGG--A-C-T--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--C-CCTAT-GT---CG--GA-T-TGGGC-TGC---C-A--G-T--GG-CC-TAC--GGG-ACCTGGCGG-TTGCCG-TGGAGCCTATTATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCAGAGACGGC-CGC-GT--GTGGGGACGT-T-C-TACA-C-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-TCAG---GA---G---ATC-CTCC-T-TGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTTCTCG-C-CCCTA-TCACC-GCTT-AC-GCTC-AACAGACACGAGGT-CTCT-T-GGG-TACTA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGATAAGACA--G-A-ACAG--GCCG-GA-GAGATCCAG-GT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CACTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--GTCC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTA---TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CT--C---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGTG-C--CG---AGGGG--GACC-TGG-T-GG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-GA---A-G-T-C-TTTAG-AGCCG---TGCA-CGTGTGGAGC-GG-TCG-ACC-TGTACTTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GCTC-GAAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCG-TTGCT-C--TC---CCCGA-GACCC-CT-T---T-CA-AC-CCTGAAGGGGTCCTC  3843
61|dbj|AB047639.1| --GC-CCTT-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-T--GG--CAC-CTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--A-C--A-CCTAT-GT---CG--GA-C-TGGGC-CGC---T-A--G-C--GG-CC-TGC--GCG-ACTTAGCGG-TCGCCG-TGGAACCCATCATCTTCA-GT-C--CG-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----CG-TCTGGGGAGCGGAGACGGC-TGC-AT--GTGGGGACAT-T-C-TACA-T-G---GA-CTT--C-CCG-T-GT-CCG-CCCG-AC---TCGG-CCAG---GA---G---ATC-CTCC-T-CGG--CCCAGCTG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACT-GCTT-AT-GCCC-AGCAAACACGAGGC-CTCC-T-GGG-CGCCA-TAGTGGT--GAGTATGA--CGGGGC-GTGACAGGACA--G-A-ACAG--GCCG-GG-GAAGTCCAA-AT-CCT-G-TCCAC-A-G-T--CTCTCA-G-TC-CT-TCCTCG-G--A--A-C--AACC-A-T-----CT-CGGGGG--TT-TTG---TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-C---AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CT--T---ACG-G-GG-TCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CGAGTG-C--TG---AGGGG--GACT-TGG-T-AG-G-CTGG-C-CCA-GC--CC-C-C--CTG---G-G-A-C-CA---A-G-T-C-TTTGG-AGCCG---TGCA-AGTGTGGAGC-CG-TCG-ACC-TATATCTGGTCACGC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GGAG-ACGC----G-GG--GA-CAAGC--GGGG-AGCA-TTGCT-C--TC---CCCGA-GACCC-AT-T---T-CG-AC-CTTGAAGGGGTCCTC  3846
08|dbj|AB031663.1| --AC-CCTT-GG----T-AA-----A--TGG--A-C-T--GG--CAC-ATA-CATC-TATG-ATCACC-TC--T-C--C-CCAAT-GT---CA--GG-T-TGGGC-TGC---T-A--G-T--GG-GC-TAC--GCG-ACCTCGCGG-TTGCTG-TAGAACCCATTGTTTTCA-GC-C--CA-----ATG-GAGAAAAAAG--T-CAT----TG-TGTGGGGAGCGGAGACGGC-AGC-GT--GTGGTGACAT-C-T-TGCA-C-G---GG-CTG--C-CGG-T-CT-CCG-CCCG--C---TTGGGTCAG---GA---G---GTG-CTGC-T-GGG--CCCAGCAG-A-C---G--AGT-A-CAC-T---T--C-CA-AGGGG-TGGAAA-CTTCTTG-CGCCC-A-TCACC-GCTT-AT-GCCC-AGCAGACGCGTGGT-TTGC-T-GGG-TACTA-TAGTGGT--AAGTATGA--CAGGGC-GTGACAAGACG--G-A-ACAA--GCTG-GA-GAGATCCAG-GT-CTT-G-TCCAC-G-G-T--CACTCA-A-TC-AT-TCCTCG-G--G--A-CG-A-CA-A-T-----CT-CGGGAA--TC-CTG---TG-GACGGTCT-T-CC-ACGGCG-C-TG--G--GAA-C---AAAACGC-T--A-GC-TG-G-CT--C---ACGAG-GG-CCT-G---T-T-AC-G--C-AGATGT--ATT-CCAGCG-C--CG---AGGGG--GACC-TTG-T-GG-G-GTGG-C-CCA-GC--CC-T-C--CTG---G-T-A-C-TA---G-G-T-C-TTTGG-ATCCT---TGCA-CGTGTGGCGC-TG-TTG-ACC-TCTACCTTGTCACCC-G-G-AA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GCTC-GGAG-ACAG----G-GA--GACCG-AC--GAGG-GGCA-TTGCT-C--TC---CCCAA-GGCCT-CT-T---T-CA-AG-TTTGAAGGGGTCCTC  3847
3141|dbj|D50409.1| TCAC-CCTT-GG----C-AA-----G--TGG--A-C-A--GG--CAC-ATA-CATC-TATG-ACCATC-TA--T-C--C-CCCAT-GT---CA--GA-C-TGGGC-AGC---C-G--A-C--GG-CC-TGC--GCG-ACCTAGCGG-TGGCTG-TCGAGCCTATCGTCTTCA-GC-C--CA-----ATG-GAGAGGAAAG--T-CAT----CG-TGTGGGGGGCGGAGACGAC-GGC-TT--GTGGTGACAT-C-A-TACA-C-G---GG-CTT--C-CCG-T-CT-CTG-CCCG-GC---TCGG-CCAA---GA---G---GTC-CTGC-T-GGG--CCCTGCTG-A-T---G--GAT-A-CAC-C---T--C-TA-AAGGG-TGGAGA-CTTCTCG-C-CCCTA-TCACC-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACCCGAGGG-TTGC-T-GAG-CGCCA-TAGTGGT--GAGCATGA--CGGGGC-GCGACAAGACG--G-A-CCAG--GCTG-GG-GAGATTCAG-GT-TTT-G-TCCAC-T-G-T--TACACA-A-TC-TT-TCCTTG-G--A--A-C--ATCA-A-T-----CT-CAGGGG--TT-CTG---TG-GACCGTCT-T-CC-ACGGTG-C-CG--G--AAA-C---AAAACGC-T--G-GC-TG-G-TT--C---CCGTG-G--CCC-G--GT-C-AC-G--C-AGATGT--ACT-CCAGCG-C--CG---AGGGA--GACC-TCG-T-GG-G-ATGG-C-CTA-GT--CC-C-C--CTG---G-T-A-C-CA---G-A-T-C-CCTGG-AACCT---TGCA-CTTGCGGGGC-AG-TTG-ACC-TCTACCTTGTCACTC-G-G-AA-------CGCCGATGTCAT-CCCG-GCCC-GGAG-ACGG----G-GG--GATCGGA---GAGG-AGCG-CTGCT-C--TC---CCCGA-GGCCC-CTGTCC-T-C-----CCTCAAGGGGTCGTC  3846
gb|AF238486.1|AF238 TCAC-CATG-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--T-C--C-CCTTT-AT---CA---ACT-TGGGC-AGC---CCA--G----GG-TT-TGC--GGG-ACTTGGCAG-TCGCCG-TGGAGCCTGTGGTGTTCA-GC-C--CG-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----TG-TGTGGGGGGCTGAGACAGT-GGC-AT--GTGGAGACAT-C-C-TGCA-T-G---G--CCT--C-CCGGT-TT-CCG-CGAG-GC---TAGG-TAGA---GA---G---GTT-CTGC-T-CGG--CCCTGCCG-A-T---A--GCT-A-CAC-C---T--C-GA-AGGGG-TGGAAG-CTCCTAG-C-TCCCA-TTACT-GCCT-AC-ACTC-AGCAGACTCGTGGC-CTCC-T-GGG-TGCTA-TCGTGGT--CAGCCTAA--CGGGCC-GCGACAAGA-AC-G-A-GCAG--GCTG-GA-CAAGTCCAG-GT-TCT-G-TCTTC-C-G-T--CACACA-A-TC-TT-TCTTGG-G--A--A-C--ATCT-A-T-----TT-CGGGGG--TC-CTC---TG-GACGGTAT-A-TC-ACGGAG-C-TG--G--CAA-T---AAGACCT-T--G-GC-TG-G-CC--C----CAAA-GG-ACC-A--GT-C-AC-T--C-AGATGT--ACA-CCAGCG-C--AG---AGGGG--GACC-TCG-T-GG-G-ATGG-C-CTA-GC--CC-C-C--CCG---G-G-A-C-TA---A-G-T-C-GTTAG-ACCCC---TGTA-CCTGTGGGGC-CG-TGG-ACC-TCTACCTGGTCACCC-G-A-AA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTCC-GGAGGA-A-----A-GA-TGA-CCGAC--GGGG-TGCA-CTACT-C--TC---GCCGA-GGCCT-CT-C---T-CA-AC-CCTCAAAGGATCATC  3810
dbj|D10988.1|HPCJ8G TCAC-CATA-GG----C-AG-----A--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TACG-ACCACC-TC--T-C--C-CCTTT-AT---CA---ACT-TGGGC-GGC---CCA--G----GG-TT-TGC--GGG-ACCTGGCAA-TCGCCG-TGGAGCCTGTGGTGTTCA-GC-C--CA-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----TG-TGTGGGGGGCTGAGACAGT-GGC-GT--GTGGAGACAT-C-C-TGCA-T-G---G--CCT--C-CCGGT-CT-CCG-CGAG-GC---TAGG-TAGG---GA---G---GTT-CTGC-T-CGG--CCCTGCCG-A-C---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTCCTAG-C-TCCCA-TTACT-GCTT-AC-ACTC-AGCAAACTCGTGGT-CTCC-T-GGG-TGCTA-TCGTGGT--CAGCCTAA--CGGGCC-GCGACAAAA-AT-G-A-GCAG--GCTG-GG-CAGGTCCAG-GT-TCT-G-TCCTC-C-G-T--CACACA-A-AC-TT-TCTTGG-G--G--A-C--ATCC-A-T-----TT-CGGGCG--TC-CTC---TG-GACAGTAT-A-TC-ACGGGG-C-TG--G--TAA-T---AAGACCT-T--G-GC-CG-G-CC--C----CAAG-GG-ACC-A--GT-C-AC-T--C-AGATGT--ACA-CCAGCG-C--AG---AAGGG--GACC-TCG-T-GG-G-ATGG-C-CTA-GT--CC-C-C--CCG---G-G-A-C-TA---A-G-T-C-ATTGG-ACCCC---TGTA-CCTGCGGGGC-CG-TAG-ACC-TCTACCTGGTCACCC-G-A-AA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTCC-GGAGGA-A-----A-GA-TGA-CCGAC--GGGG-TGCA-TTACT-C--TC---GCCAA-GGCCC-CT-C---T-CA-AC-CCTCAAAGGATCATC  3847
41|dbj|AB030907.1| TCAC-CATG-GG----C-AG-----G--TGG--A-C-C--GG--CAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TC--T-C--C-CCCTT-GT---CA---ACT-TGGGC-GGC---CCA--G----GG-TT-TGC--GGG-ACCTGGCGG-TTGCCG-TGGAGCCTGTCGTGTTCA-GC-C--CA-----ATG-GAGAAGAAGG--T-CAT----CG-TGTGGGGGGCTGAGACAGT-GGC-AT--GTGGAGACAT-C-C-TGCA-T-G---G--CCT--C-CCGGT-TT-CCG-CGAG-GC---TAGG-TAGG---GA---A---GTT-CTGC-T-CGG--CCCTGCCG-A-T---G--GCT-A-CAC-C---T--C-CA-AGGGG-TGGAAG-CTCTTAG-C-CCCCA-TCACT-GCCT-AC-ACTC-AGCAGACTCGTGGC-CTCC-T-GGG-TGCCA-TTGTGGT--CAGCCTAA--CTGGCC-GCGACAAAA-AT-G-A-GCAG--GCCG-GG-CAGGTCCAG-GT-TCT-G-TCCTC-C-G-T--CACACA-A-TC-CT-TCTTGG-G--G--A-C--ATCT-A-T-----TT-CGGGGG--TT-CTC---TG-GACGGTAT-A-TC-ACGGGG-C-TG--G--TAA-C---AAGACCT-T--G-GC-TA-G-CC--C----CAGA-GG-ACC-A--GT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAGCG-C--AG---AGGGG--GACC-TCG-T-GG-G-ATGG-C-CTA-GT--CC-C-C--CCG---G-G-A-C-TA---A-G-T-C-ATTAG-ACCCC---TGTA-CCTGCGGGGC-CG-TGG-ACC-TCTACCTGGTCACCC-G-A-AA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GTCC-GGAGGA-A-----A-GA-TGA-TAGAC--GGGG-TGCA-TTGCT-G--TC---GCCAA-GGCCT-CT-C---T-CA-AC-CCTCAAAGGATCATC  3847
emb|Y11604.1|HCV4AP AAGC--A---GG------GG-C---C--TG---A-C-T--GG--TAC-TTA-CATC-TATG-ACCACC-TT--A-C--T-CCCAT-GT---CA--GA-T-T-GGC-CGC---CTT--A-C--GG-CC-TCC--GCG-ATTTGGCGG-TGGCCC-TAGAGCCAGTTGTGTTCACGC-C--C------ATG-GAGAAGAAAG--T-CAT----CG-TCTGGGGCGCTGACACCGC-TGC-GT--GCGGAGACAT-C-A-TA-A--GGG--GA--TT-AC-CTG-T-TT-CGG-CCAG-GT---TGGG--CAAT--GA---G---ATC-TTGC-T-CGG-ACC-AGCCG-A-TACAG--A---A--AC-A---T--C-AA-AGGGG-TGGAGA-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACA-GCAT-AC-GCNC-AGCAGACCCGCGGC-TTGT-T-CAG-CACCA-TCGTAAC--GAGCCTCA--CTGG-CAGGGACACCA-AT-G-A-G-AA---TTGTGGCGAAGTGCAG-GT-CTT-A-TCCAC-C-G-C--TACGCA-G-TC-CT-TCCT-G-G--GT-A-CT-G-CG-G-T-----TAAC-GGCG--TG-ATG---TG-GACCGTCT-A-CC-ACGGGG-C--G--GG-TGC-C---AAGAC-CATC-A-GC--G-G-CC--CG--AAG-G-GA-CCT-G---T-CAAT----C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--TG---ACCAA--GACT-TGG-T-GG-G-GTGG-C-C-A-GCA-CC-C-C--CCG---G-A-G-T-CA---G-A-T-CTCTTGC--TCCG---TGCA-CCTGCGGCTC-GG-CAG-ACT-TGTATCTAGTCACCA-G-G-CA-------CGCGGATGTAATACCCGTGCGCAGGAG-A-------G-GA--GA-CA-CC-AGAGG-AGC---T-CT-C--TTGAGCCCTA-GACCA-AT-A---T-CC-ATTCTT-AAGGGATCTTC  3773
15455|dbj|D84263.2| --GC---T--GG------GG-----GCATGG--A-C-C--GGG--AC-CTA-CATC-TATG-ATCATC-TA--G-CACC-CCT-T--T---C---CA-CATGGGCGAGC-----G--A-C--GG-TC-TCC--GCG-ATCTCGCGG-TCGCCG-TGGAGCCAGTCACCTTCT--CGC--CT-----ATG-GAGAAGAAAA--T-TAT----CACC-TGGGGTGCAGACACTGC-AGC-GT--GTGGCGATATCC-T-GGC--TGG---G--CTT--C-CGG-T-CT-CTG-C----ACGCTTGGG-TCA-TTTGC--------TC-TTCC-T-TGG-GCC-GGCCG-A-T---G--A-T-ATGA-AG---A--G-CA-TGGGC-TGGAGA-CTACTTG-C-TCCCA-TTACC-GCGT-ACTGC-C-AACAGACTCGTGGA-TTAC-T-GGG-AAC-AATTGTTAC--CAGCCTCA--CCGGCC-GGGATAGGA-AT-GTG-GTTG-AA--G-GA-GAGATACAA-GT-GCT-C-TCCACAGCGAC--C---CA-G-TC-TT-TCCT-GGG--T--A-CC-G-CC-A-T-----CAAC-GGGG--TG-ATG---TG-GACGGTCT-A-CC-ATGGTG-C-TGG-A--T-C-C---AAGACAC-T--A-GC-TG-G-CC--CT--A-A-G-GG-ACC-A--GT---GT-G--CCAGATGT--ACA-CCAACG-T--GG---ACCAG--GA-CATGG-T-TG-G-CTGG-C-CT--GCACCT-C-C--C-G---G-C-A-C-TA---G-G-T-CGTTGAC--CCCG---TGTA-CATGCGGGGCCAG-C-G-ACC-TGTATCTGGTAAC-CAG-G-AA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GC---G-AG-ACGT-A--GAGG-CGA-CACTC--GTGCCGG---CT--TGC--TTAG-CCCCA-GAC-CGCTGA-G---C--ACGCTC-AAGGGATCGTC  3826
dbj|D63822.1|HPCJK0 --GC---T--GG------AT------CTTGG--A---C--GGG-CAC-CTA-CATC-TATG-ACCACC-TG--G-T--C-CCT-C--T-A-CG--CA-CCTGGGCCAGC-----G--A-C--GG-CC-TAC--GTG-ATCTTGCTG-TCGCAG-TGGAACCCGTCGTCTTTT--CGC--CT-----ATG-GAGAAGAAAG--T-TAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACTGC-AGC-CT--GCGGGGACATTC-T-CGC---AG---GT-CTC--C-CTG-T-TT-CCG-CCAG-ACG---AGG--CAACTTGA--------TC-CTTC-T-CGG-ACC-CGCTG-A-T---G--A-C-GTTA-AG---G--A-CA-AGGGT-TGGTCA-TTGCTTG-C-TCCAA-TTA-CAGCCT-AC-GC-CCAACAGACGCGCGGG-TTGC-T-GGG-TAC-AATAGTTAC--CAGCCTCA--CCGGCC-GTGACAAGA-AT-G-A-G--GCAGCTG-GC-GAGATACAA-AT-CCT-C-TCAAC-G-G-C--CACTCA-A-AC-TT-TCCT-G-G--C--AACCTG--T-G-T-----TAAC-GGTG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-AGG-G--T-C-G---AAGAC-C-TT-G-GC-AG-G-GC--CC--A-G-G-GG-GCC-C--GT---CT-G--CCAGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ATCAA--GA-CATGG-T-TG-G-CTGG-C-CT--GC---T-C-CGGCAG---G-C-A-C-CA---G-G-T-CGT--AC--A-CGCCTTGCA-CATGTGGCGCAAG-T-G-ACC-TCTACCTCATCACGC-G-GCAA--------GCTGATGTCAT--CC---C-----AGCACGTCGTCGCGG-CGA-TAATC--GAGCCGGT--CT--TA---TCAG-CCC----AC-GGCCGATA-TCC--ACTCTC-AAGGGGTCGTC  3844
gb|AF064490.1|AF064 --CC---TT-GG----T-AG-----GC-TG---A-C-C--GGA--AC-GTA-CATT-TATG-ACCACC-TT--G-C--C-CC--C-ATGA-AG--GA-T-TGGGC-AGC-----G--T-C-CGG-GC-TGC--GCG-ACTTAGCAG-TGGCCA-CGGAGCCCATCATATTCT--C-CC-CT-----ATG-GAGACGAAGG--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCTGACACGGC-CGC-AT--GTGGGGACATAC-T-TGC--C-G---GC-CTY--C-CTG-T-AT-CAG-CTAG-GCG---AGG-CCA-T--GA---A---ATC-TTCY-T-GGG-GCC-AGCCG-A-T---G--A-C-ATCAGAG---A----GG-CGGGC-TGGCGA-CTTCTCG-C-CCCTA-TCACC-GCGT-AT-GCGC-AGCAGACGCGAGGGGT-GC-T-GGG-CGCTA-TAAT--CGTCAGCCTAA--CCGGCC-GGGACAAAA-AT-GAA-GCCG-AG--G-GG-GAGGTGCAG-GT-CCT-A-TCCAC-G-G-CAACA--CA-A-ACATT-CCTT-G-G--T--A-CTTG--C-A-T-----CAAT-GGGG--TG-ATG---TG-GACAGTCT-T-CC-ACGGGG-C-CG--G--CGC-T---AAGACCC-TT---GC-GG-G-CC--CC--A-A-A-GG-CCC-A--GT-G-GT-G--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---A-CAAA-GATC-TGG-T-GG-G-ATGG-C-CT--AC-CCC-C-C--CCG---G---A----AC--GCGCT-CGCTCAC--TCCG---TGCA-CTTGCGG-ATCGG-C-GGACC-TGTACCTGGTTAC-CAG-GCAT--------GCAGACGTCGT-TCCA-GCTC-GTAG-ACG-----G-GG-CGA-CACTC--GTGCCT-C--CC--TGC--TCAG-CCCGA-GACCCATC-A-G-C-T--AT-CTC-AAGGGTTCATC  3743
emb|Y13184.1|HCV148 --CC---TT-GG----T-AG-----GC-TG---A-C-C--GGA--AC-CTA-CATT-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC--C-ATGA-AG--GA-T-TGGGC-AGC-----G--T-C-TGG-GC-TCC--GCG-AATTAACGG-TGGCCA-CAGAACCCATCGTATTCT--C-CG-CG-----ATG-GAGACGAAGG--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCTGACACGGC-CGC-GT--GTGGGAACATAC-T-TGC--T-G---TT-CTT--C-CGG-T-AT-CAG-CTAG-ACG---GGG-CCG-C--GA---A---ATT-TTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-C---G--A-C-ATCA-AG---A----CGTCGGGT-TGGCGA-CTCCTCG-C-CCCTA-TCACC-GCGT-AT-GCGC-AGCAGACGCGAGGGGT-AC-T-GGG-CGCCA-TAGTT-C-TCAGCCTGA--CCGGCC-GGGACAAAA-AT-GAA-GCCG-AG--G-GT-GAGGTGCAG-TT-CTT-A-TCCAC-G-G-CAACA--CA-A-ACGTT-TCTT-G-G--C--A-TTTG--T-A-T-----CAAT-GGAG--TG-ATG---TG-GACACTCT-T-CC-ATGGGG-C-CG--G--TTC-T---AAGACCC-TT---GC-TG-G-CC--CC--A-A-A-GG-CCC-G--GT-A-GT-G--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---A-CAAA-GACC-TGG-T-GG-G-GTGG-C-CT--TC-CCC-C-C--CTG---G---A----AA--GGGTT-CGCTCAC---CCGG--TGTA-CTTGCGG-GTCGG-C-GGATC-TGTACCTGGTTAC-CAG-GCAT--------GCAGACGTCAT-TCCC-GCCC-GTAG-ACG-----G-GG-CGA-CACTC--GCGCCT-C--CT--TGC--TCAG-CCCGA-GACCCATC-A-G-T-T--AC-CTC-AAGGGTTCCTC  3776
9761|dbj|D89872.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3494
dbj|D16435.1|HPCT2 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  1326
6516|dbj|E08399.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAA-AC-T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
1981|dbj|E03766.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAA-AC-T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3494
6258|dbj|E09631.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAA-AC-T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
dbj|D90208.1|HPCJCG -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAA-AC-T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
6577|dbj|E08461.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAA-AC-T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CAG-T-CT-CGG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAAACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AT--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GCT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GC-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
dbj|D11355.1|HPCJTB -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-A-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGACT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGA-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--ATTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACG-GCCT-AC-NCCC-AACAGACNCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TTGTTAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-CAT-G--C-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTTACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TCTATCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-ACG-----C-GG-TGA-CGGTC--GGGGGAGC--CTACT-G--TC---CCCCA-GACCC-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCTTC  3835
dbj|D11168.1|HPCJTA -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-A-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGACT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--ATTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TTGTTAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAT-GGTG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-CAT-G--C-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTTACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TCTATCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-ACG-----C-GG-TGA-CGGTC--GGGGGAGC--CTACT-G--TC---CCCCA-GACCC-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCTTC  3835
bj|D63857.1|HPVHCVN -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TA--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-T-TGG-C---CA--C-G-TG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GAG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACACGAGGC-CTAC-T-TGGGTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-A---G-GGCGAGGTTCAA-GA-GGT-G-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTGT-T-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGATCT-T--A-GT-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAGTG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-T-G-G-G-AGCG-C-C--CCG---GTG---C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---GGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGG-TCCTTTACTTGGTCACGA-G-A-AA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTAC-GCCG-G-G-----G-GGGCGA-CGG-C-AGGGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-AGCCG-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3742
b|U01214.1|HCU01214 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TCGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGA-GT--GTGGGGATAT-CATCT----T-G---GG-CT--AC-C-G-TTCTTCCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--CTTG-AG-GG---A--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAGACGCGAGGC-TTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-A---G-GGGGAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAAACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GCGGC--C-C--CCG---G-G-A-T------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGATC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GGG-GA-CGG-T-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--TTTGAAAGGCTCTTC  3836
64|dbj|AB049099.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TACG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGC-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCAGTTGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACA-GCCT-AT-TCCC-AGCAGACCCGGGGC-CTTC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-T-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGC--TTACT-C--TC---CCCCA-GACCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3838
dbj|D14484.1|HPCJRN -AGC---T--CG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACTGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-TATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-TCC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--AGGA-TGGCGA-CTTCTAG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACCCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATTAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCG---TGTA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TGG-C-AGGGGGAGC--TTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3835
gb|AF054255.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3680
gb|AF054247.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3835
31|emb|CQ819761.1| -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAAGGCTCCTC  3835
gb|AF054258.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GTCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----TAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054251.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A---T-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3679
gb|AF054257.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054252.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054248.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3835
gb|AF054254.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3681
gb|AF054249.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-TGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-G-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3836
bj|D10750.1|HPCJ491 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-AGC-AT--GTGGAGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3835
gb|AF054259.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-GCC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-ACCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-C-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTAC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054253.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-C-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTAC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054256.1|AF054 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---C--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-C-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--T-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTAC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3680
gb|AF054250.1|AF054 -AGC---T--GG----G-YG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--Y-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGMC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGWGCAGACACCGC-WGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-R-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AR--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-M-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-GCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTRC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3825
bj|D13558.1|HPCJ483 -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACA-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGGGGC-GTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3835
gb|AF207758.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TACG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---T---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TGGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-TATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGATC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGT--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF207765.1|AF207 -GGC---TC-G-----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CT-TGC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCAGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTTT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAT---GA---G---ATC-TTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---A--C--A--AGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCTT-AC-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTTG-AG--G-GA-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-A-GG-CCC-T--AT-C-AT-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GT-GCC-C-C--CGG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207762.1|AF207 -AGC---TC-G-----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CT-TGC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-AT--GCGGGGACAT-CATCT----T-G---GGGTT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---A--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--GACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGTA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCA-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
110|gb|AY045702.1| -AGC---T--GA----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TA--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-TATCT----T-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-TAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--CG--TGC--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-T-C------GCGTT-C-TCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCAGACC-TCTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGAAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GACCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3837
gb|AF165062.1|AF165 -AAG---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTG-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAG------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TG--GT--ATTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAGACGCGGGGT-CTTC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--AAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACCGTCT---TCCATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-TCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165061.1|AF165 -AAC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTTTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CG--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGT-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-G-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-TCTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCTTC  3823
gb|AF165058.1|AF165 -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TGGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAAG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--TTTG-AT-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--CG--TGT--TG-GACCGTCT-T-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---ACA-A-GG-CCC-G--AT-T-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-ACG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGGGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165057.1|AF165 -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAAG--T-TAT----CA-CTTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--TTTG-AT-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-CCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---ACA-A-GG-CCC-G--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTATCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165050.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTG-TACG-ACCACC-TT--A-C--T-CC-TC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ATCTCGCGG-TAGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-AT--GTGGGGACAT-CATCT----G-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCGTCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACGC-T--A-GC-CG-G-CC--C---ACA-A-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TTG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-T-C------ACGCT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-ACG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CTTA--TTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165049.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TACA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-TC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ATCTCGCGG-TAGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----G-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCGTCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---ACA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TTG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-T-C------ACGCT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-ACG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CTTA--TTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207759.1|AF207 -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-TG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TGGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAA----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CATG-AA-GG---C--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TTACA-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATTAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----TAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-T-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAAACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---G-A-A-GGGTCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACG-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCCGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-ACCG-GCG-----A-GG-CGA-TAG-T-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207770.1|AF207 -AAC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TACG-ACCACC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGCC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--AT--TTTG-AATG----G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCAA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGTG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATTT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCC-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-T-C------GCGCT-C-TTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAC-C-AGGGGGAGC--TTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207752.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTG-TATA-ACCACC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCTG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGATAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---A---ATA-CTTC-T-TGG-ACC-GGCCG-A-CA--AT--TTTG-AA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----TAAC-GGTG--CG--TGC--TG-GACTGTCT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGGGGGAGT--TTACT-C--TC---TCCCA-GGCCT-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165052.1|AF165 -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--AT--TATG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACTCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-A-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ACGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGCT-C-CCTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCCGATGTCAT-TCCA-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGAGGGAGC--TTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165051.1|AF165 -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GT--TATG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACCCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-A-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAC-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ACGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGCT-C-CCTAACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAC-T-AGAGGGAGT--TTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
43|dbj|AB080299.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-ACA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-GGC-AT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-CGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--TACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-ACG-----G-GG-CGA-CGG-T-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3835
4375|dbj|D85516.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-ACA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-GGC-TT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-CGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-G-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CTTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAAACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---CAA-A-GG-TCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-A-G-GC-CCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGTT-C-TATGACG-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCC-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3835
66|dbj|AB049100.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC-GC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ATCTCGCGG-TGGCGG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTTT--GC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGCTGC-A-TCATTAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-T-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-T---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3804
gb|AF165060.1|AF165 -AGC---T--GG----C-TG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-CT-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCTT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-TAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ATCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-AG-G-CC--C---GAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CGG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCAA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF165059.1|AF165 -AGC---T--GG----C-TG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-CT-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-TAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CGGGTC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-AG-G-CC--C---GAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CGG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCAA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207767.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TCGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-CAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GC--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------ACGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207763.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTACGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CTTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-ACCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCGAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCTAT--C-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--G-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3823
60|dbj|AB049097.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-AGG-CC-TGC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTTTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----N-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----AGG-AAGG---GA---G---GTG-CTCC-T-GGG-GCC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-AGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGTG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-ACC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTTCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3804
gb|AF207756.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CATT-TATG-ACCATC-TC--G-C--C-CC-AC--T-G-CA-GCA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TGGAGCCTGTCGTTTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGATAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----AGG-AAGG---GA---G---GTA-CTCC-T-GGG-GCC-AGCCG-A-TA--GT--TTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-T-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTCCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-T---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207772.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---AA-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CATT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-GG-AGA-T-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TGGAACCTGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-TT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCTT--GC-CAG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGAGGC-TTAC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TA--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGGG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---GAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-T-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGGT-C-CCTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-TGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCT-AT-T---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207769.1|AF207 -AAC---T--GG----C-TG-C---AC-TA---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTG-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-AGA-T-TGGGC---C---C-ACT--C-AGG-CC-TAC--GGG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TGGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGCC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CATGGGGGGCGGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCTT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-TTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GC--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGT-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACA-GCAT-AC-GCCC-AACAGACACGGGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACAGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-ACC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAACG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-T--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-AG-TGA-TGG-T-AGGGGAAGC--TTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
48|dbj|AB049091.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-TGCTG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCTTC  3753
42|dbj|AB049088.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---T---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAACCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CATGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-TGCCG-A-CA--GT--CTTG-A--GG---G--CC-G--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCAA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--T-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-T-AC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-T-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3835
gb|AF207753.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGG-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CATGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGTGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGTAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-CGCCG-A-CA--GT--CTCG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACT-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-AC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTAGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-T-AGGGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207754.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TGGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-TTGGG--CC-GGCCG-A-CA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGT-ATGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ATCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--GACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--CG--TGC--TG-GACTGTTT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-T--C-AGATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
52|dbj|AB049093.1| -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-TC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GAG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CTG-CCCGAAG----AGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTTAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TGG-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--TCTGAAGGGCTCTTC  3804
dbj|D10934.1|HPCRNA -AGC---T--TG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-GGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-AT--GTGGGGACAT-CATTT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTGC-T-TGGTTGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-TC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-TA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CAG-T-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3835
5714|dbj|E07579.1| -GAC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTC-TATA-ATCACC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-CGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TGGAGCCTGTCACCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GT--CTAGTAG-GG------C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-GACAGACCCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--GAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TA--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-GC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-A-CA-------TGCAGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-T-AGAGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3798
gb|S62220.1|S62220 -GAC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTC-TATA-ATCACC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-CGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TGGAGCCTGTCACCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GT--CTAGTAG-GG------C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-GACAGACCCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--GAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TA--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-GC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-A-CA-------TGCAGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-T-AGAGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3834
856|gb|AF139594.2| -GAC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTC-TATA-ATCACC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-CGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TGGAGCCTGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GT--CTAGTAG-GG------C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACCCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--GAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TA--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-GC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-A-CA-------TGCAGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-T-AGAGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3838
62|dbj|AB049098.1| -AGC---T--GG----G-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CATT-TACA-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAC----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GTGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTTT-A-TC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-T--AT-T-AC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CTTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AAGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3804
gb|AF207774.1|AF207 -AGC---T--GG----G-TG-C---AT-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CATC-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TGGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--G--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ATA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-TCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGACGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-ACG-----G-GG-CGA-TAG-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
6657|dbj|E10035.1| -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CATT-TACA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-A-CG-GGA-T-TGG-C---CA--C-G-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TGGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-CCC-GGCCG-A-TA--GT--CTTGAAG-GG------C--G--GGGG-TTGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GA-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CGCG-CC------AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-CCA-A--GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCAGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3826
gb|M58335.1|HPCHUMR -AGC---T--GG----G-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CATT-TACA-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-A-CG-GGA-T-TGG-C---CA--C-G-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TGGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGAGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-CCC-GGCCG-A-TA--GT--CTTGAAG-GG------C--G--GGGG-TTGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GA-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CGCG-CC------AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-CCA-A--GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCAGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3826
b|L02836.1|HPCCGENO -AGC---T--GG----G-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CA-GTA-T-TGG-C---CA--C-G-CG-C-GGG-TT-TAC--GAG-AACTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-AGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----T-G---GGTTT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GT--CTTGAAG-GG------C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAAACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-CACCG----GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-TCG-----A-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGT--TTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCGTC  3824
204|gb|AY460204.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CT-TAC--GAG-ATCTCGCGG-TGGCAG-TAGAGCCTGTCATCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGATTAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTCG-C-CCCCA-TCACA-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CCGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-T-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-A--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TA--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---CAA-A-GG-CCC-T--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-G-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-TAG-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCTTC  3835
b|U16362.1|HCU16362 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TA---G-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-AGA-T-TGGGC---T---C-A-CA-C-GGG-CT-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAAG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----T-----GGCCT--GC-CC--TGCTTCCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---A--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAAACGCGAGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TTG-T-TG-G-CTGG-C-C-G-GC-ACC-T-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG--C-TCCTCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CGG-T-AGGGGGAGC--CTACT-C--CC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3836
633|gb|AY587844.1| -AGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCACC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-TG-G-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCTGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-GGC-AT--GTGGGGACAT-TATCT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAAACGCGAGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--A-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CGG---G-G-G-C------GCGTT-C-TTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGACGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--TCTGAAGGGCTCTTC  3783
gb|AF207766.1|AF207 -AAC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGTGAACAT-CATCTC---T-G---G-CCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-CA--GT--CATG-AA-GG---C--C--G--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TGTC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTTA--CGGGCC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GA-GAGGTGCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----TAAC-GGTG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-T-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CAG-C-AGGGGGAGC--TTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF208024.1|AF208 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TACG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GAG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCTGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGATAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATTAC--TAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-CCCA-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3817
dbj|D50480.1|HPCK1R -AGT---T--GG----C-CG-A---AT-TG---A-A-A--GG--TAC-GTC-CGTC-TATG-ACCACC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-AGG-CC-TAC--GAG-ACCTGGCGG-TAGCGG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAAATCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGGAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CAT-TA---T-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-AGCCG-A-CA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TTATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACGCA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-ATGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-A-G-C------GCGGT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-GGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CAG-C-AGGGGGAGC--TTACT-A--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
dbj|D50483.1|HPCK1S -AGT---T--GG----C-CG-A---AT-TG---A-A-A--GG--TAC-GTC-CGTC-TATG-ACCACC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-AGG-TC-TAC--GAG-ACCTGGCGG-TAGCGG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAAATCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGGAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CAT-TA---T-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-AGCCG-A-CA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TTATCAC--CAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACGCA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-ATGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-A-G-C------GCGGT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-GGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-CAG-C-AGGGGGAGC--TTACT-A--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
68|dbj|AB049101.1| -AAC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-AGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GC--TTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-TCCTA-TCACA-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTGC-T-CGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTTT-T-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAAACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-C-A-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGGT-C-GTTGACA-CCG---TGCA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAC-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3804
42|dbj|AB154206.1| -AAC---T--GG----C-CC-C---GC-TG---A-C-A--GG--GAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CTG-GCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
40|dbj|AB154205.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTC-TATG-CCCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CTG-GCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
10|dbj|AB154190.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
08|dbj|AB154189.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-T-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
186|dbj|AB154178.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAA--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-GCCGCAG----GGG-AAGG---GA---G---GTA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCAGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
184|dbj|AB154177.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAA--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATAT----C-A---TGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-GCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---GTA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCAGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
30|dbj|AB154200.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AA-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--T-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCGG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-CGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTGCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--TACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
28|dbj|AB154199.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AA-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--T-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
190|dbj|AB154180.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---TC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCAG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-TTCT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-C---A---AAA-ATGG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-T--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CCTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
188|dbj|AB154179.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---TC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCAG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-AT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-TTCT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCTG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-T--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CCTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
194|dbj|AB154182.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-GG--G--C-G-CA--AGGACTC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTAACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
192|dbj|AB154181.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-GG--G--C-G-CA--AGGACTC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
02|dbj|AB154186.1| -GGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-G--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGT-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
00|dbj|AB154185.1| -GGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-G--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGT-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---TCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
14|dbj|AB154192.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AT-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-AGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGATA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGTAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
12|dbj|AB154191.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---T---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CAG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-TTTT-T-AGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGCGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTGCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGATA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGTAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
38|dbj|AB154204.1| -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGG-C-TGGGC---C---C-A-TG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
36|dbj|AB154203.1| -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGG-C-TGGGC---C---C-A-TG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
198|dbj|AB154184.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-TAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACG-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
196|dbj|AB154183.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-A-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-TAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACG-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
34|dbj|AB154202.1| -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GAA-C-TGGGC---T---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCTGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-TC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CTG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3823
32|dbj|AB154201.1| -GGC---T--AG----C-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GAA-C-TGGGC---T---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCTGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-TC--A---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CTG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3823
06|dbj|AB154188.1| -GGC---T--AG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCACC-TT--G-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TTGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGGT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-TA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-TGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
04|dbj|AB154187.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-CCCATC-TT--G-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGTG-C-TG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGGT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
22|dbj|AB154196.1| -GGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-AAGG---GA---G---GTA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTA-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGTA-CTTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGT--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-T---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
20|dbj|AB154195.1| -GGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGCCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-AAGG---GA---G---GTA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTA-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGTA-CTTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
26|dbj|AB154198.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AA-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TAGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---A---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-AGCAG-A-CA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCGTCAC--CAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
24|dbj|AB154197.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AA-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCAG-TAGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CTG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---A---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-AGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TTGTCAC--CAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
18|dbj|AB154194.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTG-TATG-ATCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-A-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-G-GGG-CC-TGC--GAG-ATCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CTCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCTC-AACAGACGCGGGGT-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--GAGCCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CCTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAAGGTTCTTC  3823
16|dbj|AB154193.1| -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTG-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-A-GGG-CC-TAC--AAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-A---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-GCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--C-GC-CA-G-CC--A---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGAT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-T-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3823
gb|AF207761.1|AF207 -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TCGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAAA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATTT----C-C---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCGG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---C--C--A--GGGG-TGGCGG-CTTCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AACAGACGCGAGGT-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-A--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAAGCCC-T--A-GC-CG-G-CC--A---AAA-G-GG-GCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTAAAGGGCTCCTC  3823
dbj|D50481.1|HPCK1R -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCACC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-TC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCTT-GC-C-G-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---AT--CTTTCT-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---GT-C--G--GGG--TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-G-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-C-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-GTCC--T---AA--G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-ACC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
dbj|D50485.1|HPCK1S -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-TC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCTG-GC-C-G-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---AT--CTTCCT-GGG-ACC-GGCAG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---GT-C--G--GGG--TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-C-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACTC-T--A-GC-CG-GTTC--T---AA--G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-ACC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGT--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207760.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCACC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-AGG-CC-TAC--GGG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-TATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-GAAG---GA---G---AT--TTTTCT-GGG-GCC-GGCCG-A-CA--AT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-ACCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-G-CG--AAGACCT-T--A-GC-CG-GTCC--T---AA--G-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-TC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTAAAGGGCTCTTC  3823
35|emb|AX472315.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-A-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCC-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
15|emb|AX472297.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-A-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCC-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
09|emb|AX472294.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-A-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCC-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
33|emb|AX472314.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
05|emb|AX472291.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1441
11|emb|AX472295.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
07|emb|AX472292.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
13|emb|AX472296.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
72|emb|AX036256.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1452
69|emb|AX036253.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  1440
71|emb|AX036255.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   792
70|emb|AX036254.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   804
73|emb|AX036257.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   804
75|emb|AX036259.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   804
77|emb|AX036261.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   804
71|dbj|AB119282.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTTACGA-G-A-CA-------TGCAGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-T-AGAGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC   415
389|gb|AY044867.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
52|dbj|AB109543.1| -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-C-GCCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-CGGTTGC-A-TCATCAC--TAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-CT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAA-C-AGGGGCAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GACCT-GT-C---T-CTTA--CTTAAAGGGCTCCTC   416
45|emb|AX739971.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3503
emb|AJ238799.1|HCJ2 -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3503
78|emb|AX036262.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3506
76|emb|AX036260.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3506
74|emb|AX036258.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3506
68|emb|AX036252.1| -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3506
emb|AJ238800.1|HCJ2 -AGT---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGGCCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGCAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CATC-T-GGG-ACC-GGCAG-A-CA--GC--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCATA-TTACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-AT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCAGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3494
emb|AJ132997.1|HCV1 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTC-TACG-ACCACC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TTGAGCCCGTCGTCTTTT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-AGC-GT--GCGGGGACGT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GC--CTTG-AG-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--CAGTCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGTG--TT--TGC--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGCG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-A-G-C------GCGCT-C-CTTGACA-CCT---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCTCGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-CGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3834
emb|AJ132996.1|HCV1 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTC-TACG-ACCACC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TTGAGCCCGTCGTCTTTT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACTGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AG-GG---G--C--A--AGGG-TGGCGA-CTTCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACTCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGTCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGCG--TT--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-A-GC-GCC-C-T--CCG---G-A-G-C------GCGTT-C-TTTGACA-CCT---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TCTACTTGGTCTCGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-CGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3840
gb|U45476.1|HCU4547 -AGC---T--AG----C-TG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-T--GC---CG-GC-A-TG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TTGAGCCCGTTGTTTTCT--C-CGCC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCCGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTCG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-GCTC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATTAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-T-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-TCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3835
gb|AF176573.1|AF176 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---T-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GGG-ACCTCGCAG-CGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TG--GT--CTTG-AA-GA---G--C--A--GGGT-TGGCGG-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCTAC-C-G-C--GACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-A-CA--AAGACTC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3835
emb|AJ000009.1|HCVP -AGC---T--GG----C-CG-G---GT-TG---A-C-A--AG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GT--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CGGC-GG--CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTTTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACTGC-GGC-GT--GTGGTGACAT-CATCT----C-G---GGGTT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTA-AA-GA---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-ACCCA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTGT-A-TC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-C-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCCGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3818
932|gb|AF483269.1| -GGT---T--GG----G-CG-C---CC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CCTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--TTTA-AG-GG---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTCCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACCCA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-A--A-CCTG--T-G-T-----CAGC-GGCG--CG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---GAA-A-GG-ACC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GATC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACG-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---TCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--TTTAAAGGGTTCTTC  3800
635|gb|AY587845.1| -CCC---TT-GG----C-AG-----AT-GG---A-C-C--GG--CAC-CTA-CATT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGAAACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CAT-T----CTG---GGCTT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGA---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GC--CTTG--A-GG---G--CC-A--GGGG-TGGCGG-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-TTAC-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-T-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-C-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-A-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AT-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCTTC  3774
549|gb|AY070214.1| -CCC---TT-GG----T-AG-----AT-GG---A-C-T--GG--CAC-CTA-CATT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGATACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CAT-T----CTG---GGTTT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-CA--GC--CTTG--AAGG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-T-G-C--AACACA-A-TC-AT-TCCT-C-GC-G--A-CCTG--T-A-T-----CAAT-GGTG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| -CCC---TT-GG----C-AG-----AT-GG---A-C-T--GG--CAC-TTA-CATT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTCGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CAT-T----CTG---GGCTT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-TTTC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-TA--GC--CTTG--AAGG---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-ACCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-T-G-C--AACACA-A-TC-CT-TCCT-C-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-TTTGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 -AGC---T--GG----C-CG-C---AT-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TACA-ACCATC-TC--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTTTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGCGCGGATACTGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----AGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-TGG-ACC-GGCTG-A-CA--GT--TTCG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GA-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-TG--G--T-T-CA--AAGACCC-T-------TG-G-CC--CGGGAAA-G-GG-CCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGG-C---A-GC-GGC-C-T--CCG---G-G-T-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCCCTATG-G-CAAGTTCCTTACCGATGTCAT-TCCA-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GACCC-GT-G---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3834
gb|AF207755.1|AF207 -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TTACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-AGT-C-TCTAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-TC-ACGGCG-C-TG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-GC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--TG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGGGC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-TGA-TAG-C-AGGGGAAGC--CTCCT-T--TC---TCCCA-GACCA-AT-C---T-CCTA--CCTTAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165046.1|AF165 -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-GC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TTACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-AGT-C-TCTAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-GC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--TG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGGGC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-C-AGGGGAAGC--CTCCT-T--TC---TCCCA-GACCA-AT-C---T-CCTA--CCTTAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165045.1|AF165 -GGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCCA-TTACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-AGT-C-TCTAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-G--AT-C-GC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--TG---ACCAG--GACC-TCG-T-TG-G-CTGGGC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGTGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-C-AGGGGAAGC--CTCCT-T--TC---TCCCA-GACCA-AT-C---T-CCTA--CCTTAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165054.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGATAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-AGCCG-A-TA--GC--TTTG-GA-GA---G--C--A--AGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TAATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--GACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-GCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGCC---G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165053.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGATAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-AGCCG-A-TA--GC--TTTG-GA-GA---G--C--A--AGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TAGTCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--GACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-GCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGCC---G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACA-CCA---TGTA-CGTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----A-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207771.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-ATA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-GCC-TGCCG-A-TG--GT--CTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTAC-T-AGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTCCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--CG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-T-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-T-C------GCGTT-C-CCTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCTA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3823
gb|AF207757.1|AF207 -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CT-C-GGG-CT-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTTTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-AT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTTT--GC-CCG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGT-CTTCTTG-C-TCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACACGGGGT-TTGC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CCGGTC-GGGACAAAA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-CT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAT-GGTG--TA--TGT--TG-GACCGTTT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--G-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGCC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCATC  3823
54|dbj|AB049094.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCACC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TAAC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GCGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CTG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTA-AA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTCCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TTTT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGC--TG-GACCGTCT-A-TC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAAACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--GT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTAACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-T--TC---TCCCA-GACCC-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCCTC  3839
58|dbj|AB049096.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GGG-ACCTCGTGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCATTTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGAGACAT-CATCT----C-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--TTTG-GA-GA---A--C--A--AGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AACAGACGCGGGGT-CTAC-T-GGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--TACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-A-GG-TCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CATGACG-CCA---TGCA-CCTGCGG--T-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CGG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3804
50|dbj|AB049092.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AT-TA---A-C-G--GG--CAC-ATA-TGTT-TATA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCCTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAAACCAAAA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CCTCG----C-G---GGATT--GC-CCG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---A---ATA-CTCC-T-AGG-ACC-GGCCG-A-CG--GG--TTTG-AA-GG---G--C--A--AGGA-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTTA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ACGGTG-C-CG--G--C-A-CG--AAGACTC-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AGATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTTACGA-G-G-CA-------CGCTGACGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3804
gb|AF207768.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTC-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GCA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGA--GAG-ACCTTGCAG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGACT--GC-CCG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GG--TTTG-GA-GA---G--C--A--AGGA-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGT-CTAA-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-TC-ATGGTG-C-TG--G--C-A-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---GAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCG---TGTA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCT-AT-C---T-CCTA--CCTCAAGGGCTCTTC  3823
44|dbj|AB049089.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TACA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-T-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--AAG-ACCTTGTGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCTG-A-TA--GA--TTTG-GA-GA---G--C--A--AGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGATGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--GACGCA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-T-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACAA-G-G-CA-------TGCCGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-C-AGAGGAAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-AT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGGTCCTC  3804
40|dbj|AB049087.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TTGAGCCTGTTGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----TA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTA-GA-GA---G--C--A--GGGA-TGGAGG-CTCCTTG-C-GCCTA-TAACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----TAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-A-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3804
dbj|D50484.1|HPCK1S -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-TGTT-TACA-ACCATC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CTTGGGGAGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--TTTG-AA-GG---G--C--A--AGGT-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACACGGGGC-CTAC-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGGC-GGGACAAGA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-GC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-TTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTTAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCCTC  3823
dbj|D50482.1|HPCK1R -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-TGTT-TACA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCGG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CTTGGGGAGCGGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGCCT--GG-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GC--TTTG-AA-GG---G--C--A--AGGT-TGGCGA-CTCCTCG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCAC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGGTGT-A-TCATCAC--CAGTCTCA--CAGGGC-GGGACAAAA-ACCA-A-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGTG--TT--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-TTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---ACCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165064.1|AF165 -AGC---T--GG----G-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-A-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-CGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAACCCGTCGTCTTTT--C-GGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-AT--GCGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CTG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-CCC-AGCCG-A-CA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-GC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGCAGC--CTACT-T--TC---CCCTA-GGCCC-AT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165063.1|AF165 -AGC---T--GG----G-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-A-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-CGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAACCCGTCGTCTTTT--C-GGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-AT--GCGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CTG-CCCGAAG----GGG-AAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-CCC-AGCCG-A-CA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAGGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-GC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ATA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------ACGCT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CTTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGCAGC--CTACT-T--TC---CCCTA-GGCCC-AT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165056.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-GT--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGCC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-ACCTA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-G-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-TTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-T-AGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCT-GT-T---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3832
gb|AF165055.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-GT--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGCC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-ACCTA-TCACG-GCCT-AC-TCTC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGT-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----TAAT-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-G-CG--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-TTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCCGATGTCGT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAG-T-AGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCT-GT-T---T-CTTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3832
gb|AF207773.1|AF207 -GGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-CGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACTGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CAA-GT--TC-G-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-ACCCA-TCACG-GCCT-AC-GCCC-AGCAGACGCGGGGC-GTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACTCA-A-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--T-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-TAC-C-AGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGCTCCTC  3823
gb|AF165048.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-GC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-CG--GG--TTTG-AT-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTTT-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-ACC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3823
gb|AF165047.1|AF165 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-GC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CA-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTCC-T-GGG-GCC-GGCCG-A-CG--GG--TTTG-AT-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-TCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTTT-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAAGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-G-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAAACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-ACC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCTA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3823
154|dbj|AB016785.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--CAC-GTA-CGTT-TACA-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TTGAGCCCGTCGTCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-A---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GT--TTTG-AG-GG---G--C--G--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-CCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTTC-T-TGGCAGT-A-TCATCAC--CAGCCTCA--CAGGTC-GGGATAAGA-ACCG-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-GC--C---AAA-G-GG-TCC-A--AT-T-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTGACA-TCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGTTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCT-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3839
56|dbj|AB049095.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AT-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--C-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CT-TGC--GCG-ACCTCGCAG-TGGCAG-TTGAGCCTGTCATTTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---A--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCTT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGT-CT-TCT-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGTC-GAGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GA-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-CT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACCGTCT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-G-GG-TCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CCTAACG-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTGCT-T--TC---TCCTA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--TTTGAAGGGCTCCTC  3804
gb|AF207764.1|AF207 -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TC--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-T-GAG-CT-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TCGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGATACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---GGTCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-CCC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGAGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGAGGC-CTGT-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GA-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-CT-TTCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---GAA-A-GG-CCC-A--GT-T-AT-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-A-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACG-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATCTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTGCT-A--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAAGGCTCCTC  3823
mb|X61596.1|HCVJK1G -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-CTG--GG---AC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CT-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGTGG-TAGCGG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACAGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TG--GT--TTCA-GA-GA---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--TAGTCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGCTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AA-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------G-GCTTC-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTACGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3818
2621|dbj|E04420.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-CTG--GG---AC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CT-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGTGG-TAGCGG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACAGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TG--GT--TTCA-GA-GA---G--C--A--GGGA-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--TAGTCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGCTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AA-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------G-GCTTC-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTACGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3818
8511|dbj|E05027.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-CTG--GG---AC-GTA-CATA-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-GC--T-G-CG-GGA-C-TGGGA---T---C-G-GT-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGTGG-TAGCGG-TCGAGCCCGTCGTCTTCT--C-CGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCGGACACAGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGTCT--GC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAA---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-T----TCATTCA-GA-GA---G--C--A--GGGACTC-CGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAT-T-TGGCTGC-A-TCGTCAC--TAGTCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AA--G-GG-GAGGCTCAG-GT-G-C-TATCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGCG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-C-AA-C--C-AAATGT--ACA-CTAATG-T--GG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-T--CCG---G-G-G-C------G-GCTTC-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTACGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3818
46|dbj|AB049090.1| -AGC---T--GG----C-CG-C---AC-TG---A-C-G--GG--TAC-GTA-CGTA-TATG-ACCATC-TC--A-C--G-CC-GC--T-A-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGTAG-TGGCGG-TTGAGCCCGTCATCTTCT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-TAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----T-G---GGCCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATT-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-CA--GT--TTTG-GA-GA---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AT-TCCC-AGCAGACACGGGGC-TTAC-T-TGGCTGC-A-TCATTAC--CAGTCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACGCA-A-TC-TT-TCTT-G-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGC--TG-GACTGTCT-A-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-G-GG-GCC-G--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-C-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGCT-C-CTTGACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGT--CTACT-T--TC---CCCCA-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCCTC  3804
gb|AF356827.1|AF35 -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTATC-TT-TACG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-TG-C-GGG-CC-TGC--GAG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TCGAGCCTGTCGTCTTTT--C-TGAC------ATG-GAGACCAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-AGC-GT--GTGGGGACAT-CATCC----T-G---GGTCT--GC-CTG-T-CT-CCG-CTCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-AGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TTACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGCTGC-A-TCATCAC--TAGTCTCA--CAGGTC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-G-TC-TT-TCCT-A-GC-G--A-CCTG--C-G-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-T-CC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAAACCT-T--A-GC-CG-G-TC--C---AAA-G-GG-GCC-A--AT-T-AC-T--C-AAATGT--ACA-CCAACG-T--GG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGG-C-A-G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-G-CA-------CGCTGACGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAA-C-AGAGGGAGC--CTACT-C--TC---CCCCA-GGCCC-GT-C---T-CCTA--CTTAAAGGGCTCTTC  3835
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGAGACGGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---AGTCT--AC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---CTG-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-AC-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTTA--CGGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TT--TGC--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGTC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCT---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-ACCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTCCT-C--TC---CCCCG-GGCCC-AT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3862
4448|dbj|E06261.1| -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGAGACGGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---AGTCT--AC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---CTG-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-AC-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTTA--CGGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TT--TGC--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGTC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCT---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-ACCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTCCT-C--TC---CCCCG-GGCCC-AT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3862
dbj|D30613.1|HPCPP -AGC---T--GG----C-TG-C---AC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CGTT-TATG-ACCATC-TT--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CGTGGGGGGCAGAGACGGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATCT----C-G---AGTCT--AC-CCG-T-TT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAGG---GA---G---CTG-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-AC-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCTA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AGCAGACGCGGGGC-CTGC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--CAGCCTTA--CGGGCC-GGGATAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCTAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--C-A-T-----CAAC-GGCG--TT--TGC--TG-GACTGTTT-T-CC-ACGGCG-C-CG--G--C-T-CG--AAGACCT-T--A-GC-CG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGTC---G-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTGACA-CCT---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTATTTGGTCACGA-G-G-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-ACCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTCCT-C--TC---CCCCG-GGCCC-AT-C---T-CTTA--CTTGAAGGGTTCCTC  3835
dbj|D45172.1|HPCHCP -AGC---T--GG----C-CG-C---GC-TG---A-C-A--GG--TAC-GTA-CATT-TATG-ACCATC-TT--A-C--C-CC-AC--T-G-CG-GGA-C-TGGGC---C---C-A-CG-C-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TAGCAG-TTGAGCCCGTTGTCTTCT--C-TGAT------ATG-GAGACTAAGA--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-CATTT----T-G---GGCCT--AC-CTG-T-CT-CCG-CCCGGAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTC-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--CTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TCATCAC--TAGCCTCA--CAGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTCG-AG--G-GG-GAGGTTCAG-GT-GGT-T-TCCAC-C-G-C--AACACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-A-T-----CAAC-GGCG--TG--TGT--TG-GACTGTCT-A-TC-ATGGTG-C-CG--G--C-T-CA--AAGACCC-T--A-GC-TG-G-CC--C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAA--GACC-TCG-T-TG-G-CTGGCC---G-GC-GCC-C-C--CTG---G-G-G-C------GCGTT-C-CATGACA-CCA---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACTTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-TCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-C-AGGGGGAGC--CTCCT-C--TC---CCCCC-GGCCC-AT-C---T-CCTA--CCTGAAGGGTTCCTC  3835
3783|dbj|D89815.1| -AGC---T--AG----C-TG-C---GC-TG---A-C-A--GG--CAC-GTA-CGTT-TATG-ACCACC-TC--A-C--T-CC-AC--T-G-CA-GGA-T-TGGGC---C---C-A-TG-T-GGG-CC-TAC--GAG-ACCTTGCGG-TGGCAG-TAGAGCCCGTTGTCTTTT--C-TGCC------ATG-GAGACCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGGGCAGACACCGC-GGC-GT--GTGGGGACAT-TATCT----C-A---GGTCT--AC-CCG-T-CT-CCG-CCCGAAG----GGG-GAAG---GA---G---ATA-CTTT-T-GGG-ACC-GGCCG-A-TA--GT--TTTG-AA-GG---G--C--A--GGGG-TGGCGA-CTCCTTG-C-GCCCA-TCACG-GCCT-AC-TCCC-AACAGACGCGGGGC-CTAC-T-TGGTTGC-A-TTATCAC--TAGTCTCA--CGGGCC-GGGACAAGA-ACCA-G-GTTG-AG--G-GG-GAGGTTCAA-GT-GGT-C-TCCAC-C-G-C--AAAACA-A-TC-TT-TCCT-G-GC-G--A-CCTG--T-G-T-----CAAC-GGCG--CG--TGC--TG-GACTGTCT-T-TC-ACGGTG-C-GG--G--C-T-CA--AAGACCT-T--A-GC-CG---CCG-C---AAA-A-GG-CCC-A--AT-C-AC-C--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--AG---ACCAG--GACC-TCG-T-CG-G-CTGGCC---A-GC-GCC-C-C--CCG---G-G-G-C------GCGTT-C-CTTAACA-CCG---TGCA-CCTGCGG--C-AGCTCGGACC-TTTACCTGGTCACGA-G-A-CA-------TGCTGATGTCAT-CCCG-GTGC-GCCG-GCG-----G-GG-CGA-CAG-T-AGGGGGAGC--TTGCT-C--TC---CCCTA-GACCC-AT-C---T-CCTA--CTTGAAGGGCTCTTC  3835
7935|dbj|E10841.1| ---CGG-TT-GG----C-CGGT---GG-T-----TT-A---A--CAC-CTA-T-CTGTATG-ACCACC-T---GTC--C-CC--C-AT-A-CA-GGA-C-TGGGC---T--GC-C--G-A-GGG-TC-T-C-AAAGGA-CTGGCGG-TGGCCA-CGGAGCCCGTCATCTTTAGTC-C--T------ATG-GAGATTAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACAGC-AGCC-T--GCGGAGACAT-C-T-TG---T-G--CGGGTT--GC-CCG-T-TT-CGG-CGCGG-T---TGGG-CCGC---GA---G---TTG-TTGC-T-GGG-TCC-GGCTG-A-C---GA---TTA-CA-AG-AAG-----A-TGGGA-TGGCGC-CT-ACTGTC-CCCGA-TCTCA-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACTCGGGGA-CTAT-T-TGG-AACTA-TTGTCAC--CAGCCTGA--CAGG-TAGGGATAAGA-AC-----GTGGTGACTG-GT-GAGGTGCAG-GT-GCT-G-TCCAC-G-G-C--CACCCA-G-AC-CT-TCTT-G-G--G-TA-C--GA-CAG-TA-----GG--GGGGGTC--ATG---TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--G-T-CG--CGGACTC-T-T--GC-TG-G--TAAC---A-A-ACGG-CCC-GC-G--C--T-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TGG-T--AGG-TTGG-C-C-A-GC--GC-C-T--GCG---G-GGACCA-----A-G-T-CCCTTGA-C-CCC---TGCA-CGTGCGGTTC-TT-CCG-ACC-TGTACCTGGTGACGC-GTG--A-------GGCCGACGTCCTCCCC--GCCC-GCCG--TAG---GG-GA--GACT---CAACGGCGAGT--TTACT-CAGTA----CC-A-GACCA-CT---GTC-C-TGC-CTC-AAAGGTTCTTC  3857
8597|dbj|E10839.1| ---CGG-TT-GG----C-CGGT---GG-T-----TT-A---A--CAC-CTA-T-CTGTATG-ACCACC-T---GTC--C-CC--C-AT-A-CA-GGA-C-TGGGC---T--GC-C--G-A-GGG-TC-T-C-AAAGGA-CTGGCGG-TGGCCA-CGGAGCCCGTCATCTTTAGTC-C--T------ATG-GAGATTAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACAGC-AGCC-T--GCGGAGACAT-C-T-TG---T-G--CGGGTT--GC-CCG-T-TT-CGG-CGCGG-T---TGGG-CCGC---GA---G---TTG-TTGC-T-GGG-TCC-GGCTG-A-C---GA---TTA-CA-AG-AAG-----A-TGGGA-TGGCGC-CT-ACTGTC-CCCGA-TCTCA-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACTCGGGGA-CTAT-T-TGG-AACTA-TTGTCAC--CAGCCTGA--CAGG-TAGGGATAAGA-AC-----GTGGTGACTG-GT-GAGGTGCAG-GT-GCT-G-TCCAC-G-G-C--CACCCA-G-AC-CT-TCTT-G-G--G-TA-C--GA-CAG-TA-----GG--GGGGGTC--ATG---TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--G-T-CG--CGGACTC-T-T--GC-TG-G--TAAC---A-A-ACGG-CCC-GC-G--C--T-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TGG-T--AGG-TTGG-C-C-A-GC--GC-C-T--GCG---G-GGACCA-----A-G-T-CCCTTGA-C-CCC---TGCA-CGTGCGGTTC-TT-CCG-ACC-TGTACCTGGTGACGC-GTG--A-------GGCCGACGTCCTCCCC--GCCC-GCCG--TAG---GG-GA--GACT---CAACGGCGAGT--TTACT-CAGTA----CC-A-GACCA-CT---GTC-C-TGC-CTC-AAAGGTTCTTC  3857
dbj|D49374.1|HPCFG ---CGG-TT-GG----C-CGGT---GG-T-----TT-A---A--CAC-CTA-T-CTGTATG-ACCACC-T---GTC--C-CC--C-AT-A-CA-GGA-C-TGGGC---T--GC-C--G-A-GGG-TC-T-C-AAAGGA-CTGGCGG-TGGCCA-CGGAGCCCGTCATCTTTAGTC-C--T------ATG-GAGATTAAGG--T-TAT----CA-CCTGGGGTGCAGACACAGC-AGCC-T--GCGGAGACAT-C-T-TG---T-G--CGGGTT--GC-CCG-T-TT-CGG-CGCGG-T---TGGG-CCGC---GA---G---TTG-TTGC-T-GGG-TCC-GGCTG-A-C---GA---TTA-CA-AG-AAG-----A-TGGGA-TGGCGC-CT-ACTGTC-CCCGA-TCTCA-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACTCGGGGA-CTAT-T-TGG-AACTA-TTGTCAC--CAGCCTGA--CAGG-TAGGGATAAGA-AC-----GTGGTGACTG-GT-GAGGTGCAG-GT-GCT-G-TCCAC-G-G-C--CACCCA-G-AC-CT-TCTT-G-G--G-TA-C--GA-CAG-TA-----GG--GGGGGTC--ATG---TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--G-T-CG--CGGACTC-T-T--GC-TG-G--TAAC---A-A-ACGG-CCC-GC-G--C--T-T--C-AAATGT--ACA-CCAATG-T--GG---ACCAG--GACC-TGG-T--AGG-TTGG-C-C-A-GC--GC-C-T--GCG---G-GGACCA-----A-G-T-CCCTTGA-C-CCC---TGCA-CGTGCGGTTC-TT-CCG-ACC-TGTACCTGGTGACGC-GTG--A-------GGCCGACGTCCTCCCC--GCCC-GCCG--TAG---GG-GA--GACT---CAACGGCGAGT--TTACT-CAGTA----CC-A-GACCA-CT---GTC-C-TGC-CTC-AAAGGTTCTTC  3857
4410|dbj|E06223.1| ---CGG----GG----C--------G---------------A--CA----------GCA-G-G----------G--------------------GGA-----GCC---T---C-C----------TC-T-C--------C----------CC--CGG-GCCCATC-TCTT-A----C--T-------TG-AAG-----GG--T-T---------CCTCGGGTG--G-T-C--C--GC--T--GC---------C-T-T------G--C--------C-CC-----T-CGG--------------G-CCG--------------TG-TTG--T-GGG---C-A--T----C--------TT--C---------------CGGG-------------CTG----CCG--T-----G--T----GC---A-C---C-CGGGG----------GG-------TTG------C-----GA---AGG-C-GG----------------TGG--ACT---T-----TG-----T-GC--------------C--C------G---------TT-G-A--G-T--------C---T-------------------ATG----G-AA-------A-CC-A------C------------C------A------T--GC--G-G--T--C------------TCC-G--G-------T--C----T-T---CA-C---------GG---A---------------T--A------------A--------C-T--------------CA-----A-----CCC-----C-CCC-------------GG------------CC--GTACC-------GC------A-----------GACAT--TCC----------------A--------A--G--T-------GGC------CCAC--C--TA----C--------A-C----G---C-T-C-C-C-A---------C  1502
gb|AF046866.1|AF046 --GCA--TT-GG----C-AGAT---GG-T-----TC-A---A--CAC-CTA-C-CTATATG-ACCACC-TA--G-C--G-CC--T-AT-G-CA-ACA-T-TGGGC---C--GC-A--G-C-TGG-CC-T-T-AAAG-ACCTAGCAG-TGGCCA-CTGAACCCGTAATATTTAGTC-C--C------ATG-GAAATCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGCGCGGATACAGC-AGCT-T--GCGGAGATATTC-T-T----T-G--CGGGCT--GC-CTG-T-CT-CTG-CGCGA-T---TAGG-CCGT---GA---G---GTG-TTGT-T-GGG-ACC-TGCTG-A-T---GA---CTATCG-GG-A-G-----A-TGGGT-TGGCGA-CT-GTTGGC-CCCGA-TCACA-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACTAGGGGC-CT-TCT-TGG-GACTA-TTGTGAC--CAGCTTGA--CTGG-CAGGGATAAGA-AC-----GTGGTGACCG-GT-GAAGTGCAG-GT-GCT-T-TCTAC-G-G-C--TACCCA-G-AC-CT-TCCT-A-G--G-TA-C--AA-CAG-TG-----GG--GGGGGTT--ACG---TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGTG-C-AG--G--T-T-CG--AGAACGC-T-C--GC-GG-G--CGCC---A-A-ACAT-CCC-GC-G--C--T-C--C-AAATGT--ACA-CAAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCGTT--GGG-T-GG-C-C-A-GC--CC-C-C--CCA---G-GGGCTA-----A-G-T-CTCTTGA-A-CCG---TGCG-CCTGCGGCTC-TG-CAG-ACT-TATACTTGGTTACCC-GCG--A-------TGCCGATGTCATCCCT--GCTC-GGCG--CAG---GG-GG--GACT---CCACAGCGAGC--TTGCT-CAGT-----CCTA-GACCT-CT-C-G-C-C-TGT-CTC-AAAGGTTCCTC  3851
dbj|D17763.1|HPCEGS --GCA--TT-GG----C-AGAT---GG-T-----TC-A---A--CAC-CTA-C-CTATACG-ACCACC-TA--G-C--G-CC--A-AT-G-CA-ACA-C-TGGGC---C--GC-T--G-C-TGG-TC-T-C-AAAG-ACCTAGCAG-TGGCCA-CTGAACCTGTAATATTTAGTC-C--C------ATG-GAAATCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGTGCGGATACAGC-GGCT-T--GCGGAGATATTC-T-T----T-G--CGGGCT--GC-CCG-T-CT-CTG-CACGA-T---TAGG-CCGT---GA---G---GTG-TTGT-T-GGG-ACC-TGCTG-A-T---GA---CTATCG-GG-A-G-----A-TGGGC-TGGCGT-CT-GTTGGC-CCCGA-TTACA-GCAT-AC-GCCC-AGCAAACTAGGGGC-CT-TCT-TGG-GACTA-TTGTGAC--TAGCTTGA--CTGG-CAGAGACAAGA-AC-----GTGGTGACCG-GT-GAAGTGCAG-GT-GCT-T-TCTAC-G-G-C--TACCCA-G-AC-CT-TCCT-A-G--G-TA-C--AA-CAG-TA-----GG--GGGGGTT--ATA---TG-GACTGTTT-A-TC-ATGGAG-C-AG--G--T-T-CG--AGAACGC-T-C--GC-GG-G--CGCC---A-A-ACAT-CCC-GC-G--C--T-C--C-AAATGT--ACA-CAAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCGTT--GGG-T-GG-C-C-A-GC--CC-C-T--CCA---G-GGGCCA-----A-G-T-CTCTTGA-A-CCG---TGCG-CCTGCGGGTC-TT-CAG-ACT-TATACTTGGTTACCC-GCG--A-------TGCCGATGTCATCCCT--GCTC-GGCG--CAG---AG-GG--GACT---CCACAGCGAGC--TTGCT-CAGT-----CCTA-GGCCT-CT-C-G-C-C-TGT-CTC-AAGGGTTCCTC  3851
dbj|D28917.1|HPCK3A --GC---CT-GG----C-AGAT---GG-T-----TC-A---AA-CAC-CTA-C-CTATACG-ACCACC-TA--G-C--G-CC--A-AT-G-CA-ACA-T-TGGGC---C--GC-A--G-C-CGG-CC-T-C-AAAG-ACCTAGCAG-TGGCCA-CTGAACCTGTAATATTTAGTC-C--C------ATG-GAAATCAAGG--T-CAT----CA-CCTGGGGCGCAGATACGGC-AGCT-T--GCGGAGATATTC-T-T----T-G--CGGGCT--GC-CCG-T-CT-CTG-CGCGA-T---TAGG-CCGT---GA---G---GTG-TTGT-T-GGG-ACC-TGCTG-A-T---GA---CTATCG-GG-A-G-----A-TGGGT-TGGCGT-CT-GTTAGC-ACCGA-TCACG-GCAT-AT-GCCC-AGCAAACTAGAGGC-CT-TCT-TGG-GACTA-TTGTGAC--TAGCTTGA--CTGG-CAGGGATAAGA-AC-----GTGGTGGCCG-GT-GAAGTGCAG-GT-GCT-T-TCTAC-G-G-C--TACCCA-G-AC-CT-TCCT-A-G--G-TA-C--AA-CAG-TA-----GG--GGGGGTT--ATG---TG-GACTGTTT-A-CC-ATGGTG-C-TG--G--T-T-CG--AGGACAC-T-C--GC-GG-G--CGTT---A-A-ACAT-CCT-GC-G--C--T-C--C-AAATGT--ACA-CAAATG-T--AG---ATCAG--GACC-TCGTT--GGG-T-GG-C-C-A-GC--CC-C-T--CCA---G-GGGCTA-----A-G-T-CCCTTGA-A-CCA---TGCA-CCTGCGGGTC-TG-CAG-ACT-TATACTTGGTTACCC-GCG--A-------TGCTGATGTCATTCCC--GCTC-GGCG--CAG---GG-GG--GACT---CCACAGCGAGC--TTGCT-CAGT-----CCTA-GGCCT-CT-C-G-C-C-CGT-CTT-AAAGGTTCCTC  3851
4606|dbj|E06419.1| ---T---C--A-------CGAG---G---------C-A------TGC-T-G-----ATGT----CAT--T----------CC--G-GT-G-C----A-C-----C---G--GC----G---GGG--C--------G-AC--AGCAG--GG--G---GAGCC--TC--CT-C--TC-C-------------------------------------C--------CCG----G----GC------C-----CAT-C-T-C----T---------T--AC--------------------T---TG---AAG----G--------GT---T----------CC-T-CGG-G-T---G------------G-TCC-----------------------GCTG----CC---T--------T----GC-C-------CC------------T-CGG--GC----CGT-------GT-------TG--T-GGG--------C-----ATC-T-------------TCCGG-G---CT-----------G------C-C--G--T-GT-----------G-CA-C---C-C-----------G--GGGGGT----TG---------CG----A----A-GG---C--G--G--T--------GGAC---T-T-----TG----T----------G-----CC-------C-------------GT-------------T---G---A--------------------G-TC-----T-A-------T-----------G-G----A-----A-A---CC------A-CCA---TGCG--GT----CTC-----CG------GT--CT--TCACG----G--A-------T--A-A----CT--CA----AC---C---C--------------C----CC-CGGCC-G----TAC--C-G------C--A-GAC------A-----T-T---CC---AAG--T----  1481
dbj|D63821.1|HPCJK0 ---CA--CT-AG----CCCGGG---GG-T-----TC-A---A--TAC-TTA-C-CTATATG-ACCATC-T---TTC--A-CC--C-AT-GACT-G-A-T-TGGGC---G--GC-T--G-A-GGG--C-T-TGAAAG-ACCTAGCCG-TGGCCG-TCGAGCCCGTCATCTTCAGTC-C--T------ATG-GAGGTTAAGG--T-TAT----TA-CATGGGGAGCTGATACGAC-AGCA-T--GCGGGGACATAC-T-C----T-G--CGGCTT--GC-CGG-T-GT-CGG-CTCGTCT---TGGG-AAG----GA---G---GTG-CTAC-T-AGG-CCC-TGCGG-A-T---GA---TTACC---GCTCC-----A-TGGGG-TGGAGG-TT-GCTGGC-GCCGA-TAACA-GC-TCAC-GCGC-AGCAAACCAGAGGC-CTAT-T-CGG-CACGA-TTGTCAC--CAGTCTCA--CTGG-TAGGGACAAGA-AC-----ATCGTCACTG-GG-GAGATCCAG-GT-CCT-C-TCTACTA-G----TACGCA-G-AC-GT-TCTT-G-G--G-CA-C--AT-CAG-TG-----GG--GGGGGTC--ATG---TG-GACCGTCT-A-CC-ACGGAG-C-TG--G--T-T-CT--AGGACA--T-TA-GC-TG-G--TAAT---A-A-G-AG-ACC-A--G--C--T-CTGC-AAATGT--ACA-CCAACG-T--AG---ACCAG--GAC--T---T--G-G-TCGG-C-T-G-GC--CCTC-T--CCACCCG-GCGCCA-----A-A-T-CCCTTGT-G-CCG---TGCA-CGTGCGGCTC-AG-CCG-ACC-TGTACCTGATCACGC-GTG--A-------TGCAGATGTCCTGCCA--GCAC-GACG--CAG---AG-GG--GACT---CCACGGCTAGC--TTGCT-CAGT-----CCTA-GACCC-CT-A-G---CATG--CTTGAAAGGCTCTTC  3848
4586|dbj|E06399.1| ---C------GG----C--GG----GG--------C-G---A--CA----------GCA-G-G----------G---------------G----G-A------GC-------C-T--S--------C-T----------ST--C-----SCC--C-GGGCCCATC-TCYT-A----C--Y-------TG-AAG-----GG--Y-T---------CCTCGGGTG--G-T-C--C--GC--T--GC---------Y-T-T------G--C--------C-CC-----T-C-G-------------GG-CCR--------------TG-TTG--T-GGG---C-------A-T--------CT-TC---------------CGGG-------------CTG----CYG--T-----G--T----GC---A-C---CC-GGGG----------GG-------TTG---C----G---AA----GG-C-GG----------------TRG--ACT---T-----T-----GT-GC-------------------C-C--G-----T----T-G-A--G-T--------C---T-------------------ATG----G-AA-------A-CC-A------C------------Y------A----T----GC--G-G--T--C------------TCC-G--G-----T----C----T-T---CR-C----G-----G---A---------------T--A------------A--------C-T--------------CA-----A-----CCC-------CC------C------CGG--C---------C---GTACC-G--CA------G--W---------C--A--T--T-CC---------------A--------A--G--T-------GGC---------C--CA-------CCTA---C-A-C----G---C-T---CCC--A--------C  1502
4390|dbj|E06203.1| ---C------GG----C--GG----GG--------C-G---A--CA----------GCA-G-G----------G---------------G----G-A------GC-------C-T--S--------C-T----------ST--C-----SCC--C-GGGCCCATC-TCYT-A----C--Y-------TG-AAG-----GG--Y-T---------CCTCGGGTG--G-T-C--C--GC--T--GC---------Y-T-T------G--C--------C-CC-----T-C-G-------------GG-CCR--------------TG-TTG--T-GGG---C-------A-T--------CT-TC---------------CGGG-------------CTG----CYG--T-----G--T----GC---A-C---CC-GGGG----------GG-------TTG---C----G---AA----GG-C-GG----------------TRG--ACT---T-----T-----GT-GC-------------------C-C--G-----T----T-G-A--G-T--------C---T-------------------ATG----G-AA-------A-CC-A------C------------Y------A----T----GC--G-G--T--C------------TCC-G--G-----T----C----T-T---CR-C----G-----G---A---------------T--A------------A--------C-T--------------CA-----A-----CCC-------CC------C------CGG--C---------C---GTACC-G--CA------G--W---------C--A--T--T-CC---------------A--------A--G--T-------GGC---------C--CA-------CCTA---C-A-C----G---C-T---CCC--A--------C  1502
7934|dbj|E10840.1| ---CG--C--AGAGGCC-TGATCCTGC-TATCC-TC-ATGGACCCA--TT--C-CT-TACGTGTC-CTGTAAAGTC--TTCC--C--C-A-C--A-A----GGGC-----AAC----G-CGTTG-TCAT-C-A----CCCCATCCCCTCGCCA--T-A-CTC-CC-T-TGTACCC-C--TTTTGACATGAGAGA--AAGGG-TATGCCTGGCA-CCTTGGGCAT-GAT-CT-T-GGCCGAAAGCC-AG--GT-C-T-TA---A-AGTCA--CTAAGTAC-G---ATAC-A-GAC---C---C-AG-TCCC----A---G---ATG-TCA--T-GTA-ACC-AGTC--ACC---G----TTG-CA-GG---G-----ACTAGGA-TAGT-C-CTCGTTGAT--CC-A-C--TG-GTGT-A--AC-C-GG----C--GAAG--CAA--T-CGG-G-TGA--CG--GT--TAG--AGAG-CT---CAG---CAA----T-----GCTGTTACTT-TT-GC--TGCCGCGTCGCT-C-TCGG--G-G-----ACATA-G-----TGTGTT-G-G-TGATA-C--A--TGG-TTCCCCCGA--GATG--CGAACGCTATGAGTCTGTTC-ATCC-ACTGCA-C-TGCTCC-T-T-CCCCAGGGC-C-TACATGC-CG-G--CG-C---A-A--CA--CT--GCAGCAC-ATAT--C---ACGCCAACAACCAACGCTCCAGGGGATAAGATGGC--A-GGCAGAAGATTGA-C-C-ATGT---C-C-T--CTGT--G---G-TA----GG-GAG-CTCT------CC----T-C--C-CATGATTT-TG-AAG-GC----CACTAGGGCGCCG-GAG--A-------CCCCAGCCCCATACCC--G-GC-AA-G--CA-------CG-----T---C-A-AGC-A----ACACC-C--TG----CCAA-TGC---CT-ATG-C-C-TCC-CAC--A-G------C  3570
dbj|D11397.2|HPCPN -------C--AG-G----------TGC-T---C-TC--------CA----------------------------------CC---------------------GC-----AAC----G-C-------A-------------ATC---T------------------T-T-----C-C--T------------------GG------C---G-A-CCT---GC----------------------------GT-C--------A-A-------T--G----G--------------------C--G-T-----------G----TG-T----T-G--------G----ACC---G----T------------------CTA----------------------CC-A----TG-GTG------C-C-GG----C-------------T-CG------A---------------AGA--C----------C-------------CTG---------------GCCG----GC--C--C------G-----A---A-G-----------------------------GG-T----CC-A---AT---C--AC-C------------C-A----A----A---TG---------------------TACA----------C--C---A-A-------T--GTAG-AC-------C---A-G--GAC--------CTC--G----T-------C----GGC-------TG--------G----C-C----------G---G-C----------G-C---------CC------C--C-C---------G----------------GGGCGC---------------------GCTCCAT------G-AC-A-----C--------CG-----T--------GC-A--------C-C--TG----C--G--GC------A-G-C---T-----------------C  1219
63|emb|AX008265.1| ---C---C--AG----C-TG-T--CGC-T--CCATC----GA--CAAGTT--CGCT-CA-GGG-----GTGGGGTC--C-CC--T--C-A-CTTACA-C-TGAGC---CTAAC-A--G-C-TCG-G-AC-C-AGAGGCCCTA-CTGCTGGC-A-CT-A-CGCGCC-T-CG-A--C-CG-T---G---T----------GG--TAT-T---GTA-CCC---GC---G-T-CT-CAGGT-GT--GC---G--GT-C-C------A-G-------T--GTATTG---CTTC-A-C-C---C---CGAG-CCCT--------G---TTG-TGG--T-GGGGAC---G----ACC---GA---T---C---G---G-----TTTGG---T-GT-C-C----------CC-A-C-----GTAT-A--AC-T-GGGGGGC--GAA---CGAC-T-CGG-----A--TGT-GC--T-----GATTCT---CAA---CAA----C-----AC-G---C------G----GCCG-----C--C-GCGA--G-G-C--AAC-TG-G-----T---TC-G-GCTG-TA-C--A--TGGAT------GA---ATGG-C--AC----TG-G---GTTC-A-CC-AA-G-A-CGTG-TG----------GGGGC-C-C-C---C-CG----TG-C---A-A--CA---TCGGGGGGGC-------C---G-GC-AACAAC--AC-CTT--G---AC-------C--T-GCCCCA---CTGA-C----TGT---T-T-T--C-G---G-AAG-CACCCCGA-G-G-C-CA------CC----TACG-C-CA-GAT----G-C-G-GT----T-CT-GGGC-CCT-G-G------------CTGACACC-TA-----G-GT-G-----TA-------TG--G--T---T-----C-A----TTACC-CA-TA----T--A-GGC-T-CT-G-G-CAC-TAC-C-C-----------C  2725
bj|D13406.1|HPCPOLY --GC---T---G----C-CG------C-T------C--------CA---T-------T--G-A-CA-------A---------GT--T---C---GA-------C---C-----A-------GG-----------G-A--T-G--G---G--G-T----CCTATCA-CTT----------------ATG-------------------------C-T--------GA----GC---C--T--AC---AA-A---A---------G---A--C----C-C-G--------GAC-C--A-------G---A----G----G----C--CT---T---------------A-T--------T-G------------C----------TGGC-A-C---T-A-C--CC-A----C---C-T-----C---AACA-AT--G----------T--GG-T---A-TCGT-AC-----C-T-G--C-G-TC-G---CAGG---T-----GT-G----TG----G---TCCAGTGT-ATTGC-TTCAC-----C----C-CA-A-G---T--CCT---G-------T-----T-G-T-----C-----G--------TG----G-G---G----A--C-A----A-C-CG--A----T-C-----G-T-C-T-----C--G-G-----C---A-A-------CC---------------C------T--A---C----G-T-------AC-A---G-C--T-G----G-G---GG-------G-------------A---G-A-A-C------G-A-T---------A--C----TG-A-C--GTG---C----T-G--C----T-CCT--T-A---------A---------C--A-A-CA---C---G--C-G--G--C-----------CG--C---C----G----C----A---------------A-GGC---A-----------A--C-T----GG-T--TC  1957
50|dbj|AB008443.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------A------GC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T---T-C-T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T-C-T-----------T--T-------GC------C-GG-C-GT--C--GA--C--------G-----G-G--G-----C----T----------A-----------C-C--------T--------------A-C---------------------------------------AC-GT------C-A-GG-G----G--G------------GAC--------G---G----T------A-----GG--CC-G--G----AC----C---------AC--C-A--------G---A---G--G-CC-----T-------T-------A--------C----------G----------------T-C-CTT------C----T------T-TG---C--------ACC---T----GG-C-C------------------C-G---TC-T--C-------------A-------------GA--A-------G--A-------------T-----CC-A--AC----T-----T----A---TC-AA--------C  1517
5914|dbj|E09288.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------------GGC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T--CT---T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T-C-T-----------T--T-------GC-T------GG-C-GT--T--GA---------T-G-----G-GG-G---T--A------------C--C-----C---A--C--G-----T--------G-----------------T-----C----GG-G-------G----G-G---G---------A--G---C--G---------C-----G----------GC-------C--C---A-A-A-----CC---------AC----C---A-G-------C----G-----G----------G-C------T-------TG--C-----G------T-C--C-----------C----------T-C-TTT---A--CA---T-C--C----GG---------G-------T-C--GGCC-C-A-G----A------------A---CAT--CC---------------------------A--A--C------------TTG------T--------A-AAC---------------A--C-T-AA--------C  1557
54|dbj|AB008445.1| ---C---T--GG-------G--------------------GG------------------G--------T----------CC-----T--------------GGC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T--CT---T---G-----------A-T--------T---------------------G---T-G----------G---------T-----GC-T---------A-----C---------T---T-----T-----T--T-------GC------C-GG-C-G-----------------TCG-----------A----C-G-G----------------G-----A---A----C-----------------A-C---------T-----C-----G--------TG---TG------T------C-A-GG-G----G--G-----------GGA---------G---G-------C---A-----G---CC---------A-------AGA-----ACA-CC--T--T---G-------G--G-C--T---T-------T---------------------------G-----C------A---T-C---------CC----T-C--T-T-TG--------T-G-------T-C-TGG-C-C------------------C-G---TC-T--C-------------A-------------GA--A----------A------A------T-----CC-A-G-C----T-----T----A---TT-AA--------C  1517
58|dbj|AB008447.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------------GGC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T--CT---T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T---T-----T-----T--T-------GC------C-GG-C-G-----------------TCG-----------A----C-G-G----------------G-----A---A----C-----------------A-C---------T-----C-----G--------TG---TG------T------C-A-GG-G----G--G-----------GGA-------A-GC--------------A-----G---CC---------A-------AGA-----ACA-CCA-TG-----G----------G-C--T---T-------T---------------------------G-----C------A---T-C---------CC----T-C--T-T-TG--------T----C----T-C-TGG-C-C------------------C-G------T--C---G----------C---------A--GA--A----------A------A------T-----CC-A--AC----T-----T----A---TT-AA--------C  1517
56|dbj|AB008446.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------------GGC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T--CT---T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T---T-----T-----T--T-------GC------C-GG-C-G-----------------TCG-----------A----C-G-G----------------G-----A---A----C-----------------A-C---------T-----C-----G--------TG---TG------T------C-A-GG-G----G--G-----------GGA-------A-GC--------------A-----G---CC---------A-------AGA-----ACA-CCA-TG-----G----------G-C--T---T-------T---------------------------G-----C------A---T-C---------CC----T-C--T-T-TG--------T-G-------T-C-TGG-C-C------------------C-G------T--C---G----------C---------A--GA--A----------A------A------T-----CC-A--AC----T-----T----A---TT-AA--------C  1517
48|dbj|AB008442.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------A------GC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T---T-C-T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T-C-T-----------T--T-------GC------C-GG-C-GT--C--GA--C--------G-----G-G--G-----C----T---------------------AC-C--------T--------------A-C---------------------------------------AC-GT------C-A-GG-G----G--G------------GAC--------G---G----T------A-----GG--CC-G--G----AC----C---------AC--C-A--------G---A---G--G-CC-----T-------T-------A--------C----------G----------------T-C-CTT------C----T------T-TG---C--------ACC---T----GG-C-C------------------C-G---TC-T--C-------------A-------------GA--A-------G--A-------------T-----CC-A--AC----T-----T----A---TC-AA--------C  1517
5915|dbj|E09289.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---------------T--G--------T----------CC-----T--------A------GC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----TA--T---T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T---T-----T-----T--T-------GC------C-GG-C-G-----------------TCG-----------A----C-G-G--G-------------G---------A----------------G-----A-C-----C---------C-----G--------TG---TG--AC------A----G-GG-G----G--G------C---A-GA----T--A-GC----------C---A-----G--------------A-------A-ATG----C--C------T-------A--------C--TCG--------CT---C---A--------C----------G---A-C------------C-C-T------C----T-T----T-T----C--------A-----T-C-TGG-------G------------T-C-G--G-C-T--C-------------A-------------GA--A--C-------A-------------T-----CC-A-G-C----T-------C--A----T-AAA-------C  1551
469|gb|AY070174.1| ---C---T--GG-------G--------------------GG------------------G--------T----------CC-----T--------A------GC------------G----GG-CC-T-C-----------GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-ACTG--GGC--T--------A-A-------------G---G---T---T-----T--T------------------G---------A--------T-------T---G--------TG-A-T---G---CT----A---------C----------T------TT--TTG----CC-G---GC--G--T-----C-------GAC--G-GG----A-----G----C-A-------C-----CC--A--C-G--T-G--ACA-G---------G--G-----G-GG-GAGG--C-G-G--G------CCAT---A-C--CAC-CA-G--C-AT--CCT----C----A-C-------A-T-----C--C--ATG--T---T----T-------TC--A-TC--TGG-G-T-CG--G--C-T-C---A-GA-------A-G---G---TC--C---A-----G---C------T-C-AT------A-A-----ACA-CCAATG-----G-----CA---G-C------T--G-----G---------------C--------------A-C------A---T-C-----A-A--C-------A------G------------A------ACC--G---C--------A-------T--TGA----A---C----T------G--C-------------A--A--T----G--A-----T-------T-----CC-----C----T-------C-----C----A-GA--C-T-  1594
46|dbj|AB008441.1| ---C---T--GG-------G---------------------G---A--------------G--------T----------CC-----T--------A------GC------------G----GG-CC-T-----------T-GC------C---T--A-C---T-AT-T-----C----C------ATG-G-------------------------T-GGG----GA-A-------C--T--G----G----------------G-----------C--------T----------A-----------A----G----G----T---T-C-T---G-----------A----------T-------------------------T-G--------T-G-------A-T-----GC-T---------A-----C---------T-C-T-----------T--T-------GC------C-GG-C-GT--C--GA--C--------G-----G-G--G-----C----T---------------------AC-C--------T--------------A-C---------------------------------------AC-GT------C-A-GG-G----G--G------------GAC--------G---G----T------A-----GG--CC-G--G----AC----C---------AC--C-A--------G---A---G--G-CC-----T-------T-------A--------C----------G----------------T-C-CTT------C----T------T-TG---C--------ACC---T----GG-C-C------------------C-G---TC-T--C-------------A-------------GA--A-------G--A-------------T-----CC-A--AC----T-----T----A---TC-AA--------C  1517
             ruler ......5010......5020......5030......5040......5050......5060......5070......5080......5090......5100......5110......5120......5130......5140......5150......5160......5170......5180......5190......5200......5210......5220......5230......5240......5250......5260......5270......5280......5290......5300......5310......5320......5330......5340......5350......5360......5370......5380......5390......5400......5410......5420......5430......5440......5450......5460......5470......5480......5490......5500......5510......5520......5530......5540......5550......5560......5570......5580......5590......5600......5610......5620......5630......5640......5650......5660......5670......5680......5690......5700......5710......5720......5730......5740......5750......5760......5770......5780......5790......5800......5810......5820......5830......5840......5850......5860......5870......5880......5890......5900......5910......5920......5930......5940......5950......5960......5970......5980......5990......6000
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2|ref|NC_004102.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
gb|AF009606.1|AF009 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
67|emb|AX100563.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4482
gb|AF011751.1|AF011 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
gb|AF011753.1|AF011 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
68|emb|AX663428.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCCAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGT-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTCGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GATTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTCTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
gb|AF011752.1|AF011 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCCAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-CCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTCGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GATTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
gb|M67463.1|HPCCGAA -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CACGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCAAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GCCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-CGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
gb|AF290978.1|AF290 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCTTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-CGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTCGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GATTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCCA-T---CCCTC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4551
809|gb|AY695437.1| -GGGGGGTC-C------GTTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTATGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TGG-AG-A-CAA-C-TAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTA--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCC-GCATA-CGCG-G-CTCAGGGCTACAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCCGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCCC-ATGGAATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CAGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CTAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GGCTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CA--TC--A-CC-GTGCCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAAGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAACT----G-G  4471
807|gb|AY695436.1| -GGGGGGTC-C------GTTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTATGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TGG-AG-A-CAA-C-TAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTA--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCC-GCATA-CGCG-G-CTCAGGGCTACAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCCGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCCC-ATGGAATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CAGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CTAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GGCTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CA--TC--A-CC-GTGCCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAACT----G-G  4481
b|M32084.1|HPCPOLYP -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTTAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----T-AAC-TCCT---CTCCACCAGTAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCTCACCTC-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCTC-ATGGGATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  2874
b|M62321.1|HPCPLYPR -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTTAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----T-AAC-TCCT---CTCCACCAGTAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCTCACCTC-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCTC-ATGGGATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  4563
6028|dbj|E66593.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTTAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----T-AAC-TCCT---CTCCACCAGTAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCTCACCTC-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCTC-ATGGGATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  4563
gb|AF271632.1|AF271 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGTA-T-A-TTTAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----T-AAC-TCCT---CTCCACCAGTAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCTCACCTC-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCTC-ATGGGATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGTC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  4563
075|gb|AF511948.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCAGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AAAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-CG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTCGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCTC-ATGGGATCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-CTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAAA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCGGC--AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--T-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAG-GCTA-T---TCCCC-TCGAAGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--GAAAACT----G-G  4563
077|gb|AF511950.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-T-CCCGTGG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCCGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAT---A--T--GT--C-CA-AA-GCCC-ACGGGATCGATCCTAGTAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGGACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGTGCCT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----TT--CT-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-CG-CGGGGGC--GA--GGCTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACACCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  4535
6384|dbj|E08264.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GT-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAGC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-TACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACG-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCCGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ACGGGATTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCTACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AT-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCG-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-CG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C--GA-TC--A-CC-GTGCCC-CATGC--C-AA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---C--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-ATTTTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAAGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
bj|D10749.1|HPCHCJ1 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GT-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAGC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-TACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACG-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCCGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ACGGGATTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCTACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AT-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCG-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-CG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C--GA-TC--A-CC-GTGCCC-CATGC--C-AA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---C--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-ATTTTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAAGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
8574|dbj|E08263.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GT-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAGC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-TACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACG-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCCGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ACGGGATTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCTACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AT-GGCGGG----TGC-T-C-GGGGGGCGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCG-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-CG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C--GA-TC--A-CC-GTGCCC-CATGC--C-AA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---C--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-ATTTTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAAGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4563
076|gb|AF511949.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTAG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CCCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-AGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACA-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCATA-CGCG-G-CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAC-CCCTCTGTCGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-CGT---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTCGATCCTAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CATAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGGGGCGCCT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTA---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-TG--TT--A-CT-GTGCCC-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GC---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---TCCCC-TCGAAGT-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TTTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT----G-G  4564
029|gb|AY615798.1| -GGGGGGCC-C------ACTGC-TGTG-CC-C--CGCGGGG-CA-C-GC-CG-T-AGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTAT-T-CCCGTAG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACAGA-----C-AAC-TCCT---CCCCACCGGCGGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGT-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCC-GCGTA-TGCG-G-CCCAGGGCTACAAGGTGCTGGTGCTC-AAC-CCCTCCGTTGCCGCTACACT--GGG--CTTC-GG-CGC---TTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ACGGGGTTGATCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--GAGGACAATTACTA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGGGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGCGACGAGTG-CCA----TT--CC-A-C-GGA-TG-CAAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CCGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CAGGGGC--TA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CA--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TTGAGGC-A-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAACT----G-G  4288
emb|AJ278830.1|HEC2 -CGGGGGCC-C------ACTGC-TGTG-CC-C--TGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTATGTACCC-G--AGGAGTGGCTAA-GGC-GGTG--GAATTTGT-C-CCTGTAG-AGAAC-C-TAG-AG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCGGTGTT-CACAGA-----C-AAC-TC-T-G-CCCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCTGCC-GCTTA-CGCG-G-CTCAGGGTTACAAGGTGCTGGTGCTC-AAC-CCTTCCGTTGCTGCAACACT--GGG--CTTT-GG-TGC---CTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGATTGATCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--GAGGACAATTACCA-CCGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACTTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGGGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CAAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-CG-CGGGGGC--GA--GGCTG---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGCCC-CAT-T--CTAA--CA--T--CGA-A-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGGG-AGATTCC-TTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGACCTCG-C--C--G--CAAAACT----G-G  4563
23|emb|AX057094.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
gb|AF177040.1|AF177 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
21|emb|AX057090.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
gb|AF177038.1|AF177 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
22|emb|AX057092.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
20|emb|AX057088.1| -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
gb|AF177039.1|AF177 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
gb|AF177037.1|AF177 -GGGGGGTC-C------GCTGT-TGTG-CC-C--CGCGGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCC-T-A-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGAGTGGCTAA-AGC-GGTG--GACTTTAT-C-CCTGTGG-AGAAC-C-TAG-GG-A-CAA-C-CAT-G-A--G-A-TC-CCCGGTGTT-CACGGA-----C-AAC-TCCT---CTCCACCAGCAGTGCCCC-A--GAG--CTT--CC-A-GG-T-GGCCCACCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTC-AAC-CCCTCTGTTGCTGCAACGCT--GGG--CTTT-GG-TGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCCC-ATGGGGTTGATCCTAATAT-CAGGA--CCGGG-GT--GAGAACAATTACCA-CTGGCA--G-----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-AGGAGGTGCTT-ATGAC-AT-AAT-AA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TG-CCAC-ATCCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-TG-CGGGGGC--GA--GACTG---GTTGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-CT-C-CG--TC--A-CT-GTGTCC-CAT-C--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---T--G-C-TCTGTCCA-------C--C-ACCGGAG-AGATCCC-CTTTTACGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT-G-----ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT----G-G  4575
dbj|D14853.1|HPCCGS -GGGAGGCC-C------CCTGC-TCTG-TC-C--CATGGGA-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-T-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGGGTCGCAAA-GGC-GGTC--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AATCC-C-TAG-AG-A-CCA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCAGTGTT-TACCGA-----C-AAT-TCCA-G-CCCT-CCGACAGTGCCCC-A--GAG--CTA--CC-A-GG-T-GGCGCATCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGAAGT-GG-TAAGA-GC--ACGAAG-GT-GCCGGCC-GCCTA-TGCG-G-CTCAAGGGTACAAGGTTCTTGTGCTG-AAC-CCGTCTGTTGCTGCCACCCTA-GGG---TTC-GG-CGC---TTAT---A--T--GT--C-AA-AG-GCCC-ATGGGATTGACCCAAACGT-CAGGA--CTGGC-GT--AAGGACCATTACCA-CAGGCT--C-----CCCC---A--TCA-CCCAC-TCCACCTACG--GCAAAT-TCCTGGC-TG-AC-GGTGGG----TGT-T-C-AGGAGGTGCGT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAATG-TCA----CT--C--AGT-GGA-CG-CCAC-CTCGA-TTC-TAGGCA-TAGG--GA-CTGT-CT-T--GGA-CCA-AGCGGA--GAC-AG-CGGGGGT--TA--GGCTC---ACTAT-CCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CA-CCTGG-CT-C-CG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-T--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---T--G-C-ATTGTCCA-------C--TGAG-GGGG-AGATACC-ATTCTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCC-T-AAATT-A--C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT----G-G  4563
6559|dbj|E08443.1| -GGGAGGCC-C------CCTGC-TCTG-TC-C--CATGGGA-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-T-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGGGTCGCAAA-GGC-GGTC--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AATCC-C-TAG-AG-A-CCA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCAGTGTT-TACCGA-----C-AAT-TCCA-G-CCCT-CCGACAGTGCCCC-A--GAG--CTA--CC-A-GG-T-GGCGCATCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGAAGT-GG-TAAGA-GC--ACGAAG-GT-GCCGGCC-GCCTA-TGCG-G-CTCAAGGGTACAAGGTTCTTGTGCTG-AAC-CCGTCTGTTGCTGCCACCCTA-GGG---TTC-GG-CGC---TTAT---A--T--GT--C-AA-AG-GCCC-ATGGGATTGACCCAAACGT-CAGGA--CTGGC-GT--AAGGACCATTACCA-CAGGCT--C-----CCCC---A--TCA-CCCAC-TCCACCTACG--GCAAAT-TCCTGGC-TG-AC-GGTGGG----TGT-T-C-AGGAGGTGCGT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAATG-TCA----CT--C--AGT-GGA-CG-CCAC-CTCGA-TTC-TAGGCA-TAGG--GA-CTGT-CT-T--GGA-CCA-AGCGGA--GAC-AG-CGGGGGT--TA--GGCTC---ACTAT-CCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CA-CCTGG-CT-C-CG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-T--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---T--G-C-ATTGTCCA-------C--TGAG-GGGG-AGATACC-ATTCTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCC-T-AAATT-A--C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT----G-G  4563
321|gb|AY651061.1| -GGGAGGCC-C------CCTGC-TCTG-TC-C--CATGGGA-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-T-TTCAGGGCCGCG-GTGTGCACCC-G--TGGGGTCGCAAA-GGC-GGTC--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGTCC-T-TAG-AG-A-CCA-C-CAT-G-A--G-G-TC-CCCAGTGTT-TACTGA-----C-AAT-TCCA-G-CCCT-CTAACAGTGCCCC-A--GAG--TTA--CC-A-GG-T-GGCGCATCTA-CA-T-----GCA-CCC-ACT-GGGAGT-GG-CAAGA-GC--ACGAAG-GT-GCCGGCC-GCTTA-CGCA-G-CTCAGGGGTACAAGGTACTTGTGCTG-AAC-CCGTCTGTTGCTGCCACCTTA-GGG---TTC-GG-TGC---TTAT---A--T--GT--C-AA-AG-GCCC-ATGGGATCGACCCAAACAT-CAGGA--CCGGC-GT--GAGGACCATCACCA-CAGGCT--C-----CCCC---A--TCA-CCTAC-TCCACCTACG--GCAAAT-TTTTGGC-TG-AT-GGCGGA----TGC-C-C-AGGAGGTGCGT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAATG-TCA----CT--C--AGT-GGA-CG-CCAC-CTCGA-TTC-TGGGCA-TAGG--GA-CCGT-CT-T--GGA-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CGGGGGT--CA--GGCTC---ACTGT-CCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CA-CCTGG-TT-C-CG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-T--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---T--G-C-ACTGTCCG-------C--TGAC-GGGG-AAATACC-ATTTTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCC-T-AAACT-A--C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT----G-G  4563
15457|dbj|D84265.2| -TGGCGGTC-C-C----A-TGC-TATG-CC-C-TTC-GGG-CCA-C-GT-CG-CGGGG-A-T-T-TTCCGCGCGGCT-GTGTGCAC-CAG--GGGCGTAGCCAA-ATCAC-TG--GACTTCG--CGCCTGTGG-AGAGCA--T-GCA--A-TCC-T-CCCAG-C--G-G-TCACC-ATCTTT-CTCTGA-----C-AAC-A-CT-T-CTCCTCCTGCCGTGCCAC-A--AAC--CTA--TC-A-GG-TGGGG-TACCTC-CA-C-----GCT-CCT-ACA-GGGAGC-GG-GAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCCGCT-GCTTA-CGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTCCTGGTGCTC-AAT-CCATCGGTCGCTGCCAC-CCT-AGG--CTTC-GGTAGT----TAC---A--T--GT--C-TACAT--CAC-ATGGCATAGATCCCAACAT-CCGTA--CCGGG-GT--AAGGACTATCACCA-CCGGTG--G-G-G-C-A----A--TCA-CCTAC-TCTACCTATG--GTAAGT-TCCTCGC-TG-AC-GGCGGG----TGC-T-C-TGGCGGAGCCT-ATGAT-GT-CAT-CA-T-CTGTGATGAGTG-TCA----CT--CG-ACC--GA-TC-CTACCA-CGG-T-C-TCGGGAATAGG--GA-CCGTTCT-T--G-A-CCA-GGCGGA--AACTAG-C-GGAGT--GA--GACTG---ACGGT-CCTCGC-GACCG-CC-AC--TC-CG-CCTGG-TT-C-AG--TC--A-CA-GTCCCC-CAT-C--CAAA--CA--T-A--ACG-G-AG--TC--A--G-C-GTTA-CCT---A---C--C-ACGGGTG-AGATCCC-TTTCTACGGGAAG-GCGG-T---TCCCC-TCGA-AT-A--C--ATCA-AA-GG-GGGCAGGCACCTCATAT--TTTGTC-ATCCC--AAGAAGAAGTGTGACGAGCTCGCC--A-AA--C--AGCT--CGTG-  4565
15456|dbj|D84264.2| -TGGAGGTC-C-T----A-TGC-TGTGTCC-C--TC-GGGT-CA-T-GT-TGCT-GGG-A-T-C-TTCCGCGCAGCA-GTGTGCAC-TAG--AGGTGTGGC-AAAATC-CCTT--GATTTTGT-G-CCAGTGG-AGAACA--T-GCAG-T-CCA-C-CGC-G-C--G-T-TCTCC-ATCCTT-CTCTGA-----C-AA--TACA-A-CCCCACCAGCGGTGCCAC-A--GAC--ATA--CC-A-AG-TGGGG-TACCTC-CA-C-----GCG-CCT-ACG-GGCAGC-GGTAAA-A-GC--ACTAAA-GT-CCCAGCG-GCATA-TGCT-G-CTCAGGGCTATAAGGTTCTAGTGCTT-AAC-CCCTCTGTAGCGGCCACCCTT--GG--GTTC-GG-GTC---ATAC---A--T--GT--C--T-ACTGCCC-ACGGTATAGACCCTAACAT-CCGTA--CTGGG-GT-T-AGGACTATCACCA-C-GG-GC-G-GTG-C-A----A--TTA-CCTAC-TCTACATATG--GCAAGT-TTCTCGC-GG-AT-GG-CGG---CTGC-T-C-CGGCGGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-TA-T-CTGCGATGAGTG-CCA----TT---C-AAC-AGA-TC-CTACCA-CAG-TCT-TGGGTA-TAGG--CA-CCGTGTT-G--G-A-TCA-GGCGGA--GAC-GG-CCGGCGT--CA--GACTC---ACAGT-GCTCGC-AACGG-CC-AC--TC-CC-CCTGG-CT-C-AG--TA--A-CG-GTCCCT-CAT-C--CAAA--CA--T-C--ACC-G-AG-GT---A--G-C-CTTG-TCA---T---C--T-ACCGGTG-AGGTGCC-TTTCTACGGGAAG-GCAA-T---CCCCC-TTGA-GT-A--T--ATCA-AG-GG-GGGTAGACACCTGATTT--TCTGCC-A-CTCTAAA-AAGAAGTGCGACGAGCTTG-C--C-AA-GC--AGCTCAC-A--  4568
1993|gb|AY859526.1| -GGGGGGCC-C-C----G-TGA-TGTGTCC-C--TC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGG-ACT-C-TTCCGAGCTGCC-GTATGCAC-AAG--GGGTGTAGC-AAAATC-CTTA--GACTTTAT-C-CCAGTGG-AAAACA--T-GGAG-A-CGA-C-TAT-G-C--G-C-TCTCCC-TCATT-CACAGA-----C-AAC-T-CC-A-CGCCGCCTGCGGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TAGGG-TACCTG-CA-C-----GCA-CCA-ACA-GGCAGC-GG-AAAGA-GC--ACCCGT-GT-TCCGGCA-GCGTA-CGCT-A-GCCAGGGCTACAAGGTGCTGGT-TTTGAAC-CCATCGGTGGCGGCAACGCTT--AG--CTTT-GG-CTC---TTAT---A--T--GAGGC--A-A--GCTT-ACGGCGTGGAGCCGAATGT-CCGGA--CCGGG-GT-C-AGGACTGTAACCA-CAGG-G--G-GAG-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GGAAAT-TCTTGGC-CG-AT-GG-GGG---ATGT-T-C-TGGAGGAGCGT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-CTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-AGA-CC-CCACGA-CGG-TGT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTTCT-C--G-A-CCA-GGCTGA--GAC-TG-CCGGGGC-TC---GTCTT---ACTGT-GCTCGC-AACAG-CA-AC--GC-CG-CCGGG-TT-C-TA--TC--A-CT-GTCCCC-CAT-C--CTAA--CA--T-A--ACA-G-AG-AC---A--G-C-CCTC-CCG---A---C--T-ACGGGAG-AAATACCATTT-TATGGAAAG-GCCA-T---CCCCC-TTGA-GT-A--C--ATCA-AA-GG-GGGAAGACATCTCATAT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGATGAGC-TGGC--T-GGGA---AACTAAA-G--  4534
emb|Y12083.1|HCV120 -GGGAGGCC-C-C----A-TTA-TGTGTCC-C--TC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGG-ACT-C-TTCCGAGCTGCC-GTATGCAC-AAG--GGGTGTAGC-AAAATC-CTTA--GACTTTAT-C-CCAGTGG-AAAACA--T-GGAG-A-CAA-C-TAT-G-C--G-C-TCTCCC-TCATT-CACAGA-----C-AAC-T-CC-A-CGCCGCCTGCGGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TAGGG-TACCTG-CA-C-----GCA-CCA-ACA-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCCGT-GT-TCCGGCG-GCGTA-CGCT-A-GCCAGGGCTACAAGGTGTTGGT-CTTGAAC-CCATCGGTGGCGGCAACGCTT--AG--CTTC-GG-CTC---TTAT---A--T--GAGGC--A-A--GCTT-ACGGCGTGGAGCCGAATAT-CCGGA--CCGGG-GT-C-AGAACTGTAACTA-CAGG-G--G-GCG-C-T----A--TCA-CGTAC-TCCACATACG--GGGAAT-TCTTGGC-CG-AT-GG-GGG---ATGT-T-C-CGGAGGAGCGT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-CTGTGATGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-AGA-CC-CTACGA-CGG-TGC-TGGGCG-TTGG--CA-CGGTTCT-C--G-A-CCA-GGCTGA--GAC-TG-CCGGGGT-TC---GCCTT---ACCGT-GCTCCC-AACAG-CA-AC--GC-CG-CCGGG-TT-C-TG--TC--A-CT-GTTCCC-CAT-C--CTAA--CA--T-A--ACA-G-AG-AC---A--G-C-CCTC-CCG---A---C--T-ACGGGAG-AAATACCATTT-TATGGAAAG-GCCA-T---CCCCC-TTGA-GT-A--C--ATCA-AA-GG-GGGAAGACATCTCATAT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAGTGCGATGAGC-TGGC--C-GGGA---AACTGAA-G--  4519
15454|dbj|D84262.2| -AGGAGGCC-C-C----C-TTA-TGTG-CC-C-ATC-AGGG-CA-C-GT-AG-T-AGG-GCT-C-TTCAGGGCGGCC-GTGTGTAC-GAG--GGGCGTGGCCAAGG-C-CCTG--GACTTCAT-C-CCTGTGG-AGAATA--T-GGAC-A-CAA-C-CAT-G-C--G-A-TCTCCTGT-GTT-TACCGA-----C-AAC-T-CC-T-CGCCGCCTGCGGTGCCTC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TGGGG-TACCTG-CA-C-----GCT-CCG-ACG-GGTAGC-GGTAAA-A-GT--ACTCGT-GT-CCCGGCA-GCTTA-CGCC-A-CCCAGGGATACAAGGTGCTAGT-TCTGAAT-CCGTCTGTAGCGGCAACGCTG--AG--CTTC-GG-GGC---ATAC---A--T--GAG-C--A-AA-GCTC-ATGGTATAGACCCGAATAT-CCGGA--C-GGGTGT-C-AGGACCATCACCA-CAGG-G--G-GTC-C-C----G--TAA-CATAC-TCAACATATG--GGAAGT-TTCTGGC-CG-AT-GG-GGG---ATGT-T-C-AGGAGGAGCAT-ATGAT-AT-CAT-CA-T-CTGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-AGA-CC-CAACGA-CGG-TGC-TTGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-A--G-A-CCA-GGCAGA--AAC-CG-CGGGGGT-CC---GCCTC---ACGGT-GCTCGC-TACGG-CG-AC--GC-CG-CCAGG-CT-C-TG--TC--A-CT-GTCCCC-CAT-C--CTAA--TA--T-A--ACA-G-AG-AC---A--G-C-TCTC-CCG---A---C--T-ACGGGGG-AGATACCATTT-TATGGCAAGTGT-A-T---CCCCC-TCGA-AT-T--T--ATCA-AG-GG-GGGAAGACATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAGAAATGCGACGAAC-TGTC--T-AA-AC--AACTAAC-C--  4581
19|emb|AX057086.1| -AGGAGGCC-C-G----G-TGC-TATG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-G-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-TCCTGTC-GCATA-TGCT-G-CTCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCAGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGT-G-C-GGGCGGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-ATGTGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGACT--CTACCA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CTGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACAG-CT-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---G---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACATCTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
gb|AF177036.1|AF177 -AGGAGGCC-C-G----G-TGC-TATG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-G-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-TCCTGTC-GCATA-TGCT-G-CTCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCAGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGT-G-C-GGGCGGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-ATGTGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGACT--CTACCA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CTGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACAG-CT-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---G---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACATCTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
134|emb|AX057395.1| -AGGAGGCC-C-G----G-TGC-TATG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-G-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-TCCTGTC-GCATA-TGCT-G-CTCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCAGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGT-G-C-GGGCGGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-ATGTGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGACT--CTACCA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CTGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACAG-CT-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---G---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACATCTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
62|emb|AX057317.1| -AGGAGGCC-C-G----G-TGC-TATG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-G-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-TCCTGTC-GCATA-TGCT-G-CTCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCAGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGT-G-C-GGGCGGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-ATGTGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGACT--CTACCA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CTGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACAG-CT-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---G---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACATCTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
bj|D00944.1|HPCPOLP -GGGGGGCC-C-G----G-TGC-TCTG-CC-C--CA-GAGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-G-T-C-TTCCGGGCAGCC-GTGTGCTCCC-G--GGGCGTGGCCAA-GTC-CATA--GATTTTAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TTG-AC-A-TCG-T-CAC-T-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--AAC--TTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTA-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGTAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCGTA-TGCC-G-CTCAGGGGTACAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGG-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGACT--CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-C--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-ACTGGC-TACGG-CT-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CATA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
65|dbj|AB047641.1| -GGGGGGGC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-GAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTA-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGTAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCTTA-CGCC-G-CCCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTC-AAT-CCCTCGGTGGCCGCCAC-CCT-GGG--ATTC-GG-GGC---GTAC---C--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAATAT-CAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-A--GCG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATACG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-T-C-GGGCGGCGCTT-ATGAT-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----TT--CC-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-C--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGTCA---ACTGT-GCTGGC-TACGG-CC-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATTCC-CTTCTACGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACCTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
893|gb|AY746460.1| -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTCG-AGG-CGC-TTG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-CAGTGA-----T-AAC-AGC--A-CGCCACCTGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TCGGG-TACTTA-CA-T-----GCT-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCATA-CGCC-T-CCCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---ATAC---C--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGG-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-A--GAA-C-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GTAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-A-C-AGGCGGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TT--CC-A-T-GGA-TG-CCACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGTTA---ACTGT-GCTGGC-TACGG-CC-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAC-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-AT-CTTA--C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4575
gb|AF169004.1|AF169 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-CG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCGGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTAGCTAA-GTC-CATA--GACTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CGC-TCG-CC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCGGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGA-TACCTG-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCGTA-TGCC-G-CTCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCTTCTGTGGCTGCCAC-CCT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-TA-GA-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-K-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCAC---T---CT-G-T-GGA-TT-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTG---ACTGT-GCTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAAG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
gb|AF238484.1|AF238 -GGGGGGGC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTTCGGGCAGCT-GTGTGCTCCC-G--GGGCGTAGCTAA-GTC-CATA--GACTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CGC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACT-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCGGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GT--ACCAAG-GT-CCCTGTC-GCGTA-CGCC-G-CTCAGGGGTACAAAGTGTTGGTGCTT-AAT-CCTTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTGC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAACCCCAACAT-TAGGA--CTGGG-GT-CCA-AACTGTGACAA-CCGG-A--GAG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----TG--CT-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--AAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-GCTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-ACGA-AGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGGC--C-T--  4538
gb|AF238483.1|AF238 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TTG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCGGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTA-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCCTA-CGCC-G-CTCAGGGGTATAAGGTACTAATTCTT-AAT-CCCTCGGTGGGTGCCAC-CTT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGCATCAATCCCAACAT-CAGGA--CTGGG-GT-C-AGAACTGTGACAA-CCGG-G--GAC-T-C-C----A--TCA-CATAC-TCCACATATG--GTAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CG--CC-G-TTGGA-T--CTACCA-CCA-ATC-TCGGTA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-GG-CCGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACGG-CT-AC--GC-TC-CCCGG-GT-C-AG--TG--G--AGACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CCTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGGCACTTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4538
gb|AF238482.1|AF238 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-T-TTCCGGGCAGCC-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCCAA-GTC-CATA--GATTTTAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-CAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-C-----GCC-CCG-ACT-GGCAGC-GG-GAAAA-GT--ACCAAA-GT-CCCCGTC-GCGTA-CGCC-G-CTCAGGGGTACAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CTT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---C--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-CAGGA--CTGGG-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-G-C-C----A--TCA-CATAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----CG--CT-G-T-GGA-TT-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TTGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CT-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CG-ACCCCC-CAC-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCT-T-GT-CTCA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4538
gb|AF238481.1|AF238 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--CA-GGGGCCA-T-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCCCCCACC-TT-TAGCGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACTAAG-GT-CCCTGTC-GCATA-CGCC-G-CCCAGGGGTATAAGGTGCTAGTGCTC-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-G--G-A-G-C-CC---A--TCA-CATAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CG--CC-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CC-AC--AC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACTCCC-CAT-C--CTAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---GT--C--GGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAAG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4538
gb|AF238485.1|AF238 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GACTTCAT-C-CCCGTTG-AAG-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CTC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TCCGG-TACTTG-CA-T-----GCT-CCG-ACC-GGCAGT-GG-AAAAA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCGTA-CGCT-G-CCCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-G--GCG-G-C-C----A--TAA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TCTTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-T-C-GGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----CG--CC-G-T-GGA-CG-CTACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGAGT--CA--GGTTA---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CC-AC--TC-CC-CCTGG-GT-C-GG--TG--A-CG-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGA-GCGC-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGATGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4538
gb|AF169003.1|AF169 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-CG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGTTCTC-G--GGGCGTGGCCAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCTACC-TT-TAGTGA-----C-AAT-AGC--A-CTCCACCGGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCT-CCR-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCATA-CGCC-T-CCCAGGGGTACAAAGTGCTAGTGCTT-AAC-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-CAGGA--CCGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--G-A-G-C-CT---A--TTA-CGTAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TTCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-A-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CT--CC-G-T-GGA-TG-CCACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-GG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACCGT-GCTGGC-CACGG-CC-AC--AC-CC-CCYGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--CGG---C---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCAA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTGATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4569
73|dbj|AB047645.1| -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-A-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGA-TACTTG-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-GAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCCGTC-GCATA-CGCC-G-CCCAGGGGTATAAAGTACTAGTGCTT-AAC-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CTT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-A--GAG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGC-T-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TG--CT-A-C-GGA-TT-CTACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--AAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CT-CCTGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAAG-GCGA-T---CCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGGCACTTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGAAGAGCTCG-C----GG--T--GGCC--C-T--  4569
gb|AF169005.1|AF169 -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-T-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CGC-TCG-AC-G-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCGGCCGTGCCTC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCA-ACC-GGCAGT-GG-AAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCGTA-CGCC-G-CTCAGGGGTACAAAGTACTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTC-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCTAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACCGTGACGA-CCGG-G--G-A-GTC-C----A--TCA-CATAC-TCCACGTACG--GCAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGT-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CG--CT-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCG-TCGG--AA-CGGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GACTA---ACCGT-GCTGGC-CACGG-CT-AC--GC-CC-CCTGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGCG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATTA-AG-GGAGGG-AGGCACCTGATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCT-C----GG--C--GGCT--C-T--  4572
71|dbj|AB047644.1| -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TCTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CGC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGCGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCC-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCATA-TGCC-G-CCCAGGGGTACAAGGTATTAGTGCTT-AAC-CCCTCGGTGGCTGCCAC-TCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---C--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-CAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-G--G-G-G-C-CC---A--TCA-CGTAC-TCCACGTATG--GTAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGC-T-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CG--CT-G-T-GGA-CG-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CGGTTCT-T--G-A-CCA-AGCTGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTC---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACTCCC-CAT-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-AT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTCA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACTTAATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
63|dbj|AB047640.1| -GGGGGGAC-C-T----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGTGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CGC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TGGGG-TACTTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGT-GG-AAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCCGTC-GCGTA-CGCC-G-CCCAGGGGTATAAAGTGCTGGTGCTC-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--ATTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAACCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CCGG-G--G-A-G-C-CC---A--TTA-CATAC-TCCACGTATG--GTAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CT--CT-G-T-GGA-TG-CTACCA-CTA-TTC-TCGGCA-TCGG--GA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-ACTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---A---C-AGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGT-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGGCACTTGATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----AA--C--GGCC--C-T--  4572
gb|AF169002.1|AF169 -RGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-TC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCTGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-A-TCG-T-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TATTTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCATA-YGCC-T-CTCAGGGGTATAAAGTGCTGGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCTAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CAGG-G--GAG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TG--CC-G-T-GGA-CG-CTACTA-CTA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGTTA---ACAGT-GCTGGC-TACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TA--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--AGG---G---C-ACGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAAG-GCGA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGA-AGGCACTTGATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCT-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
67|dbj|AB047642.1| -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TCTG-CC-C--CA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGG-A-T-C-TTCCGGGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGG-CAC-TTG-AC-A-TCG-C-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCGCCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACCTG-CA-T-----GCC-CCG-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCTTA-CGCC-G-CCCAGGGGTATAAAGTGCTAGTGCTT-AAT-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CTT-GGG--GTTC-GG-GGC---ATAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTATCAATCCCAATAT-AAGGA--CTGGA-GT-C-AGAACTGTGACGA-CTGG-G--G-A-G-C-CC---A--TCA-CATAC-TCCACGTACG--GCAAAT-TCCTCGC-TG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----TG--CT-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-GCTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CA-ACTCCT-CAC-C--CCAA--TA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---C---C-ATGA-GGGTG-AGATCTC-CTTCTATGGGAAG-GCAA-T---TCCCC-T-GT-CTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACATTTGATCT--TTTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--T--GGCT--C-T--  4572
69|dbj|AB047643.1| -GGGGGGAC-C-G----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-TG-TCGGA-A-T-C-TTCCGGGCAGCC-GTGTGCTCTC-G--AGGCGTGGCTAA-GTC-CATA--GACTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TTG-AC-A-TCG-T-TAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-TAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCGCCGGCTGTACCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TGGGG-TACTTG-CA-C-----GCC-CCA-ACT-GGCAGC-GG-GAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCTGTC-GCATA-TGCC-G-CTCAGGGATACAAAGTGCTAGTGCTC-AAT-CCCTCGGTGGCTGCTAC-CCT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---T--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCTAACAT-CAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACTGTGACGA-CCGG-G--GAG-G-C-T----A--TCA-CGTAC-TCCACGTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-C-AGGCGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TT--CC-G-T-GGA-TG-CTACCA-CCA-TTC-TCGGCA-TTGG--AA-CAGTTCT-T--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GGCTA---ACTGT-GCTGGC-CACGG-CC-AC--GC-CC-CCCGG-GT-C-GG--TG--A-CT-ACTCCC-CAC-C--CTAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCT--CGG---G---C-ATGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTACGGGAAG-GCG--T---TCCCC-TTGA-GTTA--C--ATCA-AG-GGAGGG-GGGCACTTGATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----TG--T--GGCC--C-T--  4569
61|dbj|AB047639.1| -GGGGGGGC-C-G----G-TGC-TCTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GT-CG-TTGGG-C-T-C-TTCCGAGCAGCT-GTGTGCTCTC-G--GGGCGTGGCCAA-ATC-CATC--GATTTCAT-C-CCCGTTG-AGA-CAC-TCG-AC-G-TTG-T-TAC-A-A--G-G-TCTCCCACT-TT-CAGTGA-----C-AAC-AGC--A-CGCCACCGGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--TC-A-GG-TCGGG-TACTTG-CA-T-----GCT-CCA-ACT-GGCAGT-GG-AAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCTGTC-GCGTA-TGCC-G-CCCAGGGGTACAAAGTACTAGTGCTT-AAC-CCCTCGGTAGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---GTAC---C--T--AT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCAATCCCAACAT-TAGGA--CTGGA-GT-C-AGGACCGTGATGA-CCGG-G--GAG-G-C-C----A--TCA-CGTAC-TCCACATATG--GCAAAT-TTCTCGC-CG-AT-GG-GGG---CTGC-G-CTAG-CGGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAATG-CCA----CG--CT-G-T-GGA-TG-CTACCT-CCA-TTC-TCGGCA-TCGG--AA-CGGTCCT-T--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGT--CA--GACTA---ACTGT-GCTGGC-TACGG-CC-AC--AC-CC-CCCGG-GT-C-AG--TG--A-CA-ACCCCC-CAT-C--CCGA--TA--T-A-GA-A-G-AG-GT---A--G-G-CCT--CGG---G---C-GGGA-GGGTG-AGATCCC-CTTCTATGGGAGG-GCGA-T---TCCCC-T-AT-CCTG--C--ATCA-AG-GGAGGG-AGACACCTGATTT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C----GG--C--GGCC--C-T--  4572
08|dbj|AB031663.1| -GGGGGGGC-C-A----G-TGC-TTTG-CC-C--TA-GAGGTCA-T-GC-TG-TGGGG-A-T-T-TTCCGAGCAGCC-ATCTGCAC-CAG--AGGGGCTGCGAA-GTC-TATT--GACTTCAT-A-CCCATCG-AGT-CGC-TCG-AT-G-TTA-T-CAT---CA-G-A-TCCCCCAAC-TT-CACTGA-----T-AAC-AGT--T-CACCCCCTGCTGTGCCTC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TGGGA-TATTTA-CA-T-----GCC-CCT-ACC-GGTAGT-GG-GAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCCGCC-TCTTA-CGCT-G-CTCAGGGGTACAAGGTATTGGTGCTA-AAC-CCTTCTGTGGCTGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---TTAC---A--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ACGGGATCAATCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GTTC--GAACCGTGACGA-CCGG-A--G-A-GTC-C----A--TCA-CATAT-TCTACCTATG--GCAAAT-TCCTCGC-CG-AC-GG-AGG---CTGC-T-C-AGGCGGAGCCT-ATGAC-GT-CAT-AA-T-ATGCGATGAATG-CCA----TT--CA-G-T-TGA-TG-CAACCA-CCA-TCC-TCGGCA-TCGG--GA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-GGCTGA--GAC-GG-CCGGAGC--TA--GGTTG---ACAGT-CTTAGC-CACGG-CC-AC--GC-CT-CCTGG-GT-C-TG--TA--A-CG-ACTCCC-CAC-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AA-GT---A--G-C-TCT--CGG---C---C-ACGA-GGGTG-AAATCCC-TTTTTATGGAAAA-GCAA-T---CCCCC-T-AT-CTCAG----ATCA-AA-GGGGGA-AGACATCTGATCT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C----AGC-T--G-CT--C-T--  4573
3141|dbj|D50409.1| -GGGAGGGC-C-T----G-TCC-TCTG-CC-C--TA-GGGGCCA-C-GC-CG-TCGGA-A-T-C-TTCCGGGCGGCC-GTGTGCTC-CAG--GGGGGTCGCCAA-GTC-CATC--GACTTCAT-C-CCCGTCG-AGT-CCC-TCG-AC-G-TTG-T-GAC---TA-G-G-TCTCCAAAC-TT-CACTGA-----C-AAC-AGT--A-CACCTCCAGCTGTGCCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TGGGA-TATCTC-CA-T-----GCT-CCC-ACC-GGTAGC-GG-GAAGA-GT--ACCAAA-GT-CCCCGCA-GCGTA-TGCT-G-CTCAGGGGTACAAAGTACTGGTATTG-AAC-CCCTCGGTGGCTGCCAC-CCT-GGG--GTTT-GG-GGC---CTAT---A--T--GT--C-AA-AA-GCAT-ATGGAATCAATCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GTTC--GCACGGTGACAA-CTGG-G--G-ATG-C-C----A--TCA-CCTAC-TCCACGTACG--GCAAAT-TCCTCGC-GG-AT-GG-AGG---CTGC-T-C-CGGCGGCGCCT-ATGAT-GT-CAT-AA-T-ATGCGACGAGTG-CCA----TT--CA-G-T-GGA-TT-CTACGA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--GA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-AGCTGA--GAC-GG-CAGGGGT--TA--GGTTG---ACAGT-CCTGGC-CACAG-CA-AC---C-CCACCAGG-GT-C-TG--TG--A-CA-ACTCCA-CAT-C--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--CGG---A---C-ATGA-GGGCG-AAATCCC-CTTCTATGGGAAG-GCCA-T---TCCCC----T-CTCAGCC--ATCA-AG-GGAGGG-CGACATCTAATCT--TCTGCC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGCGACGAACTCG-C----GG--T--GGCC--C-T--  4572
gb|AF238486.1|AF238 -CGGCGGAC-C-C----G-TGC-TCTG-CT-C--TA-GGGGACA-T-GC-CG-T-GGG-C-T-TGTTCAGGGCGGCC-GTGTGTGC-TAG--GGGTGTGGCCAA-ATC-TATT--GACTTCAT-C-CCTGTTG-AAT-CTC-TCA-AT-A-TCG-C-CAC-A-A--G-G-ACGCCCAGC-TT-CTCTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCACCAGCTGTGCCCC-A--GTC--TTA--CC-A-GG-T-GGGCTACTTG-CA-T-----GCA-CCA-ACG-GGTAGC-GG-GAAAA-GC--ACCAAG-GT-CCCTGCC-GCATA-TGCCAG--TCAGGGGTATAAAGTACTCGTACTA-AAT-CCCTCTGTCGCGGCCACACTT--GG--TTTT-GG-GGC---CTAC---A--T--GT--C-CA-AA-GCCC-ACGGGATCAACCCCCACAT-CAGAA--CCGGA-GTAC--GGACTGTGACCA-CCGG-G--G-A---CTCT---A--TCA-CCTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TCATCGC-GG-AT-GG-AGG---CTGC-T-C-AGCTGGCGCCT-ATGAT-GT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----TT--CA-G-T-GGA-CG-CTACTA-CCA-TCC-TTGGCA-TTGG--AA-CAGTCCT-C--G-A-CCA-GGCTGA--GAC-CG-CAGGTGT--CA--GGCTA---GTGGT-TCTAGC-CACAG-CC-AC--AC-CT-CCCGG--CAC-GG--TG--A-CA-ACACCC-CA--CAG-TAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---T---C-ATGA-GGGCG-AGATCCC-CTTTTATGGCAAG-GCTA-T---TCCCC-TAG--CTTT--C--ATCA-AG-GG-GGGTAGACACCTAATCT--TTTGCC-A-TTC-AAGGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C----AG--C--GGCC--C-T--  4536
dbj|D10988.1|HPCJ8G -CGGAGGGC-C-C----G-TGC-TCTG-CT-C--AA-GGGGACA-C-GC-CG-T-GGG-C-T-TGTTCAGAGCGGCC-GTGTGTGC-CAG--GGGTGTAGCCAA-ATC-TATT--GACTTCAT-C-CCCGTCG-AAT-CAC-TCG-AT-G-TCG-C-CAC-A-C--G-G-ACGCCCAGT-TT-CTCTGA-----C-AAC-AGT--A-CGCCGCCAGCTGTGCCCC-A--GTC--TTA--CC-A-GG-T-GGGTTACTTG-CA-C-----GCA-CCA-ACA-GGCAGC-GG-AAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCTGCC-GCGTA-TGCCAG--TCAGGGGTATAAAGTACTCGTACTA-AAT-CCCTCTGTCGCGGCCACACTT--GG--TTTT-GG-GGC---CTAC---A--T--GT--C-CA-AA-GCCC-ACGGGATCAACCCTAATAT-CAGAA--CTGGA-GTGC--GGACCGTTACCA-CCGG-G--G-A---CTCT---A--TCA-CTTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TTATCGC-AG-AT-GG-AGG---CTG--TGC-AGCCGGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGACGAATG-CCA----TT--CA-G-T-GGA-CG-CTACTA-CCA-TCC-TTGGCA-TTGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-AGCTGA--GAC-CG-CAGGCGT--CA--GGCTA---GTGGT-TTTGGC-CACAG-CC-AC--GC-CT-CCCGG--TAC-GG--TG--A-CA-ACTCCC-CA--CAG-TAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---T---C-ACGA-GGGCG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAA-GCTA-T---TCCCC-TAG--CTTT--C--ATCA-AG-GG-GGGCAGACACTTGATCT--TTTGCC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C----AG--C--GGCC--C-T--  4573
41|dbj|AB030907.1| -CGGAGGAC-C-C----G-TGC-TCTG-CC-C--TA-GGGGACA-C-GC-CG-T-GGG-C-T-TGTTCAGAGCGGCC-GTGTGCGC-CAG--GGGTGTGGCCAA-ATC-TATT--GACTTCAT-C-CCGGTTG-AAT-CTC-TCG-AC-A-TCG-C-TAG-A-C--G-G-ACGCCCAGT-TT-TTCTGA-----C-AAC-AGC--A-CGCCACCAGCTGTGCCCC-A--AAC--TTA--CC-A-GG-T-GGGCTACCTG-CA-C-----GCA-CCG-ACA-GGTAGC-GG-GAAGA-GC--ACCAAG-GT-CCCTGCC-GCATA-TACCAG--TCAGGGGTATAAAGTGCTCGTGCTA-AAT-CCCTCTGTCGCGGCCACACTT--GG--TTTT-GG-GGC---CTAC---A--T--GT--C-CA-AA-GCCC-ACGGGATCAACCCCAACAT-CAGAA--CTGGA-GTAC--GGACTGTGACCA-CCGG-G--G-A---TTCT---A--TCA-CCTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TTCTCGC-GG-AT-GG-AGG---CTGC-T-C-AGCCGGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-CA-T-CTGCGACGAGTG-CCA----TT--CA-G-T-GGA-CG-CTACCA-CCA-TCC-TTGGCA-TCGG--AA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-GGCTGA--GAC-CG-CAGGTGT--TA--GGCTG---GTGGT-TCTAGC-CACAG-CC-AC--GC-CC-CCCGG--TAC-GG--TG--A-CA-ACTCCC-CA--C-GCTAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCT--TGG---T---C-ATGA-GGGCG-AGATCCC-TTTTTATGGCAAG-GCTA-T---CCCTC-TAG--CTTC--C--ATCA-AG-GG-GGGCAGACACCTAATAT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C----AG--C--AGCC--C-T--  4573
emb|Y11604.1|HCV4AP -CGGAGGTC-C------GCTGC-TGTG-CC-C--CATGGGA-CA-CCGC--G-CCGGC-A-T-A-TTCCGTGCGGCG-GTGTGTACTC-G--GGGGGTAGCCAA-GGC-GGTA--GACTTCGT-C-CCGGTTG-AAT-CTC-TTG-AG-A-CTA-C-CAT-G-A--G-A-TCACC-AGTGTT-CACTGA-----C-AAC-T-CA-A-CACCCCCAGCAGTGCCCC-A--GAC--CTA--CC-A-GG-TCGCG-CACCTA-CA-C-----GCA-CCA-ACA-GGAAGT-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-CCCGGCG-GCGCA-TGCT-G-CCCAAGGCTATAAAGTGCTAGTGCTC-AAT-CCTTCGGTTGCGGCCACAC-T-GGG--TTTT-GG-GGT---ATAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGCATCGACCCGAACAT-CCGGT--C-GGGAGT-C-AGGACCATCACCA-C-GG-GT-GCG---C-CA---A--TCA-CGTAC-TCAACGTATG--GTAAGT-TCCTGGC-TG-AT-GG-AGG---TTGC-AGC--GGAGGGGCAT-ACGAC-AT-AAT-CA-T-CTGTGACGAGTG-CTA----TT--CC-ACT--GA-CT-CCACAA-CGA-TCC-TTGGCA-TAGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-CG-CTGGAGT-GC---GCCTC---ACCGT-GCTCGC-GACTG-CT-AC--TC-CG-CCAGG-GT-C-AG--TG--A-CT-ACACCT-CAT-T--CCAA--CA--T-A-GA-G-G-AG-GT---C--G-C-CCTG-CCA---A---C-A--ACGGGGG-AAATACC-CTTTTACGGCAAG-GCGA-T---CCCTC-TGGAGCT-G-----ATCA-AG-GG-GGGCAGACATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAGTGCGATGAACTGG-C--C-AG-AC--AACTGACATC-  4505
15455|dbj|D84263.2| -GGGAGGAC-CTC--TTA-TG----TG-TCCC--TC-TGAC-CA-C-GT-TG-TCGGG-C-T-C-TTCCGTGCCGCT-GTCTGCACTA-G--GGGTGTAGCCAA-GGCGC-TG--GACTTCGTGC-CC-GT-GGAGAACA--T-GGA--GACAA-C-CAT-G-A--G-G-TCTCCCGTC-TT-CACTGA-----C-AAC-TCA--A-CTCCACCGGCAGTACCCC-A--AAC--ATA--CC-A-AG-TGGGG-TACCTC-CA-T-----GCT-CCA-ACT-GGTAGC-GG-GAAGA-GC--ACAAAG-GT-CCCGGCA-GCGTA-TGCC-T-CCCAAGGTTACAAAGTGTTGGTGCTT-AAC-CCGTCAGTGGCTGCCACCCTT-GGG---TTT-GG---C---A-GCTACA--TGAG---C--A--CAGCCC-ACGGCATCGACCCTAACAT-CAGGA--CCGGC-GT-C-AGGACTATTAC-AACAGGGG--GT----C-C---CA--TAA-CATAT-TCCACCTATG--GGAAGT-TCCTCGC-TG-AT-GG-CGG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCGT-ATGAT-AT-CAT-CA-T-ATGTGACGAGTG-CCA----CT--CC-A-C-GGA-TC-CGACCA-C-GGTCC--TAGGAATCGG--CA-CCGT-CT-T--G-GATCA-GGCAGA--AAC-AG-CTGG--T-GTAC-GCCTC---ACCGT-CCTAGC-GACAG-CA-AC--GC-C--TCCGGGGT-C-AG--TG--A-CA-GT-CCCGCAC-C--CGAA--CA--TCAC-A-G---AG-AC---G--G-C-CTTG-CC--------C-AGTACGGGAG-AGGTCCC-CTTTTATGGGAAA-GCCA-T---CCCCC-TGGA-GT-G--C--ATCA-AA-GG-TGGTAGACATCTGATCT--TCTGTC-A-CTC-AAAGAAAAAGTGCGACGAATTGG-C--CAAG--C--AACT----TCG  4555
dbj|D63822.1|HPCJK0 -AGGAGG-C-C-C----GCTGC-TTTG-TC-C-ATC-AGGC-CA-T-G--TGGTCGGG-C-TGT-TTC-GCGCAGCT-GTCTGCACCC-G--TGGTGTTGCCAA-GGCGC-TT--GATTTTGTGC-CTTGT-G-AGGCCA--T-GGAC-G-CGA-C-CAC-G-C--G-G-TCTCCCACC-TT-CACTGA-----C-AAC-TCC--A-CACCGCCAGCTGTGCCTC-A--GGC--CTA--CC-A-AG-TTGGC-TACCTC-CA-T-----GCT-CCT-ACG-GGTAGT-GG-GAAAA-GC--ACGAAG-GT-CCCCGTA-GCCTA-TGCC-T-CCCAGGGGTACAAGGTGCTCGTGCTT-AAC-CCGTCGGTGGCTGCAACCCT----GTCCTTT-GG-TTC---ATAC--C---TCAG---C--A--GAGCCC-ACGGCATTGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT-T-AGGACTATCACCA-CTGGTGC-G-----C-C---CA--TCA-CTTAC-TCCACTTATG--GCAAAT-TTTTGGC-GG-AC-GG-GGG---CTGC-T-CAGGG-GGCGCCT-ACGAC-GT-CAT-CA-T-TTGTGACGAGTG-CCA----CT--CT-A-C-AGA-TC-CCACTA-C-AGTCC--TGGGAATAGG--TA-CCGTGCT-C--G-A-CCA-GGCGGA--GAC-AG-CAGG--C--TGCCGCCTT---ACGGT-GTTAGC-CACAG-CC-AC--AC-CG-CCTGG-CT-C-TG--TT--A-CG-GT-CCCTCAC-C--CAAA--CA--T-AC-A-G-G-AG-AC---G--G-CACTTC-CC--------CTA--ACGGGAG-AGGTGCC-GTTTTATGGGAAG-GCCA-T---CCCTC-TAGA-AT-A--C--ATCA-AG-GG-GGGTAGGCATTTAATAT--TTTGTC-A-CTC-AAAAAAGAAATGCGACGAGCTAG-C----GG--CCCAACT----GAG  4573
gb|AF064490.1|AF064 -GGGCGG-C-C-CGGTCA-TG----TG-CC-C-TTC-CGGG-CA-C-G--TGGT-GGG-TGT-T-TTCAGGGCTGCC-GTGTGCACGC-G--GGGTGTCGCGAA-GGCGC-TC--GATTTCAT-T-CCGGTTG-AAAACC--T-GGA-----AA-C-CAC-G-AT-GCGCTCGCCCGTG-TT-CACTGA-----C-AAC-AGC--A-CACCCCCCGCGGTCCCTC-ACGAGT---T---CC-A-AG-TGGGA-CACCTC-CA-T-----GCG-CCT-ACC-GGGAGC-GG-GAAGA-GC--ACGAAG-GTACCC-GCT-GCTTA-CGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTGGTGCTA-AAT-CCATCTGTCGCGGCGACGCTC-GGG---TTC-GG-GGC---ATAC---A--T--GT--C--A-AGAGCTT-ATGGCGTGGACCCCAACAT-CAGGA--CCGGA-GT-T-AGGACTGTCACCA-CCGG-A--G-----C-TGC-TA--TCA-CATAC-TCTACTTACG--GCAAGT-TCCTCGC-TG-AC-GG-GGG---GTGT-T-CAGGG-GGCGCGT-ATGAT-GT-AAT-CA-T-ATGCGACGAGTG-CCA----TT--CCCA---GGA-TG-CTACCA-CCA-TCC-TTGGGA-TAGG--CA-CAGTCCT-C--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC--CA--GGCTC---GTCGT-CTTGGC-CACGG-CC-AC--TC-CC-CCCGG----C-AG--TGTGA-CA-ACGCCC-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTG-CCT---T---C-GG-A-GGGGG-AAATCCC-CTTCTACGGCAGA-GCTA-T---CCCCC-TTGC--T----CTCATTA-AG-GG-CGGTAGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-TAAGAAAAAGTGTGATGAACTTG-C--CAAG--C--AA-T----T-G  4470
emb|Y13184.1|HCV148 -GGGTGG-C-C-CGATCA-TG----TG-CC-C-TTC-CGGG-CA-T-G--TGGT-AGG-TGT-T-TTCAGGGCCGCC-GTGTGCACGC-G--GGGTGTTGCGAA-GGCGC-TC--GAGTTCGT-C-CCGGTCG-AAAACC--T-GGA-----GA-C-CAC-G-AT-GCGCTCACCTGTG-TT-CACTGA-----C-AAC-AGT--A-CGCCCCCTGCAGTCCCTC-ATGAGT---T---CC-A-AG-TGGGG-CACCTC-CA-T-----GCA-CCC-ACC-GGAAGC-GG-GAAGA-GC--ACAAAG-GTGCCC-GCC-GCTTA-CGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTGGTGCTA-AAC-CCGTCCGTCGCAGCAACGTTC-GGG---TTC-GG-GGC---ATAC---A--T--GT--C--A-AGAGCAT-ACGGCGTGGACCCCAACAT-CAGGA--CCGGA-GT-T-AGGACTGTCACCA-CCGG-A--G-----C-CGG-TA--TAA-CATAC-TCTACTTATG--GCAAGT-TCTTCGC-CG-AC-GG-GGG---GTGC-T-C-GGGCGGCGCGT-ATGAC-GT-AAT-CA-T-ATGCGACGAGTG-CCA----TT--CCCA---GGA-CG-CTACCA-CCA-TCC-TTGGGA-TAGG--CA-CAGTCCT-T--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC--TA--GGCTC---GTTGT-CTTGGC-GACGG-CC-AT--TC-CC-CCCGG----C-AG--TGTAA-CG-ACGCCC-CAC-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTG-CCT---T---C-GG-A-GGGGG-AAATCCC-CTTCTACGGCAGA-GCCA-T---CCCCC-TTGT--T----CTTATAA-AG-GG-CGGTAGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-TAAGAAAAAATGTGATGAACTTG-C--CAAA--C--AA-T----T-G  4503
9761|dbj|D89872.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCGCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-GGACAA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4221
dbj|D16435.1|HPCT2 -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCGCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-GGACAA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  2053
6516|dbj|E08399.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATT--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
1981|dbj|E03766.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATT--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4221
6258|dbj|E09631.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATT--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
dbj|D90208.1|HPCJCG -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATT--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
6577|dbj|E08461.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--CTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCATCGAGCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATT--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CCGGC-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-GGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
dbj|D11355.1|HPCJTB -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCNAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCTGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GTAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGT-T-CGGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-TG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
dbj|D11168.1|HPCJTA -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCTGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GTAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
bj|D63857.1|HPVHCVN -GGGTGGTC-C------ACTAC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCGGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTA--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCTTGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GGCA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-TCTCAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-CTG---TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGGTCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4469
b|U01214.1|HCU01214 -GGGTGGTC-C------ACTAC-TCTG-GC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAG-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAT-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACG-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAT-TCTACCTATG--GCAAGT-TCTTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCG-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GCCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GA--CC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-ATTGCCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAGA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGTT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTTATTT--TCTGCCCA-T-C-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4563
64|dbj|AB049099.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACTC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTT--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AAT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--GTCTCCCCCGGCAGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTAGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACCGACCCCAATAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGC-GG---TTGT-T-CGGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGGTCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4565
dbj|D14484.1|HPCJRN -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-AGGG-CA-C-GC-TG-T-CGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCTAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--CTCCCCCCCGGCAGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGT-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCAGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTAGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCGAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCCAATGT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GCAGC-----CCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-GT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--TA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-G-CCTGTCCA---A---T----ACTGGGG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4562
gb|AF054255.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054247.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
31|emb|CQ819761.1| -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
gb|AF054258.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAAGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054251.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GAGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-TTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAACTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4406
gb|AF054257.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGAGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054252.1|AF054 -GGGCGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TC---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054248.1|AF054 -GGGCGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TC---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
gb|AF054254.1|AF054 -GGGTGGTC-C------TTTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4408
gb|AF054249.1|AF054 -GGGTGGTC-C------TTTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4563
bj|D10750.1|HPCJ491 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
gb|AF054259.1|AF054 -GGGTGGCC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGTACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054253.1|AF054 -GGGTGGCC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054256.1|AF054 -GGGTGGCC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4407
gb|AF054250.1|AF054 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-Y-GT-CG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AY-GGT-GG---CTGC-T-CYGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGARCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4552
bj|D13558.1|HPCJ483 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT--GG--GTTTTGG-GGC---GTAT---A--T--GC--C-CA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-ATA--G--G-C--CTGTCCA---A---C----AATGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
gb|AF207758.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCC-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAG-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTG-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AA-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207765.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTT-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TA-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--ACGGGCCATCACCA-C-AG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGAGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF207762.1|AF207 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-TC-C-TTC-GGGG-CA-C-AT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-A-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCTGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--ACGGGCCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CAGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TAGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-GGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATTA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
110|gb|AY045702.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GAGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GATTTCATAC-CC-GTTG-AAT-C-AAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGGCCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TTA-CATAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGC-GG---TTGT-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----GCTGGAG-AAATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTATGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------A  4564
gb|AF165062.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----T-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAGG-GCCA-T---CCCCC-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GAGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165061.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----T-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTATCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAGG-GCCA-T---CCCCC-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GAGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165058.1|AF165 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTAGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCAATC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---G--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTATCGACCCCAATAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-TT-CGACCA-GCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-C--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--GAAAGCT------G  4550
gb|AF165057.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTAGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCAATC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---G--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-GCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCCT-C--G-A-CCA-GGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AA-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--GAAAGCT------G  4550
gb|AF165050.1|AF165 -GGGAGGCC-C------ACTAC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-AAT-G-C--G-G-TCTCCTATT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCAGCGGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-GCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCTGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GTCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGGGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165049.1|AF165 -GGGAGGCC-C------ACTAC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-AAT-G-C--G-G-TCTCCTATT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCAGCGGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-GCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCTGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GTCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGGGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207759.1|AF207 -GGGTGGCC-C------ATTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGTA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTG-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTCGCTGCCAC-TTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGCACCGACCCCAACAT-AAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCG-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CC-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---T----ACTGGCG-AAGTCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207770.1|AF207 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-CGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATCC-CC-GTTG-AAT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTG-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACAGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-AC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCG-TTT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GACTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CT-GTGCCA-CAC-T--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGACCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGATGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207752.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AAT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTG-TT-CACAGA-----C-AAT-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTT-CA-T-----GCC-CCT-ACT-GGCAGC-GG-GAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---ATGC-T-CTGGA-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGACCT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTTG-C--C--G--GGAAACT------G  4550
gb|AF165052.1|AF165 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TTTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AAG-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTG-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCTCCGGCCGTGCCGC-A--GACC-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACTGAACCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CATAC-TCCACTTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CTAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF165051.1|AF165 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AAG-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTG-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCACTGAACCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACTTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGA-GGAGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
43|dbj|AB080299.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCAGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCTCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AA-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
4375|dbj|D85516.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-CCTG-CC-C-TTC-AGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-GCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCTGTTGCTGCCAC-CCT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGCACTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-CG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CAGCCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACGGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
66|dbj|AB049100.1| -TGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-TACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCTGTACCGC-A--AACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-A-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-AAG--TTTT-GG-GGC---ATAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTATGGACCCTAACCT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCGTCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CG-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCTT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTTGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCTA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4531
gb|AF165060.1|AF165 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCGCCGGTT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CATAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TTC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165059.1|AF165 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGT-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207767.1|AF207 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TCT-GGGG-CA-T-GT-CG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CCT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207763.1|AF207 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTCG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCACCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGCACTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---GTGC-T-CCGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TTC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---C---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4550
60|dbj|AB049097.1| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGTA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCCAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-A-G-AG-GT---G--G-G-CCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---TCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4531
gb|AF207756.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGA-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GATTTCGTGC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCTGCCAC-CTT-GAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGCACCGACCCCAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCT---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCG-TCT-TGGGTA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-G-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207772.1|AF207 -TGGCGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCC-T-C-TTTCGAGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCTAA-GGC-AGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AA--CACAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GGCA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAGA-GT-GCCAGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTCAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTTGATCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-AC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-TA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAG--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGGAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207769.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-TCGGGA--T-C-TTCCGGGCCGCC-GTCTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GATTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TA-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--ATCA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAGG-GT-GCCGGCT-GCGTA-CGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTC-GG-GAC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGGA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACTA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGTA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGCAGCT------G  4550
48|dbj|AB049091.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTGC-CC-GTCG-AGG-C-TAT-GGAG-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCGCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTGCCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-AGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-TTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACTATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-GT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGC----T--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAAAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4480
42|dbj|AB049088.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATTTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
gb|AF207753.1|AF207 -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTCGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAG-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCAGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACCAAA-GT-ACCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCAGCCAC-TTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGCACTGACCCTAACAT-CCGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGC-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------A  4550
gb|AF207754.1|AF207 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTAGCGAA-GGC-GGTA--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-AGGCCATTTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGT-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GC---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
52|dbj|AB049093.1| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTTC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-TACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GAC--CTA--CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTAGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---ATAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GG----CTCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTATCCA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4531
dbj|D10934.1|HPCRNA -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-C-GGGTA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACG-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCA-GCATA-CGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTTAGGG--TTT--GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAC-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-CG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--TC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-T--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTATCCA---C---C----ACTGGAG-AAATCCC-TTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
5714|dbj|E07579.1| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GATTTTGTCC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-A-CGT-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAGA-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCG-A-CCCAAGGGTACAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCTT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCGA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-TG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTTG-C--C--G--CAAAGCT------G  4525
gb|S62220.1|S62220 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GATTTTGTCC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-A-CGT-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAGA-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCG-A-CCCAAGGGTACAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCTT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCGA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-TG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTTG-C--C--G--CAAAGCT------G  4561
856|gb|AF139594.2| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GATTTTGTCC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAGA-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCTT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CTA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCGA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTTG-C--C--G--CAAAGCT------G  4565
62|dbj|AB049098.1| -AGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--AGGGGTCGCGAA-AGC-AGTG--GATTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GTCA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GT--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-AAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTACG--GCAAGT-TTCTTGC-TG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TA--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GTA--G--G-C-C-TGTCTA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAACTCG-C--C--G--CAAGGCT------G  4531
gb|AF207774.1|AF207 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GTCA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GT--ACCAAG-GT-ACCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCAGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTACTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-AT--AAGAACCATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGC-GG---ATGC-T-CTGGG-GGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CGAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAAAAAAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
6657|dbj|E10035.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-CCTTC-GGG--CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTAG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GTCA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GT--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTCAAT-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTATTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-AG-GC-GC----CCCC---G--TCA-CATAC-TCTACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CAA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAAGC----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4553
gb|M58335.1|HPCHUMR -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-CCTTC-GGG--CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTAG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GTCA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GT--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTCAAT-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTATTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-AG-GC-GC----CCCC---G--TCA-CATAC-TCTACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CAA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAAGC----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4553
b|L02836.1|HPCCGENO -GGGGGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-CCTTC-GGG--CA-C-GT-TG-C-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GATTTTATAC-CC-GTTG-AGA-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCTCCTGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CTTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-TTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-TAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CATAC-TCTACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-TAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTTG-C--T--G--CAAAGCT------A  4551
204|gb|AY460204.1| -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-TTCCGGG--CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAG-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTT-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACT-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACTTA-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTACCGAACCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CGGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGAA--GAC-GG-TTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-TACCG-CC-AC--TC-CT-CCGGG-GT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---T----ACTGGGG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
b|U16362.1|HCU16362 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-CGGCA-TAC-TTCCG-GCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCCAT-GGC-GGTG--GAATTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-C-C--GTCTCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACTTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAGG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTAAAT-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACCT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GT-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CGGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TTTAT-GGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTGGT-GCTCTC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--TCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---TCCCA-TCGAGGC----T--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4563
633|gb|AY587844.1| -GGGTGGCC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCCGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-GAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCAGCT-GCGTA-TGCA-G-CACAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCTTCCGTTGCCGCCAC-ATT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ACGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CG-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGTA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCAGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCTA---A---C----GCTGGAG-AGATCTC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGAGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAACT------G  4510
gb|AF207766.1|AF207 -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-TC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCCGCT-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAC-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---GTGC-T-CAGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-AT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATCCC-TTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACACCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF208024.1|AF208 -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-TC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GC--AAGGACCGTCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TG--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTATCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGCT------G  4544
dbj|D50480.1|HPCK1R -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-TC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGAAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-ACCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTGCTCGT-CCTAAAT-CCGTCCGTTACCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTGTCGATCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ATT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-AT---A--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AA-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4550
dbj|D50483.1|HPCK1S -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-ACCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTGCTCGT-CCTAAAT-CCGTCCGTTACCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTGTCGATCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ATT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-AT---A--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AA-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4550
68|dbj|AB049101.1| -GGGCGGTC-C------GCTGC-TCTG-TC-C-CTC-GGGG-CA-C-AT-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TA---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAT-CCGTCCGTTGCCGCCAC-TCT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CTAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTACGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTTG-C--T--G--CAAAGCT------G  4531
42|dbj|AB154206.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-GCA-TCT-TGGGTA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
40|dbj|AB154205.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTTGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
10|dbj|AB154190.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCTGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCTT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--AAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AA-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
08|dbj|AB154189.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
186|dbj|AB154178.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----GTTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAGTGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
184|dbj|AB154177.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----GTTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
30|dbj|AB154200.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
28|dbj|AB154199.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGA-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
190|dbj|AB154180.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-ACTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
188|dbj|AB154179.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCTAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-GCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
194|dbj|AB154182.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GATTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--CTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----AGTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
192|dbj|AB154181.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GATTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--CTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----AGTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
02|dbj|AB154186.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-C-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
00|dbj|AB154185.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-C-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
14|dbj|AB154192.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--GTTC-GG-AGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
12|dbj|AB154191.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCCGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAAGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
38|dbj|AB154204.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--GTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACTA-C-AG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
36|dbj|AB154203.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACTA-C-AG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
198|dbj|AB154184.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGA-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-T-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-GGG--TTTC-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTAGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
196|dbj|AB154183.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGA-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-GGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTAGACCCTAACAT-TAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
34|dbj|AB154202.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CGGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4550
32|dbj|AB154201.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-AGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CGGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4550
06|dbj|AB154188.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTTGTGC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTAGCCGCTAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATTGACCCTAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---TCCCA-TCGAGAC----T--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--TAAAGCT------G  4550
04|dbj|AB154187.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTAGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---CTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---TCCCA-TCGAGAC----T--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--AAAAGCT------G  4550
22|dbj|AB154196.1| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-GG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GCTG-AGG-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GGCA-TA---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCGTCACCA-C-GG-GT-GC----TCCC---A--TTA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CTAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4550
20|dbj|AB154195.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-AGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCTGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCGTCACCA-C-GG-GT-GC----TCCC---A--TTA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4550
26|dbj|AB154198.1| -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-AG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCTACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCA-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----GTCGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--A--G--CAAAGCT------G  4550
24|dbj|AB154197.1| -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-AG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGT-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-TCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCA-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-GT-C-GG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATCGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATAT--TTTGTC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTTG-C--A--G--CAAAGCT------A  4550
18|dbj|AB154194.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTAG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--CTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGAACCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAGGAAAAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
16|dbj|AB154193.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CAA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--CTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGAACCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATAT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGGTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
gb|AF207761.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CG-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAT-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-ACCGGCC-GCGTA-CGC--GTCCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGGGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTCTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
dbj|D50481.1|HPCK1R -GGGCGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGAAGC-GG-CAAGA-GT--AACAAG-GT-GCCGGTT-GAATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCATCCGTCGCCGCCAC-TTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACTATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CG-ACT--GA-CT-CGACCA-GCA-TCT-TGGGCA-TAGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
dbj|D50485.1|HPCK1S -GGGCGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGAAGC-GG-CAAGA-GT--AACAAG-GT-GCCGGTT-GAATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCATCCGTCGCCGCCAC-TTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACTATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-GCA-TCT-TGGGCA-TAGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CTAAGTT------G  4550
gb|AF207760.1|AF207 -GGGTGGGC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGA-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GATTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GT--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-CGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ATGGTATCGAACCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACTATCACCA-C-AG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGT-GG---GTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCG-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----GCTGGAG-AGATACC-CTTCTACGGTAAA-GCCA-T---CCCTA-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
35|emb|AX472315.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
15|emb|AX472297.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGCGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
09|emb|AX472294.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
33|emb|AX472314.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
05|emb|AX472291.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2168
11|emb|AX472295.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGGA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
07|emb|AX472292.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
13|emb|AX472296.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGGA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
72|emb|AX036256.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2179
69|emb|AX036253.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  2167
71|emb|AX036255.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  1519
70|emb|AX036254.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  1531
73|emb|AX036257.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AGGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGCGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------A  1531
75|emb|AX036259.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--TCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  1531
77|emb|AX036261.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGGA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-GCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--TCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  1531
71|dbj|AB119282.1| -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GATTTTGTCC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAGA-GT-GCCGGCC-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTACCGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCTT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CTA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCGA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAAGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTTG-C--C--G--CAAAGCT------G  1142
389|gb|AY044867.1| --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGACGAGTG-CCA----CT--CG-ACT--GA-CT-CGACTT-CTA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CAAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GC---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAA----C--GTCA-AG-GGGGGG-AGACACCTCATCT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--T--G--CGAAACT------G   338
52|dbj|AB109543.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCC-GTGTGCACCA-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCTTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACTTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTTTATGGTAAG-GCCT-T---TCCCA-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGCT------G  1143
45|emb|AX739971.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4230
emb|AJ238799.1|HCJ2 -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4230
78|emb|AX036262.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGGA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-GCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--TCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4233
76|emb|AX036260.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--TCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4233
74|emb|AX036258.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AGGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGCGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------A  4233
68|emb|AX036252.1| -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CAAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4233
emb|AJ238800.1|HCJ2 -GGGCGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTGCTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-AAG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCACCACCA-C-GG-GT-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CTACCA-CTA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-ACTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---G---C----ACTGGAG-AAGTCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4221
emb|AJ132997.1|HCV1 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GT-CG-C-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAC-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCACCTGCTGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCAGCC-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-AAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-AC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CATAT-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-TTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGC----C--ATCA-GG-GGGGGA-GGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CACAGTT------G  4561
emb|AJ132996.1|HCV1 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GT-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAC-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCACCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---TC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCAGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-ATT-AAG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAGCAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CATAT-TCTACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CACAGTT------G  4567
gb|U45476.1|HCU4547 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTT-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCCCCGCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCT-ACT-GGAAGC-GG-CAAGACG---ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCTGTTGCTGCCAC-CCT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-GG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGTGCCT-ACGAT-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-T--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-TT--CCCC--TCGAGAA----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-TAGAAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAACT------G  4562
gb|AF176573.1|AF176 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-TGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCCCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACCT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-CG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GTAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCTT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CTACTA-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--AAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-TACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-AT---A--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAT----C--ATCA-AG-GGAGGG-AGGCATCTCATTT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4562
emb|AJ000009.1|HCVP -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGG-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGTAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTACCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-TAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCC-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ATTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAAAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGACACCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4545
932|gb|AF483269.1| -GGGTGGAC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCCAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-AAG--TTTC-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGAACCCAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCGTCACCA-C-GG-GC-GC----CGGC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AT-GGC-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCG-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAACT------G  4527
635|gb|AY587845.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAGGGGTACAAGGTGCTCGT-TTTGAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-AGC---ATAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--CAGGACCATTACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CATAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-TG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACA--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CGGTCTT-G--G-A-CCA-GGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAG--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ATCGGGG-AGATCCC-TTTTTATGGTAAG-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAAAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4501
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGTG-CT-T-GT-T--T----CA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACTC-G--GGGAGTCGCGAA-GGC-GGTG--GATTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTG-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-G---GCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCTAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CGT-AA-T-ATGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGAGCA-TTGG--CA-CAGTTCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CC-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGGAGGAATGTGACGAACTCG-C--T--G--CTAAGCT------G  4554
gb|AF207755.1|AF207 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CGC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCATCCGTCGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--TA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-TTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGCGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF165046.1|AF165 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CGC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCATCCGTCGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--TA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-TTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGCGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF165045.1|AF165 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CGC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTCG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CTCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CTTGAAC-CCATCCGTCGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--TA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACTG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-TTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGCGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF165054.1|AF165 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTT-AGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-TACGGA-----T-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--TA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-A-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGTT------G  4550
gb|AF165053.1|AF165 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTT-AGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCG-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTT-TT-TACGGA-----T-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAGGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--TA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-A-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGTT------G  4550
gb|AF207771.1|AF207 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-AT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCCAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCAGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTCAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-TTT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTATCGACCCCAACAT-CAGAA--CAGGG-GC--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGC-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAT-AT-CAT-AA-T-GTGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TAGG--CA-CTGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-AC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-TTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAC----T--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTTG-C--T--G--CAAAGTT------G  4550
gb|AF207757.1|AF207 -AGGTGGTC-C------GCTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAGG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-TAGAA--CTGGG-AT--AAGGACCATCACTA-C-GG-GC-GC----TCCT---A--TTA-CATAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--AAC-GG-CTGGGGC-GC---GGCTG---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CT-GTGCCA-CAT-C--CCAG--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGGG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGTT------G  4550
54|dbj|AB049094.1| -AGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCAAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACTTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAGGGGTATAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-AGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTATCGACCCTAACGT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-GG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-CA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CTA-TCC-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CT-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-CTC-TAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGTT------G  4566
58|dbj|AB049096.1| -AGGTGGAC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACTC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GAATTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GGCA-TT---CC-A-AG-T-GGCACATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCAGCT-GCATA-CGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCTAACGT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGA-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACC--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--TC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTACCA-CA--C--CCAAA-CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGTT------G  4531
50|dbj|AB049092.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTT-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGAGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAG-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCTGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-GG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAA-GT-ACCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCTGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACCT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTTTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAACT------G  4531
gb|AF207768.1|AF207 -GGGTGGCC-C------GCTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-CG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTG-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGT-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-ACCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCATCCGTTGCTGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGCGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGTGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACC--GA-CT-CAACCT-CCA-TCT-TGGGTA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTG---GTCGT-GCTCGC-TACCG-CT-AC--GC-CC-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCACCTTATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTTG-C--C--G--CAAAGCT------G  4550
44|dbj|AB049089.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCC-GTGTGCACCC-G--AGGGGTTGCTAA-GGC-GGTG--GAATTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GT--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTAAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-TTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TTA-CATAC-TCCACCTATG--GTAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACCT-CCA-TCC-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GACTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--AC-CT-CCGGG-AT-C-AA--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---A--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAG-GCTA-T---CCCCC-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGACATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGTT------G  4531
40|dbj|AB049087.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-TTC-GGGA-CA-C-GC-TG-T-TGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACTC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTATAC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCT-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTGCTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CTT-AAG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AA-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-AG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCTT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-A-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAATT------G  4531
dbj|D50484.1|HPCK1S -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-CGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCACCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACC-GGAAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--ATTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAATAT-TAGAA--CTGGG-GC--AAGGACTATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCT---A--TTA-CGTAC-TCCACTTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACCT-CTA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CC-CCGGG-GT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCT-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGACAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTTATTT--TTTGGC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--T--A--CGAAGTT------G  4550
dbj|D50482.1|HPCK1R -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-TGGTA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-AGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCACCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTGCCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACC-GGAAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCTAC-CTT-AGG--ATTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCCAATAT-TAGAA--CTGGG-GC--AAGGACTATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TTA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACCT-CTA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTTGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CC-CCGGG-GT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCT-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCTA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGACAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTTATTT--TTTGGC-A-CTC-CAAGAAGAAGTGTGACGAGCTCG-C--T--A--CGAAGTT------G  4550
gb|AF165064.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CCT-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGTACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-C-ATC-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGATCCTAACAT-CAGAA--CTGGA-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CTTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-A-G-AG-GC---G--G-C-TCTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTTATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--T--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165063.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CCT-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-C-ATC-TAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-TACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCAGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCT-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCTGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AA-GCAC-ATGGTGTTGATCCTAACAT-CAGAA--CTGGA-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CTTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACCT-CCA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-AG--TT--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-A-G-AG-GC---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGT----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTTATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--T--CAAAGCT------G  4550
gb|AF165056.1|AF165 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-C-GC-TG-C-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCA-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CAGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CC-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTTTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGCT------G  4559
gb|AF165055.1|AF165 -GGGTGGCC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-C-GC-TG-C-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCA-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--AACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ACGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--TA-CAGTCTT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CC-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTTTATGGTAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGGT----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--A--CAAAGCT------G  4559
gb|AF207773.1|AF207 -GGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCCAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--CTCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCAGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CTTGAAC-CCGTCTGTCGCCGCCAC-CCT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGCGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTATCCA---A---C----ACTGGAG-AGGTTCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAA----C--ATCA-AA-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CGAAGCT------G  4550
gb|AF165048.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATTGACCCCAACGT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTTCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--GGC-CT-GTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATAA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--A--CGAAGCT------G  4550
gb|AF165047.1|AF165 -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTCGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACC-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-AGG--GTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATTGACCCCAACGT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TTA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TTT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTTCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--GGC-CT-GTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATAA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--A--CGAAGCT------G  4550
154|dbj|AB016785.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-AGGG-CA-T-AC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTATAC-CC-GTAG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAA-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTATAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTATTGACCCTAACAT-TAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGT-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAC-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---T----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGA-AGGCATCTCATCT--TCTGTC-A-CTC-CAAGAAGAAATGTGATGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4566
56|dbj|AB049095.1| -GGGTGGTC-C------ACTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-CG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTTATAC-CT-GTTG-AGT-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--ATCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTAAAC-CCATCCGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CTACTT-CCA-TCT-TGGGTA-TTGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CCTGTCCA---A---C----ACCGGAG-AGATCCC-CTTCTACGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AA-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGTC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--A--CGAAGCT------G  4531
gb|AF207764.1|AF207 -AGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTTCGGGCCGCT-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCAAA-GGC-GGTG--GACTTTATAC-CT-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--ATCTCCTCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACTAAA-GT-GCCAGCC-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CCT-AGG--TTTT-GG-AGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAT-ATGGTGTCGACCCCAACAT-CAGGA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TTCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CT-GTACCA-CAT-C--CCAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATTCC-CTTCTACGGCAAG-GCCA-T---CCCCA-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--C--G--CAAAGCT------A  4550
mb|X61596.1|HCVJK1G -CGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--TTCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---ATAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGTA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CTA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CGCCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGCCTA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4545
2621|dbj|E04420.1| -CGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--TTCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---ATAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGTA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CTA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CGCCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGCCTA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4545
8511|dbj|E05027.1| -CGGTGGTC-C------ACTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCGTCC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAT-T-C--TTCTCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-T-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-CGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCCGCCAC-CTT-GGG--TTTT-GG-GGC---ATAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGTA--CTGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGACGAGTG-CCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTA-CAA-TCT-TAGGCA-TCGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-CGCCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GA--TA--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGCCTA---A---C----ACCGGAG-AGATTCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TAGAGAC----C--ATCC--GCGGGGGG-AGGCATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAGTGTGATGAGCTCG-C--T--G--CAAAGCT------G  4545
46|dbj|AB049090.1| -GGGCGGTC-C------GCTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GC-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CTA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----C-AAT-T-C--GTCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATATA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAGA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTCGCCGCCAC-CTT-AGG--TTTC-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTCGACCCTAACAT-CAGGA--CTGGA-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAT-TCCACCTACG--GCAAGT-TCCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CTGGG-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--CA-CGGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTC---GTCGT-GCTCGC-TACCG-CT-AC--CC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--CA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATGAACTCG-C--C--G--CAAAGCT------G  4531
gb|AF356827.1|AF35 -GGGTGGTC-C------ACTCC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-T-GC-CG-T-AGGCA-T-C-TTCCGGGCCGCC-GTATGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTATAC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAG-A-CTA-C-CAT-G-C--G-G-TCCCCGGTC-TT-CACAGA-----C-AAT-T-C--ATCCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCTCATCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCA-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTTGT-CCTGAAC-CCGTCCGTGGCCGCTAC-CTT-AGG--GTTC-GG-AAC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAT-ATGGTGTCGATCCTAACAT-CAGAA--CCGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----CCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACTTACG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AC-GGT-GG---TTGC-T-CCGGG-GGAGCCT-ACGAC-AT-CAT-AA-T-GTGTGATGAATG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CAACTA-CTG-TCT-TGGGCA-TCGG--CA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GGCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCA-CAT-C--CCAA--TA--T--TGA-G-G-AG-AT---C--G-C-TCTATCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAA-GCCA-T---CCCCA-TTGAGAC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CAAAGTT------G  4562
4618|dbj|E06431.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4422|dbj|E06235.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------
4644|dbj|E06457.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-CTTG-CC-C-CTC-GGGC-CG-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAGG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-TTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GTAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-TCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--TA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GCCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGCT------G  4589
4448|dbj|E06261.1| -GGGTGGTC-C------GCTGC-CTTG-CC-C-CTC-GGGC-CG-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAGG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-TTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GTAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-TCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--TA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GCCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGCT------G  4589
dbj|D30613.1|HPCPP -GGGTGGTC-C------GCTGC-CTTG-CC-C-CTC-GGGC-CG-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTG--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-CAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAGG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-TTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAC---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GTAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-TCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--TA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GCCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGCT------G  4562
dbj|D45172.1|HPCHCP -GGGTGGTC-C------GCTGC-TTTG-CC-C-CTC-GGGC-CA-T-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCT-GTGTGCACCC-G--GGGGGTTGCGAA-GGC-GGTA--GACTTTGTGC-CC-GTTG-AGT-C-TAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTC-TT-CACGGA-----T-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GTCA-TT---CC-A-AG-T-GGCCCACCTA-CA-C-----GCT-CCC-ACT-GGCAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAG-GT-GCCGGCT-GCGTA-TGCG-G-CCCAAGGGTACAAGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-TTT-GGG--CTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-CA-AG-GCAC-ATGGTGTTGACCCTAACAT-CAGAA--CTGGG-GT--GAGGACCATCACCA-C-GG-GC-GC----TCCC---A--TCA-CGTAC-TCCACCTACG--GTAAGT-TCCTCGC-CG-AC-GGT-GG---CTGT-T-CTGGG-GGTGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-TCA----TT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCT-TGGGCA-TTGG--TA-CAGTCCT-G--G-A-CCA-AGCGGA--GAC-GG-CTGGAGC-GC---GCCTT---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCGGG-AT-C-GG--TC--A-CC-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--TGA-G-G-AG-GT---G--G-C-CTTGTCCA---A---C----ACTGGAG-AGATCCC-CTTCTATGGCAAG-GCCA-T---CCCCC-TCGAGGC----C--ATCA-AG-GGGGGG-AGGCATCTCATTT--TCTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGACGAGCTCG-C--T--G--CGAAGCT------G  4562
3783|dbj|D89815.1| -GGGTGGTC-C------ATTGC-TCTG-CC-C-CTC-GGGG-CA-C-GT-TG-T-GGGCA-T-C-TTCCGGGCTGCC-GTGTGCACCC-G--GGGGGTCGCGAA-GGC-GGTG--GACTTCATAC-CC-GTTG-AAT-C-CAT-GGAA-A-CCA-C-TAT-G-C--G-G-TCTCCGGTA-TT-CACAGA-----C-AAC-T-C--AACCCCCCCGGCCGTACCGC-A--GACC-TT---CC-A-AG-T-GGCCCATCTA-CA-C-----GCC-CCC-ACT-GGCAGC-GG-TAAAA-GC--ACTAAG-GT-GCCGGCT-GCATA-TGCA-G-CCCAAGGGTACATGGTACTCGT-CCTGAAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-CCT-GGG--TTTT-GG-GGC---GTAT---A--T--GT--C-TA-AG-GCAC-ATGGCATCGACCCCAACAT-CAGAA--CAGGG-GT--AAGGACCATCACCA-C-CG-GC-GC----CCCT---A--TCA-CATAC-TCCACCTATG--GCAAGT-TTCTTGC-CG-AT-GGT-GG---TTGC-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-AT-CAT-AA-T-ATGTGATGAGTG-CCA----CT--CA-ACT--GA-CT-CGACTT-CCA-TCC-TGGGCA-TCGG--CA-CTGTTTT-G--G-A-TCA-AGCGGA--GAC-GG-TTGGAGC-GC---GGTTC---GTCGT-GCTCGC-CACCG-CT-AC--GC-CT-CCAGG-AT-C-AA--TC--A-CT-TTTCCG-CAT-C--CCAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--C-C-CCTGGCCA---A---C----ACAGGGG-AAATCCC-CTTCTACGCCAAA-ACCA-T---CCCCA-TTGAGGT----C--ATCA-GG-GGGGGA-AGGCACCTCATTT--TCTGCC-A-CTC-CAAAAAGAAGTGTGACGAGCTCC-C--C--G--CGAAGCT------G  4562
7935|dbj|E10841.1| TGGG-GGTC-C-----TG-T-CATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-GG-TGGGG-A-T-C-TTCAGGGCGGCA-GTGTGCACCA-G--AGGTGTCGCAAA-AGC-CCTG--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACT-C-T-G-AGTA-C-G-C--A--GGTCAG-G-TCTCC-ATCTTT-TAGTGA-----C-AAT-T-CC-A-CCCCCCCTGCCGT-CC-C-G--GAGTCCTA--CC-A-AG-TAGGA-TACCTT-CA-C-----GC--CCCCACT-GGAAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAA-GT-CCCCGCC-GCTTA-TGTT-G-CACAGGGATATTCTGTCCTAGTGCTA-AAT-CCATCGGTAGCGGCTAC-CCT-GGG--TTTT-GG---C-ACGTAC---A--T--GT--CAAA--A-GC-CTATGGGATTGACCCCAACATCC-GTA--C-GGGGAC-AC-GCACCATCACAA-CCGG--T-G-----CCAA---A-CTCA-CCTAC-TCCACATACG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GG--GGG--TTGT-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-GT-GAT-CA-T-CTGCGATGAATG-TCA----CG--CGCA---AGA-CG-CTACCTCC-A-TAC-TGGGTA-TAGG--CA-CGGTGCT-G--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGTGA----GGCTG---ACGGTA-CTGGCA-ACCG-C-GACC-CC-T--CCCGG----C-AGCATC--A-CG-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--GGC-CTCA-CCA---G---T--G-A-CGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCC-T-C--CC-ACT--G-GCAA--TG-ATCA-AG-GGAGGA-AGACACCTTGTAT--TCTGCC-A-TTC-AAAGGAAAAATGTGACGAGCT-GGC--CA-G--CAAG-CTC-----A  4585
8597|dbj|E10839.1| TGGG-GGTC-C-----TG-T-CATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-GG-TGGGG-A-T-C-TTCAGGGCGGCA-GTGTGCACCA-G--AGGTGTCGCAAA-AGC-CCTG--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACT-C-T-G-AGTA-C-G-C--A--GGTCAG-G-TCTCC-ATCTTT-TAGTGA-----C-AAT-T-CC-A-CCCCCCCTGCCGT-CC-C-G--GAGTCCTA--CC-A-AG-TAGGA-TACCTT-CA-C-----GC--CCCCACT-GGAAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAA-GT-CCCCGCC-GCTTA-TGTT-G-CACAGGGATATTCTGTCCTAGTGCTA-AAT-CCATCGGTAGCGGCTAC-CCT-GGG--TTTT-GG---C-ACGTAC---A--T--GT--CAAA--A-GC-CTATGGGATTGACCCCAACATCC-GTA--C-GGGGAC-AC-GCACCATCACAA-CCGG--T-G-----CCAA---A-CTCA-CCTAC-TCCACATACG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GG--GGG--TTGT-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-GT-GAT-CA-T-CTGCGATGAATG-TCA----CG--CGCA---AGA-CG-CTACCTCC-A-TAC-TGGGTA-TAGG--CA-CGGTGCT-G--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGTGA----GGCTG---ACGGTA-CTGGCA-ACCG-C-GACC-CC-T--CCCGG----C-AGCATC--A-CG-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--GGC-CTCA-CCA---G---T--G-A-CGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCC-T-C--CC-ACT--G-GCAA--TG-ATCA-AG-GGAGGA-AGACACCTTGTAT--TCTGCC-A-TTC-AAAGGAAAAATGTGACGAGCT-GGC--CA-G--CAAG-CTC-----A  4585
dbj|D49374.1|HPCFG TGGG-GGTC-C-----TG-T-CATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-C-GT-GG-TGGGG-A-T-C-TTCAGGGCGGCA-GTGTGCACCA-G--AGGTGTCGCAAA-AGC-CCTG--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACT-C-T-G-AGTA-C-G-C--A--GGTCAG-G-TCTCC-ATCTTT-TAGTGA-----C-AAT-T-CC-A-CCCCCCCTGCCGT-CC-C-G--GAGTCCTA--CC-A-AG-TAGGA-TACCTT-CA-C-----GC--CCCCACT-GGAAGC-GG-CAAAA-GC--ACCAAA-GT-CCCCGCC-GCTTA-TGTT-G-CACAGGGATATTCTGTCCTAGTGCTA-AAT-CCATCGGTAGCGGCTAC-CCT-GGG--TTTT-GG---C-ACGTAC---A--T--GT--CAAA--A-GC-CTATGGGATTGACCCCAACATCC-GTA--C-GGGGAC-AC-GCACCATCACAA-CCGG--T-G-----CCAA---A-CTCA-CCTAC-TCCACATACG--GCAAGT-TCCTCGC-CG-AT-GG--GGG--TTGT-T-CTGGA-GGCGCCT-ATGAC-GT-GAT-CA-T-CTGCGATGAATG-TCA----CG--CGCA---AGA-CG-CTACCTCC-A-TAC-TGGGTA-TAGG--CA-CGGTGCT-G--G-A-TCA-AGCAGA--GAC-AG-CCGGGGTGA----GGCTG---ACGGTA-CTGGCA-ACCG-C-GACC-CC-T--CCCGG----C-AGCATC--A-CG-GTGCCG-CAT-C--CTAA--TA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--GGC-CTCA-CCA---G---T--G-A-CGGAG-AAATCCC-CTTTTATGGCAAA-GCCC-T-C--CC-ACT--G-GCAA--TG-ATCA-AG-GGAGGA-AGACACCTTGTAT--TCTGCC-A-TTC-AAAGGAAAAATGTGACGAGCT-GGC--CA-G--CAAG-CTC-----A  4585
4410|dbj|E06223.1| TGG------------------CA---G-C----------GG-CA---------------A--------A-------A-G----CACCA-G---GGTGCCG------GC---TG--C-GT--AT------------------------------G-C----------G-G----CC-------------------C-AA--------------------G-------G--G-----TA--C--A-AG---G---TAC-T-----C-----GT--CC----T-G-AA-------------C---CC----GT-CC-------------GTT-G-------------CTG-CC-A---CT----T----T-GG-----GCT----TT-GGG--------G---C---GTAC---A--T--GT--C----------C-A----A--GGC----ACAT----------GG------T-G-----T------------T-G------------A-C----CCTA-----ACAT-CA--G-AA-----CT-----------G--GGG--T---------GA-GG---------AC--------CA-T-C--------AC---CA----CG---G------G--CG-CT-CC--C-A-T----------------CA-CG-TACT---------C----CA-----------C--------------CT----ACGGTA--------A--G-----TT-CC-T--C---G----C---CG----A-CG-GTG--G-C-------TG---T---T--C-----------T---G--GG---------G---G---T--G---------------C-CT---ATG-------------------AC--------------ATCA---------------------TA----------A-T------------ATGTGATGAG-T-G----------------TC-----A  1763
gb|AF046866.1|AF046 TGGA-GGTC-C-----TG-T-TATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-TG-CAGGG-A-T-C-TTTAGGGCTGCT-GTGTGCACCA-G--AGGTGTAGCAAA-AGC-CCTA--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACC-C-T-C-AGCA-C-A-C--A--GACTAG-G-TCCCC-ATCTTTCTC-TGA-----C-AAT-T-CA-A-CTCCTCCTGCTGTTCCAC-A--GAG--CTA--TC-A-GG-TAGGA-TACCTT-CA-T-----GC--CCCGACC-GGCAGC-GG-TAAAA-GC--AC-AAAGGT-CCCGGCC-GCTTA-CGTG-G-CACAAGGATATACTGTTCTCGTGCTG-AAT-CCATCGGTGGCGGCCAC-ACT-AGG--CTTT-GG---C-TCTTTC---A--T--GT--CGCG--T-GC-CTATGGGATCGACCCCAACATCC-GCA--CTGGGAAC--C-GCACCGTTACAA-CTGG--T-G-----CCAA---A-CTGA-CCTAT-TCCACCTACG--GTAAGT-TTCTCGC-GG-AC-GG--GGG--TTGC-T-CCGGG-GGGGCAT-ACGAT-GT-GAT-TA-T-CTGTGATGAATG-TCA----TG--CCCA---AGA-CG-CTACTAGC-A-TAC-TGGGTA-TCGG--CA-CGGT-CTTA--G-A-TCA-AGCTGA--GAC-GG-CTGGGGTGA----GGCTG---ACGGTT-TTAGCG-ACA--CGAACT-CC-C--CCAGG----C-AGCATC--A-CT-GTGCCA-CAT-T--CTAA--CA--T--CGA-A-G-AA-GT---G--G-C-CTTG---G---GCTCT--G-A-AGGTG-AGATCCC-CTTCTACGGTAAG-GCTA-T-A--CCGA-T--A-GCCC--TGC-TCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTTATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGAT-AGCGTC-----CAAA-CTC-----A  4579
dbj|D17763.1|HPCEGS TGGA-GGTC-C-----CG-T-TATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-TG-CGGGG-A-T-C-TTTAGGGCTGCT-GTGTGCACCA-G--AGGTGTAGCAAA-ATC-CCTA--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACC-C-T-T-AGCA-C-G-C--A--GGCTAG-G-TCTCC-ATCTTTCTC-TGA-----C-AAT-T-CA-A-CTCCTCCTGCTGTTCCAC-A--GAG--CTA--TC-A-AG-TAGGA-TACCTC-CA-T-----GC--CCCGACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--AC-AAAGGT-CCCGGCC-GCTTA-TGTA-G-CACAAGGATATAATGTCCTCGTACTA-AAT-CCATCGGTGGCGGCCAC-ATT-AGG--CTTC-GG---C-TCCTTC---A--T--GT--CGCG--T-GC-CTATGGGATCGACCCCAACATCC-GCA--CTGGGAAC--C-GCACCGTTACAA-CTGG--T-G-----CTAA---A-CTGA-CCTAT-TCCACCTACG--GTAAGT-TTCTCGC-GG-AC-GG--GGG--TTGC-T-CCGGG-GGGGCAT-ATGAT-GT-GAT-TA-T-CTGTGATGAATG-TCA----TG--CCCA---AGA-CG-CTACTAGC-A-TAT-TGGGTA-TAGG--CA-CGGT-CTTA--G-A-TCA-GGCTGA--GAC-GG-CTGGGGTGA----GGCTG---ACGGTT-TTAGCG-ACAG-C-AACT-CC-C--CCAGG----C-AGCATC--A-CT-GTGCCG-CAT-T--CTAA--CA--T--CGA-A-G-AA-GT---G--G-C-CCTG---G---GCTCT--G-A-AGGTG-AGATCCC-TTTCTACGGTAAG-GCTA-T-A--CCGA-T--A-GCCC--TGC-TCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTTATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAAAAATGTGATGAGAT-AGCGTC-----CAAA-CTA-----A  4579
dbj|D28917.1|HPCK3A TGGG-GGTC-C-----TG-T-TATGTG-CC-C-TTC-GGGG-CA-T-GT-TG-CAGGG-A-T-C-TTTAGGGCTGCT-GTATGCACCA-G--AGGTGTGGCAAA-AGC-CCTA--CAGTTCATAC--CAGTGG-AAACC-C-T-G-AGTA-C-A-C--A--GGCTAG-G-TCTCC-ATCCTTCTC-TGA-----C-AAT-T-CA-A-CTCCTCCTGCTGTCCCAC-A--GAG--CTA--TC-A-AG-TAGGG-TACCTT-CA-T-----GC--CCCGACC-GGCAGC-GG-TAAGA-GC--AC-AAAGGT-CCCGGCC-GCTTA-TGTA-G-CACAAGGATATAATGTTCTCGTGTTG-AAT-CCATCGGTGGCGGCCAC-ACT-AGG--CTTC-GG---C-TCTTTC---A--T--GT--CTCG--T-GC-CTATGGGATCGACCCCAACATCC-GCA--CTGGGAAC--C-GCACCGTAACAA-CTGG--T-G-----CTAA---A-CTGA-CCTAT-TCCACCTACG--GTAAGT-TTCTCGC-GGGA--GG--GGG--TTGC-T-CCGGG-GGAGCAT-ATGAT-GT-GAT-TA-T-CTGTGATGATTG-CCA----TG--CCCA---AGA-CG-CTACTAGC-A-TAT-TGGGCA-TAGG--CA-CGGT-CTTG--G-A-TCA-GGCTGA--GAC-GG-CTGGGGTAA----GGCTG---ACGGTC-TTAGCG-ACAG-C-AACC-CC-C--CCAGG----C-AGCATC--A-CT-GTGCCA-CAT-T--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AA-GT---G--G-C-GCTG---G---GCTCT--G-A-AGGTG-AGATCCC-TTTCTACGGTAAA-GCTA-T-C--CCGA-T--A-GCC---TGCATCA-AG-GGGGGG-AGGCACCTTATCT--TTTGCC-A-TTC-CAAGAAGAAATGTGATAAGAT-GGCATC-----CAAA-CTC-----A  4579
4606|dbj|E06419.1| -GG-----C-C-----CA----------CC-------TA---CA------CG-C-------T-C---C----CA-CT-G-G-----CA-G-------CGGC-AA--------A---AG--CA--C--CAG--G--------------GTG-C---C-----G----G-----------------C-TG------C-----------------------GT------A--------------------TG-------C------------G-G-CCC-A------AG--GG-T---------AC-AA--G-G-----------TA--------CTC----GT---CC----------TG-AAC-CCGTCCGTTGCTGCCAC-TTT-GGG--CTTT-GG------GG--C---------GT---ACA--T-G----------TC--C---AA-G-GC-ACA--T-GGT-------GT----TGACC--CT--------------AA-------CA-------TCA----------GAA-----CT-----------G--GGG--T-G------AGG----AC------------CAT-CA-C-C----ACG---G---------G--CGC--------T--CC-----------------CA-T-----CA-C-GTACT--------CCA---C------------CT------AC---GGT-----------------A-A---------------------G----T-----TC----CT-----CG-C-C------GA--C---------------G-GT---G--G-CT-------G-----------------------------TTCT--GG--GG-G----T-G--CC---T--A-------TG-A-CA------T-------CAT---A------------A-T------------ATGTGATGAGT---------------------------  1759
dbj|D63821.1|HPCJK0 -GGGCGGTC-C-----CA-T-CATGTG-CC-C-CTC-TGGT-CA-T-GT-CG-CCGGC-A-T-C-TTCAGAGCAGCT-GTGTGTACCA-G--GGGTGTGGCGAA-GGC-CTTA--CAGTTCATAC--CAGTAG-AGAGC-C-T-A-AGTG-C-A-C--A--GACCAG-A-TCCCC-CTCCTTCTC-TGA-----C-AAT-T-CA-A-CTCCACCAGCAGTGCCGC-A--AA---CTT--TCCA-AG-TGGGT-TATCTC-CA-T-----GCG-CCC-ACC-GGCAGC-GG-TGAGA-GT--AC-AAAAGTGCCC-GCCAGC-TA-TGTG-G-CTCAAGGGTATACCGTGCTTGTGCTG-AAC-CCATCCGTTGCCGCTAC-CCTCGGG---TTC-GG---C-AGGTTC---A--T--GT--CACA--T-GC-TTACGGTATCGACCCTAACGTGC-GCA--CCGGC-AC-CC-GCACCATAACCA-CCGG--C-G-----C-AA---AGCTCA-CATAC-TCAACATATG--GGAAGT-TTCTAGC-CG-ATGGG--GGG--T-GT-T-C-GGGCGGTGCTT-ATGAT-GT-CAT-CA-T-TTGTGACGAATG-TCA----CG--CGCA---GGA-TG-CCACTAGT-A-TAC-TGGGCA-TAGG--CA-CTGTGCT-G--G-A-CCA-GGCAGA--GAC-CG-CTGGAGC-AC---GGTTG---GTTGTT-TTAGCA-ACCG-C-AACC-CCGC--CT-GG----T-AGTATC--A-CT-GTCCCA-CAC-T--CTAA--CA--T--CGA-G-G-AG-GT---G--G-CTCTTA-CCG---G---G--G-A-AGGGG-AAATCCC-CTTTTACGGCAGG-GCTA-T-A--CC-CTT--A-GGTG--TG-ATCA-AG-GGTGGT-AGACATCTCATCT--TCTGCC-A-TTC-AAAGAAAAAATGTGATGAGTT-GGC--------TAAG-C-------A  4571
4586|dbj|E06399.1| TGG-----C-------------A---G-C---------GG--CA---------------A--------A-A-------G----CACCA-R---GGTGCCG------GC---TG--C-GT--AT------G-------------------------C-----G----G------CC-------------------C-AA-----------------G--G----------G-----TA---C-A-AG---G---TA-CT--C--------GT--CC----T-G--AAC-----------C---C-----GT-CC--G------T----T--G-C------------TG-CC----ACT----T----T--G--G--GCT----TT--GG-------GG---C---GTAY---A--T--GT--C----------C-A----A--GGC----ACAT----------GG------T-G-----T------------T-G------------A-C----CCTA-----ACAT-CA--G-AA-----CT-----------G--GGG--T---------GA-GG---------AC--------CA-T-C----AC-------CA----CG---G------G--CG-CT-CC--C-R-T----------------CA-C-GTACT--------CCA---C------------CT------A------C-G------GT-------A-A---------------------G----T-----TC----C---T--CG-C------C-GA--C---------------G-GT---G--G-C----------------T--G------------------TTCT--GG--GG-G----T-G--CC---T--A-------TG----A--------------CATC--AT-------A---A-T------------ATGTGATGAG-T-G----------T----C--------  1762
4390|dbj|E06203.1| TGG-----C-------------A---G-C---------GG--CA---------------A--------A-A-------G----CACCA-R---GGTGCCG------GC---TG--C-GT--AT------G-------------------------C-----G----G------CC-------------------C-AA-----------------G--G----------G-----TA---C-A-AG---G---TA-CT--C--------GT--CC----T-G--AAC-----------C---C-----GT-CC--G------T----T--G-C------------TG-CC----ACT----T----T--G--G--GCT----TT--GG-------GG---C---GTAY---A--T--GT--C----------C-A----A--GGC----ACAT----------GG------T-G-----T------------T-G------------A-C----CCTA-----ACAT-CA--G-AA-----CT-----------G--GGG--T---------GA-GG---------AC--------CA-T-C----AC-------CA----CG---G------G--CG-CT-CC--C-R-T----------------CA-C-GTACT--------CCA---C------------CT------A------C-G------GT-------A-A---------------------G----T-----TC----C---T--CG-C------C-GA--C---------------G-GT---G--G-C----------------T--G------------------TTCT--GG--GG-G----T-G--CC---T--A-------TG----A--------------CATC--AT-------A---A-T------------ATGTGATGAG-T-G----------T----C--------  1762
7934|dbj|E10840.1| -GG-----CGC-----CAGC-CA-A-G-CCGC-TT----AC-CA-C-AAACG-C-GG--A--------AGA--TGCT-GCAGGT-CCC-GCTAGGTGT-GTG----GC---TACCCAAC-C-T-C--CAA-GG-ATG-T-T-A-A-AGAA-C-A-T--A--GTCT-G-G---TTG-GT-----TG-TGAGGGGGCTGGT-TACAGA-GGCGG--TGAAGG-CCATAA--GGG----AAGCC-ACGG-CAGGGTTGCCTGGCAGTGTGGAGAGACCG-GCCAGGTA-CTGGATCCC--GCTCAC-AAA-GTTCCACAT--G--TGCTGTT-G-C-CA--GA-A--C-G-CCTC-CGCTT-TCTGCCATT-GTGATTGC-AC-TAT---G-------GG--TCGAATTTC---AGCT---T--C-T---T-GT-T---GGC-TCG-CCC---TTTGCAGCAAGCCGAGGAC-TTTGT-CC-TTG-AA-T-----T-G-----CTGAGCGA--T-AGCCTGTGCTTGC-T-CGATGTAAGGAG-C--A---G-ACTGG--GAACATTCT-T-CC--A--TCTCATCAT-ATTGTTGGTACAGTACT-TG-T--CTG-TCAGGGACGAGCGCA---GGTTTGCCTCCTAGC---T-C---GATA-T-GCCCCA-C-G-A-T-GACG-A--CACAACCTACTGAT-AAAC---AGT-A----GGCTGCGAG-GGCTGCTAGAACACCA-CCAACCAGCAC--CCAGG----C--GC-TC--G-TG-GTG--A-C-T-T--CCAAGTCAGCT---GACATGCAA-GCCATGATG-TACTTG-GTAATAGGG-T--GTG-TCATGCAGATGTC-ATTTT--G--AATTGCTCCTAA--CCTA-T--A--C----AG-G--AGA--GG-AGT-AGG-GCCTTGCAGAGTCGGCT---T-C---AG-----GCGT-ATGAGAC-ATT-TC-----CACATCTC-----A  4267
dbj|D11397.2|HPCPN -GG--------------A-C-C---------T-TT----AT--------------------------------T--T-G---GT-CAC-G--AGGCAT-G------------------------C--C----G-ATG-T------------C-A-T------TCC-G-G---T--------------------GC--G----C------CGG--CGA-GG-C---------G----A---C-A--G-CAGGG--------------GGAG---CC--------TA-CT----------CTC-C--------CC---------TA--G---G-C-C---------C-G-TCTC-C-------TACC-----TGA-----A--------G-------GG---C-----TC-----CT------C-------G------GG--------------TG--G-A--CC----AC-T--G---C-T------T-----T-G-----C-------------CCT---------T-CG------GG-G-C--A------C-----G-------T-T---------------GT-A-----GG--CA---------T--CT--TC---------CG-----GG--------CT-GC---T-----G----T-G------------T-G-------CAC--CC----G-------------------GG------G-GGTTGC--GAA----------------------GG----C--G------G-TG---G--A-C-T-T--C-A-------T----AC--------CC-----G-T---TG---A------------G-TC-T----ATG----------G--AA--ACT----A--CC-A-T--G--C---------------G---GT-------CTC-C-G-GT---CT---T-C---A-------C------AGAC-A-----------A---CTC-----A  1478
63|emb|AX008265.1| -TG-----CAC-----TG-T-CA-A------C-TTC---AC-CATC----TT-C-----A--------AGG--T--TAGGATGTACGT-GGGGGGCGT-G-GA---GC----A--CAGG---T-T--C----G-AAG-C-C------G---C-A-TGCA--AT-T-G-G-ACTCG-A-------G--GAGA--GC--GT-TGT-GA---CT---TGGAGGAC----A--GGG----A---T-A-GATCAGAG----CT-----T----AG---CCC-GCT-GCTG-CTG--T------CT-AC-AA------CAGA---G--TG--G-------CA--GATA--CTG-CC-C-TG-T----T-CC-T---TCAC--C-AC-CCT---G--C--C-GG---C------C-----CT--AT--C-C-----AC-C---GGC-CTGATCC--ACCT-C--CA--TC-AGAACATC-G-----T-G-GA-C--G--T-G-----C--A---A--T-A-CCTG--------TACGGTGTA-GG-GTC--G---G--C--G--G----TTGTCT-CC------CTTGTCATCA-----AATA-AG--CT-TAAT---TAATTAG---CT--TG-----GG---A--T-C-GGC---T-----G----T-G----AGC-GTA-T-G--G----CA-AAC-----GA-------------A----GG--AAAAATAGTTAT-AGTA-------------G--C--C---G----C--AC-TC--GATG-G-G--A-CAT-T--TCAA--C-G-T----A-----AA--CC-----G-T--TTA---A--------------TAAT----AT------TTT--G--AAT--CT--T-ATTCC-A-TT-A-TC----TG-A--A-AT-GGTGGT-AAA-A-CTAAC----T--GCT-G-T------------GTGT-AT--GA--A-----------ATG-CT-------  3187
bj|D13406.1|HPCPOLY -GG-----C----------T------G-------T----A--CA---------T--GG-A-T-------GA-------ATA-GCACT--G---GG--TT-C-A----C---C----A----A----------G-A---C-----G--------------T-G-C--G-G-------G----------G------C-------C----C-CC-C---C-GT---------G-----T------A-A--------CA--T--C--------G-----------GG--G--GG------------------GT--C--G---GCA-A-T---------A-----AC-A----C-----CTT-GA--CC-T-----GCC-CCAC-------G-------GA---C----TGC------T---T--C-C---G-G-A--A--G---C-A-CC---C---C-G-A-----G--------G--C-----C-A-C-------G---------------T-A-C-T----C-A---A------AA------T-G------T--G--G-------C-T-C--GG-GGC-C-T--TG-------GT----T-----GAC-A----CC------T-----A----GG-T---G-C-----A-T-----GGT--T-G----A-C-----T------A-CC----C------AT-A--C---AG-------G-CT-----C--T-G---GC--AC----T-AC---C-C--CT--G----C---------A-C---TG------T----C-AA--C---T--------------T--------C---T--C---------C--------------AT--C--TT-T-----AAG-G----T---------T----------------A----G---G--A--TG--T-AT-------G-----T------G--G--G-G-GGCG---T-G-------G-----AGC--------  2219
50|dbj|AB008443.1| --A-----C-C------A--------A----C------GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA-------T----A------------G--G-A---C---T-----------------------G----C-CC-----T------G--------AAT-T--------------GC-G-----------------------A----T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TT-------C----TA--------------C--A-----C------G--------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-AGCG--T-ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A-------CA--AGT--T---------C---GC-------C----C---AG-------G-------G--GT-----G------G-----------------GG--T-C------C----C--AT--CA-C-T----C-A-------T--------G--GTGT------G-C--CTG---A-------C--------G-----A--CC----C---GG-A-------------CC--------------------A--------GA-AG-C--CT--T-----------A---C-----------TGT--TG-GC--G---------------C--------  1736
5914|dbj|E09288.1| --G--G--C--------A--------G----C--T---GG--CA---------------------------------------CA------------T--C-AA---C--------A---------------G-A-----------A--------C---T-G-C------T--C------T------G--------AA--T------------------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C------------CC----T------C-----AA---G---AC------T----GG---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------CC-------GC-GC-----T----G---TT-------C----TAC---A--C--G---C-------GCA--A--GT-T-----C-AAC-T--------C-----------G-----T--C---C--G----G------------A--T----G--C--C--C--A-G----A-G----C--GC----A------------T--------G---G--C-------C---------A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A-------CA--AGT--T---------C---GC-------T----C---AG-------G-------G--GT-----G------G-----------------GG----------T-----C---------C------C-A---T---T----A------------------C---T------------C----A-T-G-------------T-T--G--A---G---------CC---T---------------CA--------------CA--T--T----T----C-A--------G-A----C-C-A-GAG---G-C-------------CT-------  1758
54|dbj|AB008445.1| --A-----C-C------A--------A-------T---GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA---C--------A------------G--G-A---C---T-----------------------G----C-CC-----T------G--------AA--T------------------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TTT-----------TA--------------C-------GC---A-----------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-GGCG--T-ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A--CG----A---GT-TT----G---CC----C--A--G----G---GG--T------GG------G--GT------C---C---C--A----------------T-C---------A-C---T-----CA-----C-GG------T-----------G--T------G-C--CTG---A-------C----A---------A--CC-----T--GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC--CTTA------CTG-------C-----------TG-G-C-A-CT-A-C-----G--C---GCC-------  1744
58|dbj|AB008447.1| --A-----C-C------A--------A-------T---GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA---C--------A------------G--G-A---C---T-G----------C--------------T--C------T------G--------AA--T------------------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TTT-----------TA--------------C-------GC------G--------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-GGCGC---ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A--CG----A---GT-TT----G---CC----C--A--G----G---GG--T------GG------G--GT------C---C---C--A----------------T-C---------A-C---T-----CA-----C-GG------T-----------G--T------G-C--CTG---A-------C----A---------A--CC-----T--GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC--CT--T-----------A---C-----------TG-------CT-G-------G--C--A-C--------  1736
56|dbj|AB008446.1| --A-----C-C------A--------A-------T---GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA---C--------A------------G--G-A---C---T-G----------C--------------T--C------T------G--------AAT-T-----------------G--C-------G------------A----T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TTT-----------TA--------------C-------GC------G--------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-GGCGC---ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A--CG----A---GT-TT----G---CC----C--A--G----G---GG--T------GG------G--GT------C---C---C--A----------------T-C---------A-C---T-----CA-----C-GG------T-----------G--T------G-C--CTG---A-------C----A---------A--CC-----T--GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC--CT--T-----------A---C-----------TG-------CT-G-------G--C--A-C--------  1736
48|dbj|AB008442.1| --A-----C-C------A--------A----C------GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA-------T----A------------G--G-A---C---T-----------------------G----C-CC-----T------G--------AA--T------------------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TT-------C----TA--------------C--A-----C------G--------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-AGCG--T-ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A-------CA--AGT--T---------C---GC-------C----C---AG-------G-------G--GT-----G------G-----------------GG--T-C------C----C--AT--CA-C-T----C-A-------T--------G--GTGT------G-C--CTG---A-------C--------G-----A--CC----C---GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC--CT--T-----------A---C-----------TGT--TG-----G-C-----------A-C--------  1736
5915|dbj|E09289.1| --A-----C-C------A-------------------------A-C-G---G-T-----A---------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA---C--------A------------G--G-A---C---T-----------------------G----C-CC-----T------G--------AA-----------C---------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C--C------CT-C---A------A-C------A----C---C-----G------G---G--T--T--------------T-C----T--T-G----------CC-------GC-GC-----T----G---TT-------C----TAC---A--C--G---C--A-----CA--A--GT-T-----C-AAC-----G----C-----------G-----T--C---C--G----G------------A--T----GT----C--C--A-G----A-G----C--GC-----------------T---T----G---G--C-------C---------A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A-------CA--AGTTC-----G-A-TCA--G--G---G----G--TGG---------G----------GT--C---C-CAT---C--A---------C------T-------T---A-----TG----C----------------T---GA---GCAG-G-------G-C------------------------GG--------CC------A-GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC--CTTAT----T--G-------C-----------TG-G-C-A-CT-A-C-----G--C--A-C--------  1777
469|gb|AY070174.1| --G--GG------------T-----T--------T--------A------T--T--G------C---C-G--C-GCT-GT-T---C-----------T----A----C---------------------GT---A---C-----G----------C--A-------G---T---------TT------------C-AA-----------C---------T-C-------G-----T---CC----G---G----A--T-----------GC--CC--A---G--AGC-G---------C--A-T--G-G---CCAGCT-GC----CGC----CCCA----T-T-A-G--C--G------AGT----TC----GCT-C-A-------GG-------GG-----------------T--G-----------G------GG--T----CC---CAT-C---A--CT-----T------AC-G---C---T--G-A--G-----C-------------C-TA-----AC----G----A-----CCT-G---G-A--------------C---C-AGA-GG--C-------C----C-T--A-T--T--G-C---TG--------------------G-----C-AC-------T--------A--CG---CA-C----CT---------C----------GA-----C---AGT------G--T----G--GT-A-T--C-----G--T-A----C-C--C---G----C--G--T-----C--G------C--------A----------------G--G--T------G-----T---------------------G---------------T--G------G----T----CC------A-G---------T----------G---------T-AT----T--G-C---TTC---------------AC---C-C--C-----G-----AGC--------  1825
46|dbj|AB008441.1| --A-----C-C------A--------A----C------GG--CA-------------------------G-----CT-G---GCAC---A-------T--C-AA-------T----A------------G--G-A---C---T-----------------------G----C-CC-----T------G--------AA--T------------------T---------G----------C-A-A--T-G----A-CT--C--C------CT-CC--AC-----A-------------C---C-----G------G---G--T--T------C-C-----T---------T-G----------C--T-----GC-GC-----T----G---TT-------C----TA--------------C--A-----C------G--------C--ACA------A-----G---T----------T------C--------------------A----A-C-T-------C----G---------TCC--G---G-A------------TGC-T-C--GG-AGCG--T-ATGGC----C----A-------G-C---TG--C---------C-------G--C--C--C---C-A-T---T-G--A-------CA--AGT--T---------C---GC-------C----C---AG-------G-------G--GT-----G------G-----------------GG--T-C------C----C--AT--CA-C-T----C-A-------T--------G--GTGT------G-C--CTG---A-------C--------G-----A--CC----C---GG-A-------------CC--------------------A--------G--AGGC-CCT-A------CTG------T------------TG-G-C-A-CT-A-C-----G--C---GC--------  1743
             ruler ......6010......6020......6030......6040......6050......6060......6070......6080......6090......6100......6110......6120......6130......6140......6150......6160......6170......6180......6190......6200......6210......6220......6230......6240......6250......6260......6270......6280......6290......6300......6310......6320......6330......6340......6350......6360......6370......6380......6390......6400......6410......6420......6430......6440......6450......6460......6470......6480......6490......6500......6510......6520......6530......6540......6550......6560......6570......6580......6590......6600......6610......6620......6630......6640......6650......6660......6670......6680......6690......6700......6710......6720......6730......6740......6750......6760......6770......6780......6790......6800......6810......6820......6830......6840......6850......6860......6870......6880......6890......6900......6910......6920......6930......6940......6950......6960......6970......6980......6990......7000
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2|ref|NC_004102.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
gb|AF009606.1|AF009 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
67|emb|AX100563.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5169
gb|AF011751.1|AF011 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
gb|AF011753.1|AF011 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-CG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
68|emb|AX663428.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--ACTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-GC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-T--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
gb|AF011752.1|AF011 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--ACTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-GC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
gb|M67463.1|HPCCGAA -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTTAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-GA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGC--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
gb|AF290978.1|AF290 -T-CG--CA-C-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGG-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CTGGC--G-ACTT-----CG--ACC-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----T-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GCGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5238
809|gb|AY695437.1| -T-CG--TA-T-T----AGG-CATC-AA-C---GC-CGTGGCTTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GACGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ATCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--CATA--TC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--CAGGCT--GCG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--A---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAG-CCCACTC-TCC-A--TGGA-CC-AACACCC-CTG-TTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5158
807|gb|AY695436.1| -T-CG--CA-T-T----AGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCTTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GACGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ATCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--CACA--TC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--CAGGCT--GCG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--A---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAG-CCCACTC-TCC-A--TGGA-CC-AACACCC-CTG-TTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5168
b|M32084.1|HPCPOLYP -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AT--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATTC--GCCTC-AAG-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAAT-C-ACC--C  3561
b|M62321.1|HPCPLYPR -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AT--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATTC--GCCTC-AAG-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5250
6028|dbj|E66593.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AT--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATTC--GCCTC-AAG-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5250
gb|AF271632.1|AF271 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AT--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CTGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACTGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATTC--GCCTC-AAG-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5250
075|gb|AF511948.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAT-T-A-CCGCGG--CCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCC--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GT--C-G-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCTCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GCGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGACCC--GCCTC-AAA-CCCACTC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCC-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
077|gb|AF511950.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCTCTC-ATG-AC-CGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--CGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AACG-C-CCTT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCCG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGATCA-CC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ATTT-TC--CTTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACCGTGT-GT-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTC-AAA-CCCACTC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GTGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5222
6384|dbj|E08264.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CGTC-AA-T---GC-TGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-GC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-T-CCTT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-ATCCTCT--GTGAGTGC-TATGACACGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--GCG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGG-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCT-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--CCAGGG-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
bj|D10749.1|HPCHCJ1 -T-CG--CA-T-T----GGG-CGTC-AA-T---GC-TGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-GC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-T-CCTT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-ATCCTCT--GTGAGTGC-TATGACACGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--GCG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGG-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCT-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--CCAGGG-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
8574|dbj|E08263.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CGTC-AA-T---GC-TGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-GC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-T-CCTT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-ATCCTCT--GTGAGTGC-TATGACACGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--GCG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGG-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCT-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--CCAGGG-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
076|gb|AF511949.1| -T-CG--CA-C-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGACGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACT-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCTC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CC-----GGG--G-G-AA-GC--C-G-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-A-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGG-GCGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAA-CCCACCC-TTC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GTGCT-GT--TCAGCA-T--GAAAT-C-ACC--C  5251
029|gb|AY615798.1| -T-CG--CG-T-T----GGG-CATC-AA-C---GC-CGTGGCTTAC-T-A-CCGCGG--CCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGT-GGCGACGTTGTCG----T--CG--TA--GC-A---ACT-GATGCTCTC-ATG-AC-CGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACAC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-TAGGAC-CG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----GCCGG--GGG-AGCG-C-CCTT-CCGGC-AT-G--TT-T--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCAT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTTTTCA-C---GG-G-TCTTA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TGGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGAG-CTC-A-AG-C-CC-CCC-CCCC-GT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GCCTC-AAG-CCCACAC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCT-CTG-CTATACAGGC-T-GG-GTGCC-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  4975
emb|AJ278830.1|HEC2 -T-CG--CG-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCTTAC-T-A-CCGCGG--CCTTGACGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--C-AGT-GGCGACGTTGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GATGCTCTC-ATG-AC-CGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CG-GTGATA-GAT-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTCG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-TCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-C-C-CA-AC-GTC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGT-AT-G--TT-C--G--ACTC-GGCC-GTCCTCT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCAT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-A-CTT--CCCGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---GG-G-TCTCA---CCCATA-T-A-GACG-CT-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--A---A-ACCT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGAG-CCC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCTTGATCC--GTCTC-AAG-CCCACCC-TTC-A--TGGG-TC-AACACCT-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5250
23|emb|AX057094.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
gb|AF177040.1|AF177 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
21|emb|AX057090.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
gb|AF177038.1|AF177 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
22|emb|AX057092.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
20|emb|AX057088.1| -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
gb|AF177039.1|AF177 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
gb|AF177037.1|AF177 -T-CG--CA-T-T----GGG-CATC-AA-T---GC-CGTGGCCTAC-T-A-CCGCGG--TCTTGACGTGTCTG-TCATCC-CGA-C--C-AGC-GGCGATGTTGTCG----T--CG--TG--TC-G---ACC-GATGCTCTC-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTTG-ACCCTAC--CTTTACC--ATTG-A--GACA--AC--C--ACGC---T-CCCCC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCA-GGA-C-T-CA-AC-GCC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-G-AA-GC--C-A-GG-CA------TC---TAT---AGATTTGT----G-GC----ACCGG--GGG-AGCG-C-CCCT-CCGGC-AT-G--TT-C--G--ACTC-GTCC-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTA-CAG-T--TAGGCT--ACG-A-GCGT-ACATG--AACAC-CCCGG-G-G-CTT--CCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---GG-G-CCTCA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTA-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-TC--CTTACCTGG-TAGCG---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CTC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTTTGATCC--GCCTT-AAA-CCCACCC-TCC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATACAGAC-T-GG-GCGCT-GT--TCAGAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5262
dbj|D14853.1|HPCCGS -T-TG---G-CCT----GGG-CGTC-AA-C---GC-AGTGGCCTTT-T-A-CCGCGG--CCTCGACGTGTCTG-TCATCC-CAA-C--C-A-CAGGAGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-G---ACC-GACGC-CTTAATG-AC-TGGC-TAC-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CC-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CCTGT------GTC-GTCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTAG-ACCCTAC--ATTCTCT--ATTG-A--GACT--TC--C--AC-CG--T-GCCCC-A-GG-A--CGCC--GT-GTCCC-GCT-C-C-CA-AC-GGA-GAGG-TAGAAC-CG--GTC------GGG--G-G-AA-G---C-ATGG-TA------TC---TAC---AGATATGT----G-TC----ACCCG--GGG-AGCG-G-CCGT-CTGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCCGT-G-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TTA-C--ACCC-G-CCGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--ACG-G-GCAT-ATCTT--AACAC-CCCAG-G-G--TT-GCCCGTGTGCCA--GGACCA--C--TTG-GAGT--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCTCAG-A-C-----GAAAC-AGA-GCGG--G-GA--A---A-ATTT-CC--CCTACCTAG-TCGCA---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGAG-CT--AAAG-C-TC-CTC-CCCC-GT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCTTGATAC--GGCTC-AAG-CCCACCC-T-C-AC-TGGGGCT-A-C-CCCCCTA-CTATACAGAC-T-GG-GTGGT-GT--GCAGAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5250
6559|dbj|E08443.1| -T-TG---G-CCT----GGG-CGTC-AA-C---GC-AGTGGCCTTT-T-A-CCGCGG--CCTCGACGTGTCTG-TCATCC-CAA-C--C-A-CAGGAGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-G---ACC-GACGC-CTTAATG-AC-TGGC-TAC-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CC-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CCTGT------GTC-GTCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTAG-ACCCTAC--ATTCTCT--ATTG-A--GACT--TC--C--AC-CG--T-GCCCC-A-GG-A--CGCC--GT-GTCCC-GCT-C-C-CA-AC-GGA-GAGG-TAGAAC-CG--GTC------GGG--G-G-AA-G---C-ATGG-TA------TC---TAC---AGATATGT----G-TC----ACCCG--GGG-AGCG-G-CCGT-CTGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCCGT-G-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TTA-C--ACCC-G-CCGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--ACG-G-GCAT-ATCTT--AACAC-CCCAG-G-G--TT-GCCCGTGTGCCA--GGACCA--C--TTG-GAGT--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCTCAG-A-C-----GAAAC-AGA-GCGG--G-GA--A---A-ATTT-CC--CCTACCTAG-TCGCA---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGAG-CT--AAAG-C-TC-CTC-CCCC-GT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCTTGATAC--GGCTC-AAG-CCCACCC-T-C-AC-TGGGGCT-A-C-CCCCCTA-CTATACAGAC-T-GG-GTGGT-GT--GCAGAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5250
321|gb|AY651061.1| -T-CG---G-TCC----GGG-CGTC-AA-C---GC-GGTGGCCTTT-T-A-CCGTGG--CCTCGACGTATCTG-TCATTC-CAA-C--T-A-CAGGAGACGTCGTTG----T--TG--TA--GC-G---ACC-GACGC-CTTGATG-AC-TGGC-TTC-A--CCGGA--G-ATTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-A-CCTGT------GTC-GTCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTAG-ACCCTAT--ATTCTCT--ATTG-A--GACT--TC--C--AC-CG--T-GCCCC-A-GG-A--CGCC--GT-GTCCC-GCT-C-C-CA-AC-GGA-GGGG-TAGGAC-CG--GTC------GAG--G-G-AA-G---C-ATGG-TA------TT---TAC---AGATATGT----G-TC----ACCCG--GGG-AGCG-G-CCGT-CTGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCCGT-G-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TTA-C--ACCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--CAGGCT--ACG-G-GCAT-ACCTC--AACAC-CCCAG-G-A--TT-GCCCGTGTGCCA--GGACCA--C--TTG-GAGT--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----GAAAC-AGA-GTGG--G-GA--G---A-ACTT-CC--CCTACCTAG-TCGCA---TACCA-AGCCACCGTGT-GC-GCTAGAG-CT--AGAG-C-TC-CTC-CCCC-GT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTGATAC--GGCTC-AAG-CCCACCC-T-C-AC-TGGGGCT-A-C-CCCATTA-CTATACAGAC-T-GG-GTAGT-GT--ACAGAA-T--GAGAT-C-ACC--T  5250
15457|dbj|D84265.2| -T-C----A-T-T----AGG-C-CTGAA-C---GC-CGTGGCATTT-T-ATC-GAGGTGT--GGACGTGTCGG-TCATTCCCAC-C-TC-G---GGCGATGTAGTGG----T--T---TGT-GC-C---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGC-TAC-A--CAGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTAATA-GAC-T-GTA-AT-G-T-TACT-----GTC-ACACA-G-GTCG-TGGACTTTAG-TCTCG-ACCCGAC--ATTTACA--AT---AGAGACC--AC--C--AC-TG--T-CCCAC-A-GG-A--TGCT--GT-TTCCC-GTA-G-C-CA-GA-GAA-GAGGAA-GGAC-CG--G-TA-----GGG--G-A-AA-GCA-T-G-GG--G------TG---TAC---AGGTACGT----C-TCC-C-A-G-G--GAG-AACG-G-CCGT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ACAGTGT-C-ATCCTCT--GCGAG-GCGTACGACACAGG--GTGC-GCGTG--GTAT-GAAC-TGA-C--ACCA-G-CGGAGACCA-CCGTT--C-GGCT----GCGCGCCT-ACCTA--AATAC-CCCAG-G-G-CTT--CCGGTCTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GGGGTCTTTA-C---AG-G-CCTGA---CTCACA-T-T-GATG-CT-CA-T-T--TCCTC-TCACAG-A-C-----GAAAC-AGGCA-GA--G-GA--A---A-A-CT-TCG-CATATCTCG-TAGCC---TATCA-AGCTACGGTCT-GT-GCCAGAG-C-T-AAGG-C-CC-CCC-CCCC-CTCC--TGGGACAC--G---ATGT--G-GAAGTGCCTAATCA--GGCTC-AAG-CCTATGC-T-C-A--CGGGTCCCA-CTCC--CTTGTTGTACAGGC-TTGG-GC-CA-GT--CCA-AAAT--GAGGT-T-GTCA-C  5251
15456|dbj|D84264.2| -T-C----T-C-T----TGGCC-TT-AA-T---GC-TGTCGCATTC-T-A-CAGGGGCGT-T-GACGTGTCTG-TGATTC-CAA-CTTC-A---GGCGATGTCGTCG----T--G---TGT-GC-T---ACC-GACGCCCTT-ATG-AC-TGGC-TAT-A--CAGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATT-GAC-T-GTA-AT-G-T-TTCT-----GTC-ACTCA-G-GTTGTT-GATTTCAGCCTTG--ACCCAAC--TTTTACC--AT---AGAGACC--AC--C--AC-TA--TGCCC-C-A-GG-A--CGCT--GT-TTCGC-GAA-G-T-CA-AA-GGA-GGGGCA-GAAC-AG--G-TA-----GGG--G-G-AA-GC----ATGG-GG------TT---TAT---AGGTACGT----C-TCG-C-A-G-G--GCG-AACG-G-CCGT-CGGGT-AT-C--TT-C--G--ACACCGT-T-GTTCTGT--GCGAG-GCGTACGACACAGG--TTGC-GCATG--GTAT-GAAC-TGA-C--TCCAT--CTGAGACGA-CTG-T--GAGACT--A-C-GTGCCT-ACCTG--AATACTCCG-G-G-G-CTC--CCCGTCTGTCA--AGATCA-TC--TGG-AA-T--T-TTG-------GGAGG--GC-GTCTTTA-C---CG-G-GTTAA---CCCATA-T-C-GATG-CC-CA-C-C--TCCTT-TCACAG-A-C-----GAAGC-AGG-G-GG--GAGA--A---A-A-TT-TCG-CGTACCTCG-TAGCC---TACCA-GGCTACTGTAT-GC-GCGAGAG-C-C-AAAG-CTCC-CCC-C-CC-CTCC--TGGGATAC--A---ATGT--G-GAAATGTCTTATCC--GCCTC-AAG-CCCATGC-T-T-A--CTGGGCCTA-CTCC--CTTGCTGTATAGGC-TCGG-G-GCG-GT--GCA-AAAT--GAGAT-C-ACTA-C  5254
1993|gb|AY859526.1| -T-C----A-C-T----CGG-C-TT-AAAC---GC-CGTCGCATTC-T-A-CAGAGGTGT-C-GATGTGTCCG-TCATTCCCA--CCTC-G---GGCGATGTCGTTA----T--C---TGC-GC-G---ACA-GACGCCCTT-ATG-AC-CGGC-TAC-A--CAGGC--G-ATTT-----CG--ATT-CC-GTCATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-GGCC-----GTG-ACACA-G-G-TGGTGGATTTCAG-CTTGG-ACCCAACA-TTTT-CC--AT---AGAGACT--AC--C--AC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--TGCG--GT-ATCAC-GGA-G-C-CA-AC-GAC-GAGGCC-GCAC-GG--G--GC----GGG--GTA-AA--C--C-G-GG-AG------TG---TAC---AGATTTGT----C-TCC-C-AAG-G--G-G-AGAG-G-CC-TTCGGGT-AT-G--TT-C--G--ACACCGT-C-GTCCTGT--GTGAG-GCTTATGACACGGG--ATGC-GCGTG--GTAC-GAAC-TAA-C--CCC-CT-CTGAAACAA-CCG-T--CAGGTT-GA-G-G-GCCT-ATATG--AACACTCCT-G-G-C-CTT--CCCGTATGCCA--AGACCA-CC--TGG-AA-T--T-TTG-------GGAAG--GC-GTGTTTA-C---TG-G-CTTGA---CTCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCTCAG-A-C-----GAAGC-AAG-G-GG--GTGA--G---A-A-CT-TCG-CGTACCTCG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CGCC-TTCT--TGGGATAC--G---ATGT--G-GAAGTGTCTCATCA--GACTC-AAA-CCCACCC-T-T-A--CCGGCCCCA-CTCCA-CTC-TTGTATCGGC-T-GGGG-GCT-GT--CCA-AAAT--GAGAT---AATAAC  5220
emb|Y12083.1|HCV120 -T-C----A-C-T----CGG-C-TT-AAAC---GC-CGTCGCGTTC-T-A-CAGAGGTGT-C-GATGTGTCCG-TCATTCCCA--CCTC-G---GGCGATGTCGTCG----T--C---TGC-GC-G---ACA-GACGCCCTT-ATG-AC-CGGC-TAC-A--CAGGT--G-ATTT-----CG--ATT-CC-GTCATC-GAC-T-GTA-AC-G-T-AGCC-----GTG-ACACA-G-G-TGGTGGATTTCAG-CTTGG-ACCCAACA-TTTT-CC--AT---AGAGACT--AC--T--AC-CG--T-CCCTC-A-GG-A--TGCG--GT-ATCGC-GGA-G-C-CA-AC-GAC-GAGGCC-GCAC-GG--G--GC----GGG--GTA-AA--C--C-A-GG-GG------TG---TAC---AGATTTGT----C-TCC-C-AAG-G--G-G-AGAG-G-CC-TTCGGGT-AT-G--TT-C--G--ACACCGT-C-GTCCTGT--GTGAG-GCTTATGACACGGG--ATGC-GCATG--GTAC-GAGC-TAA-C--CCC-TT-CTGAAACAA-CTG-T--CAGGTT-GA-G-G-GCCT-ATATG--AACACTCCT-G-G-C-CTT--CCCGTATGCCA--AGACCA-CC--TGG-AA-T--T-TTG-------GGAAG--GC-GTGTTTA-C---TG-G-CTTGA---CTCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCTCAC-A-C-----GAAGC-A-G-GCGG--GTGA--G---A-A-CT-TCG-CGTACCTCG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CGCC-TTCT--TGGGATAT--G---ATGT--G-GAAGTGTCTCATCA--GACTC-AAA-CCCACCC-T-T-A--CCGGCCCCA-CTCCA-CTT-TTGTATCGGT-T-GGGG-GCC-GT--CCA-AAAT--GGGGT---AATAAC  5205
15454|dbj|D84262.2| -T-C----A-T-T----AGGTC-TC-AA-T---GC-TGTCGCATTC-T-A-TAGAGGTGT-C-GATGTGGCTG-TGATCCCCA--CCTC-A---GGCGACGTCGTCG----T--C---TGC-GC-G---ACG-GACGCCCTT-ATG-AC-CGGC-TAC-A--CGGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTCATT-GAT-T-GTA-AC-G-T-AGCC-----GTG-ACGCA-G-G-TGGTAGACTTCAG-CTTGG-ACCCAACT-TTTT-CC--AT---AGAGACC--AC--C--AC-AG--T-CCCCC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCGA-GAA-G-C-CA-AC-GGC-GTGGTC-GCAC-GG--G--AC----GAG--G-A-AA-GC--C-G-GG-GG------TG---TAT---AGGTTTGT----C-TCG-C-AGG-G--G-G-AAAG-A-CC-TTCAGGT-AT-G--TT-T--G--ATAGCGT-C-GTGCTCT--GTGAA-GCTTATGACACGGG--GTGC-GCATG--GTAT-GAGC-TAA-C--TCC-TG-CAGAGACAA-CGG-T--TAGACT--A-C-GTGCCT-ACCTA--AACACTCCC-G-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--AGACCA-CC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGAGG--GG-GTATTCA-C---AG-G-ATTGA---CTCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AGG-G-GG--GCGA--G---A-A-CT-TTG-CCTACCTCG-TGGCC---TATCA-GGCCACGGTGT-GT-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CGCC-GTCA--TGGGACGT--G---ATGT--G-GAAATGTCTCACCA--GACTT-AAG-CCGACCC-T-C-A--CAGGTCCTA-CCCCC-CTC-CTATATCGTC-T-GGGG-GCT-GT--CCA-AAAT--GAGAT---AGTAAC  5267
19|emb|AX057086.1| -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---TC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-AGGG-TAT-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-TTTAG-ACCCCAC--ATTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAT-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGTC-GCAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
gb|AF177036.1|AF177 -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---TC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-AGGG-TAT-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-TTTAG-ACCCCAC--ATTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAT-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGTC-GCAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
134|emb|AX057395.1| -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---TC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-AGGG-TAT-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-TTTAG-ACCCCAC--ATTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAT-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGTC-GCAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
62|emb|AX057317.1| -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---TC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-AGGG-TAT-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-TTTAG-ACCCCAC--ATTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAT-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGTC-GCAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
bj|D00944.1|HPCPOLP -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GC-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TTT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--ATTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGCC-GCAC-GG--G-CA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-TA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GCGAGTGC-TACGATGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-A-GCAT-ATTTC--AACACACCT-G-G---TTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
65|dbj|AB047641.1| -T-CG-GGG-TAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-AGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTATCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGGGATGTGGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-AGGA-TAC-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-TTTGG-ACCCGAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-CG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCC--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GTAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTACGT----G-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CGGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGCGT-A-GTGCTCA--GTGAGTGC-TACGACTCAGG--G-GCCGCATG--GTAC-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-A-GCGT-ACTTC--AACACACCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTTA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCG-GG--G-GA--C---A-A-TT-TCG-CATACCTAA-CAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GT-GCCAGGG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CGTC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCCCT-GTCACCA-A--C--GAGGT-C-ACT--C  5261
893|gb|AY746460.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-AGTGGCATAT-T-A-CAGAGG-GC-TGGACGTCTCCA-TAATTC-CAA-C-TC-AG--GGAGATGTGGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAC-A--CTGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTTG-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-GG-A--CGCC--GT-CTCGC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-GG--G-TA-----GGG--G-A-CG-AT--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--T-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ATAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCGGG--G-GCCGCGTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CAGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACACCC-G-G---CCT-GCCTGTGTGCCA--GGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCA-GG--G-GA--C---A-A-TT-TCG-CGTACCTAA-CAGCC---TATCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCCA-CGCCT-CTC-CTATACCG-C-TTAG-GCACT-GTTACCA-A--T--GAGAT-C-ACC--C  5264
gb|AF169004.1|AF169 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAT-T-A-CAGAGG-GC-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAT-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-GG--G-TA-----GAG--G-G-AG-AC--T-G-GG-CA------TC---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCGTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-TGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACACCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCGGTTTTYA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-TC-CCC-CCCC-RTCC--TGGGACAT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
gb|AF238484.1|AF238 -T-CC-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGATGTGGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAC-A--CTG-AC-G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-G-GTCG-TAGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AT--T-G-GG-CA------CT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-G-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--A-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-GGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ACTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-CTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-ACG-CGTACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCT--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTT-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-AACCT-CTC-CTCTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5227
gb|AF238483.1|AF238 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGATGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TTC-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACA-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-ACCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-GG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------CT---TAT---AGGTACGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AACGAG-CT-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--A-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TTA-C--ACCA-G-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCTT-ATTTT--AACACACCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCG-GG--A-GA--G---A-GCTT-TC--CATACCTGG-TAGCT---TATCA-AGCTACAGTAT-GC-GCTAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACAT--T---ATGT--G-GAAGTGCTTAACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCC-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGAT-C-ACC--C  5227
gb|AF238482.1|AF238 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAT-T-A-CAGAGG-GT-TAGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGATGTAGTGG----T--CT--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTGATC-GAT-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-TTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCC--GT-CTCGC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GAGGGC-GTAC-AG--G-TA-----GGG--G-G-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-G-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CAGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCA-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTGG-TAGCC---TATCA-AGCCACAGTGT-GC-GCTAGAG-C-C-AAGG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACCC--GACTT-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGTCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCC-GTTGCCA-A--C--GAGAT-C-ACC--C  5227
gb|AF238481.1|AF238 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGATGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACA-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--TTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-CG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AT--T-G-GG-TA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-G-GTGCTCG--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCCGCATG--GTAT-GAAC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ACTTC--AACACGCCT-G-G---CCT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----AAAAC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-TC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--T---ATGT--G-GAAGTGCTTGATTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCC-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5227
gb|AF238485.1|AF238 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-T---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGACGTAGTGG----T--TG--T-C-GC-C---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--A-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GCA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AT--T-G-GG-TA------TC---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGG-AT-G--TT-T--G--ATAGCGT-G-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCGTG--GTAT-GAGC-TTA-C--GCCA-G-CGGAGACTA-CCG-T--AAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCCGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGAG-C-T-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCCTGACTC--GACTC-AAG-CCCACTC-T-C-G--TGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTATACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACT--T  5227
gb|AF169003.1|AF169 -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TAGACGTCTCTA-CAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAC-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TGGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTTACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCCC-A-GG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-TG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----C-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GCGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCGGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-TGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCGGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCCTC-TCCCAA-A-C-----GAAGC-AATCG-GG--G-GA--S---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACAGTGT-GC-GCTAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGATGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-Y-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-G-TTGG-GCTCT-GTCACCA-A--C--GAGGT-C-ACT--C  5258
73|dbj|AB047645.1| -C-CG-GGC-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCTA-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGGGATGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACA-GACGCCCTC-ATG-AC-CGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-G-GTCA-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACT--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GAGGCC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-A-GG-CA------CT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GCGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GGAGCTTTCA-C---CG-A-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCA-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACAT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCC-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5258
gb|AF169005.1|AF169 -T-CG-GAG-CAT----GGG-C-TTGAA-T---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----CG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TGGACTTCAG-CTTAG-ACCCCAC--TTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCGC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---TTT-GCCTGTGTGTCA--AGATCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTCTTTA-C---TG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACAC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCCCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACT--C  5261
71|dbj|AB047644.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGATGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCTCTC-ATG-AC-GGGG-TTC-G--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TGGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACT--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GTAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------CT---TAC---AGGTACGT----T-TC--C-ACT-G--GAG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TTA-C--GCCA-G-TGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TG-G-A-GCGT-ATTTC--AATACGCCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-CC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAG-A-C-----AAAAC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CGTACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCCACAGTGT-GC-GCTAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCT--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAATGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--T--GAGGT-C-ACC--C  5261
63|dbj|AB047640.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAT-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGATGTGGTGG----T--CG--T-T-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACCCA-G-GCCG-TAGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCGC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-T-CA-GC-GCC-GAGGGC-GCAC-GG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTACTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--A-GCTGCTTG--GTAT-GAGC-TCT-C--ACCA-G-TGGAGACGA-CCG-T--CAGGCT-CA-G-G-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCTGTGTGCCA--GGACCA-CC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GACG-CT-CA-T-T--TCCTT-TCCCAG-A-C-----AAAGC-AGTCG-GG--G-GA--A---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TATCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-C-C-AAAG-C-GC-CCC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-T-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAGGT-C-ACC--C  5261
gb|AF169002.1|AF169 -T-AG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAT-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCG-CAATAC-CAG-C-TC-AG--GGAGATGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AY-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CTTAG-ACCCCAC--CTTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-CG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GCA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGGC-GTAC-AG--G-CA-----GAG--G-A-AG-AC--T-G-GG-CA------TC---TAT---AGGTACGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AGCGAG-CT-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGCGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCRTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-G-CGGAGACTA-CTG-T--CAGGCT-GA-G-A-GCAT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CCT-GCCCGTATGCCA--AGATCA-CC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AATCG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TCG-CATACTTAG-TAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-C-TC-CTC-CTCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACCC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-T-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCTCT-GTTACCA-A--C--GAAGT-C-ACC--C  5261
67|dbj|AB047642.1| -T-CG-GAA-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAG-C-TC-AA--GGAGATGTAGTGG----T--TG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GTCG-TAGACTTCAG-CCTAG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---AGC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-T-CA-GC-GCC-GGGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-G-AG-AC--T-G-GG-TA------TT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACC-G--GTG-AGCGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGATGCGGG--G-GCTGCATG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCA-T-CGGAAACTA-CCG-T--TAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CTT-GCCCGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GGAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AGTCG-GG--G-GA--G---A-A-CT-TCG-CATACCTAG-TAGCC---TATCA-GGCTACGGTGT-GC-GCTAGAG-C-C-AAAG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGCTTGACTC--GGCTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTC-CTGTACCG-A-CTGG-GCCCT-GTTACCA-A--C--GAAGT-C-ACC--C  5261
69|dbj|AB047643.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-C---GC-TGTGGCATAT-T-A-CAGGGG-GC-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAA-C-TC-AG--GGAGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TGT-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACA-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-G-T-AGCG-----GTC-ACTCA-A-GCCG-TAGACTTCAG-TTTAG-ACCCCAC--CTTCACC--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCCC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GTA-G-C-CA-GC-GCC-GGGGCC-GTAC-AG--G-CA-----GAG--G-A-AG-GC--T-A-GG-CA------TT---TAT---AGGTATGT----A-TC--T-ACT-G--GTG-AACGAG-CC-T-CAGGG-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCATG--GCAT-GAGC-TTA-C--ACCA-G-CGGAGACTA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-G-GCAT-ATTTC--AACACGCCT-G-G---CCT-GCCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TTG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAACG-GG--G-GA--G---A-A-TT-TTG-CATACTTGG-TAGCC---TACCA-GGCTACAGTGT-GT-GCTAGAG-C-C-AAGG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGT--C---ATGT--G-GAAGTGTTTGACTC--GACTC-AAG-CCCACGC-T-C-G--TGGGCCCTA-CACCT-CTA-CTGTATCG-C-TTGG-GCTCC-GTCACCA-A--T--GAAAT-C-ACC--C  5258
61|dbj|AB047639.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTGAA-T---GC-CGTGGCATAC-T-A-TAGAGG-GT-TGGACGTCTCCA-TAATAC-CAG-C-TC-AG--GGAGATGTGGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGG-TAC-A--CTGGA--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-G-T-AGCG-----GTC-ACCCA-A-GCTG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACT--AT---A---ACC--ACA-CAGAC-TG--T-CCCAC-A-AG-A--CGCT--GT-CTCAC-GCA-G-T-CA-GC-GCC-GCGGGC-GCAC-AG--G-TA-----GAG--G-A-AG-AC--A-G-GG-CA------CT---TAT---AGGTATGT----T-TC--C-ACT-G--GTG-AACGAG-CC-T-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACAGTGT-A-GTGCTTT--GTGAGTGC-TACGACGCAGG--G-GCTGCGTG--GTAC-GATC-TCA-C--ACCA-G-CGGAGACCA-CCG-T--CAGGCT-TA-G-A-GCGT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---CCT-ACCCGTGTGTCA--AGACCA-TC--TTG-AA-T--T-TTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAA-A-C-----AAAGC-AAGCG-GG--G-GA--G---A-A-CT-TCG-CGTACCTAG-TAGCC---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAGG-C-CC-CTC-CCCC-GTCC--TGGGACGC--C---ATGT--G-GAAGTGCCTGGCCC--GACTC-AAG-CCTACGC-T-T-G--CGGGCCCCA-CACCT-CTC-CTGTACCG-T-TTGG-GCCCT-ATTACCA-A--T--GAGGT-C-ACC--C  5261
08|dbj|AB031663.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-C-TTAAA-C---GC-AGTTGCTTAC-T-A-CAGAGG-GC-TCGACGTCTCCG-TGATAC-CAA-C-CC-AG--GGGGACGTGGTGG----T--GG--T-A-GC-T---ACC-GATGCCCTT-ATG-AC-GGGG-T-TCA--CTGGG--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGGTT-GAC-T-GCA-AC-G-T-TGCG-----GTC-ACACA-G-ACCG-TCGACTTCAG-TTTGG-ACCCCAC--TTTTACT--GT---G---ACC--ACA-CAAAC-TG--T-TCCCC-A-AG-A--CGCT--GT-GTCAC-GCA-G-C-CA-GC-GTA-GAGGGC-GAAC-GG--G-TA-----G-G--G-GTAG-GT--T-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTATGT----C-TC--C-TCT-G--GAG-AGCGAG-CT-T-CCGGG-AT-G--TT-C--G--ATTCCGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGATGCTGG--A-GCAGCCTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCA-G-CGGAGACCA-CTG-T--CAGGCTCC--G-G-GCAT-ACTTC--AACACGCCT-G-G---ATT-ACCCGTGTGTCA--GGACCA-TT--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G--GCAGTTTTTA-C---CG-G-CCTCA---CACACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAAC-AAGCG-GG--G-GA--G---A-A-CT-TCC-CGTACCTGG-TGGCA---TATCA-GGCTACGGTGT-GT-GCTAGAG-C-T-AAAG-C-CC-CCC-CCCC-GTCT--TGGGATGT--C---ATGT--G-GAAATGCCTGATTC--GACTC-AAG-CCTACGC-T-C-A--CCGGCCCAA-CACCT-CTG-CTCTATCG-C-TTAG-GCCCT-GTCACCA-A--T--GAGAC-C-ACT--C  5262
3141|dbj|D50409.1| -T-CGAGGG--AT----GGG-C-CTCAA-T---GC-GGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-GC-TTGACGTCTCAA-TAATAC-CAA-C-AC-AA--GGAGACGTGGTGG----T--TG--T-C-GC-C---ACC-GATGCCCTC-ATG-AC-AGGA-TAT-A--CTGGG--G-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-GGCG-----GTC-ACCCA-A-GTCG-TGGACTTCAG-TTTAG-ACCCTAC--TTTTACC--AT---A---ACC--ACA-CAAAC-TG--T-CCCCC-A-GG-A--CTCC--GT-GTCCC-GCA-G-C-CA-GC-GCC-G-GGGCAGGACCGG--G--A-----GAG--G-G-AG-GT--T-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTATGT----C-TC--T-TCC-G--GTG-AGAGGG-CG-T-CGGGG-AT-G--TT-T--G--ACACCGT-G-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGACGCCGG--A-GCGGCCTG--GTAC-GAAC-TCA-C--TCCG-G-CAGAGACCA-CCG-T--CAGGCTGC--G-G-GCAT-ACTTC--AATACACCC-G-G---ATT-GCCCGTGTGCCA--AGACCA-CC--TGG-AA-T--T-CTG-------GGA-G--GCCGTGTTCA-C---TG-G-CCTCA---CACATA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AGGCA-GG--G-GA--G---G-G-TT-TCC-CGTACCTGG-TGGCC---TACCA-GGCCACGGTGT-GC-GCCAGAG-C-C-AAAG-CTCC-CCC-CCCC--TCC--TGGGACGT--A---ATGT--G-GAAGTGCCTGATCC--GGCTT-AAA-CCCACAC-T-T-G--TGGGCCCTA-CACCC-CTG-TTATATCG-C-CTAG-GCTCG-GTCACTA-A--T--GAGGT-C-ACC--C  5261
gb|AF238486.1|AF238 -T-CG-GGG-CAT----GGG-TGTC-AA-T---GC-TGTCGCCTAC-T-A-CAG-GG-GTCTCGACGTCTCCG-TTATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGACGTGGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACC-GATGCCCTA-ATG-AC-TGGA-TAC-A--CCGGG--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTCATC-GAT-T-GCA-AC-G-T-CGCG-----GTA-ACTCA-G-ATTG-TTGACTTTAG-CCTAG-ACCCGAC--CTTTACC--AT---C---ACC--ACT-CAAAC-CG--T-CCCTC-A-GG-A--TGCT--GT-CTCCC-GCA-G-T-CA-AC-GTA-GAGGGA-GAACTGG--G--A-----GGG--G-G-CG-AC--T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTATGT----C-TC----ATCAG--GCG-AGAG-G-CCGT-CTGGG-AT-G--TT-C--G--ACAGCGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TATGATGCCGG--G-GCAGCCTG--GTAC-GAGC-TTA-C--GCCT-G-CTGAGACTA-CGG-T--GAGACT-CC-G-G-GCTT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-ACCCGTGTGTCA--AGACCA-CT--TGG-AA-T--T-CTG-------GGA-A--GCGGTCTTCA-C---GG-G-TCTCA---CACACA-T-T-GATG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AA--G-GA--G-GA--G---ACAACT-TTG-CGTATCTGA-CGGCC---TATCA-GGCCACAGTAT-GC-GCTAGAG-C---AAAGGC-TC-CTC-CTCC--TTCG-TGGGACGT--G---ATGT--G-GAAGTGTCTAACTA--GGCTT-AAA-CCTACAC-T---GACT-GGTCCTA-CCCCC-CTC-CTCTACCG-C-TTGG-GTGCC-GTGACCA-A--C--GAGGT-T-ACC--C  5225
dbj|D10988.1|HPCJ8G -C-CG-GGG-CAT----GGG-TGTC-AA-T---GC-CGTTGCATAC-T-A-TAG-GG-GTCTCGACGTCTCCG-TTATAC-CAA-C-TC-AA--GGAGACGTGGTGG----T--TG--T-C-GC-C---ACT-GATGCCCTA-ATG-AC-TGGG-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CC-GTCATC-GAC-T-GTA-AT-G-T-TGCA-----GTC-TCTCA-G-ATTG-TTGACTTCAG-CCTAG-ACCCAAC--CTTCACC--AT---C---ACC--ACT-CAAAC-CG--T-CCCTC-A-GG-A--CGCT--GT-CTCCC-GTA-G-T-CA-AC-GTA-GAGGGA-GAACTGG--G--A-----GGG--G-G-CG-AT--T-G-GG-CG------TT---TAC---AGGTATGT----T-TC----GTCAG--GCG-AGAG-G-CCGT-CTGGG-AT-G--TT-C--G--ACAGCGT-A-GTGCTCT--GCGAGTGC-TATGATGCCGG--G-GCAGCCTG--GTAC-GAGC-TTA-C--ACCT-G-CTGAGACTA-CGG-T--GAGACT-CC-G-G-GCTT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---TTT-GCCCGTATGTCA--AGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A--GCGGTCTTTA-C---AG-G-TCTCA---CACACA-T-T-GACG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AA--G-GA--G-GA--G---AAAACT-TTG-CGTATCTAA-CGGCC---TACCA-GGCCACAGTAT-GC-GCCAGGG-C---AAAGGC-CC-CTC-CTCC--TTCG-TGGGACGT--G---ATGT--G-GAAGTGTCTAACTA--GGCTC-AAA-CCTACAC-T---GACT-GGTCCCA-CCCCC-CTC-CTGTACCG-C-TTGG-GTGCC-GTGACCA-A--T--GAGGT-C-ACC--T  5262
41|dbj|AB030907.1| -T-CG-GGG-CAT----GGG-CGTC-AA-T---GC-CGTCGCCTAC-T-A-CAG-GG-GTCTCGACGTCTCCG-TTATAC-CAA-C-TC-AA--GGGGACGTAGTGG----T--CG--T-C-GC-C---ACA-GATGCCCTA-ATG-AC-TGGA-TAC-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CT-GTCATC-GAC-T-GCA-AC-G-T-TGCA-----GTC-ACTCA-G-ATTG-TTGACTTTAG-CCTAG-ACCCGAC--CTTTACC--AT---C---ACC--ACT-CAGAC-TG--T-CCCTC-A-GG-A--CGCT--GT-CTCCC-GTA-G-T-CA-AC-GTA-GAGGGA-GAACTGG--G--A-----GGG--G-G-CG-AT--T-G-GG-CA------CT---TAC---AGGTATGT----C-TC----ATCAG--GCG-AAAG-G-CCGT-CTGGG-AT-G--TT-C--G--ACAGCGT-A-GTGCTCT--GTGAGTGC-TATGATGCCGG--G-GCAGCTTG--GTAC-GAGC-TTA-C--GCCT-G-CTGAGACTA-CGG-T--AAGACT-CC-G-G-GCTT-ATTTC--AACACGCCC-G-G---CTT-ACCCGTGTGTCA--AGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A--GCGGTCTTCA-C---AG-G-TCTCA---CACACA-T-C-GATG-CC-CA-C-T--TCCTC-TCCCAG-A-C-----GAAGC-AA--G-GA--G-GA--G---ATAACT-TTG-CGTATCTAA-CGGCC---TATCA-GGCCACGGTAT-GC-GCTAGGG-C---AAAGGC-CC-CTC-CTCC--TTCG-TGGGACGT--G---ATGT--G-GAAATGTCTAACTA--GGCTG-AAA-CCTACAC-T---GACT-GGTCCTA-CCCCC-CTC-CTATACCG-C-TTGG-GTGCC-GTGACCA-A--C--GAGAT-T-ACC--C  5262
emb|Y11604.1|HCV4AP -T-C------T-T-----GG-T-CTGAA-T---GC-CGTAGCCTAC-T-A-CAGAGG-CT-TAGACGTTTCGG-TGATTCCCA--CGTC-T---GGGGACGTCGTGG----T---A--TGC-GC-C---ACG-GACGCCCTC-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATA-GAC-T-GCA-AT-A-C-ATCT-----GTG-ATACA-G-ACTG-TTGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCTCC--AT---AGAGATT--AC---A-AC-CG--T-TCCCC-A-GG-A--CGCG--GT-ATCCC-GCA-G-C-CA-GC-GGA-GAGGCC-GCAC-TG--G-TA-----GGG--G-G-AG-GT--T-G-GG-CA------CA---TAC---CGGTATGT----C-AC--C--CC-G--G-G-AGAGAGACCAT-CAGGC-AT-G--TT-T--G--ACACTGC-A-GAGCTTT--GCGAGTGC-TACGATGCCGG--GTGC-GCCTG--GTAC-GAGC-TGA-C--ACCT-G-CTGAAACCA-CAA-C--AAGGCT-GA-A-A-GCTT-ACTTC--GACACACCA-G-G-C-CTT--CCTGTGTGCCA--AGACCA-TC--TGG-AA-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-GTTAA---CCCACA-T-A-GACG-GT-CA-T-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AATC--GG--GTGA--G---A-A-TT-TCC-CGTATCTTG-TTGCT---TACCA-AGCGACGGTGTCG--GCCAAGG-T-C-T-GG-C-TCGCTC-CACC-AAGC--TGGGACAC--C---ATGT--G-GAAGTGCCTAATTC--GCCTT-AAG-CCCACCC-TGC-A--CGGGCCC-A-CGCCC-CTC-CTCTACAGAC-T-GGGG-TCT-GT-G-CAGAA-T--GAAGT---GGTG-C  5188
15455|dbj|D84263.2| -TAC----G-C-T----GGG-C-CTAAA-T---GC-AGTCGCATTT-T-A-CAGAGG--TGTCGACGTGTCGG-TGATACCCA--CAGC-A---GGAGACGTGGTTG----T--C---TGC-GC-C---ACG-GACGCCCTC-ATG-AC-CGGG-TAC-A--CGGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CT-GTGATT-GAC-T-GCA-AT-G-T-CGCA-----GTG-ACTCA-G-ATAG-TTGATTTTAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTC-TCA-ATTG-A--GACC--AC--C--AC-TG--T-CCCAC-A-GG-A--CGCA--GTTG-C-CAGGA-G-T-CA-ACGG-C-GTGGGC-GGAC-TG--G-CA-----GAG--G-T-AA-GC--C-G-GG-AG------TG---TAC---CGATACGT----C-TCA-C-A-A-G--GTG-AACG-G-CCGT-CTGGC-AT-G--TT-T--G--ACACTGT-C-GTTCTTT--GCGAG-GCGTATGATGTTGG--GTGC-GCATG--GTAT-GAAC-TGA-C--TCC--ATCAGAGACGA-CCG-T--CAGACT----GCGCGCCT-ACCTC--AACACCCC--G-G-GTCTC--CCTGTATGCCA--AGACCA-CC--TCG-AG-T--T-TTG-------GGA-G--GGAGTGTTCA-C---CG-GTA-TGA---CTCATA-T-C-GATG-CT-CA-T-T--TCCTA-TCCCAA-A-CT----AAA-C-AGG-GAGG--G-GA--G---A-A-TT-TCGCC-TACCTCG-TGGCC---TATCA-AGCCACCGTGT-GT-GCGCGAG-C---AAAGGCGCC-CCC-CCCC--T-CG-TGGGACAC--C---ATGT--G-GAAATGCCTCA-T-ACGGCTC-AAG-CCTATGC-T-T-A--C-GGGCCCAACACCC-CTC-TTGTATAGAC-T-TG-GTGCC-GT--TCAAAA-T--GAGAT-T-ATCA-C  5242
dbj|D63822.1|HPCJK0 -AAC----T-C-T----GGG-C-CTCAA-T---GC-CGTCGC-TTTCT-A-CAGAGG--CGTGGACGTCTCCG-TCATCCCCA--CCTC-G---GGTGACGTAGTCG----T--C---TGT-GC-C---ACA-GATGCTCTC-ATG-AC-AGGG-TAT-A--CGGGC--G-ATTT-----CG--ACAGC--GTGATC-GAT-T-GCA-AC-G-T-TGCA-----GTC-ACGCA-G-ATCG-TTGACTTCAG-CCTGG-ATCCCAC--CTTC-TCG-ATTG-A--GACT--AC--T--AC-TGT-T-CCC-C-A-AG-A--TGCA--GTGG-C-CCGCA-G-T-CA-AC-GTC-GTGGCC-GGAC-TG--G-TA-----GGG--G-G-AA-GC--CTG-GG--G------TG---TAT---AGATATGT----C-TCA-C-A-A-G--GAG-AACG-G-CCGT-CGGGA-AT-G--TT-C--G--ACACGGT-T-GTCCTCT--GTGAG-GCCTATGATACCGGA-GC-T-GCGTG--GTAC-GAGC-TAA-CA-CCC--G-CAGAAACCA-CTG-T--CAGACT----CCGTGCTT-ACCTC--AACACCCCC-G-G-A-CTC--CCCGTATGCCA--GGATCA-TC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G--GCAGTTTTCA-C---TG-G-ACTTA---CACATA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTT-TCCCAA-A-CA----AAA-C-AAG-GAGG--G-GA--G---A-A-CT-TCG-CGTACCTGG-TAGCC---TACCA-GGCTACCGTCT-GC-GCGAGAGCC---AAAG-CTCC-CCC-CCCC--T-CA-TGGGACAC--G---ATGT--G-GAAGTGTCT-ACTCA-GGCTT-AAG-CCCAC-C-C-TGAC-C-GGACCTA-CTCCT-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GTGCT-GT--TCAAAA-T--GAGGT-T-A-CA-C  5259
gb|AF064490.1|AF064 --ACT--AGCC-A----AGG-C-GTCAA-C---GC-CGTGGCATAC-T-A-CAGAGG-AC-TAGACGTCGCCG-TCATACCCG--CGAC-A---GGAGATGTGGTCG----T--G---TGCAG--C---ACG-GACGCGCTC-ATG-AC--GGGGTTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ATT-CT-GTCATA-GAC-T-GCA-AC-A-C-CACC-----GTC-ACGCA-G-ACGG-TGGATTTCAG-TCTGG-ATCCCAC--CTTTACC--ATTG-A--GACT--AC--C--AC-GG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTC-CAGAA-G-C-CA-AC-GTA-GGGGTC-GCAC-GG--G-AA-----GAG--G-T-AG-GCA-C---GG-CA------TA---TAT---CGGTATGT----C-TCGTCTG-G-G--GAG-A--G-A-CCGT-CTGGC-AT-T--TT-C--G--ACTCCGT-T-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGATGCCGG--ATGT-GCATG--GTAT-GATC-TGA-C--CCCT-G-CAGAGACTA-CCG-T--GAGGTT----GCGTGCTT-ACCTG--AACACCCCC-G-G-A-CTC--CCTGTCTGTCA--AGACCA-CC--TGG-AA-T--T-TTG-------GGA-G--GGGGTGTTCA-C---AG-G-GCTCA---CTAACA-T-C-GACG-CC-CA-CAT--GC-TG-TCACAG-A-CT----AAA-C-AGG-GTGG--G-GA--G---A-A-CT-TC-CCATACCTTG-TAGCG---TACCA-AGCAACAGTCT-GT-GTCCGCG-C-G-AAAG-CGCC-CCC-CCCC--AGC--TGGGACAC--A---ATGT--G-GAAGTGCAT-GCTC-CGTCTT-AAG-CCGAC-C-C-TGA--CTGGCCCCA-CCCCC-CTC-CTGTACAGGC-T-GG-GGGCC-GT--CCAGAA-T--GAGAT-C-A-CA-T  5158
emb|Y13184.1|HCV148 --ACC--AGTC-T----GGG-C-GTGAA-T---GC-CGTGGCATAT-T-A-TAGAGG-TC-TAGACGTCGCCG-TCATACCCG--CGAC-A---GGAGACGTAGTCG----T--G---TGCAG--C---ACT-GACGCGCTC-ATG-AC--GGGTTTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ATT-CT-GTCATA-GAC-T-GCA-AC-T-C-CGCC-----GTC-ACTCA-G-ACGG-TGGACTTCAG-TCTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACT--AC--T--AC-AG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTC-CAGAA-G-C-CA-GC-GTA-GGGGCC-GTAC-AG--G-GA-----GAG--G-T-AG-GCA-C---GG-CA------TA---TAC---CGGTATGT----T-TCGTCTG-G-G--GAG-A--G-A-CCGT-CCGGC-AT-T--TT-C--G--ACTCTGT-G-GTGCTCT--GTGAGTGC-TACGATGCCGG--GTGT-GCATG--GTAT-GATC-TGA-C--TCCT-G-CTGAGACTA-CCG-T--GAGGTT----GCGTGCTT-ACCTG--AACACCCCC-G-G-G-CTC--CCTGTCTGTCA--AGAACA-TC--TGG-AA-T--T-CTG-------GGA-A--GGGGTGTTCA-C---AG-G-GCTTA---CTAACA-T-C-GACG-CC-CA-CAT--GC-TG-TCACAG-G-C-----AAAGC-AGG-GTGG--G-GA--A---A-A-CT-TC-CCATACCTTG-TGGCA---TACCA-AGCAACAGTCT-GT-GTTCGTG-C-G-AAGG-CGCC-CCC-CCCC--AGC--TGGGATAC--A---ATGT--G-GAAGTGCAT-GATC-TGTCTC-AAA-CCGAC-T-T-TAA--CTGGCCCCA-CTCCC-CTC-CTGTACAGGC-T-GG-GGGCC-GT--TCAGAA-T--GAGAT-C-A-CA-C  5191
9761|dbj|D89872.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CAG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGAC-TACAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  4909
dbj|D16435.1|HPCT2 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CAG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----CAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGAC-TACAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  2741
6516|dbj|E08399.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-G---TGCGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAGCCCACAC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACT--C  5238
1981|dbj|E03766.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-G---TGCGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAGCCCACAC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACT--C  4909
6258|dbj|E09631.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-G---TGCGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAGCCCACAC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACT--C  5238
dbj|D90208.1|HPCJCG -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-G---TGCGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAGCCCACAC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACT--C  5238
6577|dbj|E08461.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTGGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-G---TGCGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAGCCCACAC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACT--C  5238
dbj|D11355.1|HPCJTB -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTTACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGAC-TACAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGTA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5250
dbj|D11168.1|HPCJTA -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGATGTCGTTA----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTTACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGAC-TACAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5250
bj|D63857.1|HPVHCVN -T-CA-ACC-C-T---CGGA-A-TT-AA-T---GC-TGTGGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACGG-TCGATTTCAG-TTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CCCA-GC-GGC-GGGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT--GAC-CC--C-A---G--GAG-AACG-C-CCCT-TGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CTGAGAC-CACGG-T--CAGGTT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-GG-G-G--TTTGCC-GTCTGCCA--GGACTA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GAC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GA-GTCC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCT--AAAACCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTTTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-T-ACC--C  5157
b|U01214.1|HCU01214 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--TTTCACC--ATCG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--A-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCTTAT--GTGAGTGC-TACGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGAC-CACAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---ACCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAT--GGCT--AAAACCTGTGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5251
64|dbj|AB049099.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AAC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTCATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTT-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-G-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGT-AT-G--TT-T--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGA-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTTG-TAGCG---TACCA-AGCTACAGTGT-GT-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGT-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-C-ATT--C  5253
dbj|D14484.1|HPCJRN -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTCATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-G---GCA-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACTCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAAC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCAT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGT-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
gb|AF054255.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054247.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5250
31|emb|CQ819761.1| -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5250
gb|AF054258.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054251.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGGCCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAAGT-C-ATC--C  5094
gb|AF054257.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054252.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-GG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054248.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-GG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5250
gb|AF054254.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GCAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5096
gb|AF054249.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GCAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5251
bj|D10750.1|HPCJ491 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5250
gb|AF054259.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GTC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054253.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-C-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GTC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054256.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAAC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGA-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5095
gb|AF054250.1|AF054 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TS-AA-Y---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AY-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-RC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--AYTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTRT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--C  5240
bj|D13558.1|HPCJ483 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CG--C--CTATC-GGAGACGTCGCTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCT---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CTTACCTGG-TGGCA---TATCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
gb|AF207758.1|AF207 -A-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACGG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--CACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-T-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-CAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-CACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207765.1|AF207 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCATAT-T-A-TCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-TG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G--CG---GGGCA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACTA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-GGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTAG-TGGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GT-GCCAGAT-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCTTAC--GGCTC-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-T-ACC--C  5238
gb|AF207762.1|AF207 -T-CA-AGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-TCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-TG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GCGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-ATG---GG-CG------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGT-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GT-GCCAGAG-CCC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGCCTCATAC--GGCTC-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGT-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-T-ACC--C  5238
110|gb|AY045702.1| -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TT-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-TCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AAC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GGCGC-GA--T-CACA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTCCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5252
gb|AF165062.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---TGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-TCG-GG-GCCTTGATGTGTCTG-TCATAC-CGA-C--C-AGT-GGAAACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ACCCAAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-CC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGA-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GATGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165061.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---TGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-TCG-GG-GCCTTGATGTGTCTG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAAACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GATGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-C-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACTT-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGA-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-T--GATGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165058.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCTTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTTGTCG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TGGATTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AT----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCAC-GT--T-CACA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------CC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-A-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TAGCA---TATCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-GT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165057.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCTTAT-T-A-TCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTTGTCG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TGGATTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AT----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------CC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-A-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--ACCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TAGCA---TATCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTT-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165050.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCATAT-T-A-TCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CTA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTTAG-CTTAG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACCA-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165049.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCATAT-T-A-TCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTTAG-CTTAG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACCA-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207759.1|AF207 -T-CA-TCC-C-T---CGGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CGTGC------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGACTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCCT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTATCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GT-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-CC-CGC-CCCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207770.1|AF207 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GGCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-NTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGC------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-TA------TC---TAC---AGATTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTT--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GACCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207752.1|AF207 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GGCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-TA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GCG-AGCG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CGGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-A-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTTA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GT-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACGT-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGT-T-AG-GGGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165052.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GGCTCGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAGTGC-TATGATGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACTT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCGTATGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCCACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165051.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GGCTCGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCTTGT--GCGAGTGC-TATGATGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CTGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCGTATGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTC-AAA-CCCACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
43|dbj|AB080299.1| -T-CG-TCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-ATCGC-GC--T-CACA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGA-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
4375|dbj|D85516.1| -T-CA-ACC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-ATCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TT-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
66|dbj|AB049100.1| -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TA--GC-A---ACA-GACGCTCTC-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--A-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-AATCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CCTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TACCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-CG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GAG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCG-GG--G-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-GACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5219
gb|AF165060.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTGGATGTGTCCG-TCATAC-CTA-C--C-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATT-GAC-T-GCA-AC-A-CATGC------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165059.1|AF165 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATT-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCG-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207767.1|AF207 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--TTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-T-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-T-CTGAGACCA-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207763.1|AF207 -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CTGGC--A-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATT-GAC-T-GCA-AC-A-CATGC------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCGTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCAT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CT-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
60|dbj|AB049097.1| -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TTGATTTCAG-CTTGG-ATCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTTA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-AG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5219
gb|AF207756.1|AF207 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-TTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAAGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGCT--GCG-G-GCGT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---GG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAAGT-C-ATC--C  5238
gb|AF207772.1|AF207 -T-CA-TCC-C-T---CGGA-A-TG-AA-C---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GATGCTCTA-ATG-AC-GGGC-T-TCA--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--TACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-GG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-C-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGATGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCG-C--GCCC-G-CGGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-TAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAA--GGCTT-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCT-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207769.1|AF207 -A-CA-GCC-C-T---CGGG-A-TC-AA-T---GC-CGTTGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCA-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATT-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CTCG--GT-GTCGC-GT--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTATGT--GAT-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCA-CGG-T--CAGGCT--ACG-G-GCCT-ACATG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGTCA--GGATCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TTC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GT-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGAT-C-ACT--C  5238
48|dbj|AB049091.1| -T-CA-TCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-C---GC-CGTGGCGTAC-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAAACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTT-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-TCTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TCCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCAC-GC--A-CGCA-GC-GAC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AGCG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CRC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGT-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5168
42|dbj|AB049088.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGA-A-TT-AA-T---GC-TATAGCGTAT-T-A-CCG-AG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGATTTTAG-TTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--A-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTT-AAG-CCTAC-TCTGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCACAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
gb|AF207753.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--CACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-CTCGC-GC--A-CGCA-GC-GGC-GGGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AGCG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTCT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCGCA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACATGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTAT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTAC-TTTGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTATATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207754.1|AF207 -T-CA-GGC-C-T---CGGG-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GAG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-CC--C-G---G--GTG-AACG-A-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACTTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TT--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
52|dbj|AB049093.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TG-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TT-TAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTR-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5219
dbj|D10934.1|HPCRNA -T-CA-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTAGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-A-A-G-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCGTTTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTTTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AAGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTATCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACTGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
5714|dbj|E07579.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-G---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-CCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5213
gb|S62220.1|S62220 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-G---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-CCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5249
856|gb|AF139594.2| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-G---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5253
62|dbj|AB049098.1| -T-TA-AGC-C-T---CGGG-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAT-C-TA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAA-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGT-T-GG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-GTC--C  5219
gb|AF207774.1|AF207 -T-CA-AAC-C-T---CGGA-G-TT-AA-C---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGT--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GT--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTA-AAG-CCAACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
6657|dbj|E10035.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GGCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--T-ATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CGGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCG-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTG--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CA-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5241
gb|M58335.1|HPCHUMR -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GGCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--T-ATC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CGGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCG-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTG--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CA-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5241
b|L02836.1|HPCCGENO -T-CA-T-CGC-T---CGGG-C-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GGCTTGATGTGTCCG-TCATAC-C-ATC--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CGGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTT-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-A-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--TAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCA-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCG-G-CTGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCATA-T-A-GACG-CT-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GT-GCCAAGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A---GGGACC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5239
204|gb|AY460204.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGT-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-TGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----CAC-CG--TACCC-CCA-AG-A--CGCG--GT-ATCGC-GC--T-CGCA-G--GAC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-G-GG-CA------CC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-A-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACGCC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-AGC--C  5250
b|U16362.1|HCU16362 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GA-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G---GCT-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--TTGT-GCGTG--GTAC-GAAC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTC-------GGA-G-GGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTA-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-G-AA---ATGT--G-GAGGTGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5251
633|gb|AY587844.1| -T-CA-GCC-C-T---CGGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATT-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-TG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CCCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-A-GG-TA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGATGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TTTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-C-ACA--C  5198
gb|AF207766.1|AF207 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-T--T-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----AG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CCTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--AAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCA-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGATT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CC-TTC-CTTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ATC--C  5238
gb|AF208024.1|AF208 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGGAACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-CGGC-TAT-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGATTCGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AAGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5232
dbj|D50480.1|HPCK1R -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGACGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCAAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-CG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTCGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--ATGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CCG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCTTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--A---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGT-TAC-A--CGGG-CC-AACACCA-CTC-CTTTATAGAC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GATGT-C-ACC--C  5238
dbj|D50483.1|HPCK1S -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGACGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCCC-GC--T-CGCA-GA-GGC-GAGG-TAGGAC-CG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AGCG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--ATGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CCG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCTTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--A---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GATGT-C-ACC--C  5238
68|dbj|AB049101.1| -T-CG-AGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-CGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--T-AGC-GGGAACGTCGTCG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-TG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CACA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CAC-A-AG-C-CC-CGC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5219
42|dbj|AB154206.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
40|dbj|AB154205.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
10|dbj|AB154190.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TATCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
08|dbj|AB154189.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TATCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
186|dbj|AB154178.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
184|dbj|AB154177.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
30|dbj|AB154200.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-TG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAAACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
28|dbj|AB154199.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
190|dbj|AB154180.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TAC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TTC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
188|dbj|AB154179.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TAC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
194|dbj|AB154182.1| -T-CG-GAT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
192|dbj|AB154181.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
02|dbj|AB154186.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
00|dbj|AB154185.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
14|dbj|AB154192.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTTAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACTTGA-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
12|dbj|AB154191.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTAAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACTTGA-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
38|dbj|AB154204.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TAC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
36|dbj|AB154203.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TAC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
198|dbj|AB154184.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGC-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
196|dbj|AB154183.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
34|dbj|AB154202.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-G-TATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------CC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTT-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-GTC--C  5238
32|dbj|AB154201.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-G-TATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------CC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTT-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-GTC--C  5238
06|dbj|AB154188.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-TGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GTG--G-C-AC-G-A-C-A-GG-CA------TG---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-ACCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-ACTTG--GTAC-GAGC-TTA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATGCACC-AG-G-G--TT-GCCTGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCAAGA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCATG-TCTCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
04|dbj|AB154187.1| -T-CG-AGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5238
22|dbj|AB154196.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGC-C-TT-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ATCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-TA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CTG-T--TAGATT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
20|dbj|AB154195.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGC-C-TT-AA-C---GC-TGTGGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCA-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ATCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGATT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TAG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
26|dbj|AB154198.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGC-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-C-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCCACAC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-T-ACC--C  5238
24|dbj|AB154197.1| -T-CG-GGT-C-T---CGGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AAC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-C-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-T-ACC--C  5238
18|dbj|AB154194.1| -T-CA-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACGG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--AGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACGC--GGCTA-AAG-CCCGTGC-TGC-A--TGGC-CC-AACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--T  5238
16|dbj|AB154193.1| -T-CA-GGT-C-T---CGGG-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGT-TTC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACC--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--AGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCACGC--GGCTA-AAG-CCCGTGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ATC--T  5238
gb|AF207761.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-AGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-ATCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCA-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-TT-TCC-CCTACCTGA-CAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTG-AAA-CCTACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
dbj|D50481.1|HPCK1R -T-CG-GGT-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GGGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTCGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGGCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CTCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCCTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CATACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ATC--C  5238
dbj|D50485.1|HPCK1S -T-CG-GGT-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GGGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTCGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGGCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ATC--C  5238
gb|AF207760.1|AF207 -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATTC-CGG-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTGTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-CT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACT--C  5238
35|emb|AX472315.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
15|emb|AX472297.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
09|emb|AX472294.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
33|emb|AX472314.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
05|emb|AX472291.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2857
11|emb|AX472295.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
07|emb|AX472292.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
13|emb|AX472296.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
72|emb|AX036256.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2868
69|emb|AX036253.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2856
71|emb|AX036255.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2208
70|emb|AX036254.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2220
73|emb|AX036257.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAGGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GGAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2220
75|emb|AX036259.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGT--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2220
77|emb|AX036261.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  2220
71|dbj|AB119282.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-TAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-G---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--CCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCCACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  1830
389|gb|AY044867.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-G---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATGG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-GG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-TA------TC---TAT---AGGTTTGT--GAC-CC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--CAGATT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCG-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-AG-C-CC-GAC-CACC-AT-CG-TGGGAC-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-GACGCCC-CTG-CTATATAGGC-T-AG-GAGCC-GC--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACCC-C  1027
52|dbj|AB109543.1| -T-C--GGC-CCT---TGGA-A-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-ATCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTA-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCG---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CACC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAAGT-C-ACT--C  1831
45|emb|AX739971.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4919
emb|AJ238799.1|HCJ2 -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4919
78|emb|AX036262.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4922
76|emb|AX036260.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGT--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4922
74|emb|AX036258.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAGGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GGAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4922
68|emb|AX036252.1| -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4922
emb|AJ238800.1|HCJ2 -T-CC-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCATTG----T--CG--TA--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCA-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCAC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-T-A-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTTCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CACC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-T-ACTA-C  4910
emb|AJ132997.1|HCV1 -T-CG-AGC-C-T---CGGG-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTATCCG-TCATAC-CAA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TTGATTTCAG-CTTGG-ATCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AA-G-A-G-G-GG-TA------TT---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGACT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTAT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5249
emb|AJ132996.1|HCV1 -T-CG-GGC-C-T---CGGG-A-TT-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TTGATTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-CC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGCT--GCG-G-GCCT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCC---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGAG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5255
gb|U45476.1|HCU4547 -T-CG-GGC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-G-TATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--ATTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TT---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGAGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGGCCT-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTATCTGG-TAGCG---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCTAGGG-CCC-A-AG-C-CC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5250
gb|AF176573.1|AF176 -T-CA-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--T-AGT-GGGAACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CTTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCAC-GC--T-CACA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-GAG---G-GG-TA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-A-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--AGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---GG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GACTA-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAC-C-ACC--C  5250
emb|AJ000009.1|HCVP -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-GAG---A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AGCG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--AGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AAGCG-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACCTGA-CAGCG---TACCA-GGCCACAGTGT-GT-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-GTC--C  5233
932|gb|AF483269.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TA--GC-A---ACT-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CTGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CCTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-G-C-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCG-GTCCTGT--GCGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCATG--GTAC-GAGC-TTA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGGT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CT--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTTA---CCCACA-T-A-GATG-CT-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTATCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGA-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGA-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-AAC--C  5215
635|gb|AY587845.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CA--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCTCAG-A-C-----CAAGC-AGGCC-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACCTAA-TAGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGAG-CGC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-GACGCCC-CTG-CTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5189
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAC-T-A-CCG-GG-GTCTCGACGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGC-GGGAACGTTGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACTCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCG--GCC-T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-G---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GA-CGTCA-C--GCCT-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTTTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACGGTGC-GT-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CGC-CCCC-AT-CA-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGT-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ATC--C  5242
gb|AF207755.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-CGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GT--T-CGCA-GC-GGA-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCAT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTTTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--GCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165046.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-CGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTAG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GT--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCAT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTTTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAA-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-TTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--GCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165045.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-C-TC-AA-C---GC-CGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCC-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCAT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTTTTCA-C---AG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CTTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--GCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165054.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAC-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CACC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GGGCC-GT--GCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165053.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCATAC-T-A-CCG-AG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-CA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-T--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CACC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-GACGCCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GGGCC-GT--GCAAAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5238
gb|AF207771.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TT-AA-T---GC-CGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--TTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-TT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF207757.1|AF207 -T-CA-GCC-C-T---CGGG-A-TC-AA-T---GC-TGTATCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CCA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--TTTCACC--ATTG-A--AACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CTCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-A-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACAT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGATCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CG-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--GCAAAA-T--GAGAT-T-ACC--C  5238
54|dbj|AB049094.1| -T-CA-GGC-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGT-GGAGACGTCGTTG----T--TG--TC--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-TTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GCC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-A-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCG-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TACGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAAACCT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCTGTCTGCCA--GGATCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--T---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-AG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--GCAAAA-C--GAGAT-C-ACC--C  5254
58|dbj|AB049096.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AAC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-CG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-C-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCC-TCG-GTCTTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CAG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-A--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-G-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCG---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-C--GAGAT-C-ACC--C  5219
50|dbj|AB049092.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TT-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATCC-CGA-C--A-AGC-GGAAACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CTGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CA--TGCCG-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-C-G-GG-CA------TA---TAC---AGATTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AGCG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGTT--ACG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGATCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---GG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CT-CA-T-T--TCCTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--G-GA--G---A-A-CC-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCCACAGTTT-GC-GCCAGGG-CCC-A-AG-C-CC-CCC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCGTAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--GGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5219
gb|AF207768.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAAACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCAGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGATT--GCG-G-GCTT-ACTTG--AATACACC-AG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGATCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---GG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG--G-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-TAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGAT-C-ACC--C  5238
44|dbj|AB049089.1| -T-TG-GCC-C-T---CGGA-G-TG-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--AG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCGAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-AA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACTT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-TG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGATCA-TT--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-GGC-GTTTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GAT-C---A---CT-TCC-CCTATCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAC-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--TGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5219
40|dbj|AB049087.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAAACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTT-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-TG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-C-G-GG-TA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--GAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGATCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGTTA-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5219
dbj|D50484.1|HPCK1S -T-CG-GCT-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGC-GGAAACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ATCCA-G-ACAG-ACGACTTCAG-CCTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AG----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-G-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-ACTT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCTTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--CAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---GG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTAT-GT-GCCAGAG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACGT-TGC-A--CGGG-CC-GACACCA-CTG-TTATATAGAC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ATA--C  5238
dbj|D50482.1|HPCK1R -T-CG-GCT-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGC-GGAAACGTCGTTG----T--TG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTG-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTAATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ATCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-G-G-GG-CA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-ACTT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCTTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---GG-G-TCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTAT-GC-GCCAGAG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGT-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTATATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5238
gb|AF165064.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGG-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCATAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-AG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-A-A-T-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-GG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTTTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTTTG-TCCCAG-A-A-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTT-AAG-CCTGTGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-C--GAGAT-C-ACC--C  5238
gb|AF165063.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGG-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCATAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTG-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC-AG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-A-A-T-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCT-G-CCGAGACCA-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-GG-G-G--TT-GCCCGTCTGTCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTTTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--G-GA--C---A-A-TT-TCC-CCTACTTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CCCC-AT-CA-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGCCTCATAC--GGCTT-AAG-CCTGTGC-TGC-A--TGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GGGCC-GT--CCAAAA-C--GAGAT-C-ACC--C  5238
gb|AF165056.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CCA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CTGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-TTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACC--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGC-TATGACGCTGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTAG-TAGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CGC-CTCC-GT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5247
gb|AF165055.1|AF165 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CCA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACG-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CTGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-TTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACC--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-GG-A--CGCA--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGC-TATGACGCTGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCGT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTAG-TAGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CGC-CTCC-GT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5247
gb|AF207773.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TT-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-AG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GTGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAAC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--ACG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCT---TACCA-GGCTACAGTGT-GT-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CGC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AGG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-TTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-C--GAGGT-C-ATC--C  5238
gb|AF165048.1|AF165 -T-CA-ACC-C-T---TGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTGGACGTGTCCG-TCATAC-CTA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTC-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CTGGT--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--AACG--GC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-CAGAAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-T-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCA-GTCCTGT--GTGAATGC-TACGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--T-GAAATGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCCACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5238
gb|AF165047.1|AF165 -T-CA-ACC-C-T---TGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTGGCGTAC-T-A-CCG-GG-GTCTGGACGTGTCCG-TCATAC-CTA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTC-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CTGGT--G-ATTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--AACG--GC----GAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GGGG-CAGAAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-A-T-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ACTCT-TCA-GTCCTGT--GTGAATGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACTT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCCACAC-TTC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAAAT-C-ACC--C  5238
154|dbj|AB016785.1| -T-CG-GCC-C-T---TGGA-A-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTGGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGACGCCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTC-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGC--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGACC-GAC-T-GCA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATCG-A--AACG--AC----AAC-CG--TGCCT-C-A-AG-A--CTCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAT-TC--C-A---G--GGG-AGCG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--CTGC-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCA-CGG-T--CAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-GGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCGACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GGGCC-GT--TCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5254
56|dbj|AB049095.1| GT--G-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACA--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-A-G-G-G-GG-TA------TA---TAT---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCCT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCG---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAT-TGC-A--CGGG-CC-GACACCC-CTG-CTGTACAGGC-T-GG-GAGCC-GT--CCAAAA-T--GATGT-C-ACC--C  5219
gb|AF207764.1|AF207 -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTGGCGTAC-T-A-TCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGT-GGAGATGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-AC-GGC-GAGG-CAGGAC-CG--G-TA-----GGG--G-T-AG-A-A-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-A-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AACACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACGGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-CTA----ATGT--G-GAAGTGTCTCACAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TAC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTACAGGC-T-AG-GAGCC-GT--TCAAAA-T--GAAGT-C-ACC--C  5238
mb|X61596.1|HCVJK1G -T-CG-GCC-C-T---CGGG-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-AGGC-TAC-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CAGTGACCT-CGG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGTCCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5233
2621|dbj|E04420.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGG-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-AGGC-TAC-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GC-TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CAGTGACCT-CGG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGTCCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--G---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5233
8511|dbj|E05027.1| -T-CG-GGG-C-T---CGGG-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAC-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--A-ATT-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCCCTA-ATG-AC-AGGC-TTT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGACTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----AAC--GG-TCCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-AC-GGC-GAGG-CAGAAC-TG--G-CA-----GGG--G-T-AG-A-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCTT-CGGGT-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CAGTGACCT-CGG-T--TAGGCT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGTCCA-CC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTTA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCC-A-GG-C-CC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5233
46|dbj|AB049090.1| -T-CG-GGC-C-T---CGGA-G-TC-AA-T---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CGA-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TAC-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CACA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-G-GG-CA------CC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AGCG-G-CCTT-CGGGC-AT-G--TT-G--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAAC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TT--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-T-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TGGCA---TACCA-GGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAA-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-TTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAAAA-C--GAGGT-C-ACC--C  5219
gb|AF356827.1|AF35 -T-CG-GGC-C-T---CGGA-C-TT-AA-C---GC-TGTAGCGTAT-T-A-CCG-GG-GCCTTGATGTGTCCG-TTATAC-CAA-C--T-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGC--G-ATTC-----CG--ACT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AT-A-CATGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TTGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--CTTCACC--ATTG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-T-AG-G-G-G-G-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-CGGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CAG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTG--AATACACC-AG-G-G--TT-ACCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGT-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCTCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCG---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGAG-CGC-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CA-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTCTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACAC-TGC-A--CGGG-CC-AACACCC-CTG-CTATATAGGC-T-AG-GGACC-GT--CCAAAG-C--GAGAT-T-ACC--C  5250
4618|dbj|E06431.1| --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GC--GGA-TC-------C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C   121
4422|dbj|E06235.1| --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GC--GGA-TC-------C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C   121
4644|dbj|E06457.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCA-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-TG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCA-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5277
4448|dbj|E06261.1| -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCA-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-TG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCA-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5277
dbj|D30613.1|HPCPP -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCA-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-TG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCA-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5250
dbj|D45172.1|HPCHCP -T-CG-GCC-C-T---CGGA-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GTCTTGATGTGTCCA-TCATAC-CGA-C--A-AGC-GGGGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-AGGC-TAT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ACT-CG-GTGATC-GAC-T-GCA-AC-A-CATGT------GTC-ACCCA-A-ACAG-TCGATTTCAG-CTTGG-ACCCTAC--TTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TACCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-GTCGC-GC--T-CGCA-GC-GGC-GAGG-CAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-G-G-G-GG-CA------TA---TAC---AGGTTTGT--AAC-TC--C-A---G--GGG-AACG-G-CCCT-CAGGC-AT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAATGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAC-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CCGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-TG-G-G--CT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---CG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----CAAAC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-GGCTACAGTGT-GC-GCCAGGG-CCA-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AG---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTG-AAG-CCTACGC-TAC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-TTGTATAGGT-T-AG-GAGCC-GT--TCAGAA-C--GAGGT-T-ACC--C  5250
3783|dbj|D89815.1| -T-CA-GCC-C-T---CGG--GCTC-AA-C---GC-TGTAGCATAT-T-A-CCG-GG-GGCTTGACGTGTCCG-TCATAC-CGG-C--C-AGC-GGAGACGTCGTTG----T--CG--TG--GC-A---ACA-GACGCTCTA-ATG-AC-GGGC-TTT-A--CCGGT--G-ACTT-----TG--ATT-CA-GTGATC-GAC-T-GTA-AC-A-CGTGT------GTC-ACCCA-G-ACAG-TCGATTTTAG-CTTGG-ATCCCAC--CTTCACC--ATCG-A--GACG--AC----GAC-CG--TGCCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-TTCGC-G---TACGCA-GC-GGC-GAGG-TAGGAC-TG--G-TA-----GGG--G-C-AG-G-A-G-A-GG-CA------TC---TAC---AGGTTTGT--GAC-TC--C-A---G--GAG-AACG-G-CCCT-C-GGCGAT-G--TT-C--G--ATTCT-TCG-GTCCTGT--GTGAGTGT-TATGACGCGGG--CTGT-GCTTG--GTAT-GAGC-TCA-C--GCCC-G-CTGAGACCT-CGG-T--TAGGTT--GCG-G-GCTT-ACCTA--AATACACC-AG-G-G--TT-GCCCGTCTGCCA--GGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---AG-G-CCTCA---CCCACA-T-A-GACG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCCCAG-A-C-----TAAGC-AGGCA-GG--A-GA--C---A-A-CT-TCC-CCTACCTGG-TAGCA---TACCA-AGCCACAGTGT-GC-GCCAGGG-CTA-A-GG-C-TC-CAC-CTCC-AT-CG-TGGGAT-C-AA---ATGT--G-GAAGTGTCTCATAC--GGCTA-AAG-CCTACGC-TGC-A--CGGG-CC-AACGCCC-CTG-CTGTATAGGC-T-AG-GAGCC-GT--CCAGAA-T--GAGGT-C-ACC--C  5250
7935|dbj|E10841.1| GA--G-G---GAT-G--GGG-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTTT-T-A-TAG-AG-GCCTCGACGTGTCCG-TGATAC-CTG-TATC-C---GGAGACGTGGTAG----TA-TG--T---GC-T---ACT-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGA-TAT-A--CAGG--GG-ATTT-----TG--ACA-CC-GTTATA-GAC-T-GTA-AC-G-TG-GCT-----GTGGA-GCA-GTAC-G-TCGACTTCAG-TCTAG-ACCCCACTTTCTC--C--ATTG-A--GACA-CGC-----AC-GGT-T-CCC-C-A-GG-A--CGCG--GT-GTC-CCG-AAG-T-CA-AC-G-CAGGGG-CCGTAC-GG--G-CC-----GGG--G-T-AG-AC--C---GG-GA-A----TA---TACC---GGTTTGT-CA-C-TC--C-A---G--G-GGAGCG-G-CCGT-CCGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCGGT-G-GTGCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--TTGT-TCCTG--GTAT-GA-CCT-A-CA-ACCT-G-CTGAGACCA-CAG-T-GC-GACT-GA-G-A-GCAT-ACCTGTCCA--CCCC-GG-G-G--CT-ACCTGTCTGCCA--AGACCA-CC--TAG-AC-T--T-CTG-------GGA-G-AGA-GTGTTTA-C---CGGA--CTGA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCACAG-G-C-----AAAAC-A-GCA-GG----GC--C-TAA-A-CT-T-TGCATACTTGG-TGGCA---TATCA-AGCCACTGTCT-GC-GCTCG---TGC-AAAGGC-GAGC-C-CACC-AT--GTTGGGA--TGAG---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--G-CCTGAAG-CCGACTC-TGC-A--AGGC-CCTA-CTCCT-CTC-CTGTATAGGT-TAGG-A-GCA-AT--TCAAAA-T--GACAT-CTGC---A  5272
8597|dbj|E10839.1| GA--G-G---GAT-G--GGG-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTTT-T-A-TAG-AG-GCCTCGACGTGTCCG-TGATAC-CTG-TATC-C---GGAGACGTGGTAG----TA-TG--T---GC-T---ACT-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGA-TAT-A--CAGG--GG-ATTT-----TG--ACA-CC-GTTATA-GAC-T-GTA-AC-G-TG-GCT-----GTGGA-GCA-GTAC-G-TCGACTTCAG-TCTAG-ACCCCACTTTCTC--C--ATTG-A--GACA-CGC-----AC-GGT-T-CCC-C-A-GG-A--CGCG--GT-GTC-CCG-AAG-T-CA-AC-G-CAGGGG-CCGTAC-GG--G-CC-----GGG--G-T-AG-AC--C---GG-GA-A----TA---TACC---GGTTTGT-CA-C-TC--C-A---G--G-GGAGCG-G-CCGT-CCGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCGGT-G-GTGCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--TTGT-TCCTG--GTAT-GA-CCT-A-CA-ACCT-G-CTGAGACCA-CAG-T-GC-GACT-GA-G-A-GCAT-ACCTGTCCA--CCCC-GG-G-G--CT-ACCTGTCTGCCA--AGACCA-CC--TAG-AC-T--T-CTG-------GGA-G-AGA-GTGTTTA-C---CGGA--CTGA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCACAG-G-C-----AAAAC-A-GCA-GG----GC--C-TAA-A-CT-T-TGCATACTTGG-TGGCA---TATCA-AGCCACTGTCT-GC-GCTCG---TGC-AAAGGC-GAGC-C-CACC-AT--GTTGGGA--TGAG---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--G-CCTGAAG-CCGACTC-TGC-A--AGGC-CCTA-CTCCT-CTC-CTGTATAGGT-TAGG-A-GCA-AT--TCAAAA-T--GACAT-CTGC---A  5272
dbj|D49374.1|HPCFG GA--G-G---GAT-G--GGG-G-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTTT-T-A-TAG-AG-GCCTCGACGTGTCCG-TGATAC-CTG-TATC-C---GGAGACGTGGTAG----TA-TG--T---GC-T---ACT-GATGCCCTC-ATG-AC-CGGA-TAT-A--CAGG--GG-ATTT-----TG--ACA-CC-GTTATA-GAC-T-GTA-AC-G-TG-GCT-----GTGGA-GCA-GTAC-G-TCGACTTCAG-TCTAG-ACCCCACTTTCTC--C--ATTG-A--GACA-CGC-----AC-GGT-T-CCC-C-A-GG-A--CGCG--GT-GTC-CCG-AAG-T-CA-AC-G-CAGGGG-CCGTAC-GG--G-CC-----GGG--G-T-AG-AC--C---GG-GA-A----TA---TACC---GGTTTGT-CA-C-TC--C-A---G--G-GGAGCG-G-CCGT-CCGGC-AT-G--TT-T--G--ACTCGGT-G-GTGCTAT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--TTGT-TCCTG--GTAT-GA-CCT-A-CA-ACCT-G-CTGAGACCA-CAG-T-GC-GACT-GA-G-A-GCAT-ACCTGTCCA--CCCC-GG-G-G--CT-ACCTGTCTGCCA--AGACCA-CC--TAG-AC-T--T-CTG-------GGA-G-AGA-GTGTTTA-C---CGGA--CTGA---CTCATA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCTTG-TCACAG-G-C-----AAAAC-A-GCA-GG----GC--C-TAA-A-CT-T-TGCATACTTGG-TGGCA---TATCA-AGCCACTGTCT-GC-GCTCG---TGC-AAAGGC-GAGC-C-CACC-AT--GTTGGGA--TGAG---ATGT--G-GAAATGTCTCATAC--G-CCTGAAG-CCGACTC-TGC-A--AGGC-CCTA-CTCCT-CTC-CTGTATAGGT-TAGG-A-GCA-AT--TCAAAA-T--GACAT-CTGC---A  5272
4410|dbj|E06223.1| ------------T----------TC-AA-C------TG-A--------------------CTCGAC-T-TCC----AT---CT----T------GG-G-C-----A-----T--TG------G--T---AC---A-GTCCT--G-G-AC-C--A---------AG------------------------C-G------GA----G---AC-G----GCT-------GGA-GC--G--C-G--C--CTT--G-TC--G--------------------T------------GC------------T-C----------------G-------C-C---A-----C---C-G-C---------TAC-----G-CC------------T-----C--C---GG-GA------T-------C---GGT-----CA----C--C-------------GTG--------CCG-C-AT--------------C-C--T-A-AT---AT---TGAG-G---A-G--GT-GG--------CCT------T-G----T-------CC-------A-AC-A-C---T-G-------GA-G-A-G-AT--CC--------CCTT---------CT-A--TG---GC-A--AGGCCA---------------T-C---------------------------C---C-----C------CTCG-----A-G--G-CC--A------------TCA-AG-G---------------G---GG----G------GA-G-------GCAT-CT-------CA---T-T---------T-TCT-GC----CA---T-------------T-C-CA---A--------GA----AG---A---------AATGT---G-AC--G------AG-C----TC--GC-----------TG-C-----------G---------A---A-GC-------------T--G---T-C-G-----  2031
gb|AF046866.1|AF046 GA--G-G---TAT-G--GGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-TAG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-CAAC-A---GGAGACGTCGTAG----TT-TG--C---GC-T---ACT-GACGCCCTC-ATG-AC-TGGA-TAC-A--CAGG--AG-ACTT-----CG--ATT-CT-GTCATA-GAT-T-GCA-AC-G-TG-GCT-----GTTGA-ACA-GTAC-G-TCGACTTCAG-CCTGG-ACCCCACCTTTTC--C--ATCG-A--GACC-CGC-----AC-TGC-T-CCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-TTC-CCGCA-G-C-CA-AC-GTC-GTGG-CCGTAC-GG--G-CC-----GAG--G-T-AG-ACT-C---GG-TA------CA---TACC---GATATGT-CG-CCCC--C-----G--GTGAAA-G-A-CCGT-CTGGA-AT-G--TT-T--G--ACTCGGT-T-GTTCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGC-TCGTG--GTAC-GA-TCT-C-CA-GCCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--CAGACT-GA-G-A-GCTT-ACTTATCCA--CACC-GG-G-G--CT-ACCTGTCTGCCA--AGACCA-TT--TAG-AC-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---TGGA--CTAA---CTCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCACAG-A-C-----TAAGC-A-GCA-GG----GA--C-TTA-A-CT-TCT-CGTACCTGACTG-CC---TACCA-AGCCACTGTGT-GC-GCTCG---CGC-GCAGGC-TC-CTC-CCCC-AA--GTTGGGA--CGAG---ACGT--G-GAAGTGTCTCGTGC--GGCTT-AAG-CCAACAC-TAC-A--TGGA-CCTA-CGCCC-CTT-TTATATCGGT-T-GG-G-GCCTGT--CCAAAA-T--GAAAT-CTGC---T  5266
dbj|D17763.1|HPCEGS GA--G-G---CAT-G--GGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCATAC-T-A-TAG-GG-GTCTCGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-CAAC-A---GGAGACGTCGTAG----TT-TG--C---GC-T---ACT-GACGCCCTC-ATG-AC-TGGA-TTC-A--CCGG--GG-ACTT-----CG--ATT-CT-GTCATA-GAT-T-GCA-AC-G-TG-GCT-----GTTGA-ACA-GTAC-G-TTGACTTCAG-CCTGG-ACCCCACCTTTTC--C--ATTG-A--GACC-CGC-----AC-TGC-T-CCC-C-A-AG-A--TGCG--GT-TTC-CCGCA-G-C-CA-AC-GTC-GCGG-CCGAAC-GG--G-TC-----GAG--G-T-AG-ACT-C---GG-TA------CG---TACC---GATATGT-CG-CCTC--C-----G--GTGAAA-G-A-CCGT-CTGGA-AT-G--TT-T--G--ACTCGGT-C-GTCCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCGGG--CTGC-TCATG--GTAC-GA-TCT-G-CA-GCCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--TAGACT-GA-G-A-GCTT-ACTTGTCCA--CACC-CG-G-G--TT-ACCCGTCTGCCA--AGACCA-TT--TAG-AC-T--T-TTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---TGGA--CTAA---CTCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCACAG-A-C-----TAAGC-A-GCA-GG----GA--C-TTA-A-CT-TCT-CGTACCTAACTG-CC---TACCA-AGCCACTGTGT-GC-GCCCG---CGC-GCAGGC-TC-CTC-CCCC-AA--GTTGGGA--CGAG---ATGT--G-GAAGTGTCTCGTGC--GGCTT-AAG-CCAACAC-TAC-A--TGGA-CCTA-CGCCC-CTT-CTATATCGGC-T-GG-G-GCCTGT--CCAAAA-T--GAAAC-CTGC---T  5266
dbj|D28917.1|HPCK3A GA--G-G---CAT-G--GGG-C-TC-AA-C---GC-TGTAGCGTAC-T-A-TAG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TCATAC-CAA-CAAC-A---GGAGACGTCGTAG----TT-TG--C---GC-T---ACT-GACGCACTT-ATG-AC-GGGA-TTC-A--CCGG--AG-ACTT-----CG--ACT-CT-GTCATA-GAT-T-GCA-AC-G-TA-GCT-----GTTGA-ACA-GTAC-G-TTGACTTCAG-CCTAG-ACCCCACCTTTTC--C--ATTG-A--GACC-TGC-----AC-TGC-T-CCC-C-A-AG-A--CGCA--GT-TTC-CCGCA-G-C-CA-AC-GTC-GCGG-CCGTAC-GG--G-CC-----GAG--G-T-AG-ACT-C---GG-CA------CG---TACC---GATATGT-CA-CCCC--C-----G--GTGAAA-G-A-CCGT-CTGGA-AT-G--TT-C--G--ACTCGGT-C-GTTCTCT--GTGAGTGC-TATGACGCAGG--CTGC-TCGTG--GTAC-GA-CCT-G-CA-GCCC-G-CTGAGACCA-CAG-T--CAGACT-GA-G-A-GCTT-ACCTGTCCA--CGCC-GG-G-G--TT-ACCTGTCTGCCA--AGACCA-TT--TAG-AC-T--T-GTG-------GGA-G-AGC-GTCTTCA-C---TGGA--CTAA---CTCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TTCTG-TCACAG-A-C-----TAAGC-AAGCA-GG-----A--C-TCA-A-CT-TCT-CGTACCTCACTG-CT---TACCA-AGCCACTGTGT-GC-GCCCG---CGC-GCAGGC-TC-CCC-CCCC-AA--GTTGGGA--CGAG---ACGT--G-GAAGTGTCTCGTGC--GGCTT-AAG-CCAACAC-TAC-A--TGGA-CCCA-CGCCC-CTT-CTATACCGGT-T-GG-G-GCCTGT--CCAAAA-T--GAAAT-CTGC---T  5266
4606|dbj|E06419.1| GT--------CAT----------TC-AA-C------TG-----------A-C-------TC--GA-----C---T--T-C-CA------------------TC-T------TG--G------GC-------------------AT-----TGG--TAC-A---G----------T-----C-------CT-G------GAC----CA-A--G--C-G----------GA-G-------------AC----G-----G----CT--G-------------G-A--G----CGC---------G----CCT------------------T-GTC-------G-T--------------G-C------------TC-----G------C---------------CA------C-------C---GCTACG-------CC------------T---------CCG----GGA------------------TC----G-GT-C--------A------------CCG----TGC--C------------GC---A----TCC------------------T----------A-------AT-ATT----GA--------G-G-A-----G---GT--G------G-CC--T---TG-----T--C-C-----------A-A----------CA-C---TGGA----GA--------------GAT--CC-C--C-T--TC-TA-T----G-G-C-----AA-----------G----GC--C-----A-T-----CC---C----C---C------TC--G---A-GG-C--------CA---T----CA----------------A---G--GGG----G-----------G-GA--------------GGC---A--------TC-T-C-A-------------------T---TTT-----C-TG------C-------CA----T------T-C--C---A  1996
dbj|D63821.1|HPCJK0 GTT-G-A---CATCACTGGG-CGTC-AA-C---GC-TGTAGCATTT-T-A-CAG-GG-GTCTTGATGTGTCCG-TGATAC-CAA-CA-C-AA--GGAGATGTCGTGG----TG-TG--T---GC-C---ACT-GACGCTCTC-ATA-AC-TGGG-TAC-A--CGGG--GG-ACTT-----CG--ACT-CT-GTGATA-GAC-T-GCA-AC-G-TC-GCC-----GTCGA-GCA-GTAT-G-TTGACTTTAG-CCTTG-ACCCTACGTTTTC--T--ATTG-A--GACC-CAC-----AC-AGT-C-CCT-C-A-AG-A--CGCG--GT-GTC-CAG-AAG-T-CAGA--G-AAGGGG-CCGCAC-CG--G-TC-----GAG--G-C-AA-AAG-T---GG-CA------CT---TATC---GCTACGT-CT-CGCC--C-----G--GTG-AACG-G-CCGT-CAGGA-AT-G--TT-T--G--ACTCCGT-G-GTGCTCT--GTGAATGC-TATGACGCCGG--CTGC-GCTTG--GTAC-GAGCTT-A-C--TCCCAG-C-GAGACAA-CAG-T-GC-GGCT-CA-G-A-GCAT-ATTTATCAA--CACC-TG-G-A--CT-GCCCGTCTGCCA--AGACCA-TC--TGG-AG-T--T-CTG-------GGA-A-GGT-GTATTTA-C---TGGA--TTGA---CCCACA-T-A-GATG-CC-CA-C-T--TCCTA-TCTCAA-A-C-----AAAAC-A-ACA-GG----GC--C-TGA-A-TT-T-TCCATACTTGACAG-CA---TATCA-GGCTACGGTCT-GC-GCTCG---TGCTGCAG-C-TCTC-C-CCCCTA---GCTGGGA--CGAG---ACGT--G-GAAATGCCTCATCC--GGCTC-AAG-CCAACTC-TGC-A--CGGG-CCCA-CACCC-CTC-CTTTACAGGC-TGGG-A-GCT-GT--GCAAAA-T--GAGAT-CTGC---A  5263
4586|dbj|E06399.1| -----------AT----------TC-AA-C------TG-A--------------------CTCGAC-T-TCC----AT-C-T---T--------GG-G-C-----A-----T--TG------G--T---AC---A-G---TC------C-TGGA-C-C-A---AG-----------------------C--G------GA----G---AC-G----GCT-----G--GA-GC--G--C-G--C--CTT--G-TC--G--------------------T------------GC------------T-C----------------G-------C-C---A---C-C------------G-C--TAC-----G-CC------------T-----C--C---GG-GA-----------T--C---G----GT-CA----C--C--------GT-----G---CCG--C-----AT--------------C-C--T-A-AT---AT---TGAG-G---A-G--GT-GG-----C--C-T----T---G----T-------CC-------A-AC-A-C---T----G----GA-G-A-G-AT--CC--------C-CT-T-------CT-A--TG---GC-A--AGGCCA---------------T-C---------------------------C---C-----C------CTCG-----A-G--G-CC--A------------TCA-AG-G----------G----G---GG----G-------A-G-------GCAT-CT-------C-----AYT--------T-TCT-GC----CA---T----------T----C-C----A---------A---GA----A-------GAAATGT---G-AC--G------AG-------C-T-C-----G--------C------------T----GC---GA-A-GC-------------T--G---T-C-G-----  2031
4390|dbj|E06203.1| -----------AT----------TC-AA-C------TG-A--------------------CTCGAC-T-TCC----AT-C-T---T--------GG-G-C-----A-----T--TG------G--T---AC---A-G---TC------C-TGGA-C-C-A---AG-----------------------C--G------GA----G---AC-G----GCT-----G--GA-GC--G--C-G--C--CTT--G-TC--G--------------------T------------GC------------T-C----------------G-------C-C---A---C-C------------G-C--TAC-----G-CC------------T-----C--C---GG-GA-----------T--C---G----GT-CA----C--C--------GT-----G---CCG--C-----AT--------------C-C--T-A-AT---AT---TGAG-G---A-G--GT-GG-----C--C-T----T---G----T-------CC-------A-AC-A-C---T----G----GA-G-A-G-AT--CC--------C-CT-T-------CT-A--TG---GC-A--AGGCCA---------------T-C---------------------------C---C-----C------CTCG-----A-G--G-CC--A------------TCA-AG-G----------G----G---GG----G-------A-G-------GCAT-CT-------C-----AYT--------T-TCT-GC----CA---T----------T----C-C----A---------A---GA----A-------GAAATGT---G-AC--G------AG-------C-T-C-----G--------C------------T----GC---GA-A-GC-------------T--G---T-C-G-----  2031
7934|dbj|E10840.1| TCCCA-A---CAT-GGTGGG-C-TC-GC-CTTTGCACG-AGCG--C-AGA-CAG-TG-G-CTTGATATG-CC----A--C-CAA--G-T-AT--GCAAA-GTT-TAGGCCCTGCTGTTTT--GCCTGTGACAAGAAGTGGGC-ATCTATATGAG-T-C-AGTCCGGTAAACACTCTCTCCCAGAAGT-CTAG--GTG-GTCTTGGCAGACAGGTA-GCCCCGGGGTGGA--CAGGTAT-G-CT--CT-CAG-TC--GCA--CTGTGGTCTCAGCAGGTTGTA--GGTCATACCAGGAAC-AACCTGCGT-C-ATAGCACTCACATAGC-ACCACCG-A-G-T-CA-A--A-C-AT-G-CCGGAC-GGCCGCTCCCCTGGAGTGA-C-AA-AC--C---GG-TATATTCCCGGTCTACCCCGGCC-CGTACGGCCCC--T-----G-CGT--T--G-A-CT-T-CGGGACACCGCGTCCTGGGGAAC-C-GT-GCGTG-TCTCAATGGA-G---A-AA-GTGGGGTCTAG-AC-TGAAGT-C-GA-CGT-ACTGCTCC--A-C--A-GCCA-C-G-TTACAGTCT--ATA-ACG-GT-GTCAA--AAT-CCCC-TGTATA---T---CCG---GTCATGAGGGCA-TCAGTAGCACATACTACCACGTCTCCGGATACAG--GTAT-CA-CGGACACG--TCGAGGCCTC-TA-T-AAAACG-CTACAGC-G--T--TGACCCC--CA-TCCCTCTGAGCTT-GCT-GGCCA-GCT-CGTCACA-TT-TTTCC-T--TTGAATGGCAGAATAC-A-AG--G-TGTCT-TCCTCCC----T-T-G-A----TCAT-TGC--C-A---G-TGGGA---GGGCTT-TGC-CATAAAA-G----G-G---GATTT---CTCCGTCAC-TG--G--TGAGGCCCA-C-CTC-CTCGATAT-TAGGA-T-GC-G-GC--A---CCG----T--GA--TGCTGCCG-G  5027
dbj|D11397.2|HPCPN TCCC-----------------C-TC-----------CG--GC---C-------G-T--------------------A--C-C------------GCAAA-----CA-----------TT----CC---------AAGTGG-C-A-C-AT-T----T---A--C------ACGCTC----CCA------CT-G--GCA-G-C--GGCA---AG--A-GC----------A--C----------------CAA-------A----GTG--C-C----GGCTG-------CATA-------------TGC-------AGC---C-CA-AG--------G---G-T-------A-C-A--------A--GGT-GCTC-------GT---------C--C------TA-A----------ACCC--GTC-CGT----------T-----G-C----T--G---C----C---ACA-----T--TGGG-----------------CT---T--------------TGG-----AG--C-----GT----A---T-A-TG-TCC--A----A-G------G----CA--C---AT----G-G----C-----AT-C-----G-A-G-------CC-----T-A--A---CA-TCAG----A---ACT-----------GG-----G--GTA---A--GGAC-CA--TC-A--CC-----------ACG-----GGC-G------G--CCC--CA-TC------A-C---G-T-----A--CT-C--CAC---------C-T------AT-------TGC-A-AG----T-TCC-T--TGCC--------G-A-----C----G---------G-TGG-A---TG-CT----C-C-------G----G-G---GG---------CG-C-C-TA-----TGA----CA----TC-----ATA------A-T----------A---T-G----T--GA-------C----  1784
63|emb|AX008265.1| TT--A-A-------GG-AGG-C-TT--C-CTTTTC-TA-AACG-AT-TGG---G-TGAG----GA-A---------A--C-CGA--GAT-A---G-AAA-----TAA-----------T---------------AGGAGG-T-A---AT--GA--T---A--T------GTA-TC------A--A-T-C--G--GTGTG---TAG-A-A-AG-T--GT-------T--A--CA--T-C-G-A---CT-CA--T-----A----ATA---TTA-T--ATT-T-----TT-TA-------------T-C-T-A-A-AAAA--C-TA-AA----------A-A-T--A-A--A-C-AT---T--GATTAA--ATTT---T--AAT-A-T-AATAC--T------TA-A-----AA---AT---GGAT--GT-TG-------T-----GTCGT--TA-G-A-T-------AA-ACCG--TT-TATG-------------TA-TTT---TGAG-G---A-AA-TTGA----TAA----TGA-GT-TAGA-T-T-A-CGAACC--A-G--A-A--A---G-T-GCAA-----ATG-A-G-GTCG-CAA--AA--------A-A-A--CT-G-CCGT--ATCA--AGGACAGTTAA-A--AC-TATTACTA-------GGA----G--A-AT-TA-T---T-T---TT----TCT--TAGT-A--A-G-TTACAGC-G------A--CACGGTA-T-------A-TTA-GAT-GG------TGC--CAC---------CGT-----AGTG------TAT-ATAG--G--ATCT-GC-TCCCGGA-T-C-G-A----TC-C-TGCATT-A---A-TGA-AT-CGG-CCAACGCGCG-GGGA-GA---G-GC--GGTTT---G--CG-TAT-TG------GG----C----TTC-CTCGCTGC----GC-T--C-G-GT------C-G----TTCGG----CTGC-G-G  3667
bj|D13406.1|HPCPOLY ----A-----C------AGG-C-TT-AA-T---GC-TG---C--A--T-----G------C--AAC-TG---G---AC-C-CG-------A---GGAGA-G-C---G----T------T---GC-----A----A--CT-T--G-G-AC--GA----C-A----GG---G-AC-------AG--A-T-C--G-GA---G-C-T--C--A-------G---------C--C-C--G--C---T-G-CT---G-C-T------CT-C----T-A-C--A----A----C---A-----GA---G--T---------GG----CA-G--GT--TC-T-GC----C-C---T-G-C------T----C-T-----T-------------T---------------CA------C----CAC------C-C-T---A---C--C--------G------G---C--T-C------T-G--TC-C-----A--C--T-G-G--C--T---TGA-T-C---C-AC-C--------T--C--------C--A---TCA-------------GA-AC-A-----T--C-G--T----G-G-ACGT-GC-----AATAC-C-----------T-----GT--A-C---GG---------T---A-----T-------------A-G--G--GT---CAGC----G-G---T------------T---G-T--CT-C--C-T--T--TG--C--A--ATC------AA---A--T--GG----G-------A-G----------TA------T-G-----T--C---G-T---GT-T-G---CT-----T--------T-TC-CTT-CTCC-------TGG----C------------G-GA--CG-C--G--C--G-C-----G---T---C-T---G--T-G-------C--C---TG-CT-T---G---T--G-G-----------A----T--GA--T---G-----  2521
50|dbj|AB008443.1| ------------T-------------A--C---GC--G---C---C-T---C-G---------G------CCG----T----------------G----CG--GT-A----T--CG--T----------AC------C-C-----G--C--G---T------C-G-------C-----------A------G-G-T--G---T-GT----------G-------GT---C-CA-G--T-G-T--A-TT--G-CTT------C-AC-----C-CC-----G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T---T----C--C--------G--G-----CG---CC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--AC--C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC-----G------GAC---------G--T-GC-T----A--C-------------T--CC--T-T---A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------GA---C--C-----------G--C-C-G---C------AA---------GG--------T---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGGG-------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------A-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
5914|dbj|E09288.1| ------------T------A---T-----T---GC-TG--GC--AC-T-A-C-----------G-CG---CC-----T---C------------G--G-C--C---G----T----------G-------C--G--G---T--AT---C--G---TAC----CCG-C--G---T------CG------CA-G-G-T--G---T-GT----------G-------GT---C-CA------G-T-G--T--A---TT-G----C-------T-------T--------C---AC--------------CC--C----G-A--------G----C-----------C-------------------C--------------------------------------------------T------G-T-TGT-------------------G------G------T--GGG--A--------------A------------C-------GA---C---CGAC-C-G---CT-T--C--G--GT---G----T---C---CC----C--A--C-----G-T---A-------------C---A------AAT-------G-G-----------G---G--A---G---A-------G-AA----T------------GA----G--------A-C----G-G-----A---C----------G-TG-CT--A-C-T---CC---TC--A--A-C------AA-C-A--C---G-----------------------C-------G---GC-------C---GC--C------G---C-A--------A-GG----------C----A---------A--C---------T--G-G---T---T---------C----AG-------C-T--------G--C--A-C-------------A------T--G-G-----------A----T--GA------------  1972
54|dbj|AB008445.1| -T-C-------------GG-----C---------C--GT-GC-----------G--G----T--A--T--C-G-T-A--C-C---C--------G----C------G----T------------------C-----GC-----A-------GG--T--------G--------T-------G----T----G------G-C----C---C-A----GT------GT--A--C---------T-G-CTTCA--C-------CC--C--------------G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T-T-T-------C--------G--G-----CG---TC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--A-G-C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC------------G-----------G------------A--C-----G-------T-G-C--T--G-C------TC---C--T---A-------------------A-------------A-C---A--------A---C--AC------G-CG-----A-C-----C--G--C-C---A-C------AA---------GG--------C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGG-A------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------G-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
58|dbj|AB008447.1| ------------T-------------A--C---GC--G---C---C-T---C-G---------G------CCG----T----------------G----CG--GT-A----T--CG--T----------AC------C-C-----G--C--G---T------C-G-------C-----------A------G-G-T--G---T-GT----------G-------G-C--C-CA-G--T-G-T--A-TT--G-CTT------C-AC-----C-CC-----G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T-T-T-------C--------G--G-----CG---CC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--A-G-C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC-----G------GAC---------G--T-GC-T----A--C-------------T--CC--T-T---A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------GA---C--C-----------G--C-C---A-C-------A---------GG----G---C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGG-A------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------G-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
56|dbj|AB008446.1| ------------T-------------A--C---GC--G---C---C-T---C-G---------G------CCG----T----------------G----CG--GT-A----T--CG--T----------AC------C-C-----G--C--G---T------C-G-------C-----------A------G-G-T--G---T-GT----------G-------G-C--C-CA-G--T-G-T--A-TT--G-CTT------C-AC-----C-CC-----G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T-T-T-------C--------G--G-----CG---CC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--A-G-C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC-----G------GAC---------G--T-GC-T----A--C-------------T--CC--T-T---A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------GA---C--C-----------G--C-C---A-C------AA---------GG--------C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGG-A------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------G-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
48|dbj|AB008442.1| ------------T-------------A--C---GC--G---C---C-T---C-G---------G------CCG----T----------------G----CG--GT-A----T--CG--T----------AC------C-C-----G--C--G---T------C-G-------C-----------A------G-G-T--G---T-GT----------G-------GT---C-CA-G--T-G-T---TTT--G-CTT------C-AC-----C-CC-----G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T---T----C--C--------G--G-----CG---CC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--AC--C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC-----G------GAC---------G--T-GC-T----A--C-------------T--CC--T-T---A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------GA---C--C-----------G--C-C-G---C------AA---------GG--------C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGGG-------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------A-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
5915|dbj|E09289.1| ---C--------T------A------AA-C----C--AT-G------T-----G--G----T--A--T-T--G-T-AT-C-C------------G----C------G----T------------------C-----G------A---A---GG--T-----------------------------------G---T--G---T-G-----------G--------T---C-CA-G--T-G-T--A-TT--G-TTT------C-AC-----C--C------------C---A------A---G----CC--C------A--------GT--T----G-----T--A----G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----GGT---T-------C--------G--G-----TG---TC---C---C--T-------------A--C------G-----T--AT-A--GC-T--G--G-GGG----G--A---G--A-AT-GAG----A-----C--------AGAC-----G-T----G-CT--------GC-T------------C-C-----------T------T-----A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------G--G-C--C-----------G--C-C-G---C------AA---------GG--------C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C--GGC-----TGT-------A----C------G---------------------TGG-A------------T----GAA----------C--G-------G--C-A--C-T-------GGG-TT---CACC----------A-AGACAT----G--C--G-------------G-GG----G----C  2004
469|gb|AY070174.1| ---C------C-T-----G----T------------TGTAG------T-----G-GG------GACA-A-CCGATCAT-T-C---C--------G--G------T-G----T--C--------C------CT--ACG---T--AT--A---G-C-T---G----GG---G-G---------G--A------G-AAT--GA----G---AC------G-------G---A--C-------G-T-G-CT---G-C-T------C--C----TC-----A----A----C---A------A--------C----------A--CGC---G--G-C-C-G-----C-C-----G-C--AGG---G--C--------A--------------A-------------C------------T------GGT---T-------C-----------G------G---C--T---G----T-------------A--C------G-----T--G-GA-TG---A--A--TAG------C-AC-TG--G----G--T-TCA-----CC--A----AGAC-A-T-G----C-GG------G-G-GC----CC--------C-CC--G-------T-----GT-----A--A-A--A-TC----G-----------G-------GG--G--G--GT------C----G-G--C--A------ACA------ACA-C--C--T-TGATC-TG--CCC-----C-------A-C-------GG------------A---CTGT---T-T-CC--G---G------A--A--GC-AC-------C--CC-G-------A-GG----C-CAC-CT---A--CG-CG--A-----A---ATGC--G-G---T---T----C--GG-----GG-CCT-----T--------GG-TT-GACACC-------T--A--GG--T----G--CC--T----A-------G---T-T-G-----  2117
46|dbj|AB008441.1| ---C--------T---------------------C--G--GC---------C-G-------T-G-CG-----G-T-AT---C------------G----------------T-----------------AC------C-C-----G--C--G---T------C-G-------C-----------A------G-G-T--G---T-GT----------G-------GT---C-CA-G--T-G-T--A-TT--G-CTT------C-AC-----C-CC-----G-A--G-C----C------C-----T----------G----T-C---GT-------G-------------G-T-G-GG---G-AC-----G--A------------C--------C----G--A-----------T-C----G-T---T----C--C--------G--G-----CG---CC---C---C----------C-----A--C------G-----T-----A---C--AC--C-T-GG----G--G---G--G-A--GA-----A-----T-------GAGAC-----G------GAC---------G--T-GC-T----A--C-------------T--CC--T-T---A----A-CA-----------------------------A------------CA-C----G-----------C----------GA---C--C-----------G--C-C-G---C------AA---------GG--------C---A-A--------C-T----GG-T-------T--C---G-----GT-T-G---C-A----C---A------------------------TGGG-------------T----GAA----C--A-----G-C----A--CCGG-GT-T-C-A-------CC-A--A----------A-AC-G---T----G--C--G-------------G-GG----G----C  1970
             ruler ......7010......7020......7030......7040......7050......7060......7070......7080......7090......7100......7110......7120......7130......7140......7150......7160......7170......7180......7190......7200......7210......7220......7230......7240......7250......7260......7270......7280......7290......7300......7310......7320......7330......7340......7350......7360......7370......7380......7390......7400......7410......7420......7430......7440......7450......7460......7470......7480......7490......7500......7510......7520......7530......7540......7550......7560......7570......7580......7590......7600......7610......7620......7630......7640......7650......7660......7670......7680......7690......7700......7710......7720......7730......7740......7750......7760......7770......7780......7790......7800......7810......7820......7830......7840......7850......7860......7870......7880......7890......7900......7910......7920......7930......7940......7950......7960......7970......7980......7990......8000
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2|ref|NC_004102.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAAGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
gb|AF009606.1|AF009 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAAGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
67|emb|AX100563.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5833
gb|AF011751.1|AF011 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
gb|AF011753.1|AF011 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
68|emb|AX663428.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
gb|AF011752.1|AF011 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
gb|M67463.1|HPCCGAA TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGCAC-TCGAC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGC---TATGGCGCGGG  5914
gb|AF290978.1|AF290 TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-AACCCGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGGA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAAGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--C--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATACTT-GC-GGGG---TATGGCGCGGG  5902
809|gb|AY695437.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CA-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CCGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---T-GT-TCT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-GC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-C-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-T-GC---GT--CCC---A-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GGCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCCTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTAGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CAGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTGG---C-CGGCGCCGC-CATTGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5822
807|gb|AY695436.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CA-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CCGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---T-GT-TCT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-GC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-C-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-T-GC---GT--CCC---A-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GGCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGT-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCCTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTAGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CAGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTGG---C-CGGCGCCGC-CATTGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5832
b|M32084.1|HPCPOLYP TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CTTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCA-TAGACATCCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  4225
b|M62321.1|HPCPLYPR TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CTTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCA-TAGACATCCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
6028|dbj|E66593.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CTTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCA-TAGACATCCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
gb|AF271632.1|AF271 TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-TCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CTTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCA-TAGACATCCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
075|gb|AF511948.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TAG-CTGCTT-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CGGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-C-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GTCC--CTGAAG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ATA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
077|gb|AF511950.1| TGACGCATC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATTA---T-GA-CAT--GCATG--T-CA-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-AG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCGA--CAGGCA---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TTG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TGCC-AT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-G-A--TG-GCGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-TG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-T-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCTC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-A-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ATA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTGA---C-CGGCGCCGG-CATTGGC-A-GTGAT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5886
6384|dbj|E08264.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCGA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAGG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCAGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-TAT---CGA-AC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTACTG-------TC-CA-A-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CCGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCC-ACC-GCCTTT-GTGGGC--TCCGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-CGTCGGC-A-GTGTC---GGA-C-TGGGG-A-G---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
bj|D10749.1|HPCHCJ1 TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCGA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAGG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCAGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-TAT---CGA-AC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTACTG-------TC-CA-A-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CCGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCC-ACC-GCCTTT-GTGGGC--TCCGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-CGTCGGC-A-GTGTC---GGA-C-TGGGG-A-G---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
8574|dbj|E08263.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCGA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAGG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCAGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-TAT---CGA-AC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--TA-T-C--GCCC--CTACTG-------TC-CA-A-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CCGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCC-ACC-GCCTTT-GTGGGC--TCCGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-CGTCGGC-A-GTGTC---GGA-C-TGGGG-A-G---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5914
076|gb|AF511949.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-T-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCGA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGGT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-T--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-TG-G-C---CT-CC-TG-CAA---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--CA-T-C--GCCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-A--A---CTCG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCCA-T-A-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ATA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-C-TTGG---C-CGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5915
029|gb|AY615798.1| TGACGCACC-CAG-TCACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGTACCTGGG--T--GCTCG-TCGG-T-G-GC-GTTC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTATCCA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AATA-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAG-TCA-TA-CCCGAC-AGGGAGG-T-CC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TGCC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-TG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAGGT--CA-T-C--GCTC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-CTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGCAA-TC-CCGCTA-T-T-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GAGTTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTT-GCA--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACC-GCCTTC-GTGGGC--GCTGG-T-TTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-TCTCG-TGGACATCCTT-GC-AGGG---TATGGTGCGGG  5639
emb|AJ278830.1|HEC2 TAACGCACC-CAG-TCACC-AAA-T-A-T-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GATCTGG-A--G-A--TC-G-TCACGAGTACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTTC-TGG-CTGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-TCTATCCA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTA-GGCA---GGAT---T-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-CCAA-TCA-TA-CCCGACCAGGAAG--T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TGCC-GT-A-CAT---CGA-GCC--A-GGG---A--TG-ATGCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-TGCG-C----T-CT-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCAGGCAGAAGT--CA-T-C--GCCC--CCGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AAA-G--A---CTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAT-CTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--T-TG--C--CTGGTAA-TC-CCGCTA-T-T-G-C--A-T--C-GT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---TGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-A--GCCA-AACT-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAGCTC-GCA--GC--C--C-CCGG--T-G---CTGCT-ACC-GCCTTT-GTGGGC--GCTGG-A-TTAG---C-CGGCGCCGC-CATTGGC-A-GTGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-ACTCG-TGGACATCCTC-GC-AGGA---TATGGCGCGGG  5914
23|emb|AX057094.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
gb|AF177040.1|AF177 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
21|emb|AX057090.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
gb|AF177038.1|AF177 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
22|emb|AX057092.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
20|emb|AX057088.1| TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
gb|AF177039.1|AF177 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
gb|AF177037.1|AF177 TGACGCACC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTCG-TTGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CTGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGTCAA--CAGGCT---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GTC--C-GG---GAAG-------CC-G-GCAA-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--TCTCA--GC--A-C-T-TACC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-G-A--TG-ATGCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCCCT-CG-G-C---CT-CC-TG-CAG---AC-C-GC---GT--CCC---G-CCATGCAGAGGT--TA-T-C--ACCC--CTGCTG-------TC-CA-G-A--CCA-AC-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGGT-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CTGGTAA-CC-CCGCCA-T-T-G-C--T-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-GC---CGTCACCAGCCCAC--T--AAC--C-AC------T-G--GCCA-AACC-C--TC---CTCTTC-A--ACA-T-A-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GCC--GC--C--C-CCGG--T-G---CCGCT-ACT-GCCTTT-GTGGGT--GCTGG-C-CTAG---C-TGGCGCCGC-CATCGGC-A-GCGTT---GGA-C-TGGGG-A-A---GGT-CCTCG-TGGACATTCTT-GC-AGGG---TATGGCGCGGG  5926
dbj|D14853.1|HPCCGS TAACACACC-CAA-TCACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACGTGGG--T--GCTGG-TGGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CCGCTT-T-GG-CC-G-CTTA--CTG-CCTGTCTA--CAGGCA---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---A-AT-CCTAA-G----C-GG---GAAG-------CC-G-GCAG-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GAG-AGT-TTG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--GC-C---GCCCA-CAT-C-CC-CT-A-CCT---TGA-GC---A-GGG-G-A--TGCAT-TTG-G-C--TGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCTCT-CGGG-T----T-GC-TC-CAG---AC-A-GC---AT--CCA---A-GCAAGCAGAGAC--GA-T-C--ACTC--CCGCTG-------TC-CA--TA--CCA-AT-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGTC-CTTCTGG--G-C-TAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-G-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-CTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CCGGTAA-TC-CCGCTA-T-A-G-C--G-T--C-GC--TG-ATGTCGTT--TA--CAGCC-GC---GGTGACGAGTCCAC--T--AAC--C-AC------CCA--GC-A-AACC-C--TC---CTCTTT-A--ACA-T-CCTTGGG-GGG-TGG---GTGG-C-CG-CCCAGCTT-GCC--GC--C--C-C-AGC-T-G---CCGCC-ACT-GCTTTC-GTCGGC--GCTGG-TATTA----C-CGGCGCTGT-CATCGGC-A-GTG-T---GGG-CCTAGGG-A-A---GGT-CCTAG-TGGACATTCTT-GC-TGGC---TACGGGGCTGG  5914
6559|dbj|E08443.1| TAACACACC-CAA-TCACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACGTGGG--T--GCTGG-TGGG-C-G-GC-GTCC-TGG-CCGCTT-T-GG-CC-G-CTTA--CTG-CCTGTCTA--CAGGCA---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---A-AT-CCTAA-G----C-GG---GAAG-------CC-G-GCAG-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GAG-AGT-TTG-ATGAGATGGAAGA--G-TG-C--GC-C---GCCCA-CAT-C-CC-CT-A-CCT---TGA-GC---A-GGG-G-A--TGCAT-TTG-G-C--TGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCTCT-CGGG-T----T-GC-TC-CAG---AC-A-GC---AT--CCA---A-GCAAGCAGAGAC--GA-T-C--ACTC--CCGCTG-------TC-CA--TA--CCA-AT-T-GGC-AGA-A--A---CTCG-AGTC-CTTCTGG--G-C-TAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-G-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-CTGG-CGGG-CCTGTCAA-CG--C-TG--C--CCGGTAA-TC-CCGCTA-T-A-G-C--G-T--C-GC--TG-ATGTCGTT--TA--CAGCC-GC---GGTGACGAGTCCAC--T--AAC--C-AC------CCA--GC-A-AACC-C--TC---CTCTTT-A--ACA-T-CCTTGGG-GGG-TGG---GTGG-C-CG-CCCAGCTT-GCC--GC--C--C-C-AGC-T-G---CCGCC-ACT-GCTTTC-GTCGGC--GCTGG-TATTA----C-CGGCGCTGT-CATCGGC-A-GTG-T---GGG-CCTAGGG-A-A---GGT-CCTAG-TGGACATTCTT-GC-TGGC---TACGGGGCTGG  5914
321|gb|AY651061.1| TAACACACC-CAA-TCACCCAA--T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CG-GCG-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACGTGGG--T--GTTGG-TGGG-C-G-GC-GTCC-TAG-CCGCTT-T-GG-CC-G-CTTA--CTG-CCTGTCCA--CAGGCA---GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---A-AT-CCTAG-G----T-GG---GAAG-------CC-G-GCAG-TCA-TA-CCTGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GAG-AGT-TTG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--GC-C---GCCCA-CGT-C-CC-CT-A-CCT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCAT-TTG-G-C--GGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCTCT-TGGG-T----T-GC-TC-CAG---AC-G-GC---AT--CCA---A-ACAAACAGAGAC--GA-T-C--ACTC--CCATTG-------TC-CA-GT---CTA-AT-T-GGC-AGA-A--G---CTCG-AGTC-TTTCTGG--G-C-TAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-G-TTA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-CTGG-CGGG-CCTATCAA-CG--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCTA-T-A-G-C--A-T--C-GC--TG-ATGTCGTT--TA--CGGCC-GC---AGTGACGAGTCCAC--T--AAC--C-AC------TCA--GC-A-GACC-C--TC---CTCTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---CTGG-C-TG-CCCAGCTT-GCC--GC--C--C-C-AGC-C-G---CCGCC-ACA-GCCTTC-GTTGGC--GCAGG-CATTA----C-TGGCGCCGT-TGTTGGC-A-GTG-T---GGG-CCTAGGG-A-A---GGT-CCTGG-TGGACATTCTT-GC-CGGC---TACGGGGCTGG  5914
15457|dbj|D84265.2| -CACTCACC-CAA-TCACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CTT--GCATG--T-CT-GCA-GACCTTG-A--G-G--TG-A-TCACGAGTACCTGGG--T--GTTGG--TGG-GGG-GG-GTCG-TCG-CCGCCC-T-AG-CA-G-CCTA--TTG-CTTGTC--CGTAGGCT---GCGT-A-GT-GAT--ATGCGGCA---GGAT-CTCCAC-CA----GC-----GG--CA-AG-------CCGGTGC---TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-GT-TATATC-AA-CAGT-TCG-ACGAGATGGAGGA--G-TG-T--TCTAG--GC--A-CAT-C-CC-CT-ATC-T---CGCTG----A-AGG-TCA---TCTCA-TC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----A-CAA-AA-A-GTCCT-TG-G-C---CT--CATA-CAATCCACAA-GC---------A---A-ACAAGCAGAGGA---ACTAA--A-GC--CGGCAG-------TC-CA-C-G--CGG--CCT-GGC-CGA-A--G---CTTG-AA-CAGTTTTGG----C--AA-A--AGCAGTT---GTGGAATT-TC-G-TCA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTAG-CAGG-CCTGTCAA-CC--C-TG--C--CCGGCAA-CC-CGGCTA-T-T-G-C--C-T--CTC---TC-ATGTCTTTCTC---T-GCC-TCT--C-TCACTAGCCCGC--T--G-T--CGACG-CAT-C-A--A-----ACC-C--TC---CTATTG-A--ACA-T-C-TTAGG-AGGGTGG---GTGG-CGT--CACAACTC-GC-------CAAT-CCTA--CGG---CTTCC-AC-AGCCTTC-GTGGTCA-GC-GG-C-CTCG---C-AGGGGCTGC-TGTGGGA-A-GCA-T-T-GGC-T-T-AGG-ACG---GGTGATC-G-TGGACGT-CTTAGC-CGGA---TACGGTGCTGG  5914
15456|dbj|D84264.2| -GACACACC-CGA-TCACA-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CCT--GCATG--T-CT-GCG-GACTTGG-A--A-G--TT-A-TAACCAGTACCTGGG--T--TCTGG--TGG-GTG-GG-GTCC-TCG-CGGC-ATT-AG-CA-G-CCTA--CTG-CCTGTC-AG-TGGGCT---GCGT-G-GT-GGT-G-TGCGGTA---GGAT---C-TC-CACT--AC---T-GG--AA-AG-------CCAGTGC---TCA-TT-CCTGAT-CGGGAAG-TGCT-C-TATC-AA-CAAT-TCG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-T--TCCAG--AC--A-CAT-C-CC-CT-A-CCT---CGTCG----A-AGG-TCA---ACACC-TT-G-C--AGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-A-AA-AAGTCCTT-G-G-C---CT--CAT--C------CAG-AC----CA-CCACCCG-ACAAGCCGAGGA--GA--TC-GA-GC--CTGTCG-------TC-CA-C-T--CTG--CTT-GGC-CCA-A--A---CTTG-AA-CAGTTCTGGCAG----AA-GC-A-TT--T---GTGGAACT-TT-G-TGA--G-TGG-CA--T--ACAA--TAT-TTGG-CTGG-CCTATCCA-CG--C-TA--C--CAGGCAA-CC-CGGCGG-T-A-G-C--T-T--C-AC--TG-ATGTCATTCTCA-GC-CTC--C---T-TGACTAGCCCAC--T--G-T--CAACA-TCTAC-A--------ACC-C--TC---CTACTG-A--ATA-T-C-TTAGG-GGGGTGG---GTTG-CTT--CGCAACTA-GCA--AA--C--C-CC-A--CTG---CTTCT-AC-TGC-TTTTGTAGTAA-GC-GG-T-TTGG---C-AGGCGCCAC-AGTCGGC-A-GTA-T--TGGC-C-TTGGG-A-G---AGTC-CTAG-TGGACATAATT-GC-CGGC---TATGGAGCGGG  5917
1993|gb|AY859526.1| -AACCCATC-CAA-TAACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CCT--GTATG--T-CT-GCA-GATCTGG-A--G-G--TT-A-TCACCAGCACATGGG--TCCTC--G--TGG-GTG-GA-GTCC-TAGCC-GC-GCT-CG-CA-G-CCTA--CTG-CTTGTC-AG-TGGGCT---GCGT-C-GT-CAT-C-TGTGGCA---GGATA-AC-TT-TG----AC---C-GG--CA-AG-------CC--TGCTG-TTG-TC-CCTGAT-CGTGAGA-T-CT-TATACC-AG-CAAT-TTG-ACGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCTAG--GC--A-CAT-C-CC-CT-A-CCT---CGCTG----A-GGG-CCA---GCAGA-TC-G-C--CGAACA---G-TTCA--G-----A-C-A-AA-AGGTG-TTGG-G-A---CT-CC-T--C------CAA-GC-GAGCG-CTA---A-GCAGGC--AGAA--GA--ACTGAAGC--CCGCTG-------TC-CA-T-T--CCG--CAT-GGC-CTA-G--G---ATGG-AG-GAGTTTTGG-AG-G--AA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TCA--G-CGG-AA--T--TCAG--TAC-TTGG-CGGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CCGGCAA-CC-CAGCCG-T-G-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGTCATTTACA-GC-GTC-GC---T--GACCAGTCCTC--TGAG-----GACT-TCT-C-A--G-----ACC-C--TG---CTCCTC-A--ACA-TAC-TC-GG-TGGCTGG---ATAG-CCG--CTCAAGTG-GCC--CC--C--C-CC-C--CCG---CGTCT-AC-AGC-TTTTGTCGTGA-GC-GG-T-CTAG---C-AGGAGCCGC-GGTTGGA-A-GCA-T-CCGG--C-TCGGG-A-G---GGT-GTT-GGTTGATGTGCTC-GC-CGGA---TACGGAGCCGG  5883
emb|Y12083.1|HCV120 -AACCCATC-CAA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CCT--GTATG--T-CT-GCG-GATTTGG-A--G-G--TC-A-TCACCAGCACATGGG--TCCTC--G--TGG-GTG-GA-GTCC-TAGCC-GC-GCT-CG-CA-G-CCTA--CTG-CTTGTC-AG-TGGGCT---GTGT-T-GT-CAT-C-TGTGGCA---GGATA-AC-TT-TG----AC---T-GG--TA-AG-------CC--TGCTG-TTG-TC-CCTGAT-CGCGAGA-T-CT-TATACC-AG-CAAT-TTG-ACGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCTAG--GC--A-CAT-C-CC-CT-A-CCT---CGCTG----A-GGG-CCA---GCAGA-TC-G-C--CGAACA---G-TTCA--G-----A-C-A-AA-AGGTG-TTGG-G-A---CT-CC-T--C------CAA-GC-GAGCG-CTA---A-GCAGGC--AGAA--GA--ACTGAAGC--CTGCTG-------TC-CA-T-T--CCG--CGT-GGC-CTA-G--G---GTGG-AG-GATTTTTGG-AG-G--AA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TCA--G-CGG-GA--T--TCAG--TAC-TTGG-CGGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CCGGCAA-CC-CAGCTG-T-G-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGTCATTTACA-GC-GTC-GC---T--GACCAGTCCTC--TGAG-----AACT-TCT-C-A--A-----ACT-C--TG---CTCCTC-A--ACA-TAC-TT-GG-CGGTTGG---ATAG-CCG--CCCAAGTG-GCT--CC--C--C-CC-C--CCG---CGTCT-AC-AGC-TTTTGTCGTGA-GC-GG-T-CTAG---C-AGGAGCCGC-GGTTGGA-A-GCA-T-CCGG--C-TCGGG-A-G---GGT-GTT-GGTTGATGTGCTC-GC-CGGA---TACGGAGCCGG  5868
15454|dbj|D84262.2| -AACACATC-CAA-TCACA-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CCT--GCATG--T-CT-GCA-GACCTGG-A--A-G--TC-A-TCACAAGTACGTGGG--TAATC--G--TAG-GTG-GA-GTCC-TTGCC-GC-ATT-AG-CA-G-CCTA--CTG-TTTGAC-AG-TGGGCT---GTGT-T-GT-CAT-C-TGTGGCA---GGAT---C-GT--G----ACAAGC-GG--CA-AG-------CC--TGCGG-TTG-TC-CCTGAT-CGGGAGG-T-CC-TGTACC-AG-CAGT-TTG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCTAA--GC--A-CAT-C-CC-CT-A-CCT---AGTTG----A-GGG-TCA---GCAGA-TT-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-A-AA-AGGTCCTTGG-G-----CT-GC-T--C------CAG-GCCG-GCA-CCA---A-ACATGC--AGAA--GA--ACTGAAAC--CCGCTA-------TC-CA-T-T--CCA--CGT-GGC-CCA-G--G---GTGG-AG-GAGTTCTGG-AG-G--AA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TTA--G-TGG-GA--T--TCAG--TAC-CTGG-CGGG-CTTATCAA-CA--C-TA--C--CAGGTAG-TC-CGGCGG-T-G-G-C--G-T--C-GC--TA-ATGTCATTCACA-GC-GTC--C---T-TGACTAGTCCTC--TAAG-----GACC-TCC-C-A--G-----ACC-C--TG---TTGCTC-A--ACA-TAT-TG-GG-CGGCTGG---ATAG-CTT--CCCAAGTA-GCT--CC--C--C-CC-T--CCG---CGTCC-AC-AGC-TTTCGTCGTGA-GC-GG-C-TTAG---C-AGGCGCCAC-GGT-GGCCA-GCA-T-A-GGA-C-TGGGG-A-G---GGTTATT-G-TTGACATCCTT-GC-CGGG---TACGGGGCCGG  5930
19|emb|AX057086.1| TCACACATC-CCG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CCT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACATGGG--T--CTTGG-CAGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TGCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-TA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--G---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CCA---A-ACAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCACTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCAG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGC--T--G-T--CAAC------A-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CAT--CCCAAATT-GC---AC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGAGCTGC-CGTAGGC-A-GTA-T-A-GGC-T-T-AGGTA-A---GGT-GCT-AGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
gb|AF177036.1|AF177 TCACACATC-CCG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CCT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACATGGG--T--CTTGG-CAGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TGCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-TA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--G---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CCA---A-ACAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCACTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCAG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGC--T--G-T--CAAC------A-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CAT--CCCAAATT-GC---AC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGAGCTGC-CGTAGGC-A-GTA-T-A-GGC-T-T-AGGTA-A---GGT-GCT-AGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
134|emb|AX057395.1| TCACACATC-CCG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CCT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACATGGG--T--CTTGG-CAGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TGCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-TA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--G---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CCA---A-ACAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCACTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCAG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGC--T--G-T--CAAC------A-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CAT--CCCAAATT-GC---AC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGAGCTGC-CGTAGGC-A-GTA-T-A-GGC-T-T-AGGTA-A---GGT-GCT-AGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
62|emb|AX057317.1| TCACACATC-CCG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CCT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACATGGG--T--CTTGG-CAGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TGCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-TA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--G---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CCA---A-ACAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCACTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCAG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGC--T--G-T--CAAC------A-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CAT--CCCAAATT-GC---AC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGAGCTGC-CGTAGGC-A-GTA-T-A-GGC-T-T-AGGTA-A---GGT-GCT-AGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
bj|D00944.1|HPCPOLP TCACGCATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CCT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CTTAG-CTGG-G-G-GG-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TGCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-GT-TA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CCA---A-ACAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CTT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CAT--CCCAAATT-GC---GC--CT-C-CC-G--CGG---GGGCT-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
65|dbj|AB047641.1| TCACACATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CTT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CTTGG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CT-G-CGTA--TTG-CTTAGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-CA----AC---C-AG--AG-AG-------CT-GT-C-G-TTG-CA-CCAGAC-AAAGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAGTG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CC-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AA-A--TCCA-AG-G-T---CT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CCA---A-ACAAGCCCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCGCCG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAGTTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-CTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTTG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CCGCTG-T-G-G-C--C-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CAG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
893|gb|AY746460.1| TCACACATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CTT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-A--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CTTGG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CGGCTG-T-CG-CT-G-CGTA--CTG-CCTGGCAAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-CA----AT---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TCG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TCG-ATGAGATGGAGGAATG-CG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAGG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAA-AT--G-TTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-GG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TGC--A-AC--CCACCG-------TG-CA-G-G--CCT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CTGGAC-TGTCAA-CA--T-TG--C--CGGGGAA-TC-CTGCTG-T-G-G-C--C-T--CTA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACTAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GT----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-CTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GC-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTGGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-GGGG---TATGGTGCGGG  5928
gb|AF169004.1|AF169 TCACACATC-CTG-TGACG-AAG-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GTATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-TGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GGTTGCAC-RT-CA----AC---C-AG--CA-AG-------TC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TTTATG-AGGCT-T-TTG-ACGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CCT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CCA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-G--A---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAT-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CR--C-TC--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TTACCAGTCCAC--T--G-T--CGAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-C-TTRGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CG-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-C-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGATAT-CCTGGC-GGGG---TACGGTGCGGG  5925
gb|AF238484.1|AF238 TCACGCATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GTATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GGTTGCAT-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TTTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAA--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGAA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TCCA-T-A--G-CGG-CA--T--TCCA--TAC-CTCG-CAAGAC-TGTCA--CAA-C-TG--C--CAGGGAA-CC-CGGCTG-T-G-G-C--T-T--CAA---TG-ATGGCATT--CAAGT-GC--GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-CCTTGG--AGGCTGG---TTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CCG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GC-GG-C-CTGG---T-AGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-GGGG---TATGGTGCGGG  5891
gb|AF238483.1|AF238 TCACACATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAT-AT-CA----AT---C-AG--CG-AG-------CC-AT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAAG-T-CC-TTTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAA--A---G-C-G-G-CT-CT---CCT---AGAAG----A-AGG-GCA---GCGAA-TA-G-C--CGAG-AT--G-TTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AC-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTAG-CAAGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CCGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCGTT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGCCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGGAAGG-TGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---TC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-TGTGGGC-A-ATA-T-A-GGT-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-TCTGGC-AGGG---TATGGCGCGGG  5891
gb|AF238482.1|AF238 TCACACACC-CTG-TGACA-AAG-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACTAGCACGTGGG--T--TCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCTAT-CAT-CGGCC---GTTTGCAC-AT-CA----AT---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CGT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AA-CAATTCTGG--G-C-TAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CCGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCC-TC-T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CAG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCAGC-TGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGCA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5891
gb|AF238481.1|AF238 TCACACATC-CTG-TGACA-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GTTTGCAC-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-CG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGAA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----ATCCA-AG-A--TCCA-GG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----TT-CTA---A-ACAGGCACATGA--TA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTAG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TATCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-A-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGCTGG---CTAG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CAG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCAGC-TGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5891
gb|AF238485.1|AF238 TCACACATC-CTG-TGACA-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--A-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GG-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CATA--TTG-CTTGGCAAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GTTTGCAC-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TCG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TTTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAAATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAA--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TG-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-GA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--A---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAG--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TA--C--CAGGGAA-TC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCT-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--A-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-CTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTT-GTCGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGGGCTGC-TGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGCA-A---GGT-GCT-GGTGGATAT-CCTGGC-GGGG---TATGGCGCGGG  5891
gb|AF169003.1|AF169 TCACACATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGTACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GG-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-TGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-YA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-TTGA--G-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CCA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAATTTTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-CA--T--TCAG--TAC-CTCG-CGGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGCCCGT--T--G-T--CGAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CTTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5922
73|dbj|AB047645.1| TCACGCACC-CTG-TGACA-AAA-T-A-C-ATTG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGA--T--CCTTG-CCGG-G-G-GA-GTCC-TGG-CAGCTG-T-CG-CC-G-CGTA--CTG-CTTGGCAAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-TGGCC---GTTTGCAC-GT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAT-AAGGAGG-T-CC-CCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAGTG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TA-CAG----CAA-GC----CT-CCA---A-ACAGGCCCAGAA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-A--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AA-CAATTTTGG--G-C-CAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGAAA-TC-CCGCTG-T-G-G-C--C-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGCCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTT-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTT-GTCGTCA-GT-GG-T-CTGG---T-GGGGGCTGC-CATAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CTTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5922
gb|AF169005.1|AF169 TCACACATC-CTG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CTTAG-CTGG-G-G-GA-GTCC-TGG-CAGCCG-T-CG-CT-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-CGGG-T---GCGT-T--TCCAT-CAT-TGGCC---GCTTGCAC-GT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAAGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCG-T-TCG-ACGAGATGGAAGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGAA-TA-G-C--TGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--TA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-G-G--CCT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-TGG-CA--T--CCAA--TAT-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CGAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-A-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CG-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGATAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
71|dbj|AB047644.1| TTACACATC-CTG-TGACA-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTGG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-GTTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GGTTGCAC-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TTG-CT-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAAGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAGG----A-GGG-GCA---GCGGA-TG-G-C--CGAG-AT--G-TTGA--A-----GTCTA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CTGCTG-------TG-CA-G-G--CCT--CGT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAGTTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCT--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CG-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCG-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CTTGGC-AGGG---TATGGTACGGG  5925
63|dbj|AB047640.1| TTACACACC-CCG-TGACA-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTCG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTGG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TAG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTAGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-TGGCC---GTTTACAC-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TCG-CT-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCCAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CCT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TG-CA-A-G--CTT--CGT-GGC-CCA-A--G---ATGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TAA--G-CGG-CA--T--TCAG--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GC-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACCATC---CTTCTT-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGC-TTT-GTTGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGAGCTGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-T-GGGTA-A---AGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
gb|AF169002.1|AF169 TCACACATC-CTG-TGACG-AAG-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GTATG----CAAGCT-GATCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-G-G-GA-GTCC-TGG-CAGCCG-T-CG-CM-G-CGTA--TTGTCTC-GCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAC-AAGGAAG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-AYGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--TGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AA-A--TTCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAAGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTG-------TR-CA-A-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CGGGAC-TGTCAA-CG--C-TG--C--CAGGAAA-CC-CCGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGCCCGT--T--G-T--CAAC------T-A--GC----ACCACTATC---CTCCTT-A--ACA-T-C-CTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCG-T-A-GGC-T-T-GGGCA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGCGCGGG  5925
67|dbj|AB047642.1| TCACACATC-CTG-TGACA-AAG-T-A-C-GTTG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTCG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTGG-CCGG-A-G-GA-GTCT-TGG-CGGCCG-T-CG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GTTTGCAT-AT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CT-GT-C-G-TCG-CA-CCGGAC-AGGGAGG-T-CC-TCTATG-AGGCT-T-TTG-ACGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAGG----A-GGG-GCA---GCGCA-TA-G-C--TGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-GC-TG-CAG----CAA-GC----CT-CTA---A-ACAGGCCCAAGA--CA-TAC--A-AC--CCGCCG-------TA-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---ATGG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTCG-CAGGAC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CCGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCA--C-TCACCAGTCCGT--T--A-T--CAAC------C-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---TTGG-CGT--CCCAAATT-GC---GC--CG-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACTGGT-TTC-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-AGGGGCTGC-CGTGGGC-A-GCG-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5925
69|dbj|AB047643.1| TCACACATC-CTG-TGACA-AAA-T-A-C-ATAG---C-CA-CTT--GCATG----CAAGCC-GACCTCG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CTTGG-CTGG-G-G-GA-GTCT-TGG-CAGCCG-T-TG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGGCGAC-CGGG-T---GTGT-C--TCCAT-TAT-CGGCC---GGCTGCAC-GT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------CC-GT-C-G-TTG-CA-CCGGAC-AAGGAGG-T-CC-TTTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGGATG-TG-C-CTCTAG--A---G-C-G-G-CT-CT---CAT---TGAGG----A-GGG-GCA---ACGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-AT-TG-CAG----CAA-GC----CA-CTA---A-ACAGACCCAGGA--CA-TAC--A-GC--CCGCCG-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--G---GTGG-AG-CAGTTCTGG--G-C-CAA-AC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAC-CTTG-CAGGGC-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGTAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCT-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CAAC------C-A--GC----ACCACTATC---CTTCTC-A--ACA-T-T-TTGGG-AGGCTGG---CTGG-CGT--CCCAAATC-GC---GC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTC-GCTGTCA-GT-GG-C-TTAG---T-GGGGGCTGC-CGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGG---TATGGTGCGGG  5922
61|dbj|AB047639.1| TCACACACC-CTG-GGACG-AAG-T-A-C-ATCG---C-CA-CAT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-G--TC-A-TGACCAGCACGTGGG--T--CCTAG-CTGG-A-G-GA-GTCC-TGG-CAGCCG-T-CG-CC-G-CATA--TTG-CCTGGCGAC-TGGA-T---GCGT-T--TCCAT-CAT-CGGCC---GCTTGCAC-GT-CA----AC---C-AG--CG-AG-------TC-GT-C-G-TTG-CG-CCGGAT-AAGGAGG-T-CC-TGTATG-AGGCT-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-CG-C-CTCTAG--G---G-C-G-G-CT-CT---CAT---CGAAG----A-GGG-GCA---GCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-TTGA--A-----GTCCA-AG-A--TCCA-AG-G-C---TT-GC-TG-CAG----CAG-GC----CT-CTA---A-GCAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-AC--CCGCTA-------TG-CA-G-G--CTT--CAT-GGC-CCA-A--A---GTGG-AA-CAATTTTGG--G-C-CAG-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-CA--T--CCAA--TAC-CTCG-CAGGAT-TGTCAA-CA--C-TG--C--CAGGGAA-CC-CCGCGG-T-G-G-C--T-T--CCA---TG-ATGGCATT--CA-GT-GCC-GCC--C-TCACCAGTCCGT--T--G-T--CGAC------C-A--GT----ACCACCATC---CTTCTC-A--ACA-T-C-ATGGG-AGGCTGG---TTAG-CGT--CCCAGATC-GC---AC--CA-C-CC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTT-GTCGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCTGC-CGTGGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GGT-GCT-GGTGGACAT-CCTGGC-AGGA---TATGGTGCGGG  5925
08|dbj|AB031663.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CGT--GCATG----CAAGCT-GACCTTG-A--G-A--TC-A-TGACGAGCACATGGG--T--GCTTG-CTGG-G-G-GA-GTGT-TAG-CAGCCA-T-CG-CC-G-CCTA--TTG-CTTGGCGAC-TGGC-T---GTGT-G-GT-C-TGCAT-CGGTC---GTGTGAAC-AT-CA----AT---C-AA---A-AG------ACC-AT---AGTCG-CC-CCTGAT-AAGGAAG-T-CC-TGTACG-AGGCG-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-CG-C-TTCCAG--G---G-CTC---TC-CT-A-C-T---TGAGG----A-GGG-GCA---ACGAA-TA-G-C--GGAA-AT--G-CTGA--A-----GTCCA-AA-A--TCCA-AG-G-C---TT-GC-TA-CAA----CAA-GC----CA-CGA---A-GCAGGCCCAAGA--CATT-C--A-GC--CCGCTG-------TT-CA-G-G--CTA--CTT-GGC-CCA-A--A---CTGG-AA-CAATTCTGG--G-C-CAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-TGG-TA--T--CCAG--TAT--TTGGCAGGAC-TTTCCA-CG--C-TA--C--CTGGGAA-TC-CTGCCG-T-G-G-C----TG-CAA---TG-ATGGCGTT--CA-GC-GCC-GCA--C-TCACTAGCCCGC--T--G-C--CCAC------C-A--GT----ACTACCATC---CTCCTA-A--ACA-T-C-ATGGG-GGGTTGG---CTAG-CTT--CCCAGATC-GC---TC--C--CGCC-G--CGG---GGGCC-ACCGGC-TTT-GTCGTTA-GC-GG-C-TTAG---T-AGGGGCTGC-CGTGGGC-A-GTA-T-A-GGT-C-T-GGGTA-A---AAT-ATT-GGTGGACGT-CTTGGC-AGGC---TATGGTGCTGG  5926
3141|dbj|D50409.1| TCACCCACC-CCG-TAACC-AAG-T-A-C-ATCG---C-CA-CGT--GCATG----CAAGCC-GACCTTG-A--G-A--TC-A-TGACAAGCACGTGGG--T--CCTTG-CGGG-G-G-GG-GTCT-TGG-CCGCTG-T-AG-CT-G-CTTA--TTG-CCTAGCTAC-TGGG-T---GTGT-AAG--CAT-CAT-CGGCC---GCATCCAT-GT-CA----AC---C-AG---A-AG------ACG-AT-C-A-TCG-CT-CCTGAT-AAGGAGG-T-CC-TTTATG-AGGCA-T-TTG-ATGAGATGGAGGAATG-TG-C-CTCTAG--G---A-C-C-G-CC-CT---CAT---CGAGG----A-GGG-GCA---TCGGA-TA-G-C--CGAG-AT--G-CTAA--A-----ATCCA-AA-A--TACA-GG-G-C---CT-AA-TG-CAA----CAA-GC----CT-CCA---A-GCAGGCACAGGG---AGTAC--A-AC--CTGCCG-------TG-CA-A-G--CAA--CAT-GGC-CCA-A--G---CTAG-AG-CAATTCTGG--G-C-CAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-CA--T--CCAG--TAC-CTTG-CGGGGC-TGTCCA-CG--T-TA--C--C-GGGAAACC-CCGCCG-T-A-G-C--C-T--CAA---TG-ATGTCCTT--CA-GT-GCT-GCT--C-TCACCAGCCCAC--T----CT-CCAC------C-A--GC----ACTACCATC---CTCCTT-A--ACA-T-C-ATGGG-GGGGTGG---CTCG-CTT--CCCAAATT-GC---TC--C--C-CCTG--CAG---GGGCC-ACTGGC-TTC-GTCGTCA-GT-GG-T-CTAG---T-AGGGGCCGC-TGTGGGT-A-GCA-T-A-GGC-C-TAGGG-A-A---GAT-ACT-GGTGGATGT-ATTGGCCGGG----TATGGCGCGGG  5925
gb|AF238486.1|AF238 TGACGCACC-CCG-TGACG-AAA-T-A-T-ATCG---C-CA-CGT--GCATG----CAGGCT-GACCTCG-A--G-A--TC-A-TGACGAGCTCATGGG--T--TCTGG-CAGG-G-G-GG-GTGC-TAG-CCGCCG-T-GG-CA-G-CTTA--CTG-CCTGGCGAC-CGGC-T---GCAT-T--TCCAT-CAT-TGGCC---GCTTACAC-CT-GA----AT---G-AT--CA-GG-------TA-GT-T-G-TGG-CC-CCTGAC-AAGGAAA-T-CT-TATATG-AGGCC-T-TTG-ATGAGATGGAAGAATG-CG-C-CTCCAA--A---G-C-C-G-CC-CT---CAT---CGAGG----A-AGG-GCA---GCGGA-TG-G-C--GGAG-AT--G-CTCA--A-----GTCTA-AA-A--TACA-AG-G-C---CT-CC-TA-CAA----CAG-GC----CA-C-A---AGACAAGCCCAAGA--CA-TAC--A-CC--CAGCTA-------TA-CA-G-T--CAT--CAT-GGC-CCA-A--G---CTTG-AA-CAATTTTGG--G-C-CAA-AC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-TA--T--TCAG--TAC-CTGG-CGGGAC-TCTCCA-CC--C-TA--C--CGGGAAA-TC-CCGCAG-T-G-G-C--A-T--CAA---TG-ATGGCTTT--CA-GC-GCC-GCA--T-TGACTAGCCCAT--T--A-C--CCAC------C-A--GC----ACCACCATC---CT-CTTGA--ACA-T-C-ATGGG-GGGATGG---TTGG-CCT--CCCAGATT-GC---CC--C--C-CCCG--CTG---GAGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTGG---T-GGGGGCGGC-CGTCGGA-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GAT-ACT-GGTGGACGT-TTTGGC-TGGG---TACGGTGCAGG  5889
dbj|D10988.1|HPCJ8G TGACGCACC-CCG-TGACG-AAA-T-A-C-ATCG---C-CA-CGT--GCATG----CAAGCT-GACCTCG-A--G-A--TC-A-TGACAAGCTCATGGG--T--CCTGG-CGGG-G-G-GG-GTGC-TAG-CCGCCG-T-GG-CA-G-CTTA--CTG-CCTGGCGAC-TGGC-T---GCAT-T--TCCAT-CAT-TGGCC---GCCTACAC-CT-GA----AT---G-AT--CG-GG-------TG-GT-T-G-TGG-CC-CCCGAC-AAGGAAA-T-CT-TATATG-AGGCC-T-TTG-ATGAGATGGAAGAATG-CG-C-CTCCAA--A---G-C-C-G-CC-CT---CAT---TGAGG----A-AGG-GCA---GCGGA-TG-G-C--GGAG-AT--G-CTCA--A-----ATCTA-AG-A--TACA-AG-G-C---CT-CC-TA-CAA----CAG-GC----CA-C-A---AGGCAAGCTCAAGA--CA-TAC--A-GC--CAGCTA-------TA-CA-G-T--CAT--CAT-GGC-CCA-A--G---CTTG-AA-CAATTTTGG--G-C-CAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-TA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGGAC-TCTCCA-CC--C-TA--C--CGGGAAA-TC-CTGCAG-T-G-G-C--A-T--CAA---TG-ATGGCTTT--TA-GC-GCC-GCG--C-TGACTAGCCCAC--T--A-C--CCAC------C-A--GC----ACCACCATC---CT-CTTGA--ACA-T-C-ATGGG-AGGATGG---TTGG-CCT--CTCAGATT-GC---CC--C--C-CCTG--CCG---GAGCC-ACTGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-T-CTAG---T-GGGGGCGGC-CGTCGGA-A-GCA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GAT-ACT-GGTGGACGT-TTTGGC-CGGG---TACGGCGCAGG  5926
41|dbj|AB030907.1| TGACCCATC-CCG-TGACG-AAA-T-A-T-ATCG---C-CA-CGT--GCATG----CAAGCC-GACCTCG-A--G-G--TC-A-TGACAAGCACATGGG--T--CCTGG-CTGG-G-G-GG-GTGC-TAG-CCGCCG-T-GG-CA-G-CTTA--CTG-CCTGGCGAC-CGGC-T---GCAT-C--TCCAT-CAT-TGGCC---GCATACAC-CT-GA----AT---G-AT--CA-GG-------TG-GT-T-G-TGG-CC-CCTGAC-AAGGAAA-T-CT-TATATG-AGGCC-T-TTG-ATGAGATGGAAGAATG-CG-C-CTCCAA--A---G-C-C-G-CC-CT---CAT---TGAGG----A-AGG-GCA---GCGGA-TG-G-C--GGAG-AT--G-CTTA--A-----ATCTA-AG-A--TACT-AG-G-C---CT-CC-TA-CAA----CAG-GC----CA-C-A---AAACAGGCCCAGGA--CA-TAC--A-GC--CAGCCA-------TG-CA-G-T--CAT--CAT-GGC-CCA-A--G---ATCG-AA-CAATTTTGG--G-C-CAG-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-CA--T--ACAG--TAC-CTGG-CGGGAC-TCTCCA-CC--T-TA--C--CGGGAAA-TC-CCGCAG-T-G-G-C--A-T--CAA---TG-ATGGCTTT--CA-GC-GCC-GCA--T-TAACTAGTCCAC--T--G-C--CCAC------C-A--GC----ACCACCATC---CT-CTTGA--ACA-T-C-ATGGG-GGGGTGG---TTGG-CCT--CCCAGATT-GC---CC--C--C-CCTG--CCG---GAGCC-ACCGGC-TTC-GTTGTCA-GT-GG-C-CTAG---T-GGGGGCAGC-AGTCGGA-A-GTA-T-A-GGC-C-T-GGGTA-A---GAT-ATT-GGTGGACGT-CCTAGC-CGGG---TACGGTGCAGG  5926
emb|Y11604.1|HCV4AP TCACCCATC-CCA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CA-GCT-GATCTCG-A--G-G--T--AGTGACAAGTACGTGGG--T--CTTGG--TGG-GCG-GC-GTCC-TGG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CTTA--CTGTCTT-TC-AG-TGGG-CA--GCGT-A-GT-GAT-TGT-TGGGA---GAGT---C-GT-CCT---GT---C-GGGCCA-A--------CC--TGCTG-TCA-TT-CCTGAT-CGCGAAG-T-GC-TCTACC-AA-CAGT-TCG-ACGAAATGGAGGA--G-TG-T--TCCAA--AC--A-CCT-C-CCACT-A--GT---CGA-GC---ACGGG-TTA----CA-ACTG-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-A-GA-AGGCCTT-AG-G-T---CT-CC-TA--AA-TTTC---GC----TGGC-A---A-GCAAGCCCAAGAGGCA--AC--A--C--CAG-TG-----A-TC-CA-G-T--CTA-ACTT-CGC-T-A-A--A---CTTG-AG-CAGTTTTGG--G-C--GA-ACGA-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-CA--T--TCAA--TAT-CTCG-CTGGAC-TGTCTA-CT--T-TG--C--CAGGCAA-TC-CTGCCA-T-T-G-C--T-T--CCC---TC-ATGTCCTT--TA-CT-GCT-GC---CGTTACAAGCCCTC--T--GAC--C-ACC-----C-A--AC-A-AACC-C--TC---CTTTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-CCT--CACAGATTCGC---GA--C--T-CC-GA-T-G---CTTCT-ACC-GCATTC-GTCGTGA-GC-GG-C-TTGG---C-GGGGGCGGC-AGTTGGC-A-GTG-T-G-GGC-C-T-TGGCA-A---AAT--TTTGGTGGACAT-TCT-GCCCGGT---TACGGCGCCGG  5852
15455|dbj|D84263.2| CA-CTCATC-CAA-TCACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CCT--GCATG--G-CA-GCT-GACCTGG-A--G-G--TG-A-TCACCAGCACGTGGG--T--GCTTG-CCGG-G-G-GG-ATTG-TCG-CGGCA--TTGG-CA-G-CCTA--TTG-TCTGAC-AG-TGGG-C--AGTGT-C-GT-GAT-C-TGCGGCA---GAAT---A-GT-CAC---GT---C-AG---GGAA------GCC--TGT-G-CCG-CTACCTGAT-AGAGAAG-T-TC-TCTACC-GG-CAAT-TCG-ACGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCACG--GC--A-CAT-C-CC-CT-A-CCT---CGCCG----A-GGG-TCA---ACAGA-TT-G-C--CGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAAGAT-C-CT-TG-GAC----T-GT-TG-CAG--AAC-A--C----TG-CCA---A-GCAAGCAGAGGA--CC-TGA--A-GC--CAGCGG-------TT-CA-G-T--CCG--CAT-GGC-CTA-A--G---CTGG-AA-CAGTTCTG---G-CAGAA-AC-A-TT--T---GTGGAATT-TT-G-TCA--G-CGG-GG--T--GCAG--TAC-CTAG-CCGG-CTTGTCCA-CC--T-TG--C--CAGGTAA-TC-CCGCTG-T-G-G-C--C-TCCC-----TA-ATGTCCTT--CT-CC-GCC-GCC--C-TGACTAGCCCGC--T----TT-CTAC--GT--C-AACG-----ACC-C--TC---CTGCTC-A--ACA-T-C-TTGGG-CGGGTGG---GTGG-CAT--CCCAGCT--A----GCACCA-C-CC-A--CGG---CATCC-AC-GGCATTC-GTTGTCA-GT-GGGC-TT-G---C-CGGAGCTGC-GGTGGGC-A-GCA-T-T-GGG-C-T-GGGTA-A---GGTCATC-A-TTGACAT-TTTAGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5905
dbj|D63822.1|HPCJK0 CAACCCATC-CTG-TTACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CCT--GCATG--T-CT-GCC-GATCTGG-A--G-G--TC-A-TCACCAGCACCTGGG--T--GGTAG-CCGG-T-G-GC-ATCC-TCG-CTGCAA-T-AG-CT-G-CTTA--CTG-TTTAAC-AG-TGGG-T--AGCGT-T-GT-CAT-C-TGCGGGA---GGAT---C-AC-CAC---GT---CTAG---C-AG------GCC--TGCAG-TCA--TACCTGAC-AGGGAGG-T-GA-TGTATC-AG-CAGTAT-G-ACGAGATGGAAGA--A-TG-C--TCTCG--GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CCT---GGTTG----AAGGA--CA---GCA-A-TTAG-C--TGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-A-AA-ATGTGCT-CG-G-C---TT-GA-TC-CAG--GTC-A--CGA--CG---A---A-GCAGGCGGAAGAA-CT-TAA--A--C--CAGCCG-------TC-CA-C-T--CTG--CTT-GGC-CTA-A--G---CTCG-AA-CAGTTTTG---G-TATAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TAA--G-TGG-TA--T--ACAA--TAT-CTGG-CCGG-CTTGTCCA-CT--T-TG--C--CTGGTAA-CC-CTGCTG-TCG---CAGC-T--C-----TG-ATGTCATT--CT-CA-GCC-TCC--T-TAACCAGCCCAC--T----GA-CAACA-GCG-C-A--A-----ACC-C--TC---CTCCTC-A--ACG-T-G-TTGGG-GGGGTGG---GTAG-CAT--CTCAACT--G----GC--CA-C-TC----CGGTCCCAGCT-AC-AGCTTTT-GTGGTTA-GC-GG-C-TTAG---C-CGGCGCTGC-TATTGGT-A-GCA-T-A-GGA-C-T-GGGTA-A---GGTCATT-G-TGGACAT-CCTGGC-TGGA---TATGGCGCTGG  5923
gb|AF064490.1|AF064 TGACGCACC-CCA-TCACC-AAG-T-A-C-ATTA---T-GG-CTT--GCATG--T-CC-GCG-GACTTGG-A--G-G--TC-A-TTACCAGCACGTGGG--T--TCTGG-TGGG-G-G-GT-GTCG-TGG-CGGCC--TTAG-CG-G-CCTA--CTG-CTTGAC-GG-TGGG-CTCGGTG----GC-CAT-AGT-CGGYA---GAAT---C-AT-C-CT--AT---CTGG---G-AG------ACC--TGCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAGG-T-GT-TGTACC-AA-CAAT-TTG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-T--TC--G--GC--CTCGT-TGCC-CT-A-CAT---GGACG----A-GG---CACGTGCT-A-TT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-G-AGAA-A-GTGCT-TG-G-C---CTCAT-TGGCA-----C-G-GC----CG-GTC---A-GAAAGCTGA-GA--CTCTGA--A-AC--CGGCAG-------CCAC--G-T--CCA--TGT-GGAAC-A-GG-G---CT-G-AG-CAGTTCTGG--G-CA-AA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TCA--G-TGG-GA--T--CCAA--TAC-TTGG-CCGGTCTT-TCAA-CC--T-TG--C--CGGGCAA-TC-CTGCCG-T-G-G-CCACTT--------TG-ATGTCTTT--CA-CC-GCC-GCG--G-TAACCTCCCCCC--T----TA-CAAC--TCAAC-A--G-----ACC-C--TC---CTCTTT-A--ATA-T-T-CTAGG-AGGGTGG---GTGG-CCT--CGCAGATC-GC---GC--CA-C-CC-A--CGG--CC-GCC-AC-TGCGTTC-GTCGTTA-GT-GGGA-T-GG---C-CGGGGCCGC-GGTCGGC-A-GCA-T-C-GGG-C-T-GGGTA-G---GGTCCTC-A-TTGACAT-CTTGGC-TGGA---TATGGGGCAGG  5822
emb|Y13184.1|HCV148 TGACACACC-CCA-TCACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CC-GCA-GACTTGG-A--G-G--TC-A-TTACCAGCACTTGGG--T--CTTGG-TAGG-G-G-GT-GTTG-TGG-CGGCC--TTAG-CG-G-CCTA--CTG-CTTGAC-GG-TGGG-CTCGGTG----GC-CAT-AGT-CGGTA---GAAT---C-AT-C-CT--AT---CTGG---G-AG------ACC--TGCGA-TCA-CC-CCTGAC-AGGGAGG-T-AC-TATACC-AG-CAAT-TTG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--TC--A--GC--CTCCT-TGCC-CT-A-TGT---GGACG----A-GG---CACGTGCC-A-TC-G-C--CGGGCA---A-TTTA--A-----G-G-AGAA-A-GTGCT-TG-G-C---CTCAT-TGGCA-----C-G-GC----TG-GCC---A-GAAAGCTGA-AA--CTCTGA--A-AC--CGGCAG-------CTAC--G-T--CCA--TGT-GGAGC-A-AG-G---CC-G-AG-CAGTTCTGG--G-CA-AA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TT-G-TCA--G-TGG-GA--T--CCAA--TACCTTG--CTGGCCTT-TCGA-CC--T-TG--C--CGGGTAA-TC-CCGCCG-T-G-G-CCACGT--------TG-ATGTCTTT--CA-CC-GCC-GCG--G-TGACCTCCCCTC--T----TA-CAAC--ACATC-A--G-----ACC-C--TC---CTTTTT-A--ATA-T-T-CTAGG-AGGGTGG---GTGG-CCT--CACAGATC-GC---GC--CA-C-CC-A--CGG--CC-GCC-AC-CGCGTTC-GTCGTTA-GT-GGAA-T-GG---C-CGGGGCCGC-AGTCGGT-A-ACA-T-C-GGG-C-T-GGGTA-G---GGTCCTT-A-TTGACAT-CCTAGC-TGGG---TATGGAACAGG  5855
9761|dbj|D89872.1| TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-GTCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CCGG-TA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGTCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AATACC-C--TC---CTATTC-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGT--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5573
dbj|D16435.1|HPCT2 TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-GTCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CCGG-TA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGTCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AATACC-C--TC---CTATTC-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGT--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  3405
6516|dbj|E08399.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5902
1981|dbj|E03766.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5573
6258|dbj|E09631.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5902
dbj|D90208.1|HPCJCG TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5902
6577|dbj|E08461.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5902
dbj|D11355.1|HPCJTB TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CCGG-TA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGTCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AATACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5914
dbj|D11168.1|HPCJTA TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CCGG-TA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGTCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AATACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5914
bj|D63857.1|HPVHCVN TCACGCACC-CCA-TAACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CCT---CT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-ATC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCA-TG-----G-TG-GA-G-T--CTA-A-AT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGAC-TTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGA-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5821
b|U01214.1|HCU01214 TCACACACC-CCA-TAACC-AAACT---C-ATCA---T-GG-CATC-G-ATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---AT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAGG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----GC--A-CCT-C-CC-GT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-G--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-TGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGC-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-GC--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---CATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-G-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CAGT-G---C-TGGCGCGGC-CATTGGC-ACG-A-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTAGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5915
64|dbj|AB049099.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTTC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGTCC--CCG-TG-----G-TA-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AAAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CCTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TA-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TT-A-C--T-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGTTGG---GTGG-C-TG-CTCAACTT-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-G---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5917
dbj|D14484.1|HPCJRN TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCCG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCT-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AT-G-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-A--CTA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CATCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTT-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCTGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--AGGC--TATGGAGCAGG  5914
gb|AF054255.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054247.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
31|emb|CQ819761.1| TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF054258.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054251.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5758
gb|AF054257.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054252.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCCGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054248.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCCGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-G-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF054254.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5760
gb|AF054249.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5915
bj|D10750.1|HPCJ491 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF054259.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TATACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054253.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TATACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATTACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054256.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5759
gb|AF054250.1|AF054 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTRG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTY-T-GG-CC-G-CATA--YTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTYA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CYG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTYG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-RA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--MACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5904
bj|D13558.1|HPCJ483 TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCG-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF207758.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGGT---C-AT-CTT---AT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCCG-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--G-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-CG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AAGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTTTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF207765.1|AF207 TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGTACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------ACC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AAAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-TTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTTGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--AGGA--TATGGGGCGGG  5902
gb|AF207762.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGTACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTATC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTCGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTCGGT-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--AGGA--TATGGGGCGGG  5902
110|gb|AY045702.1| TCACACACC-CCA-TGACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TA-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-T-C--C-AC---C--C-A--G--AATACC-C--TA---TTATTT-A--ACA-T-C-TGGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-TATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTCGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGA--TATGGGGCAGG  5916
gb|AF165062.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-C-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCA-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TTACTAGCACCTGGG--T--GTTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGCT---C-AT-CCT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGTTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-TTTCTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-TC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF165061.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-C-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCA-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TTACTAGCACCTGGG--T--GTTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGCT---C-AT-CCT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-TGTTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-TTTTTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-TC-CTGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-A---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGGGCGGG  5902
gb|AF165058.1|AF165 TTACACACC-CCG-TGACC-AAA-C-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CCT---GT---CCGG---G-AG------ACC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC-----A--GGCCCTCG-AAAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-AC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATC-A---C-CGGTGCGGC-TATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GATTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGA--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165057.1|AF165 TCACACACC-CCG-TGACC-AAA-C-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CCT---GT---CCGG---G-AG------ACC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC-----A--GGCCCTTG-AAAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTA-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-AC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATC-A---C-CGGTGCGGC-TATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GATTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165050.1|AF165 TCACACACC-CCG-TGACC-AAA---TAC-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--A-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTTC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGAGAAA-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--G-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--GGCC-TTG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CGGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-TTGGG-A-A---GGT-GATCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGAGCGGG  5902
gb|AF165049.1|AF165 TCACACACC-CCG-TAACC-AAA---TAC-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--A-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTTC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGAGAAA-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--G-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--GGCC-TTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CCTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CGGCC-TC---TATCACCAGTCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-T-TTGGG-A-A---GGT-GATCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGAGCGGG  5902
gb|AF207759.1|AF207 TCACACACC-CCG-TGACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-AG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------ACC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAT-AGAGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-TTC-----AC--A-TCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CTA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AAAC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCTA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TA-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACT-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---T-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCG-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF207770.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCAC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CTTAACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ACGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--A-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-T-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF207752.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------ACC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGAGAAG-T-TC-TCTACC-GGC-AGT-TTG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CT-CCA---A-GCAAGCGGAAG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AACACC-C--TC---CTATTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF165052.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CGGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TT---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GTA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF165051.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CGGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TT---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
43|dbj|AB080299.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-A-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-C--G-CTCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CGTT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
4375|dbj|D85516.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACTTGGG--T--GTTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAGG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CGA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----A-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTGG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTCG-C-TG-CTCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---T-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
66|dbj|AB049100.1| TGACGCACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AT-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TA-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CC--T-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--T-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-AGCTTTT-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5883
gb|AF165060.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--ACTACC-C--TT---ATGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGT--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF165059.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--ACTACC-C--TT---ATGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF207767.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GTATG--G-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-ATC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TA-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-CG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---GC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF207763.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CA-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------ACC-G-GCTG-TCA-TC-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-TAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---AGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
60|dbj|AB049097.1| TCACTCACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TCA-TC-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-GT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCA-TA-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--A-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5883
gb|AF207756.1|AF207 TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCACT-GG-GA----TT-AC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCATTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--AGGC--TATGGTGCAGG  5902
gb|AF207772.1|AF207 TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GTTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-T-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-CGGGAAG-T-TC-TCTATC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---GT-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCTGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TA--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---T-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCG-T-G-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5902
gb|AF207769.1|AF207 TTACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-A--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTA-CAGGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----GC--A-CCT-C-CC-GT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-AC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--GGC-TGCTC--CCG-TA-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AAAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CGTCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCCGC-CGTTGGT-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TACGGGGCGGG  5902
48|dbj|AB049091.1| TCACACACC-CTG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGTACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5832
42|dbj|AB049088.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTTC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-TCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---C-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-AG-CCCARCTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF207753.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTTC-TTG-CAGCAC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCA-TTA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-ACT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGGC-CTTCTGG--G-G-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-TATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF207754.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CCT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCTGAT-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-CG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCAGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGA--TATGGGGCGGG  5902
52|dbj|AB049093.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TT-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-ATC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TR-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTAG-AGAC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  5883
dbj|D10934.1|HPCRNA TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ACGAAATGGAAGAGTG-CGGT--TC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-TAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AT-A-GC----CA-CAA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TA-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-GC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---T--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGA-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
5714|dbj|E07579.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-GG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-TAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCG-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAATG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GG-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CTTTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CGGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-TATC-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5877
gb|S62220.1|S62220 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-GG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-TAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCG-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAATG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GG-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CTTTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CGGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-TATC-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5913
856|gb|AF139594.2| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-TAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCG-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAATG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CTTTGG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CGGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--AACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-TATC-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5917
62|dbj|AB049098.1| TCACACATC-CCA-TAACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GTTA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-TAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TA-A-C--C-AC---C--C-A--A--AATACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-CG-CTCAACTC-GC---TC--CC-C-CAAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-CATC-G---T-CGGTGCCGC-TGTTGGC-A-GCG-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATGT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5883
gb|AF207774.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TTG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TA-CAA---GT-G-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CTA-A-GT-GGC---G-A--A-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CGGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-TATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5902
6657|dbj|E10035.1| TCACCCACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCA-TTG-TT-CCCGAC-AGGGA-GCT-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-AC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-ATTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5905
gb|M58335.1|HPCHUMR TCACCCACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCA-TTG-TT-CCCGAC-AGGGA-GCT-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-AC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-ATTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5905
b|L02836.1|HPCCGENO TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---T-GT-CTT---GT---CCGG---A-AG------TCC-G-GCTA-TTG-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-AAG-ACT-TCG-ACGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTCG-AGAC-ATTTTGG--G-A-AAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-G-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--T-AC---C--C-A--A--CACACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-TGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-GGCCTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGGGCGGG  5903
204|gb|AY460204.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GACTTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AA-CTT---GT---CCGG---G-AG------ACC-A-GCCG-TCA-TC-CCCGAT-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-TAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCAC--CCG-TA-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCTTT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TT-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTT-A--ATA-T-C-CTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GCG--CC--CC-C-CCAGAAC-G---CCGCC-TC-GGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCAGC-TGTCGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5917
b|U16362.1|HCU16362 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CCT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTA-TCA-TC-CCCGAT-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ACGAGATGGAGGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CTT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-TGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-ACG----A-T--C-AC--CG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--G--CATACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCCGC-TGTTGGC-ACG-A-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5915
633|gb|AY587844.1| TCACACACC-CCG-TGACT-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-TCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-TTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-TCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AAAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CT-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-CTAG-CGGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCTTT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGTTGG---GTGG-C-CG-CTCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGC--GCTGG-CATT-G---C-CGGTGCAGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTCGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5862
gb|AF207766.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----TT-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CAA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGGTGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTT-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF208024.1|AF208 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GTG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTATC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-ATC-----GC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---T--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TA--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCCGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5896
dbj|D50480.1|HPCK1R TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GTG-GC-GTCC-TGG-CAGCTC-T-GA-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TC-CCCGAC-AGGGAGG-C-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CAA---A-CCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--A-G---CCGTT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5902
dbj|D50483.1|HPCK1S TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GTG-GC-GTCC-TGG-CAGCTC-T-GA-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACGA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TC-CCCGAC-AGGGAGG-C-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-CCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--A-G---CCGTT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5902
68|dbj|AB049101.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-T-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACTTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGTACCTGGG--T--ACTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCTGAC-AGAGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-TCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----TA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCAC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTGG-AAGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CGGCT-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--T-AC---C--C-A--A--AGCACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGTGCGGC-CGTCGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTAGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5883
42|dbj|AB154206.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TG-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGA---A-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCGG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-TATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--AGGT--TATGGAGCGGG  5902
40|dbj|AB154205.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGA---G-G--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--AGGT--TATGGAGCGGG  5902
10|dbj|AB154190.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTG-TCC-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-CCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGT--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
08|dbj|AB154189.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTG-TTC-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
186|dbj|AB154178.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACCAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-TTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTA-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TCCA-CCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-ATTAGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
184|dbj|AB154177.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACCAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-TTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTA-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TCCA-CCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
30|dbj|AB154200.1| TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGGT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTA-TTC-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
28|dbj|AB154199.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTC-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
190|dbj|AB154180.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-TCTAACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCTGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--TGGT--TATGGAGCGGG  5902
188|dbj|AB154179.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCTGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--TGGT--TATGGAGCGGG  5902
194|dbj|AB154182.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TT-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGT--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGT-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-G---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
192|dbj|AB154181.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTGG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGT--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-GACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGT-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-G---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
02|dbj|AB154186.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---C-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
00|dbj|AB154185.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---C-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
14|dbj|AB154192.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAG--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAAG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAGCTC-GC---CC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GTTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
12|dbj|AB154191.1| TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAG--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAAG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TTA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCTA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
38|dbj|AB154204.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-C-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CTA-A-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-CC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
36|dbj|AB154203.1| TCACACATC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACTAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-C-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CTA-A-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-CC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
198|dbj|AB154184.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C----A--ACCA-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGGGCGGG  5902
196|dbj|AB154183.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C----A--ACCA-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TTTGGC--GGGT--TATGGGGCGGG  5902
34|dbj|AB154202.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TCG-TG-CCCGAC-AGGGAAG-C-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCTAC-CC-T--A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GTTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGGGCGGG  5902
32|dbj|AB154201.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TCG-TG-CCCGAC-AGGGAAG-C-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCTAC-CC-T--A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GTTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGGGCGGG  5902
06|dbj|AB154188.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGGT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-TAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---G-TTTA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACT-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTG-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--AGGT--TATGGAGCGGG  5902
04|dbj|AB154187.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---C-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGGT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTG-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--AGGT--TATGGAGCGGG  5902
22|dbj|AB154196.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TG-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGC-AAT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-CCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAAG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CTCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCCA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TT-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCGG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
20|dbj|AB154195.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TG-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-CCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAAG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CTCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCCA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TT-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCGG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
26|dbj|AB154198.1| TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCTA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CTGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CTCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTT-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGA-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
24|dbj|AB154197.1| TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GT-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CTA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCTA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CTGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-T-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTT-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
18|dbj|AB154194.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----CT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CGGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
16|dbj|AB154193.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-CCACGAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTG-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGC-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TA-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ATA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GTA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
gb|AF207761.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GA-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CT--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GC-AGTTA-TT-CCCGAC-AGGGATG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ACGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-TTTGTCCA-CC--C-TA--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-ACTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5902
dbj|D50481.1|HPCK1R TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TTACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GC-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-A-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-CCT-C-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--CGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ATA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--A-G---CTGCC-TC-GGCCTTC-GTAGGC--GCTGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
dbj|D50485.1|HPCK1S TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GTG-GC-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-CCT-C-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-AC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--A-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTAGGC--GCTGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF207760.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GTG-GC-GTCC-TCG-CAGCTT-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTA-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGAGAAG-T-TC-TTTACC-AGG-AAT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-CAT-C-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TA-ATGGCATT--TA--CAGCT-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAGCTC-GC---TC--CC-C-CCAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCAGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
35|emb|AX472315.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
15|emb|AX472297.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
09|emb|AX472294.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
33|emb|AX472314.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
05|emb|AX472291.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3520
11|emb|AX472295.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
07|emb|AX472292.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AR------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
13|emb|AX472296.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CT-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
72|emb|AX036256.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3531
69|emb|AX036253.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  3519
71|emb|AX036255.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  2871
70|emb|AX036254.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  2883
73|emb|AX036257.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  2883
75|emb|AX036259.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCATCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  2883
77|emb|AX036261.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCATCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  2883
71|dbj|AB119282.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GTGT-G-GT-TAT-CGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCG-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAATG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CT-TTGGAGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--A---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CGGG-CTTATCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-AG-A--A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-TATC-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTAG-TGGACAT-TCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  2494
389|gb|AY044867.1| -CACACACC-CCG-TAGCC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGCCAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---A-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CTAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CAA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-GTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--T-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGAATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-T--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-CG-CCCAGCTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCTGG-CATT-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  1690
52|dbj|AB109543.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-GC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---TGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---GC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTGAGG-C-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--T-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--GC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-AG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-GATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCGGG  2495
45|emb|AX739971.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5582
emb|AJ238799.1|HCJ2 -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5582
78|emb|AX036262.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCATCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5585
76|emb|AX036260.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCATCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5585
74|emb|AX036258.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5585
68|emb|AX036252.1| -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGAGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGATAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5585
emb|AJ238800.1|HCJ2 -CACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GA-GTCC-TAG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCAATCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCGAAG-C-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGCAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGTATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-CTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CT-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TTTGGC--AGGT--TATGGAGCAGG  5573
emb|AJ132997.1|HCV1 TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTAACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCA-TTA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAACG--A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAA--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TT-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAGCTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCAGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---AGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5913
emb|AJ132996.1|HCV1 TCACACACC-CCG-TAACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---AT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCA-TTG-TT-CCCGAC-AGGGGAG-T-TC-TCTATC-GAG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAGCT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GTA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5919
gb|U45476.1|HCU4547 TCACACACC-CCA-TCACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCC-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTTG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCCT-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CT--GCGT-G-GT-CAT-CGTG-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCAA-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GCGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--A--AGTACC-C--TC---CTGTTT-G--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-CG-CTCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCC-TC-GGCTTTC-GTCGGC--GCCGG-CATC-G---CTCGG-GCCGC-TGTTGGC-A-GTA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGGGCAGG  5914
gb|AF176573.1|AF176 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTAACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-TTC-----AC--A-CCT-T-CC-GT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CTA---A-GCAAGCGGAAG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AAGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--GT-A-CACC-C--TT---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CTCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5914
emb|AJ000009.1|HCVP TTACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CT-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---T-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-CC-TTTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAACA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-A-GC----CA-CTA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGTTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-TTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-TCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCC-TC-AGCTTTC-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGTGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5897
932|gb|AF483269.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTTG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CATA--TTG-TTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCAA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-C-TC-TCTACC-AGG-CGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----GA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---T--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ATA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-CG-CCCAACTC-GC---GC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-TGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-AGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GTA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---AGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5879
635|gb|AY587845.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-T-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--A-G--TC-G-TCACTAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CTT---GT---CCGG---G-AA------ACC-G-GCCA-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAGG-C-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-T-CC-TT-A-TAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAC---AC-A-GC----TA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGGGCT-GTCTA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---YTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-CTGGGC--GCTGG-CATC-G---C-TGGTGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGA-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5853
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 TTACACATC-CCA-TGACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CA-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGGGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---AT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGA-TGGCG-C-CTC-----GC--A-CCT-T-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAG-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGT-CTTCTGG--G-C-GAACG--A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TA-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGT--TT-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-AACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---TTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---T-TGGGGCGGC-TGTCGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGA-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CTTGGC--GGGA--TATGGGGCGGG  5906
gb|AF207755.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ACGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-ATTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CAAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-ACTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165046.1|AF165 TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ACGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-ATTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CAAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-ACTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165045.1|AF165 TCACACACC-CCG-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACGA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-CGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ACGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-ATTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTATTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CAAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165054.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GTG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CATA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AC-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-A-GCTA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTTGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CTCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-AGCTTTT-GTCGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
gb|AF165053.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TT-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GTG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CT-G-CATA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AC-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-A-GCTA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTTGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCT-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CTCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCT-TC-AGCTTTT-GTCGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
gb|AF207771.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GTATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTCACAA--CGGG-CA--GTGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TC-CCCGAT-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ACGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-ACT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AT-A-GC----CA-CTA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTCG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--T-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF207757.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CGGCCC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-C-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-ACTC-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGTTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAA--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-GC--TA-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AA-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-AGGCGCGGC-TATTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGT--TACGGAGCAGG  5902
54|dbj|AB049094.1| TCACACACC-CTA-TAACC-AAA-T-T-T-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GTG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CTTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CAGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCCGAT-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-TG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AT-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-G--A-CCCTCG-AGGC-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--T-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ATA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-TGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-AATT-G---C-TGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5918
58|dbj|AB049096.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CTTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CCT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TTA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CAC-----AC--A-TCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----A-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-ACAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GG--T--GCAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCAGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGAAAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5883
50|dbj|AB049092.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTTC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-GT-CCT---GT---CCGG---G-AG------GCC-A-GCTG-T-AGTT-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-ATC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTTA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TA-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-C--G-CCCTTG-AAGG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TTA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CGGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AA-A-TACC-C--TC---ATGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TAGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCAGG  5883
gb|AF207768.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACTTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TTG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-TCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCACTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGG-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTGG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCGTT--CA--CAGCC-TC---TATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CT-C-CTAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--AGGC--TATGGAGCAGG  5902
44|dbj|AB049089.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--G-CG-GCT-GACCTAG-A--G-A--TC-G-CCACGAGCACCTGGG--T--GTTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-TCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTATC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-A-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-ACAAGCAGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-G--G-GCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCAC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTAG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CTAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTAGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--TGGT--TATGGAGCAGG  5883
40|dbj|AB049087.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGTACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CATA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-A-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCTC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCC-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGGGCAGG  5883
dbj|D50484.1|HPCK1S TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GACCTTG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACTTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TTA-TC-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-AT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGT-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TA---TTGTTT-A--ATA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTT-GC---CC--CC-C-CCAG--A-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--TGGT--TATGGAGCAGG  5902
dbj|D50482.1|HPCK1R TCACACACC-CCA-TAACT-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACTTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCTG-TCA-TC-CCCGAC-AGGGAGG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAATG-TG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-CT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CTA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-AT-GGC---G-G--A-CCCTTG-AGGT-TTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTATCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TA---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--A-G---CTGCC-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTGGC--TGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165064.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACTTGGG--T--ACTAG--TAG-GGG-GG-GTTC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-TTTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-T-GCCA-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AAT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-CGTCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-CACC-C--TCC--TT-TTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CTCAAATC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTTCT-TC-AGCCTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TACGGAGCAGG  5902
gb|AF165063.1|AF165 TCACGCACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACTTGGG--T--ACTAG--TAG-GGG-GG-GTTC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-TTTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-T-GCCA-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AAT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-CGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CCGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CGTCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-CACC-C--TCC--TT-TTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CTCAAATC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTTCT-TC-AGCCTTC-GTAGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TACGGAGCAGG  5902
gb|AF165056.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TCA-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCA-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5911
gb|AF165055.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-AGTG-GGTA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TA-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-AT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCA-TC-AGCTTTT-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGC--TATGGAGCGGG  5911
gb|AF207773.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTG-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAAGAGTG-TT-C-TTC-----AC--A-ACT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AAAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GT-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCTGAGG---T--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AAGC-CTTCTGG--G-C-AAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CTGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TA-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATTACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TT---TTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CCGCC-TC-AGCTTTT-GTAGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTCG-TGGACAT-CCTAGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5902
gb|AF165048.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--A-G--TC-G-TCACAAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTAACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TC-CCTGAC-AGGGAGG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---GTA----CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---CATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-AGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGG--TATGGGGCAGG  5902
gb|AF165047.1|AF165 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--A-G--TC-G-TCACAAGCACTTGGG--T--GCTAG--TAG-GCG-GG-GTCC-TTG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTAACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GAAT---C-AT-TTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TC-CCTGAC-AGGGAGG-T-CC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAACA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-A-T--CCA-A-GT-GGC---GTA----CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---TTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATT-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGG--TATGGGGCAGG  5902
154|dbj|AB016785.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GA-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTAACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-TTT---GT---CTGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TC-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TACA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-CGCCC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---GTA----CCCTAG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-TC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AT--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AT---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGGTGG---GTGG-C-CG-CCCAACCC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTAGGC--GCTGG-CATT-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGT-A-GCA-T-A-GGT-G-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACGT-TTTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5918
56|dbj|AB049095.1| TCACACACC-CCG-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTTC-TTG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AG------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGAGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTT-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-A-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---T--CGC-CGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAGCTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5883
gb|AF207764.1|AF207 TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTGG--TGG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCCC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---A-AA------GCC-G-GCTA-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--CGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGA---A-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-TTAG-CTGG-CCTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CTGCTA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-TG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-CGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-CGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-G-TTGGTGGACAT-CTTGGC--GGGT--TATGGAGCGGG  5902
mb|X61596.1|HCVJK1G TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GATCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TTG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CT-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TA-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-T--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5897
2621|dbj|E04420.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GATCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTA-TCA-TT-CCTGAC-AGGGAAG-T-CC-TCTACC-AGG-AGT-TTG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CT-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TA-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---A-A--G-CCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-T--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5897
8511|dbj|E05027.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GATCTAG-A--G-G--TC-G-TCACCAGCACCTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-TAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCTG-TGG-TA-CCTGAC-AGGGAAC-T-GC-TCTACC-AGG-AGT-TTG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-T-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CGA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CTG-TG-----G-TA-GA-G-T--CCA-A-GT-GG----A-G--GGCCCTTG-AGGC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAT-CTAG-CAGG-CTTGTCCA-CC--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-T--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACTAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTAGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5897
46|dbj|AB049090.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGG-GCG-GG-GTCC-TCG-CAGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--TTG-CCTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-G-GCCA-TCA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AGG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-G-----TT-GC-TG-CAG---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAGGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGGAA-CC-CCGCGA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-TACC-C--TC---CTGTTC-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---TC--CC-C-CCAG--C-G---CTGCT-TC-AGCTTTC-GTGGGC--GCCGG-CATC-G---C-CGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TTGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5883
gb|AF356827.1|AF35 TCACACA-C-CCAGTGACA-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTGG-A--G-G--TC-G-TCACGAGCACCTGGG--T--GCTAG--TGA-GCG-GA-GTCC-TCG-CAGCCC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CTTGACAA--CAGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AA------GCC-T-GCTG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TTTACC-GGG-AGT-TCG-ATGAGATGGAGGAGTG-CG-C-CTC-----AC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-GGG-G-A--TGCA-GCTC-G-C--TGAGCA---G-TTCA--A-----A-C-AAAA-G-GCGCTTGG-G-----CT-GC-TG-CAA---AC-G-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-G--G-CCCTTG-AGGC-CTTTTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAACT-TC-A-TCA--G-CGG-AA--T--ACAG--TAC-CTGG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--ATGGCAA-TC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--TA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AC-A-CACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTT-GC---TC--CC-C-CTAG--T-G---CTGCT-TC-GGCTTTC-GTAGGT--GCCGG-CATC-G---C-TGGTGCAGC-CGTCGGC-A-GCA-T-A-GGT-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTCG-TTGACGT-CCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5914
4618|dbj|E06431.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG   785
4422|dbj|E06235.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG   785
4644|dbj|E06457.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5941
4448|dbj|E06261.1| TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5941
dbj|D30613.1|HPCPP TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5914
dbj|D45172.1|HPCHCP TCACACACC-CCA-TAACC-AAG-T-T-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TT-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-A-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5914
3783|dbj|D89815.1| TCACACACC-CTA-TAACC-AAA-T-A-C-ATCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CG-GCT-GACCTAG-A--G-G--TC-G-TCACTAGCACTTGGG--T--GCTGG--TAG-GCG-GG-GTCC-TCG-CGGCTC-T-GG-CC-G-CGTA--CTG-CCTGACAA--CGGG-CA--GCGT-G-GT-CAT-TGTG-GGCA---GGAT---C-AT-CTT---GT---CCGG---G-AG------GCC-G-GCCG-TTA-TT-CCCGAC-AGGGAAG-T-TC-TCTACC-AAG-AGT-TCG-ATGAAATGGAAGAGTG-CG-C-CTC-----GC--A-CCT-C-CC-TT-A-CAT---CGA-AC---A-AGG-A-A--TGCA-GCTC-G-C--CGAGCA---A-TTCA--A-----G-C-AGAA-G-GCGCTCGG-T-----TT-GC-TG-CAA---AC-A-GC----CA-CCA---A-GCAAGCGGAGG---C--TGC-TGCTC--CCG-TG-----G-TG-GA-G-T--CCA-A-GT-GGC---G-A--G-CCCTTG-AGAC-CTTCTGG--G-C-GAA-GC-A-CA--T---GTGGAATT-TC-A-TCA--G-CGG-GA--T--ACAG--TAC-TTAG-CAGG-CTTGTCCA-CT--C-TG--C--CTGGAAA-CC-CCGCAA-T-A-G-C--A-T--C-AC--TG-ATGGCATT--CA--CAGCC-TC---TATCACCAGCCCGC--TC-G-C--C-AC---C--C-A--AT-A-TACC-C--TC---CTGTTT-A--ACA-T-C-TTGGG-GGGATGG---GTGG-C-CG-CCCAACTC-GC---CC--CC-C-CCAG--T-G---CCGCT-TC-AGCCTTC-GTGGGC--GCCGG-TATA-G---C-TGGCGCGGC-TGTTGGC-A-GCA-T-A-GGC-C-TCGGG-A-A---GGT-GCTTG-TGGACAT-TCTGGC--GGGT--TATGGAGCAGG  5914
7935|dbj|E10841.1| TGACACACC-CTA-TTACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CA-GCT-GACTTGG-A--A-G--TC-A-CCACGAGCGCCTGGG--T--GCT-G-GTTG-GTG-GT-GTTC-TAG-CAGCCC-T-CG-CA-GCC-TA--CTG-TTTATCAG--TAGG-TT--GTGTCG--T-CAT-CGT--GG-----G--G---C-ATAT-CGA-GC---TAGG---A-GGC--AA-ACC-T-GC-GCTCG-TC-CCTGAC-AGACAAG-T-AC-TGTACC-AAC-AAT-ATG-ATGAGATGGAAGA--A-TG-T--TCCCA--GTCTG-C-T---CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-A-GCACA--GGCT-A-TC-G-C--TCAGCA---A-TTCA--A----GGAC-A-AA-G--TCCTC-G-GC----TT-GC-TG-CAA----A-GGGC----GAGCCAA-CA-AGAAGC-T--G---AAAT-T-CGA-C--CCA-TA-----G-TG-CA-ATCA-C-A-A--T-GGC---AGAAAG---C--GGAGGC-GTTCTGGCAA-C--A--GC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TGA--G-CGG-GA--T--CCAG--TAC-CTGG-CCGG-TCTCTCCA-CA--C-TG--C--CAGGCAA-CC-CTGCCG-T-G-G-C--T-T--C--CC-T-TATGGCCTT--CA--CCGCC-TCT-G--TAACCAGCCC-C-CTC-A-C---AACCAAC--C-A--G-----AC--TA-TG---TTCTTT-A--ACA-T-CCTTGGA--GGTTGG---GTAG-C-CA-CACA-CCTAGCGGGAC--C--TGCA-G--CA-----T-CT-TC-CGCGTTT-GTGG-TAAG-CGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-TGTGGGA-G-GCA-T-A-GGCAT-T--GGCA-G---GGT--GTTGCTTGACGTGCTTGCC--GGG---TATGGGGCTGG  5936
8597|dbj|E10839.1| TGACACACC-CTA-TTACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CA-GCT-GACTTGG-A--A-G--TC-A-CCACGAGCGCCTGGG--T--GCT-G-GTTG-GTG-GT-GTTC-TAG-CAGCCC-T-CG-CA-GCC-TA--CTG-TTTATCAG--TAGG-TT--GTGTCG--T-CAT-CGT--GG-----G--G---C-ATAT-CGA-GC---TAGG---A-GGC--AA-ACC-T-GC-GCTCG-TC-CCTGAC-AGACAAG-T-AC-TGTACC-AAC-AAT-ATG-ATGAGATGGAAGA--A-TG-T--TCCCA--GTCTG-C-T---CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-A-GCACA--GGCT-A-TC-G-C--TCAGCA---A-TTCA--A----GGAC-A-AA-G--TCCTC-G-GC----TT-GC-TG-CAA----A-GGGC----GAGCCAA-CA-AGAAGC-T--G---AAAT-T-CGA-C--CCA-TA-----G-TG-CA-ATCA-C-A-A--T-GGC---AGAAAG---C--GGAGGC-GTTCTGGCAA-C--A--GC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TGA--G-CGG-GA--T--CCAG--TAC-CTGG-CCGG-TCTCTCCA-CA--C-TG--C--CAGGCAA-CC-CTGCCG-T-G-G-C--T-T--C--CC-T-TATGGCCTT--CA--CCGCC-TCT-G--TAACCAGCCC-C-CTC-A-C---AACCAAC--C-A--G-----AC--TA-TG---TTCTTT-A--ACA-T-CCTTGGA--GGTTGG---GTAG-C-CA-CACA-CCTAGCGGGAC--C--TGCA-G--CA-----T-CT-TC-CGCGTTT-GTGG-TAAG-CGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-TGTGGGA-G-GCA-T-A-GGCAT-T--GGCA-G---GGT--GTTGCTTGACGTGCTTGCC--GGG---TATGGGGCTGG  5936
dbj|D49374.1|HPCFG TGACACACC-CTA-TTACC-AAG-T-A-C-ATCA---T-GG-CTT--GCATG--T-CA-GCT-GACTTGG-A--A-G--TC-A-CCACGAGCGCCTGGG--T--GCT-G-GTTG-GTG-GT-GTTC-TAG-CAGCCC-T-CG-CA-GCC-TA--CTG-TTTATCAG--TAGG-TT--GTGTCG--T-CAT-CGT--GG-----G--G---C-ATAT-CGA-GC---TAGG---A-GGC--AA-ACC-T-GC-GCTCG-TC-CCTGAC-AGACAAG-T-AC-TGTACC-AAC-AAT-ATG-ATGAGATGGAAGA--A-TG-T--TCCCA--GTCTG-C-T---CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-A-GCACA--GGCT-A-TC-G-C--TCAGCA---A-TTCA--A----GGAC-A-AA-G--TCCTC-G-GC----TT-GC-TG-CAA----A-GGGC----GAGCCAA-CA-AGAAGC-T--G---AAAT-T-CGA-C--CCA-TA-----G-TG-CA-ATCA-C-A-A--T-GGC---AGAAAG---C--GGAGGC-GTTCTGGCAA-C--A--GC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TGA--G-CGG-GA--T--CCAG--TAC-CTGG-CCGG-TCTCTCCA-CA--C-TG--C--CAGGCAA-CC-CTGCCG-T-G-G-C--T-T--C--CC-T-TATGGCCTT--CA--CCGCC-TCT-G--TAACCAGCCC-C-CTC-A-C---AACCAAC--C-A--G-----AC--TA-TG---TTCTTT-A--ACA-T-CCTTGGA--GGTTGG---GTAG-C-CA-CACA-CCTAGCGGGAC--C--TGCA-G--CA-----T-CT-TC-CGCGTTT-GTGG-TAAG-CGG-C-TTGG---C-TGGCGCCGC-TGTGGGA-G-GCA-T-A-GGCAT-T--GGCA-G---GGT--GTTGCTTGACGTGCTTGCC--GGG---TATGGGGCTGG  5936
4410|dbj|E06223.1| -G-----CC-CT-----CG-GAG-T---C-A--A--------C----GC-TG--T--A-GC---A--T------A----TT-A-C--CG-------GGG--T---CT-----TG-ATG--T-GT-C-----CA-----T-C---A-----TA--C--------------------------CG-----A---------------------C-A------A-GC-----GG-----GG------AC----G----TCG-T----TG-T----C--G-T-G---G---C-AAC-A---------GA--------------------C---------G-C-T---C---T-A--AT----------------G-ACA--GGCT-A-T---------A-C--------C--------GG--------------T--G-AC----TT----TG--A------------------CT---C---G--G--T--G---A----T-CGA-C---------------TG-CA-A-CA-C-A----T-G--------------T--G--------TC-----A-C------C---CA----------AAC---------A--G---------T--C--G---A---T----------T-TC-A--G--C-T------T-GG--A-CC-CTAC---T--------T-T--C--------A---CC-----A--------TC--G-------AG---------------------AC-------G-----AC------G-------------AC----C-----------------GTA--C-C-------CC-------A---------A-G---A-----T--------GCG----GTG--T----CG--C----G---C-T--CGCAGC---------G-GC------G--A-----GGCA-G---G------------AC-TG----------G---TA-GGGGC-AG  2291
gb|AF046866.1|AF046 TGTCACACC-CCA-TCACA-AAA-T-A-C-GTCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GATCTGG-A--A-G--TA-A-CCACCAGCACCTGGG--T--GTT-G-CTTG-GAG-GG-GTCC-TTG-CGGCCC-T-AG-CG-GCC-TA--CTG-CTTGTCAG--TCGG-CT--GCGTTG--T-GAT-TGT--GG-----G--T---C-ATAT-TGA-GC---TGGG---G-GGC--AA-GCC-G-GC-ACTCG-TT-CCAGAC-AAAGAGG-T-GT-TGTATC-AAC-AAT-ACG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCACA-AGCC-G-C-C---CC-GT-A-CAT---CGA-GC---A-A-GCTCA--GGCA-A-TA-G-C--CCACCA---G-TTCA--A----GGAA-A-AA-G--TCCTT-G-GA----TT-GC-TG-CAG----C-GAGC----CACCCAG-CA-ACAAGC-T--G---TCAT-T--GAGC--CCA-TA-----G-T---A-GCTA-CCA-AC-T-GGC---A-AAAG---CTTG-AGGC-CTTCTGGC-A-C--AA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TT-G-TGA--G-TGG-GA--T--CCAG--TAC-CTAG-CAGG-CCTCTCCA-CT--C-TG--C--CCGGCAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--G-T--C--TC-T-TATGGCGTT--CA--CCGCT-TCA-G--TCACCAGTCC-C-CTG-A-C---GACCAAC--C-A--A-----AC--TA-TG---TTTTTC-A--ACA-TAC-TCGGG--GGGTGG---GTTG-C-CA-CCCA-TTTGGCAGGGC--C--C-CA-GAGC------T-CT-TC-CGCGTTT-GTGG-TAAG-TGG-C-TTGG---C-CGGCGCTGC-CATAGGG-G-GTA-T-A-GGC-C-T-GGGCA-G---AGT--CTTGCTTGACAT-CCTGGC--AGGA--TATGGAGCTGG  5930
dbj|D17763.1|HPCEGS TGACACACC-CCA-TCACA-AAA-T-A-C-CTCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CA-GCC-GATCTGG-A--A-G--TA-A-CCACCAGCACCTGGG--T--GTT-G-CTCG-GAG-GG-GTCC-TCG-CAGCCC-T-AG-CG-GCC-TA--CTG-CTTGTCAG--TCGG-CT--GCGTTG--T-GAT-TGT--GG-----G--T---C-ATAT-TGA-GC---TGGA---G-GGC--AA-GCC-A-GC-ACTCG-TT-CCAGAC-AAAGAGG-T-GT-TGTATC-AAC-AAT-ACG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCACA-AGCT-G-C-C---CC-AT-A-TAT---CGA-AC---A-A-GCTCA--GGTA-A-TA-G-C--CCACCA---G-TTCA--A----GGAA-A-AA-A--TCCTT-G-GA----TT-GC-TG-CAG----C-GAGC----CACCCAG-CA-ACAAGC-T--G---TCAT-T--GAGC--CCA-TA-----G-T---A-ACTA-CCA-AC-T-GGC---A-AAAG---CTTG-AGGC-CTTCTGGC-A-C--AA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TT-G-TGA--G-TGG-GA--T--CCAA--TAC-CTAG-CAGG-CCTCTCCA-CT--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--G-T--C--TC-T-TATGGCGTT--CA--CTGCT-TCA-G--TCACCAGTCC-C-CTG-A-C---GACCAAC--C-A--A-----AC--TA-TG---TTTTTT-A--ACA-TAC-TCGGG--GGGTGG---GTTG-C-CA-CCCA-TTTGGCAGGGC--C--C-CA-GAGC------T-CC-TC-CGCGTTC-GTGG-TAAG-CGG-C-TTGG---C-AGGCGCTGC-CATAGGG-G-GTA-T-A-GGC-C-T-GGGCA-G---GGT--CTTGCTTGACAT-CCTGGC--AGGA--TACGGAGCTGG  5930
dbj|D28917.1|HPCK3A TGACACACC-CCA-TCACA-AAG-T-A-C-GTCA---T-GG-CAT--GCATG--T-CA-GCT-GATCTGG-A--A-G--TA-A-CCACCAGCACCTGGG--T--GTT-G-CTTG-GAG-GG-GTTC-TCG-CGGCCG-T-AG-CG-GCC-TA--CTG-CTTGTCGG--TCGG-CT--GCGTTG--T-GAT-TGT--GG-----G--C---C-ATAT-TGA-GC---TGGG---A-GGC--AA-GCC-G-GC-ACTCG-TT-CCAGAT-AAAGAGG-T-GC-TGTATC-AAC-AAT-ACG-ATGAGATGGAGGA--G-TG-C--TCGCA-AGCCCG-C-C---C--AT-A-TAT---CGA-GC---A-A-GCTCA--GGTA-A-TA-G-C--CCACCA---G-TTCA--A----GGAA-A-AA-G--TCCTT-G-GA----TT-GC-TG-CAG----C-GAGC----CACCCAA-CA-ACAAGC-T--G---TCAT-T--GAGC--CCA-TA-----G-T---A-GTTT-CCA-AC-T-GGC---A-AAAG---CTTG-AGGT-CTTGTGGC-A-T--AA-GC-A-TA--T---GTGGAATT-TT-G-TGA--G-CGG-GA--T--CCAG--TAC-CTAG-CAGG-CCTCTCCA-CC--T-TG--C--CTGGCAA-CC-CTGCTG-T-G-G-C--G-T--C--TC-T-TATGGCGTT--CA--CTGCT-TCA-G--TCACCAGTCC-C-CTG-A-C---GACCAAC--C-A--A-----AC--TA-TG---TTTTTT-A--ACA-TAC-TCGGG--GGATGG---GTTG-C-TA-CCCA-TTTGGCAGGGC--C--C-CA-G-GCC-----T-CT-TC-TGCATTC-GTGG-TAAG-CGG-C-TTGG---C-CGGCGCTGC-CATAGGG-G-GTA-T-A-GGC-T-T-AGGCA-G---GGT--CTTGCTTGACAT-CCTGGC--AGGA--TACGGAGCTGG  5930
4606|dbj|E06419.1| --A--------G----A-A-GAA---A-----TG----------T--G-ACG-----A-GCT------CG---------CT-G-CGA--AGC---------T--GT----C-----------------GG-C--C-C-T----CG-G----A---------GTCA---------A---CG-------C-T--GT--AG------------C-A-------TAT---TA----------------CC---G------G-------G---------G-T--C-T---------------TG-ATG---TG---------------TC-C--A--------T---C-----A-TAC---CGA--C---A-A-GC-----GGGG-A-C--G-T--C--------G-TT-------------------G--TCGT--G-GC--------------AA----C-A-------GA-C-----------GC-T---C--T-A-AT----G--------------------A---CA----------GGC------------T----A-----T---------------AC---CG------GTG--ACT-TT-G--------------------------AC-T-----CGG---TG---A-----T---------CG--A-----CTGC-A---A---C--A------------CATG-------------------T-G--T---CA--CC-CA----------AACAG-T--C-G--A---------T-------TTC----A-----------------------------G-C----------TTGG-ACCC---------T-A--CT-----T-TC-AC-C--ATC----GA--GA--CGA-C---GA---C-CG----------TA-------C--------C-C------CA-A---G--------------AT-----GC---GGT-------------  2252
dbj|D63821.1|HPCJK0 CGACTCACC-CGG-TTACA-AAA-T-A-C-ATTG---C-AA-CTT--GTATG--G-CA-GCT-GATCTCG-A--G-G--TT-G-CGACCAGCGCCTGGG--T--GTT-G-CTTG-GGG-GG-GTGA-TGG-CGGCGC-T-AA-CA-GCC-TA--CTG-TTTGTCAG--TGGG-TA--GCGTTG--T-CAT-CGT--AG-----G--T---C-AC-C-TGGTAC---TAGG---G-GGG--AA-GCC-T-GC-TCTTG-TC-CCAGAC-AAAGAAG-T-GC-TATACC-AGC-AGT-ATG-ATGAGATGGAAGA--A-TG-T--TCTCG-AG-CGG-C-T---CC-TT-A-CAT---CGA-GC---A-A-GCTCA--GGGG-A-TA-G-C--CCAACA---G-TTTA--A----GGAG-A-AG-G--TCATC-G-GCC---TT--C-TC-CAA----C-AAGCT---GA-CCA---A-A-AGGC-T--GC--TGATAT-CAAGC--CTA-TA-----GCT---A---CA-CCGTAT-T-GGC---A-AAAG---TT-GGAGAC-CTTTTGG--AGC--AA-AC-A-CA--T---GTGGAACT-TT-G-TCA--G-CGG-GA--T--TCAA--TAC-TTGG-CCGG-ATTGTCCA-CC--T-TA--C--CCGGTAA-TC-CTGCTA-T-A-G-C--A-T--C--TC-T-CATGGCATT--TA--CTGCA-TCT-G--TGACCAG-CC-CACTT-A-C---AACAAAT--C-A--A-----ACCCTACTG---TTC----A--ACA-TAA-TGGGG--GGTTGG---GTGG-C-CAGTA-A-TTTGGCACCCC--C--CCCT-G--CC-----T-CC-AC-CGCATTT-GTGG-TGAG-CGG-C-TTGG---C-CGGTGCCGC-TGTAGGA-A-GCA-T-C-GGC-C-T-GGGCA-A---GGT--CTTACTGGACATAC-TGGC--AGGT--TATGGGGCTGG  5927
4586|dbj|E06399.1| -G-----CC-C---T--CG-GAG-T---C-A--A----------Y--GC-TG--T--A-GC---A--T------A----YT-A-C--C--G-----GGG--T---CT-----TG-ATG--T-GT-C-----CR-----T----CA-----TA--C--------C---------------G--------A---------------------C-A------A-GC-----GG-----GG---A---C----G----TCG-TT----GTC-------G-T-G---G---C-AAC-W---------GA--------------------C---------G-C-T---C---T-A--AT----GA-------------CA--GGCT-A-T---------A-C--------C--------GG--------------Y--G-AC----TT----YG--A----------C-------TCA---------G--T--G-----A--T-CGA-C------T------G-C---A-A-CA-C-A----T-G--------------T--G--------TC-----A-C------C---CA----------AAC---------A--G---------T--C--G---A---T----------T-TC-A--------G--C--TTGG--A-CC-CTACT--T----------T--C--------A---C-----CA--------TY--G-------AG----------A-C---GAC-GAC--C------------------G---T---------AC----C----------------------C-CA----A-----G-A------------------------T--------GCG----GTG--T----CG--C----G---C-T--CGCAGC---------G-GC------GA-------GGCA-G---G------------AC-T----------GG---TA-GGGGC-AG  2291
4390|dbj|E06203.1| -G-----CC-C---T--CG-GAG-T---C-A--A----------Y--GC-TG--T--A-GC---A--T------A----YT-A-C--C--G-----GGG--T---CT-----TG-ATG--T-GT-C-----CR-----T----CA-----TA--C--------C---------------G--------A---------------------C-A------A-GC-----GG-----GG---A---C----G----TCG-TT----GTC-------G-T-G---G---C-AAC-W---------GA--------------------C---------G-C-T---C---T-A--AT----GA-------------CA--GGCT-A-T---------A-C--------C--------GG--------------Y--G-AC----TT----YG--A----------C-------TCA---------G--T--G-----A--T-CGA-C------T------G-C---A-A-CA-C-A----T-G--------------T--G--------TC-----A-C------C---CA----------AAC---------A--G---------T--C--G---A---T----------T-TC-A--------G--C--TTGG--A-CC-CTACT--T----------T--C--------A---C-----CA--------TY--G-------AG----------A-C---GAC-GAC--C------------------G---T---------AC----C----------------------C-CA----A-----G-A------------------------T--------GCG----GTG--T----CG--C----G---C-T--CGCAGC---------G-GC------GA-------GGCA-G---G------------AC-T----------GG---TA-GGGGC-AG  2291
7934|dbj|E10840.1| -GAGGGGTCGCGG-TTGCC-AG--T-A-CCGTCAGCCTCA--CCCCGGC-TGTCT-CT-GCTTGATCCAGCACCGTGCCTATA-C--CCAGTA--TGGAGGTA-GC--GTCTTGCGCGTGACATTCATCG-CAG--A-T-GATCACGTCATAGGC-G-CCT-CCAGAACAAC-CC--CCATCG-GC-GA---G---GA-ACTTG--C---C-GTATGTGGAG----TAGGT--G-AGTTTGGCACC---G--G-TTG-T-----GAT------GG-T-GCGTGTCCC---C-G-T-ACGGATGT--TGG--G---G-T--CAATCCCATAG---G-C-T---TT--TGA-CATGTACGT-GC--CA-AAACCCA--GG---G-TA-G-CCGCTACCGATGGATTTAGCAC-TAGGAC-AGAATA--TCCCT-GTGCA--AC--A--TA--AG----C-G-GCGG-GGA-CTT--TG-GT--GCTT------T--TGC-CG--CTTCCAGTGGGGGCG-TG-AA-GGTATCCT-AC-TTGGT---A----G------G-A--C---TCCGG-GA-C--G--GC-A-GG--GGGGGTGGAATTGTC-ACTAAAAGATGGAGACCTGACCTGCGTAC-TCAG--A-G-T-T-TCCA-CTGGTATGAACTGCAGG--G-CTTTTGC-GAC-A---C--C-T--C--TGGTGCACA-C-TG--C---C-GCCCTGAAG-ATCCCCA--CCAC-GT--G-CCCCGAAGGGCA-C-AT-G-----AC---A--GGACCCC--C-AGAAGAAC-CTTT-GA--GGCAGGACAGTGGTC-TGGT--A-CTGAGTAA-AC--T--CGCC-GTTGAG----T-CT--C-CCC-TACGGCGGGCGGGGAGGACGTCGGCCTCACG-CGTCAC---CA----G-GTA-C-A-GGT-C-G--GA-A-G---AAC--C--GC---ACGT-----GC--AGGGGTCAAGGGACTTG  5731
dbj|D11397.2|HPCPN -GAA-----------TGCC-------A-C--TCA-----A--C-------TG-------ACT----C--G-AC-------A-A-C--C----------A----------TCTTG-G---G-----CATCG---G---------CAC-----AG-------T-CC----------------T-----------G---GA---T----C-------A---G--G----CAG------AG------AC----G--G-CTG-------GA--------G-C-GCG-G--CT---C-G-T--CG--TG-----------------C--TC---------G-C-C---------A-C-----C---GC--CA----C---------------G-C--CT-CCG--GGATC--G-A--T----C-A--------CC---GTGC----C--A------------C----------A-C------------C-------------C-CA--A---CA-T-----CG-----A-GG-A-----A-----GT--------G------G---------CC-------------C------------------TGTC--C-AA----C----AC-TGG---G-G------AG--A-----T-TCC--CT--T-----CT--A----------TG--G-C-A--------------------A-A-------------GCC-------ATCCCCA--T-----T--G------A--GGC--C-AT------------------------C-A--AG---------G---GG--GGA-AG-G--C------------A-T----C--T--C--------A-----T-CT--T---C-T---GC---C-------A--T-----TC-------CA-----A----G-------------------A-A-G---AA------GT-----GT-----G---A-----CGAG---CTCG  2046
63|emb|AX008265.1| CGAG------CGG--TATC-AGC-TCA-C--TCAA----AGGC---GG--TAA-TACG-GTT--ATCC---AC-A-G---A-A-T--C-AG-G---GGA--TA-AC--G-CA-G-GAAAGA-A--CAT-G-T-G--A---G--CA-A--A-AGG--------CCAG--CAA--------AA-G-GC-CA---G---GA-A------C---C----------G----TAAA---A-AG------GCC---GC-G-TTG-C-------T-------G---GCGTTTTTC---C-A-T-A-G---G-----------------C--TCC--------G-C-C---CC--C---C-TG-ACGA-GCATCA----CA-A--AA---A-TC-GAC-GCT--CA--AG-TC-AG-AGGT-GG-C-G-AA-A---CCC--G-ACAGGACT-A--TA--AA------G-AT-----A-CC----A-G---GCGT------T--T-C-C---C--CC--TG-----G-----A-AGC-TCC---C-TC-GT--------G---C--G----C---TCT------C------C------------------TGTT--CCGA----C-----CCTG-CC-GCTTAC--CGG--ATA-CCTGTCCGCCTT-TCTCC-CTTCGGGAAG-C--GTG--G-C-G---C--T-T--T--C--T-CATAGC-T---CA--C-GCTGT-AGGTATCTC-AGTTCG--GT--G-T----A--GGT--C-GT-T------C------G---CTC--C-A--AG----C--T-G---GGCTG--T-GTG--C-------A-C-GAAC----C--C--C-CC-GTTCAG----C-CCGAC-CGC-T---GCG--C--------C-TTA---TC-CG--GTAAC---TA-------T--C----GT-C-T--TG-A-GTCCAAC--C---C---G-GT-----A---AGA---CACG--ACTTA  4135
bj|D13406.1|HPCPOLY ----------C---T-GC------T-G---AT-A-----G--C-C---CA-G-------GC-----C--G-A--G-G---C------C--GC-C-T-----T----------AG-A-G--A-A-CC-T-G---G----T-GG-C----C---------C-T--CAA--T-G--CA--GCGT------C----------C----G--T------T-------GC---C-GG-----AG-------C----GC-A--CG-------G-C-----A---T-CC-TCT-CC-------T-TC---C----T-------CG-TG----T--------------T---C--TT---C-T----G-------------------------T--G-C--CG--C------TT----------------------------G-G-----------T---A-----C-A-------T--C-A---A-G--GGC--AGG---C--T------------G--G-------T-------C--CC-----T-GG---------G------G---------C-G---G--------C-A-TA--T---GC----TT-TC---T-A----TGG---------C-G--CA---TGG-CC-G-C-TG-C---------T---C--CTG-----CT-C--C---T-----C----T--------TG-A---CATT---A-----CC-AC------CACGAG-C--T--T--A-C----GC------C-A---------------------TG----G--AC----C----G---GGA-GA----TGG-C-TG-C--A--T-----------C-------G------------T-----GC-----G--G----A--GG-C----G---C-----G--G--T-TT-------T--T---G-----T--GG-------G-T--CT-G---G-CAT---------------TAT--------  2792
50|dbj|AB008443.1| ---C-C-CC-C-A-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G-C--C--------C----C--A-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CAC---C-A------A-------A--TGCG-GCTC-G-----G-G-----G---C-----------C-A----------T--G-G------T----TG--A-----C-A--C-------C--------CA-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T-C--T-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-CT-----T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--G-------G------G--G--G--TGT-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---G-----A-----C--G  2196
5914|dbj|E09288.1| --AC--A-----G----C---A------C---C------GG------G--T---T-----C---ACC----A--G-G---------AC--G----TG--------C--G----G---G-G--G-CC-----C--C--------CC-G---T-----G---T----A---A-----------------CAT-C----GG-----G-----------------G------GG-----A--------CC-G-GC-----A--------AC----GA------C----ACC-------T------TGA-------------C--C--T------G-----C-----CC--T-A-C------G-----------G---A--T------T--G-C-------------TT------------C-----------C---G-------------T---A-------A-GC-----A-CC-------C---C-GAGG---C----C--A--C------T--------T---ACG----CCA-A-AT--GC--------G------G----C---TC-GG--G-------GC---C---T----TGG---T-T---------G------A------C-----A-------C----C-T----A----------------G----------G----T---G-C----T--------T--A-G---TT--------G------------ACTA-CCCA---T---------AC--------A--G-----AC-----T-----T------------T-----------G--G---------C-------A-CT--GC-------C--C-C-----T-G----------C--AC-T---GT---C-----AA-T-TT-----T-----AC--C--AT---C----T--T-------C-------A-A---GGT--C--A--GGA--T----------G----TA-----C--G  2203
54|dbj|AB008445.1| ---C-C-CC-C-G-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G--------T----C----C-TA-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CA----C-A------A-------A-----A---T--G-C---G-GC-------TCG--G-----G-C---------C-CT----------TT-GT-TG--A-----C-A--C-------CT--------A-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T---TT-G----G------C-A-C-----T------------A--C-C--C-A-T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--GG------G------G--GT-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---------A-G---C--G  2196
58|dbj|AB008447.1| ---C-C-CC-C-G-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G--------T----C----C-TA-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CAC---C-A------A-------A---------T--G-C---G-GC-------TCG--G-----G-C---------C-CTT-G-G------T----TG--A-----C-A--C-------CT--------A-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T---TT-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-CT-----T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--GG------G------G--GT-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----GG---C----T---CA-----------------A-----C--G  2196
56|dbj|AB008446.1| ---C-C-CC-C-G-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G--------T----C----C-TA-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CAC---C-A------A-------A---------T--G-C---G-GC-------TCG--G-----G-C---------C-CTT-G-G------T----TG--A-----C-A--C-------CT--------A-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T-C--T-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-CT-----T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--GG------G------G--GT-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---G-----A-----C--G  2196
48|dbj|AB008442.1| ---C-C-CC-C-A-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G-C--C--------C----C--A-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CAC---C-A------A-------A--TGCG-GCTC-G-----G-G-----G---C-----------C-A----------T--G-G------T----TG--A-----C-A--C-------C--------CA-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T-C--T-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-CT-----T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--GG------G------G--GT-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---G-----A-----C--G  2196
5915|dbj|E09289.1| ---C-C-CC-C-G-T-GT--AA------C-ATCG-----GG------G-G-G-----G-GC--GG-C----A----------A-T-A--A-CAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G-C-----------C----C-TA-----------C------G--------G--------A---------------------C--T-------GT-------------------------------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC-------C--CG--CG----G------------C---C---------A-C-T-------T-A-CA----C-A------A-------A-----A---T--G----TG-G-------TTCG--G-----G---A-------C-CTT-G-G---------C-TG--A-----C-A--C-------C--------CA-G-----G------T----G--C---------------T-----------------T-GGT-----A---------G-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G--G----------C----T-C--T-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-C--C---T---G-C----------------A---C-T---------GC---C-------A--A--C--T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A----------G----G-T------TAG----G----A--T--G-----------------------------T-----A--T---GT-A-------GG------G------G--GC-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---G-----ATG---C---  2231
469|gb|AY070174.1| --AC-TA-C-C------C---A--T-----A-CA-----GG-C-T---T-TG-------GC---A-CT---A--------C---CC-CT-GCAC-TG----T---C------A-------A----C-T-------T--T-A--C----C--A---T--CTT--C-A---AG--------GT----T--A---G---GAT----G--T-----AT-------GT-----GG---G--G----------G-GC-G-T---------G------GA-G----C----A-C-------------A-G----G----------------C---------------------T---C------G-------A-----------------T--G-C--CG--C----G--T----------G-C-A-A-----T--T--G-G---------------A----------C----T--C-----------G---A-G-------------------G-TG-----------A-G----C--------GGT--------G----T-G-A--C---T-TG---G----AG-G--A-CA------G-GG-A-T--------A--G------A--T---CAG---A----------G-C-T--C-A----------------G-----CC-C-GC---T---G-C----T-------------G-C-T---------G---TC-----T-AC-A------------------AC--------A--G-----A-------------G-T--G--GCA-------------GA-------TA--C-T-----A--------------C--C-C-----T-G------CT--C---C-T----T---C--AC----C----A---C------C--C---T-----A--C----------C-----G-------G-------------C-T------C--------TAT----C---  2346
46|dbj|AB008441.1| ---C-C-CC-C-A-T-GC--AA------C-AT-----T-G-------G-A-G-----G-G---G-TC--G------G---C-A---AC-AACAC-----------CT----T-G------A---CC-T-G-C--C--------C----C--A-----------C------G--------G--------A---------------------C--T---------------G--------------C---------T---T--CC-G------GAAG----C----ACC----------C---CGA---GG-----------C---C---------A-C-T-------T-A-CAC---C-A------A-------A--TGCG-GCTC-G-----G-G-----G---C-----------C-A----------T--G-G------T----TG--A-----C-A--C-------C--------CA-G-----G------T----G--C-------------------A-------------T-GG--------------TTG-A-------CT----A-C------C---CA-------T---A----C-----A--G------A------C----T-C--T-G----G------C-A-C-----T------------A-CC-CT-----T---G-C----------------A---C-T---------G----------TCA--A-T---T--T----T----AC------C-A---------------T----CT--TC-A--A---------------G--G-----T---C-------A-----G----------------G----A-------T-----G--T---AT-G-T--A--GG------G------G--GT-G----T-GG--A-GCA---------C-------A-----G-------G-----C-T------C---G-----A-----C--G  2196
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2|ref|NC_004102.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
gb|AF009606.1|AF009 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
67|emb|AX100563.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6496
gb|AF011751.1|AF011 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
gb|AF011753.1|AF011 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACT-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
68|emb|AX663428.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TACCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTA-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGCT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
gb|AF011752.1|AF011 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGT-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-GC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCTC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
gb|M67463.1|HPCCGAA CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-ACCTGGA-G---C-CCTTGC--AGTCGGTGTGGTCTTTG-CATCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CGTG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-ACACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---AG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCTTC-A-T-TAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6577
gb|AF290978.1|AF290 CGTG-GCG---GGA----GCC-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAACCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AG---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGGGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6565
809|gb|AY695437.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G----GTTCCT--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCGGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCAGAG-TGTACC-A----CCC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AA-AT-C-A--CTGGAC-ACGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AATGGA---ACTTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCTA-C--AC-AAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6485
807|gb|AY695436.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G----GTTCCT--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCGGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCAGAG-TGTACC-A----CCC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AA-AT-C-A--CTGGAC-ACGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AATGGA---ACTTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCTA-C--AC-AAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6495
b|M32084.1|HPCPOLYP CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CTAAG-CT--CATGC-CAC-AG--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGTGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  4888
b|M62321.1|HPCPLYPR CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CTAAG-CT--CATGC-CAC-AG--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGTGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
6028|dbj|E66593.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CTAAG-CT--CATGC-CAC-AG--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGTGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
gb|AF271632.1|AF271 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGCGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CTAAG-CT--CATGC-CAC-AG--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
075|gb|AF511948.1| CGTG-GCA---GGG----GCT-CTCGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CAGAAGA-CCTTGGTCAATTT-AA-TGCCC-GCCATC--C--T--T-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--GGTCGGTGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCTA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGG-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CTTGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GAG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGGGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GTA-ACC-CCC--TT-CC-C-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6578
077|gb|AF511950.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CATG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--T-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-G----GTAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGCACC-A----CCC-CGTGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTCGT-ATCGT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGGGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-CC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTACCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGGCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-C-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6549
6384|dbj|E08264.1| CGTG-GCG---GGG----GCT-CTTGT-AGCATTTAAAAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----CTCCCC--T-CCA-CAGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGTG-CGGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---C-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GA---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTA-CA-CC-A-G---TGGC-T----AA---G-CTCGGAG-AGCACT-A----CTC-CATGCT-C-CGGCT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-A-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AT--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCACG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-A-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
bj|D10749.1|HPCHCJ1 CGTG-GCG---GGG----GCT-CTTGT-AGCATTTAAAAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----CTCCCC--T-CCA-CAGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGTG-CGGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---C-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GA---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTA-CA-CC-A-G---TGGC-T----AA---G-CTCGGAG-AGCACT-A----CTC-CATGCT-C-CGGCT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-A-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AT--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCACG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-A-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
8574|dbj|E08263.1| CGTG-GCG---GGG----GCT-CTTGT-AGCATTTAAAAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----CTCCCC--T-CCA-CAGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGTG-CGGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---C-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GA---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTA-CA-CC-A-G---TGGC-T----AA---G-CTCGGAG-AGCACT-A----CTC-CATGCT-C-CGGCT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-A-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AT--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCACG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-A-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
076|gb|AF511949.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-GGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CATG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--T-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-G----GTAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-CC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGCACC-A----CTC-CGTGCT-C-CGGTT--CCTG-G--AT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---TT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTAA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTCGT-ATCGT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGGGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GTA-ACC-CCC--TT-CC-C-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6578
029|gb|AY615798.1| CGTG-GCG---GGG----GCC-CTCGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G-----CCCCC--TACCA-CAGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTAC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGAGCGGTGC--AGTGGA--TGAACCGGTT-GATA-GCTTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAATCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-T-A----GCAGCCT-T---A-------CTG--TG-ACCMA-G-C-TCC-T----AAGGCGA--TTA-CA-CC-A-G---TGGG-T----AA---G-CTCGGAG-TGCACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GATT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--G-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-CCC-C-TTCGT-GTCCT-GCCA-ACGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGCGAT-G-G-C--A-TTATG---C---AT-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AA-AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TC-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6302
emb|AJ278830.1|HEC2 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTCGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CAGAGGA-TAT-GGTCAATCT-AC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCCGGA-G---C-CCTCGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAACGA-TA-------CTAC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGTT-GATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCT--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-T-A----GCAGCCT-C---A-------CCG--TG-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTA-CA-CC-A-G---TGGG-T----AA---G-CTCGGAG-AGCACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GATT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCCTC-TT-GT-GTCCT-GCCA-ACGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCA-GGGAGAT-G-G-C--G-TTATG---C---AC-ACCCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAGA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TT-GGT-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACCTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CCC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--C-  6577
23|emb|AX057094.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
gb|AF177040.1|AF177 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
21|emb|AX057090.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
gb|AF177038.1|AF177 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
22|emb|AX057092.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
20|emb|AX057088.1| CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
gb|AF177039.1|AF177 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
gb|AF177037.1|AF177 CGTG-GCG---GGA----GCT-CTTGT-AGCATTCAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G----GTCCCC--T-CCA-CGGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-GCCTGGA-G---C-CCTTGT--AGTCGGTGTGGTCTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCAGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-AATA-GCCTT-CGC-CTCCC-GG---GGGAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ATGC-AGCC--GC---CC--G-C-GTCACTGCCA-------TA--CT-C-A----GCAGCCT-C---A-------CTG--TA-ACCCA-G-C-TCC-T----GAGGCGA--CTG-CA-TC-A-G---TGGA-T----AA---G-CTCGGAG-TGTACC-A----CTC-CATGCT-C-CGGTT--CCTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TTAAGA-CC--TGG-CTGA--A--A-G-CCAAG-CT--CATGC-CAC-AA--C--TG---C---CT-GGG--A-T-TCC-C-TTTGT-GTCCT-GCCA-GCGCG-GG--TAT-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AC-ACTCGC-TGC-CAC-TGTGGAGC----T-G-AG-AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-ACG-G-G-AC--GATGA----GGATCG-TC-GGT-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GG-AACATG-TGG-AGTGGG---ACGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCCTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GTA-CTC-CCC--TT-CC-T-G--CGC-CG--A--ACT-A----TA--A-  6589
dbj|D14853.1|HPCCGS TGTG-GCG---GGG----GCC-CTTGT-GGCTTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GGG-A-G----GCCCCC--A-CCG-CCGAGGA-TCT-AGTCAACCT-TC-TGCCT-GCCATC--C--T--C-TC-GCCAGGA-G---C-TCTCGT--TGTAGGCGTGGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTAC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-TGGC-GA--G-GGCGCGGTGC--AGTGGA--TGAACCGACT-GATA-GCGTT-TGC-TTCTC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-ACACTA--T-G-TGCCAGAG---A--G--C-G-ACGC--GTCA-GT---CC--G-T-GTCAC-AC-A-------TATCCT-C-A----CCAGCCT-C---A-------CTG--TC-ACTCA-G-C-TCC-T----GAAAAGG--CTC-CA--C-GTG---TGGA-T----AA---G-CTCAGAT-TGCACC-G----CCC-CGTG-TGC-TGGTT--CTTG-G--CTCAA--AG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TCAAGA-GT--TGG-CTGA--A--G-G-CCAAA-CT--TATGC-CGC-AA--C--TG---C---CC-GGG--A-T--CC-CATTCGT-ATCCT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-C-GT-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGCGAA-G-G-C--A-TCATG---C---AC-GCCCGT-TGC-C-CGTGTGGAGC----C-G-AT-AT-A-A--CTGGTC-ATGTCAAAA-ACG-G-T-TC--GATGA----GAATCG-TC-GGC-CC-T-AA-G-ACT-TGCA---GC-AACACC-TGG-CGTGGG---TCGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCCA-C--AC-TAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
6559|dbj|E08443.1| TGTG-GCG---GGG----GCC-CTTGT-GGCTTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GGG-A-G----GCCCCC--A-CCG-CCGAGGA-TCT-AGTCAACCT-TC-TGCCT-GCCATC--C--T--C-TC-GCCAGGA-G---C-TCTCGT--TGTAGGCGTGGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTAC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-TGGC-GA--G-GGCGCGGTGC--AGTGGA--TGAACCGACT-GATA-GCGTT-TGC-TTCTC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-ACACTA--T-G-TGCCAGAG---A--G--C-G-ACGC--GTCA-GT---CC--G-T-GTCAC-AC-A-------TATCCT-C-A----CCAGCCT-C---A-------CTG--TC-ACTCA-G-C-TCC-T----GAAAAGG--CTC-CA--C-GTG---TGGA-T----AA---G-CTCAGAT-TGCACC-G----CCC-CGTG-TGC-TGGTT--CTTG-G--CTCAA--AG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TCAAGA-GT--TGG-CTGA--A--G-G-CCAAA-CT--TATGC-CGC-AA--C--TG---C---CC-GGG--A-T--CC-CATTCGT-ATCCT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-C-GT-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGCGAA-G-G-C--A-TCATG---C---AC-GCCCGT-TGC-C-CGTGTGGAGC----C-G-AT-AT-A-A--CTGGTC-ATGTCAAAA-ACG-G-T-TC--GATGA----GAATCG-TC-GGC-CC-T-AA-G-ACT-TGCA---GC-AACACC-TGG-CGTGGG---TCGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCCCA-C--AC-TAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-A----CA--C-  6577
321|gb|AY651061.1| TGTG-GCC---GGG----GCC-CTCGT-GGCTTTCAAAAT-CATGA---GC---G-GGG-A-G----ACCCCC--A-CCA-CGGAGGA-TCT-AGTCAACCT-TC-TGCCT-GCCATC--C--T--A-TC-GCCAGGA-G---C-TCTCGT--TGTCGCCGTGGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTAC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--T-TGGC-GA--G-GGCGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCTC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-ACACTA--C-G-TGCCGGAG---A--G--C-G-ACGC--GTCG-GC---TC--G-T-GTCAC-ACCA--------ATTCT-C-A----CCAGGCT-C---A-------CTG--TT-ACTCA-G-C-TTC-T----GAAAGGG--CTC-CA--C-GTG---TGGA-T----AA---G-CTCGAAT-TGCATC-G----CCC-CGTG-TGC-TAGTT--CTTG-G--CTTAA--AG-ATG-TCTGG-AACTGGAT-ATG-C--G-----AGGTG---CT-GAGC--GACT-TCAAGA-AT--TGG-CTGA--A--G-G-CCAAA-CT--TGTAC-CAC-AA--C--TG---C---CC-GGG--A-T--CC-CATTCGT-ATCCT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-C-GT-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGCGAG-G-G-C--A-TCGTG---C---AC-ACTCGT-TGC-C-CGTGTGGGGC----C-A-AT-AT-A-A--CTGGAC-ATGTCAAGA-ACG-G-T-TC--GATGA----GAATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACT-TGCA---GC-AACACC-TGG-CGTGGG---TCGTTCCCC-A-T-TAA-C-GCTTA-C--AC-TAC-A-GGCCC-GT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-A----TA--C-  6577
15457|dbj|D84265.2| CGTG-TCC---GGG----GCA-CTTGT-CGCATTTAAAAT-CATGT---GC---G-GCG-A-GA---C-CCC--GT-CCG-CAGAGGA-CAT-GGTCAACCT-CC-T-CCCAGCC-CT-GT--T--G-TC-GCCTGGA-G---C-CCTAGT--GGTAGGTGTGGTATGCG-CTGCAA-TA-------TTGC-GGCGC-CATGCT-----GGAC--C-TAGT-GA--G-GGAGCAA--CTCAGTGGA--TGAACAGGCT-CATA-GCCTT-TGC-CTC-TAGA---GGCAATCATGT-GTCTCCA-A-C-ACATTA--C-G-TCCCTGAG---A-----CAG-ACAC--CTCTCGCCAA----A-TCATGAC---TA-TA-C--T---CT-C-------TTCCCT-G---A-------CTG--TA-AC-CA-GCC-TTC-TA-C-GCA--AA--TTG-CA--CGA-G---TGGA-T-C--AAC----AC-TGAT-TGG-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CAGCT--CGTG-G--TT-GC-GCG-ACA-TTTGG-GATTGGGT-GTG-T--G-----AGGTG-CTCT----CT-GATT-TCAA-G-AC-CTGG-CT---TA--AAG-CAAAGCTC-GT-T---C-CAGCG-C--TA---C---CT-GGA--G-T-CCC-C-TTTCT-CTCGT-GCCA-ACGAG-GGT-TCC-GCGG-G-ACG-TGG-C-GG-G--GGG-AC-G-G-C--A-TT-TG---CC--AT-AC-CACGTGC-C-CATGCGG-GT----C-AGAG-AT-C-A--CCGGAC-ACGTCAAAA-ATG-G-G-AC--CATGA----AGATTT--CCGGG-CCTC----G-TTGGTGCA---GC-AACGTC-TCGCAC-CGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-T-GC-TA-CC-AC-GAC-A-GGCCC--TAGCG-TGC-CT--ATC-CC-C-G--AGC-CC--A--ACT-A----CACCA-  6579
15456|dbj|D84264.2| TGTG-TCA---GGA----GCG-CTCGT-CGCCTTTAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G----A-CCCC-AT-CTG-CTGAGGA-TAT-GGTCAACTT-GC-T-TCCAGCG-TT-GT--T--A-TC-GCCTGGC-G---C-ACTGGT--GGTGGGTGTGGTGTGTG-CGGCTA-TA-------TTGA-GACGC-CACGCC---G-GGCC--C---GCTGA--G-GGGGCCA--CGCAATGGA--TGAACCGACT-GATA-GCGTT-TGC-CTC-CAGA---GGTAATCATGT-GTCGCCC-A-C-TCACTA--C-G-TGCCTGAG---A-----CTG-ACAC--CTC--TC-GG-CA-G---GTCATGGCC---A----TA--CT-C-A----GTTCCCT-T---A-------CTG--TG-AC-CA-GCC-TCC-TA-C-GGA--AG--TTG-CA--TGA-G---TGGA-T-C--AAC--T-C--TGAT-TGG-TCTA----CTC-CATGC-TC-TGGGT--CATG-G--TT-AC-GAG-ACA-TCTGG-GACTGGGT-GTG-T--A-C------TGTC-CT--CTCT-GACT-TCAA-A-GT-CTGG-CT---CA--AAT-CCAAACTT-G--TGC-C--AGCA-C--TG---C---CT-GGA--G-TACCT---TTCCT-CTCTT-GCCA---GCG-GGGCT-TCC-GT-G-GCG-TA--T-GGAG-AGGTGAC-G-G-T--A-T-CTG---CC--GC-AC-CACATGC-C-CATGCGGTGC----C-G-AC-AT-A-G--TTGGCC-ACGTCAAGA-ATG-G-GT-C--CATGA----GGATTT--CGGGG-TCGC--G-G--TGGTGTA---GT-AACATC-TGGCAT-GGC---ACCTTCCCC-A-T-CAA-C-GC-GA-CA-AC-GAC-T-GGTCC--TAGCG-TGC-C--CATC-CC-A-G--AGC-CC--A--ACT-A----CA--A-  6580
1993|gb|AY859526.1| TGTG-TCG---GGT----GCT-CTAGT-CGCTTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-TT---G-CCCG-AC-C-A-CGGAAGA-CAT-GGTCAATCT-GC-TACCC-GCG-CT-GT--T--G-TC-GCCAGGG-G---C-TCTCGT--GGTGGGTGTCGTGTGTG-CTGCCA-TC-------TTAA-GACGC-CACGTT-----GGCC--C-C-GCTGA--G-GGTGCCAA-C-CAGTGGA--TGAACAGGCT-AATA-GCCTT-TGC-ATC-AAGA---GGCAACCACGT-GTCACCA-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A-----CTG-ACGC--GTC--A--AA--A-AAT-GTGAC--TCA-GA----TA--CT-C-A----CTTCTCT-T---A-------CCA--TC-AC-CA-GCC-TAC-TC-C-GTA--GA--TTA-CA--TCA-G---TGGG-T-C--AAT--G-A--AGATACGG-CC-A----CCC-CTTGC-GC-TACCT--CGTG-G--TT-AC-GCG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-GTG-T--A-C---AG-TG---TT--ATCT-GATT-TTAA-A-GT-ATGG-CTG--CA--AG--CTAAACTT-TT-C-C-C-TCGCC----TG---C---CG-GGG--A-T-CCC-C-TTCCT-CTCGT-GCCA-A-ACG-GGA-TAT-A-GG-G-GAG-TC--T-GG-GCAGGGGAC-G-G-G--G-T-GTG---CC--AC-AC-CACCTGTAC-C-TGTGGGGC----C-GTG--AT-A-G--CTGGAC-ACGTCAAAA-ATG-GCAC-C---ATGA----AAATCA--CAGGG-CC-C-AA-G-ACA-TGCA---GC-AACACT-TGGCAC-GGG---ACTTTTCCA-A-T-CAA-C-GC-CA-CC-AC-TAC-C-GGCCC--TAGCA-CCC-C-ACG-A-CC-A-G--CCC-CC--A--ACT-AT---CA--G-  6547
emb|Y12083.1|HCV120 TGTG-TCT---GGT----GCT-CTAGT-CGCTTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GT---G-CCCG-AG-C-A-CGGAGGA-CAT-GGTCAATCT-GC-TACCC-GCG-CT-GT--T--G-TC-GCCAGGG-GTGGC-TCTCGT--GG--GG-GTCGTGTGTG-CTGCCA-TC-------TTAA-GACGC-CACGTT-----GGCC--C-T-GCTGA--G-GGTGCTAA-C-CAGTGGA--TGAACAGGCT-AATA-GCCTT-TGC-ATC-AAGA---GGCAACCACGT-GTCCCCG-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A-----CTG-ACGC--GTC--A--AA--A-AAT-GTGAC--TCA-GA----TA--CT-C-A----CTTCTCT-T---A-------CCA--TC-AC-CA-GCC-TGC-TC-C-GTA--GA--TTA-CA--TCA-G---TGGG-T-C--AAT--G-A--AGACACGG-CC-A----CCC-CTTGC-GC-TACCT--CATG-G--TT-AC-GCG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-GTG-T--A-C---AG-TG---CT--ATCT-GATT-TTAA-A-GT-ATGG-CTG--CA--AG--CCAAACTT-TT-C-C-C-CCGCC----TG---C---CG-GGG--A-T-CCC-C-TTCCT-CTCGT-GCCA-A-GCG-GGA-TAT-A-GG-G-GAG-TC--T-GG-GCAGGGGAC-G-G-G--G-T-GTG---CC--AC-AC-CACTTGTAC-C-TGTGGGGC----C-GTG--AT-A-G--CTGGAC-ACGTCAAAA-ATG-GCAC-C---ATGA----AAATCA--CGGGG-CC-C-AA-G-ACA-TGCA---GT-AACACT-TGGCAC-GGG---ACTTTTCCA-A-T-CAA-T-GC-CA-CT-AC-TAC-C-GGCCC--CAGCA-CAC-C-ACG-A-CC-A-G--CCC-CC--A--ACT-AT---CA--G-  6532
15454|dbj|D84262.2| TGTG-GCG---GGT----GCA-CTGGT-CGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GT---G-TCC--AT-C-AACAGAGGA-CAT-GGTGAACTT-GC-TACCC-GC--CTTGC--T--G-TC-GCC-GGGTG---C-CCTTGT--GGTGGGAGTTGTGTGTG-CTGCCA-TC-------CTGA-GACGC-CACGTT-----GGCC--C-C-TCTGA--A-GGCGCTAA-C-CAGTGGA--TGAACAGGCT-AATA-GCCTT-TGC-CTC-CAGG---GGCAACCATGT-CTCTCCT-A-C-ACACTA--T-G-TGCCCGAG---A-----CGG-ACGC--ATC--A--AA-CA-AA--GTCAC--CCA-AA----TA--CT-C-A----GTTCACT-T---A-------CCA--TC-AC-TA-GCC-TGT-TA-C-GCA--GG--CTA-CA--CCA-G---TGGA-TTC--A-C--G-A--GGATACGT-CC-A----CGC-CTTGC-GCGT-CCT--CATG-G--CT-GC-GAG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-GTG-T--A-C---AG-TG---CT--ATCT-GACT-TCAA-G-AC-CTGG-CT---CA--AGG-CCAAAATA-A--CGC-C-CCGCA----TA---C---CT-GGA--A-T-CCC-C-TTTAT-ATCTT-GCCA-G-GCA-GGG-TAT-A-GG-G-GAG-TT--T-GG-GCTGGTGAC-G-G-G--G-T-GTG---TC--AC-AC-CACTTGC-T-CATGCGGGGCT---C-A-A--AT-T-G--CTGGAC-ACGTGAAGA-ACG-G-GT-C--TATGA----AGATCA--CAGGA-CC-C-CG-G-ATG-TGCA---GC-AACACT-TGGCAT-GGA---ACGTTTCCG-A-T-CAA-C-GC-CA-CA-AC-TAC-C-AGCCC--TAGTG-TGC-C-G-GTA-CC-G-G--CCC-CC--A--ACT-A----CA--A-  6593
19|emb|AX057086.1| CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACTT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCCGT-C-CAATGGA--TGAATAGACT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAATCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCGGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-AT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCCT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CGGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AATATC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
gb|AF177036.1|AF177 CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACTT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCCGT-C-CAATGGA--TGAATAGACT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAATCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCGGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-AT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCCT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CGGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AATATC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
134|emb|AX057395.1| CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACTT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCCGT-C-CAATGGA--TGAATAGACT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAATCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCGGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-AT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCCT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CGGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AATATC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
62|emb|AX057317.1| CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACTT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCCGT-C-CAATGGA--TGAATAGACT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAATCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCGGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-AT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCCT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CGGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AATATC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
bj|D00944.1|HPCPOLP CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-TGTCAACCT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TC-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCTGT-C-CAATGGA--TGAATAGGCT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGGA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--AGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCAGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GATTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CT-GGT--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCTGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--CATGA----GAATTA--CGGGG-CC-C-AA-A-ACC-TGCAT--G--AATATC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CAC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
65|dbj|AB047641.1| CATC-TCG---GGA----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-CGT-CGTCAACCT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-TTTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTAC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCAGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-C-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-C-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GTC-TGC-T--TAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACC--G-A--GGGC-TGC-CCCA----TCC-CGTGCAGC--GGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TATGG-GACTGGGT-CTG-C--A-C--CA--T--C-TT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CTAAA-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CT-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TA--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AT-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AACACC-TGGCAA-GGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-TTGC-TA-C--ACGGG--G-GG-CCAGT-GTG-TGC-CGA-A-G-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6588
893|gb|AY746460.1| CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-GGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAATCT-GC-TGCCT-GGAATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-TCTGGT--GGTTGGAGTCATTTGCG-CGGCCA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGTGCTGT-C-CAATGGA--TGAATAGGCT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ACGC--GTC--GC-AG-C--G-C-GTGAC--CCA--G-C--TG--CT-A-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GCC-TGC-T--CAGAA--GG--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-C--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCAGC--GGCT--CATG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAAA-A--TG---C---CC-GGC--A-T-CCC-C-TTTAT-TTCCT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-GG-G-GGG-TG--T-GG-GCAGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-GC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GGATC---TGGGGGCC-T-AA-A-ACC-TGTAT--G--AACACC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6591
gb|AF169004.1|AF169 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTTAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACCT-GC-TGCCC-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGTC--C-GGGG-GA--G-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCATTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCTCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGGA--GA--CTC-CA--T-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TTC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-T--T-C--CA--T--C-CT-GA-TA-GACT-TCAAAA-AT--TGG-CTGACT-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CRAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTAAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----T-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGG-CC-C-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAT-GGG---ACTTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6588
gb|AF238484.1|AF238 CATT-TCG---GGA----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CTA-TGGAGGA-TGT-TGTCAATCT-GC-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-TGC-CTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-TCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-CA-GCC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-C--ACT--G-A--GGAC-TGT-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GTG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GATT-TTAAAA-AC--TGG-CTCACC-----T-CCAAA-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAT-A-GG-G-GTG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6554
gb|AF238483.1|AF238 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAAGA-TGT-CATCAACCT-GC-TGCCT-GGGATC--C--T--G-TC-CCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGGGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATC-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-TCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CAG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--G-C--TG--CT-T-G----GCTCTCT-T---A-------CAA--TA-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGGA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-TC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-GA-CA-GATT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACT-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CT-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GTG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CCTGCGGCGC----C-A-AC-AT-T-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--AATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACATT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-CTGT-TA-C--ACTGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CG--A--ACT-T----CA--A-  6554
gb|AF238482.1|AF238 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTTAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-TGTCAATCT-GC-TGCCT-GGGATT--T--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTAGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTAC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGTGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GATCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GTC-TAC-T--CAGGA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGTT--CGTG-G--CT-CC-GTG-ATG-TGTGG-GATTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-GT-T-T-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-G-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-TAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6554
gb|AF238481.1|AF238 CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACCT-GC-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGGC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-T-CAGTGGA--TGAACAGGCT-TATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AC--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCTA----TCC-CATGC-GC-CGGTT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-TT-AA-CA-GACT-TCAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-TT-AT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-GG-G-GTG-TC--T-GG-GCTGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-TAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATTA--CAGGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-G-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6554
gb|AF238485.1|AF238 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-CGT-CATCAATCT-GC-TGCCT-GGGATT--T--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGGCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGGC--C-GGGA-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATA-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCATTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GTG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-GT-T-C-C-CAAAG-C--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTGT-CTCCT-GTCA-A-AAG-GGT-TAT-A-GA-G-GTG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTTC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGG-CC-C-AA-A-ACC-TGTAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-T--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCA-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6554
gb|AF169003.1|AF169 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAAGA-TGT-CGTCAACCT-GC-TGCCT-GGGATT--T--T--G-TC-TCC-GGGCG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAA---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GTTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TCAAAA-AT--TGG-CTGACT-----T-CCAAG-YT-GT-T-T-C-CAAAA-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGT-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGTGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GRATCA--CAGGG-CC-C-AA-G-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACTTTCCCT-A-T-CAA-CTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-A--CGC-TA--A--ACT-T----CA--A-  6585
73|dbj|AB047645.1| CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACCT-GT-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--GGTGGGAGTGATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---A-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAATAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGG---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-G--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TCAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAAA-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGT-C-CTTGTGGCGC----C-G-TC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTCCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CAA-A-A-CC-T-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6585
gb|AF169005.1|AF169 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-AGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-CGT-CATCAACCT-GC-TGCCT-GGGATC--T--T--G-TC-TCC-GGGCG---C-CCTGGT--AGTGGGAGTCATCTGTG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGGC--C-GGGG-GA--G-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAATAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-C-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--AGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CATG-G--CT-CC-GCG-AGG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-TT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCCT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-GG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-T-T--CCGG-TAATGTCC-GC-TTG-G-GCTC--TATGA----GAATTA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6588
71|dbj|AB047644.1| CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-AAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACCT-GC-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTAGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GTCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CATA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCATTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CTA--TA-AC-TA-GTC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-C--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CATG-G--CT-CA-GCG-ATA-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--TA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAGA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAA-TT-GT-T-C-C-CAAAA-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GTG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-T--A-TCATGA--CC--AC-AC-GG--TGC-C-CTTGCGGCGC----C-A-GC-AT-C-T--CTGG-CAATGTTC-GC-CTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTAT--G--AACATC-TGGCAG-GGG---ACCTTCCCC-A-T-TAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCA-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CG--A--ACT-T----CA--A-  6588
63|dbj|AB047640.1| CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCGTTTAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CATCAACTT-GC-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-AGGTG---C-TCTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CATG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-TATC-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-TCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTCAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCTCT-C---A-------CTA--TA-AC-TA-GTC-TAC-T--CAGGA--GA--CTT-CA--C-A-AC--TGGA-T-C--ACT--G-A--GGAT-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-CGGCT--CGTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-CTG-T--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAGA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-CT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CT-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGC-C-CCTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAACGTCC-GC-TTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGA-CC-C-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-T--ACAGA--A-GG-CCAGT-GCT-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGT-TA--A--ACT-T----CA--A-  6588
gb|AF169002.1|AF169 CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGGT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAAGA-TGT-CGTCAACCT-RC-TGCCT-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGGC--C-GGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATT-GCCTT-CGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTTGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--RTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--G-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--T-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-GC-GGGCT--CRTG-G--CT-CC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGACC-----T-CCAAG-TT-GT-T-T-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAT-A-GA-G-GCG-TA--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-T-CTTGCGGCGC----CGA-A--AT-C-T--CTGG-CAAYGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCAT--G--AAYACC-TGGCAG-GGG---ACCTTCCCT-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-TGC-CAA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6588
67|dbj|AB047642.1| CATC-TCA---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-AAA--G-CCC---T-CGA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACTT-GC-TGCCC-GGGATT--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CCTGGT--AGTGGGAGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGA-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATA-GCCTT-TGC-GTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-CCACTA--T-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTAAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GCC-TGC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAT-TGC-CCCA----TCC-CGTGC-GC-CGGCT--CATG-G--CT-GC-GCG-ATG-TATGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TTAAAA-AC--TGG-CTGGCC-----T-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAGG-C--TG---C---CC-GGC--G-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGG-TAT-A-GG-G-GCG-TG--T-GG-GCCGGC-ACCG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-AC-GA--TGT-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--CATGA----GAATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACC-TGGCAG-GGG---ACTTTTCCC-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCA-TGC-CGA-A-G-CC-C-G--CAC-CA--A--ACT-T----TA--A-  6588
69|dbj|AB047643.1| CATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCA-TGGAGGA-TGT-CGTCAACCT-GT-TGCCC-GGGATC--C--T--G-TC-TCC-GGGTG---C-CTTGGT--GGTGGGAGTCATCTGCG-CCGCCA-TT-------TTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGGC--C-GGGG-GA--A-GGTGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-CATC-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCC-A-C-CCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CAG-ACGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CCA--TA-AC-TA-GTC-TGC-T--TAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-T--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGCAGC--GGCT--CGTG-G--CT-TC-GCG-ATG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-T--A-C--CA--T--C-CT-AA-CA-GACT-TCAAAA-AT--TGG-CTAACC-----G-CCAAG-TT-GT-T-C-C-CAAAG-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGA-TAT-A-AG-G-GTG-TG--T-GG-GCTGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CT--GC-AC-GA--TGC-C-CTTGCGGTGC----C-A-AT-AT-T-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTA-G-GCTC--CATGA----GAATTA--CAGGC-CC-T-AA-G-ACT-TGCAT--G--AATGTT-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GTA-TGC-CGA-A-A-CC-C-G--CGC-CA--A--ACT-T----CA--A-  6585
61|dbj|AB047639.1| CATT-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCATTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CTA-TGGAAGA-TGT-CATCAATCT-AC-TGCCT-GGGATC--C--T--G-TC-TCC-GGGAG---C-CCTGGT--GGTGGGGGTCATCTGCG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--G-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-TATT-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGAAACCACGTCGCC-CCT-A-C-TCACTA--C-G-TGACGGAG---T-----CGG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-T-GTGAC--CCA--A-C--TA--CT-T-G----GCTCTCT-T---A-------CTA--TA-AC-CA-GCC-TAC-T--CAGAA--GA--CTC-CA--C-A-AT--TGGA-T-A--ACT--G-A--GGAC-TGC-CCCA----TCC-CATGC-TC-CGGAT--CCTG-G--CT-CC-GCG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-TTG-C--A-C--CA--T--C-TT-GA-CA-GACT-TCAAAA-AT--TGG-CTGACC-----T-CTAAA-TT-GT-T-C-C-CCAAG-C--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTCAT-CTCTT-GTCA-A-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GTG-TG--T-GG-GCCGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CC--AC-GC-GC--TGC-C-CTTGCGGCGC----C-A-AC-AT-C-T--CTGG-CAATGTCC-GC-CTG-G-GCTC--TATGA----GGATCA--CAGGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCAT--G--AACACC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCT-A-T-CAA-TTGC-TA-C--ACGGA--G-GG-CCAGT-GCG-CGC-CGA-A-A-CC-C----C-C-CACGA--ACT-A----CA--A-  6588
08|dbj|AB031663.1| CATC-TCG---GGG----GCC-CTCGT-CGCTTTTAAGAT-CATGT----CC--G-GCG-A-GAA--G-CCT---T-CCG-TGGAAGA-TGT-CGTTAATCT-GC-TCCCC-GGGATT--C--T--A-TC-ACC-GGGTG---CGT-TAGT--AGTCGGCGTCATCTGCG-CGGCCA-TC-------TTAC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--A-AGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAGTGGA--TGAATAGGCT-CATA-GCCTT-TGC-TTC-CAGA---GGTAACCACGTCGCC-CCG-A-C-TCACTA--C-G-TGGCGGAG---T-----CTG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-G-GTAAC--GCA--G-C--TA--CT-T-G----GCTCGCT-C---A-------CCA--TC-AC-TA-GCC-TAC-T--CAGAA--GG--CTC-CA--T-A-CC--TGGA-T-T--ACC--G-A--AGAC-TGC-CCTG----TTC-CATGC-GC-CGGCT--CTTG-G--CT-TC-GCG-ACA-TATGG-GACTGGGC-CTG-T--A-C--TA--T--C-TT-GACT--GACT-TTAAAA-AT--TGG-CT-CTC-----CACCAAA-CT-GC-T-T-C-CAAAA-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTCAT-CTCCT-GTCA-A-AGG-GGG-CAT-AAAG-G-G-G-CT--T-GG-ACTGGC-ACTG-G-C--A-TCATGA--CA--AC-AC-GG--TGC-C-CATGCGGAGC----T-G-TC-GT-T-T--C-GGGCAATGTCC-G--TCACG-GTTC--CATGA----GGAT-AACC-GGA-CC-T-AA-A-ACT-TGCAT--G--AATACC-TGGCAG-GGG---ACCTTTCCC-A-T-CAA-CTGC-TA-T--ACAGA--A-GG-TC-A--GTG-TGCACCACA-A-CC-C-A--CAC--AT-A--ACT-A----CA--A-  6589
3141|dbj|D50409.1| TATT-TCG---GGG----GCT-CTCGT-TGCTTTCAAGAT-CATGT----CT--G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CCG-TGGAGGA-CGT-CGTCAACCT-GC-TGCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCC-CGGTG---C-TCTCGT--GGTGGGGGTGATCTGTG-CGGCCA-TT-------CTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGAC--A-AGGG-GA--A-GGCGCGGT-C-CAATGGA--TGAACAGGCT-TATC-GCCTT-TGC-GTC-CAGA---GGTAACCATGTCGCC-CCG-A-C-ACACTA--C-G-TGGCGGAG---T-----CAG-ATGC--GTC--GC-AG-C--G-G-GTCAC--CCA--G-C--TG--CT-T-G----GCTCCCT-T---A-------CAA--TA-AC-CA-GCC-TGC-T--CAGGA--GA--CT---A--C-A-CCAATGGA-T-C--ACA--G-A--AGAT-TGC-CCTG----TCC-CCTGC-TC-CGGCT--CATG-G--CT-TC-GAG-ACG-TGTGG-GACTGGGT-CTGCT----C--AA--T--C-CT-AA-TA-GACT-TCAAGA-AC--TGG-CT-ATC-----TGCTAAA-TT-AT-T-C-C-CTAGG-T--TA---C---CT-GGC--A-T-TCC-C-TTCAT-TTCCT-GTCA-A-AAG-GGT-TAC-AGAG-G-G-A-CA--T-GG-GCCGGT-ACTG-G-T--A-TTATGA--CT--AC-AC-GG--TGT-C-CATGCGGTGC----C-A-AC-AT-CAC--C-GG-CAACGTCC-GC-TTG-G-GCAC--CATGA----GAAT-A-TCAGGA-CC-T-AA-G-ACC-TGCTT--G--AATACC-TGGCAG-GGG---ACATTCCCC-A-T-CAA-CTGT-TA-C--ACGGA--G-GGCTC-GT-GCG-TGC-CCA-A-A-CC-C-G--CTC-CA--A--ATT-T----CA--A-  6588
gb|AF238486.1|AF238 CATT-TCA---GGG----GCT-CTCGT-AGCTTTTAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CGG-TAGAAGA-TGT-TGTAAATCT-CC-TGCCC-GCTATC--C--T--G-TC-TCC-TGGCG---C-TTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGTG-CAGCGA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---C-GG-C--C-AGGGAGA--G-GGGGCGGT-C-CAGTGGA--TGAACAGACT-GATC-GCCTT-TGC-CTC-CAGA---GGAAACCACGTTGCC-CCT-A-C-CCACTA--C-G-TGGCGGAG---T-----CTG-ACGC--TTC--GC-AG-C--G-C-GTGAC--GCA--G-C--TG--CT-A-G----GTTCGCT-C---A-------CAA--TT-AC-CA-GCT-TAC-T--CAGGA--GA--CTA-CA--T-G-CC--TGGA-T-C--ACT--G-A--AGAC-TGC-CCAG----TCC-CATGT-TC-GGGGT--CTTG-G--CT-CC-GGG-ACG-TTTGG-GATTGGGT-TTG-T--T-C--CA--T--T-CT-CA-CA-GACT-TTAAGA-AC--TGG-CTG-TC-----TTCAAAA-TT-GC-T-C-C-CCAAG-A--TG---C---CT-GGT--C-T-TCC-C-TTCAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGA-TAC-A-GG-G-GTG-TA--T-GG-GCTGGC-ACGG-G-A--G-TCATGA--CT--AC-AC-GG--TGT-C-CATGCGGAGC----G-A-AC-AT-C-T--CGGG-CCATGTCC-GC-ATG-G-GTAC--CATGA----AAATAA--CAGG--CC-CGAA-G-ACC-TGCTT--G--AAC-CTGTGGCAG-GGA---ACCTTCCCC-A-T-TAA-TTGC-TA-C--ACAGAA-G-GG-CC-TT-GCG-TGC-CAA-A-A-CC-C-C--CTC-CT--A--ATT-A----TA--A-  6552
dbj|D10988.1|HPCJ8G CATT-TCA---GGG----GCC-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GAA--G-CCC---A-CGG-TAGAAGA-CGT-TGTGAATCT-CC-TGCCT-GCTATT--C--T--G-TC-TCC-TGGTG---C-GTTGGT--AGTGGGAGTCATCTGTG-CAGCAA-TC-------CTGC-GCCGC-CACG-T---C-GG-T--C-AGGGAGA--G-GGAGCGGT-C-CAGTGGA--TGAACAGACT-GATC-GCCTT-CGC-CTC-CAGG---GGAAACCACGTTGCC-CCT-A-C-CCACTA--C-G-TGGTGGAG---T-----CTG-ACGC--TTC--AC-AG-C--G-T-GTAAC--GCA--G-G--TG--CT-G-A----GTTCACT-T---A-------CAA--TT-AC-CA-GCT-TAC-T--TAGGA--GA--CTA-CA--T-G-CC--TGGA-T-C--ACT--G-A--AGAT-TGC-CCAG----TCC-CATGC-TC-GGGGT--CTTG-G--CT-CC-AGG-ACA-TTTGG-GATTGGGT-TTG-T--T-C--CA--T--C-CT-CA-CA-GACT-TCAAAA-AC--TGG-CTG-TC-----TTCAAAA-TT-AC-T-C-C-CCAAG-A--TG---C---CC-GG---CAT-TCC-C-TTTAT-CTCTT-GCCA-G-AAG-GGA-TAC-A-AG-G-GTG-TA--T-GG-GCTGGT-ACGG-G-T--G-TCATGA--CT--AC-TC-GG--TGC-C-CATGTGGAGC----A-A-AC-AT-C-T--CGGG-CCATGTCC-GC-ATG-G-GCAC--CATGA----AAATAA--CAGG--CC-CGAA-G-ACT-TGCTT--G--AAC-CTGTGGCAG-GGG---ACTTTCCCC-A-T-TAA-TTGT-TA-C--ACAGAA-G-GG-CC-TT-GCG-TGC-CAA-A-A-CC-C-C--CTC-CT--A--ATT-A----CA--A-  6589
41|dbj|AB030907.1| CATT-TCA---GGG----GCC-CTCGT-GGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GAA--G-CCC---T-CGG-TTGAAGA-CGT-CGTGAATCT-CC-TACCT-GCTATT--T--T--G-TC-CCC-TGGCG---C-CTTGGT--AGTGGGAGTCATTTGCG-CAGCAA-TC-------TTGC-GCCGC-CACG-T---C-GG-C--C-AGGGAGA--G-GGGGCGGT-C-CAGTGGA--TGAACAGACT-GATC-GCCTT-TGC-CTC-TAGG---GGAAACCATGTTGCC-CCT-A-C-TCACTA--C-G-TGGCGGAG---T-----CTG-ACGC--CTC--GC-TG-C--G-C-GTGAC--GCA--G-G--TG--TT-A-A----GCTCACT-C---A-------CAA--TT-AC-CA-GCT-TGC-T--TAGGA--GA--CTA-CA--C-G-CC--TGGA-T-C--ACT--G-A--AGAT-TGC-CCAG----TCC-CATGT-TC-GGGGT--CTTG-G--CT-CC-GGG-ACA-TTTGG-GAGTGGGT-ATG-T--T-C--CA--T--T-CT-CA-CA-GACT-TTAAGA-AC--TGG-CTG-TC-----TGCAAAA-TT-GC-T-C-C-CCAAA-A--TG---C---CC-GGC--C-T-CCC-C-TTCAT-CTCTT-GCCA-A-AAG-GGA-TAC-A-GG-G-GTG-TG--T-GG-GCTGGC-ACGG-G-A--G-TCATGA--CT--AC-TC-GG--TGT-T-CATGCGGAGC----A-A-AC-AT-C-T--CGGG-CCACGTCC-GC-TTG-G-GCAC--CATGA----AAATAA--CAGG--CC-CGAA-G-ACC-TGCCT--A--AAC-ATGTGGCAG-GGA---ACCTTCCCC-A-T-CAA-TTGT-TA-C--ACAGAA-G-GG-CC-TT-GTG-TGC-CAA-A-A-CC-C-C--CTC-CT--A--ATT-A----TA--A-  6589
emb|Y11604.1|HCV4AP CGTA--CGT--GGC----GCT-GTGGT-TACCTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GAT--G-CCT---T-CCA-CAGAGGA-CTT-GGTAAATTT-GC-T-CCCGGCCATT--C--T--A-TC-GCCCGGA-G---C-ATTGGT--GGTGGAGGTGGTATGCC-CGGCGA-TT-------TTGC-GCCGC-CACG-T---G-GGCC--C-GGGC-GA--A-GGGGCCGT-G-CAGTGGA--TGAACCGTCT-AATT-GCGTT-CGC-ATCGC-GA---GGCAATCACGT-GTCTCCC-A-C-GCATTA--C-G-TCCCTGAG---T-----CCG-ACGC--GGC--AC--G-CC-G-C-GTGACCACCA-TA-C--TA---T-C-A------TCCCT-C---A-------CTG--TG-AC--A-TCCCTTC-T--CAG-AC-GC--CTC-CA--C-A-AG--TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAT-TGC-TCCA----CCC-CATGT-GC-CGAAT--CTTG-G--CT-AT-GGG-AGG-TATGG-GATTGGGTCTTG-C--A-C---G--TG---CT-GAGT--GACT-TCAA-G-AC-GTG--CT---TA--AAAGCAAAG-TTCGTGC-C-C-TTAA-----TG---C---CA-GGC--A-T-CCC-C-CTCCT-CTCATGGCCA-A-GAG-G-C-TAT-A-AG-G-GAG-AG--T-GGCGC-GGAGAT-G-G-C--G-TGATG---C---AT-AC-GACATGC-C-CCTGCGGAGC------A-G--AT-C-TGGCAGGTC-ACATCAAGA-ACG-G--CTC--GATGA----GAATCA--CCGGG-CC--GAA-A-ACC-TGCA---GC-AACACA-TGGCAT-GGA---ACCTTCCCC-A-T-CAA-T-GCCTA-C--AC-CAC-A-GGCCC--TGGTG-TAC-CC--A-T-CC-C-GG-CTC-CG--A--ACT-A----CA--A-  6515
15455|dbj|D84263.2| GGTT-TCG---GGA----GCC-CTTGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A---G--G-CCCCCGC-T-G-TGGAGGA-CAT-GGTCAACCT-TC-TGCCT-GCTCTT--C--T---CTC-ACC-TGGTG---C-TCTGGT--CGTGGGCGTTGTCTGTG-CTGCCG-TT-------CTAC-GGCGA-CACG-T---C-GGCC--C-AT-CTGA--A-GGGGCTAC-C-CAGTGGA--TGAACAGACTC-ATA-GC-TTTCGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGT-GTC-TCC-AAC-ACATTA--T-G-TGCCCGAG---A-----CGG-ATGC--CTC--GC-GGGC--T---GTGAC---CA--C-C-ATA--CT-T-A----GTTCCCT-C---A-------CCA--TA-AC-CA-GCC-T-C-TTAC-GCA--GA--CTC-CA--CGA-G---TGGA-T-C--AGC--G-G--GGAC-TG-GTCAG----CAC-CATGT-TC-CTGTT--CTTG-G---T-TA-AAGGATG-TTTGG-GATTGGGT-CTG-T--A-CGGTA--T-----T-GT-CT-GACT-TCAAGACGT---GG-CTG--AG--A-G-CCAAG-CT--TGTGC-C-C-ACT-C--T----C---CC-GGGT-A-T-CCC-C-TTCAT-CTCGT-GTCA-G-CGG-GGT-TTC-A-GG-G-GCG-TT--T-GGCG-AGGCGAT-G-G-------CGTGA-ACT--AC-AC-CACCTGC-T-CATGTGGTGC----A-A-AC-AT---CA-CAGG-CCACGTAAAGA-ATG-G-G-TC--AATGA----AGATCG--T-AGG-CC-CAAA-G-ATG-TGCA---GC-AATGTC-TGG-AATAAT---AGGTTCCCC-A-T-CAA-C-GC-CATC--AC-AAC-T-GGCCCTA--GCG-TGC-CC--GTG-CC-A-GAGC-C-CA--ATTACC-A----CA--A-  6571
dbj|D63822.1|HPCJK0 TGTG-TCG---GGA----GCC-CTCGT-AGCCTTTAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A---G--A-CTCC-GT-CAG-TCGAGGA-CAT-GGTGAACCT-AC-TCCCC-GCCCTT--C--T---GTC-ACC-AGGGG---C-ACTGGT--AGTGGGGGTTGTTCGTG-CTGCCA-TT-------TTGC-GGCGC-CACG-T---G-GGCCC-C-AG-C-GA--A-GGAGCTGC-C-CAGTGGA--TGAACCG-CTTGATA-GC-TTTCGC-GTCAC-GG---GGCAATCACGT-GTCGCCT-A-C-ACACTA--T-G-TGCCTGAG---A-----CAG-ATGC--ATC--TC-GGGC--A---GTGAC---CA--A-C-ATA--CT-T-A----GTTCCCT-T---A-------CCA--TC-AC-TA-GTC-T-C-TTGC-GTA--AA--CTC-CA-TC-A-C---TGGA-T-T--ACC--G-A--GGAC-TATGCC-A----CAC-CATGT-G---GGTCAACATG-G--CT-TA-GAG-ACA-TCTGG-GACTGGGT-GTG-T--A-C--TG--T--C-CT-GT-CA-GACT-TTA-GA-GT-TTGG-CTT--AA--A-T-CCAAG-CT--CATGC-C-C-AGC-C--T----C---CCAGGG--G-T-CCC-C-TTTTT-CTCGT-GTCA-G-CGA-GGC-TAC-A-GG-G-G-GACC--T-GGAG-AGGCGAT-G-G-G--ATTTGCAACACT--AC-G------TGC-C-CCTGCGGTGC----C-A-GC-AT---TG-CGGG-CCATGTTAAGA-ACG-G-G-AC--TATGAGAATAG-TCG--G-A---CC-CC---GCACC-TGCA---GC-AACGTA-TGG-AATGGC---ACTTTCCCC-A-T-TAA-T-GC-GA-CG-AC-GAC-C-GGTCCAA--GCA-TAC-CC--ATC-CC---G-GCGC-CA--A--ACT-A----CA--A-  6586
gb|AF064490.1|AF064 AGTGGCTG---GA-----GCG-CTCGT-CGCCTTCAAGAT-CATGT---GC---G-GGG-A-GAA--G-CC---GA-CAG-CCGAAGACC-T-AGTAAAC----C-T-CCT-GCC-TT--CAAT--ACTCTGCCCTGGAG---C-CCTAGT--GGTCGGGGTCATATGCG-CCGCGG-TT-------TTGC-GGCGC-CATA-T---C-GGCC--C-GGGC-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACAGGCT-GATC-GCGTT-CGC-CTCCC-GA---GGCAATCATGT-GTC-TCCGA-C-ACACTA--C-G-TGCCCGAG---A-----CCG-ACGC--G----TC-GGCC--AAA-GTCAC--ACA--G-C--TG--CT-C-A----GCTCCCT-C---A-------CAG--TA-AC--A--TC-C-C-TTTT-GAA--GAGGCTC-CA--C-A-CA--TGGA-T-C--GGC--G-A--GGAC-TACTCC-A----CGC-CCTGC-GA-TGGC--ACATG-G--CT-AA-GGG-CCA-TTTGG-GACTGGGT-CTG-C--A-CGGCA--C-----T-GA-CA-GACT-TCA-AA-GC-CTGG-CTG--CA--G-G-CAAAA-CT--CCTCC-CAC-AAC----T----C---CCCGGA--G-TGCC--C-TTCCT-CTCGT-GCCA-G-AGA-GGG-TAC-A-GG-G-GCG-TA--T-GGCG-TGGGGAT-G-G----A---GTAA-ATTCCACCA---A-GTGT-C-CGTGCGGAGC------G-ACGAT-A-T--CTGG-CCACGTGAAAA-ACG-G-A-AC--CATGA----GGATCG--TCGG--CC-CGAA-GC-TG-TGCA---GC-AACACC-TGGCAC-GGA---ACCTTCCCC-A-T-CAA-C-GC-CA-CA-AC-AAC-GGGGCCC-A--GTG-TGC-CT--GCT-CC---G-GCCCCCA--A---CT-A----CA--A-  6485
emb|Y13184.1|HCV148 GGTGGCTG---GG-----GCG-CTCGT-CGCCTTCAAGAT-CATGT---GT---G-GGG-A-AAG--G-CC---GA-CAG-CCGAAGAAC-T-GGTAAAC----C-T-CCT-GCC-TT--CAAT--ACTCTGCCCTGGAG---C-CCTAGT--GGTTGGTGTCATATGCG-CCGCCG-TT-------CTGC-GGCGC-CACA-T---T-GGCC--C-AGGC-GA--G-GGGGCTGTAC--AGTGGA--TGAATAGGCT-GATT-GCGTT-CGC-TTCCC-GG---GGCAATCATGG-GTC-TCCGA-C-ACACTA--C-G-TGCCCGAG---A-----CGG-ACGC--G----TC-GGCT--AAG-GTCAC--GCA--A-C--TG--CT-C-A----GCTCCCT-C---A-------CAG--TA-AC--A--TC-T-C-TTCT-GAA--GAGGCTC-CA--C-A-CG--TGGA-T-C--GGT--G-A--AGAC-TATTCC-A----CGC-CCTGT-GA-TGGT--ACATG-G--CT-TA-GGG-CCA-TTTGG-GACTGGGT-CTG-C--A-CGGCA--C-----T-GA-CA-GACT-TCA-AA-GC-CTGG-CTG--CA--G-G-CAAAA-CT--CCTCC-CGC-AAC----T----C---CCCGGA--G-TGCC--C-TTCTT-CTCAT-GCCA-G-AAG-GGG-TAC-A-AG-G-GTG-TA--T-GGCG-CGGGGAT-G-G----A---GTGA-ACTCCACCA---A-GTGT-C-CTTGCGGAGC------G-ACGAT-A-T--CTGG-TCACGTGAAGA-ACG-G-A-AC--CATGA----GAATCG--TCGG--CC-CGAA-GC-TG-TGCA---GT-AACACC-TGGCAA-GGC---ACCTTCCCA-A-T-CAA-C-GC-CA-CA-AC-AAC-AGGGCCC-A--GCG-TAC-CT--GCC-CC---G-GCCCCCA--A---CT-A----CA--A-  6518
9761|dbj|D89872.1| GGTG-GCC---GGT----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGCG---C-CTTGGT--CGTCGGGATCGTGTGTG-CAGCAA-TC-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTAAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGA-AA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6239
dbj|D16435.1|HPCT2 GGTG-GCC---GGT----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGCG---C-CTTGGT--CGTCGGGATCGTGTGTG-CAGCAA-TC-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTAAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGA-AA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  4071
6516|dbj|E08399.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CTTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
1981|dbj|E03766.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CTTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6239
6258|dbj|E09631.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CTTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
dbj|D90208.1|HPCJCG GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CTTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
6577|dbj|E08461.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-CGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CTTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
dbj|D11355.1|HPCJTB GGTG-GCC---GGT----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TC-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTAAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-AA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACATG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
dbj|D11168.1|HPCJTA GGTG-GCC---GGT----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TC-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTAAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-AGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGA-AA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
bj|D63857.1|HPVHCVN GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTTAATTT-AC-TCCCA-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCAGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-AG--T--TG---C---C--GGG--AAT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---TA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6487
b|U01214.1|HCU01214 GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CTT-GGTTAATCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGGC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGACTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-A-C-TGT-T----GAA--GAGACTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---AG-TG---TT-AA-CT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CTAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCGT-GCCA-GCGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-A-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACA-TGGCA-TGGA---ACTTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---GC-CC-CGA--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6581
64|dbj|AB049099.1| GGTG-GCT---GGT----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--ATTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----AAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GA--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAA-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGT-C-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GT-AACGTG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-T--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCACC-C-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--A-  6583
dbj|D14484.1|HPCJRN GGTG-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--G-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGTC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CA--C--AAC--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----AAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GA-CA-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--TCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--CGT-CCC-T-TTCTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAA-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GC-TCGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF054255.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054247.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
31|emb|CQ819761.1| GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF054258.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054251.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6424
gb|AF054257.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054252.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054248.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF054254.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CC-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6426
gb|AF054249.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CC-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-TT-GCA-CAC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6581
bj|D10750.1|HPCJ491 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF054259.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-A---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGACC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054253.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CTT-GGTCAACTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-A---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGACC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054256.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-A---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGACC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6425
gb|AF054250.1|AF054 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-R---TGGA-T-Y--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CSC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-YT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6570
bj|D13558.1|HPCJ483 GGTA-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GCGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGACC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF207758.1|AF207 GGTG-GCC---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-T--A-C---GG-TG---CT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-GTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-CA-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-T-GCATA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CT--A--ACT-AT-TCCA--A-  6568
gb|AF207765.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCATTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CTAC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---TT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT--ACGGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-AT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CGTGCGGAGGA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-T-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCG-TGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCTA--A-  6568
gb|AF207762.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CTAC-GTCGG-CACG-T---G-GGGC--C-GGGA-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCG--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-G-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---AG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CTTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--TGG--AGT-CCCCT-TTCT--CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCTC--TAGCA-CAC-CC---AC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6568
110|gb|AY045702.1| GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTAC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-G-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCG----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-C---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTCTT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AGCACG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-AT-GCG-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6582
gb|AF165062.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GACGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---AC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165061.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-GA-GGG-AAG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165058.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCT---T-CCC-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGTG---C-TTTGGT--CGTTGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCT-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CATG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-T--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--G--ACT-AT-TCCA--A-  6568
gb|AF165057.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCT---T-CCC-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-TCTGGT--CGTTGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCT-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCTT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-T--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--G--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165050.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTCAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCT---T-CCA-CCGAGGA-TCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCG----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-AATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-C-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165049.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTCAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCT---T-CCA-CCGAGGA-TCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCG----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-AATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207759.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCG----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGG-TTACA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-T--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--TCTGC-CGC-AG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-TTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGAG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CAACTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCG-TAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--A-  6568
gb|AF207770.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-GAG--G-CCC---T-CCA-CGGAGGA-TCG-GGATAATATGA--TCCAT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCCT-CTCCT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-AGGGGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCACA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207752.1|AF207 GGTG-GCT---GGT----GCG-CTCGT-AGCTTTCAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATCT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--TGTGGGGGTCGTGTGTG-CAGCGA-TC-------CTAC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGTT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGT-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6568
gb|AF165052.1|AF165 AGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGGAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165051.1|AF165 AGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--ACT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
43|dbj|AB080299.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCTC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGACTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CAA--G-T-CCAAG-CT--CATGC-CGC-AA--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCTT-GCCA-ACGCG-GC--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-CT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
4375|dbj|D85516.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---G-CCA-CCGAGGA-CCT-AGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTAGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---TT-CCA----G--C-CT-T---A-------CTA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--AAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CAA--G-T-CCAAG-CT--CATGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCTT-GCCA-GCGCG-GC--TAC-A-GG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GCTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GT-AACACG-TGGCA-TGGG---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
66|dbj|AB049100.1| GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CTGAGGA-CTT-GGTTAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--GGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CAA--G-T-CCAAG-CT--CATGC-CGC-AG--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGAGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ACGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6549
gb|AF165060.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GATTAATCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTGAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GA-CT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-AT--CATGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GC--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGAG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165059.1|AF165 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GATTAATCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GT-CT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-AT--CATGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GC--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGAG-AGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207767.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTAC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-A---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CATGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207763.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTTGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-A---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CATG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GA-GT-GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAA-CT--CATGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--A-  6568
60|dbj|AB049097.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTTGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GTG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GT--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CAA--G-T-CCAAG-CT--CATGC-CGC-AG--T--TA---C---C--AGG--AAT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGAG-GGGGGAC-G-G-T--A-TTATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACATG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6549
gb|AF207756.1|AF207 GGTN-GCT---GGC----GCA-CTCGT-AGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CAA--G-T-CCAAA-CT--CGTGC-CGC-AG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207772.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CTT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CTTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GACGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CTAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-CGGGGAC-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCTA--A-  6568
gb|AF207769.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTTGGGGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GAAGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTAC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--T-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTTAC--ACA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-GA-GAG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GAGC--GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAA-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-T--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGC-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCA-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCCA--G-  6568
48|dbj|AB049091.1| GGTG-GCC---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAATCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GGCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CCTGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-TT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6498
42|dbj|AB049088.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CCTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---AG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--ATCT----CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
gb|AF207753.1|AF207 AGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGT-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6568
gb|AF207754.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-ACT-GGTCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CTTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATT-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GAG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-AG-CT-GACT-TCAAGG--C-CTGG-CT--TCA--G-T-CCAAG-CT--CTTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC---AAGA-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
52|dbj|AB049093.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAG-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GA---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-A---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CRC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCTC-CT-GCA-CAC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6549
dbj|D10934.1|HPCRNA GGTG-GCT---GGT----GCC-CTCGT-GGCTTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-CG-CCC---T-CCG-CTGAGGA-CCT-GGTTAATTT-GC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CAGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--C-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TAC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--T-C---GG-TG---TT-AA-CG-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
5714|dbj|E07579.1| GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CTG-CCGAGGA-CCT-GATCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCTA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGGT-GTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-TC-GGG-CC-G-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6543
gb|S62220.1|S62220 GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CTG-CCGAGGA-CCT-GATCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCTA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGGT-GTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-TC-GGG-CC-G-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6579
856|gb|AF139594.2| GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CTG-CCGAGGA-CCT-GATCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCTA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGGT-GTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-TC-GGG-CC-G-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6583
62|dbj|AB049098.1| GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CAT-GATCAACCT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAATCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACGCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGTTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTAC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAA-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-T--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---AC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCCA--A-  6549
gb|AF207774.1|AF207 GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GATTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAATCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GT--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---AG-TA---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGT-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-CCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CT--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
6657|dbj|E10035.1| AGTG-GCC---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGTC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAATCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CAC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-AG--C--TA---C---C--TGG--AGT-CCC-T-TTTTT-GTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-TC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6571
gb|M58335.1|HPCHUMR AGTG-GCC---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATCT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGTC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAATCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CAC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-AG--C--TA---C---C--TGG--AGT-CCC-T-TTTTT-CTCGT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-TC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6571
b|L02836.1|HPCCGENO GGTG-GCT---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--T-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--AAGACTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--CGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-T--A-TTATG---C---AA-AC-CACCTGT-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-T-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GAATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACT-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--G-  6569
204|gb|AY460204.1| AGTG-GCT---GGA----GCA-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CTA-CCGAGGA-TCT-GGTTAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ACA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--CGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCCT-GCCA-ACGAG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--GATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGTG-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GGA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--A-  6583
b|U16362.1|HCU16362 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGAT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-C-AGCCGAGGA-CAT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--T-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGATTGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-G-GCACTA--T-G-TGCCAGAG---A--G--C-G-A-GCCTG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---TT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGACTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CAGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-A-GATTTGG-GACTGGAT-CTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ACGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGTA-CGGG---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6581
633|gb|AY587844.1| GGTA-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--ACTGC-CGC-GA--C--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TG--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---C---TA-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCT-A-T-CAA-C-ACGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---AC-CC-CGG--CGC-CA--A--GCT-AT-TCCA--G-  6528
gb|AF207766.1|AF207 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-ACACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GT--G-C--G-C-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-G-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--A-  6568
gb|AF208024.1|AF208 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTTAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCATT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGTGCG---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6562
dbj|D50480.1|HPCK1R AGTG-GCG---GGT----GCT-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-CTA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTGGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGCGCTGTGC--AGTGGA--TGAATCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-C-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--TCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6568
dbj|D50483.1|HPCK1S AGTG-GCG---GGT----GCT-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GGG-A-G-A-TG-CCT---T-CTA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTGGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGCGCTGTGC--AGTGGA--TGAATCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CG-GC--G-C--G-C-GTCAC--ACA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--TCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-T--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6568
68|dbj|AB049101.1| AGTG-GCG---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTCC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAATCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGCA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CTG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6549
42|dbj|AB154206.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-T-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTT-CA-TC-A-A---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CC-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
40|dbj|AB154205.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-T-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTC-CA-TC-A-A---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CC-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-GG-G-GTA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
10|dbj|AB154190.1| GGTG-GCG---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AG-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ACGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-TC-T-AG-G-ACC-TGCA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCACA-C--AC-TAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AC-TCCA--G-  6568
08|dbj|AB154189.1| GGTG-GCG---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCACA-C--AC-TAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
186|dbj|AB154178.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CTA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GGCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
184|dbj|AB154177.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CTA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GGCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CC-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
30|dbj|AB154200.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AC-TCCA--G-  6568
28|dbj|AB154199.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
190|dbj|AB154180.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGTC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGACTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGAG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
188|dbj|AB154179.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGTC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGACTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGAG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCTC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
194|dbj|AB154182.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--C-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-TC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCTA--G-  6568
192|dbj|AB154181.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--C-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-TC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCTA--G-  6568
02|dbj|AB154186.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AG-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GCG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
00|dbj|AB154185.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AG-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GCG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
14|dbj|AB154192.1| GGTG-GCA---GGT----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CCGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CC-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CTAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTTCT-CTCGT-GCCA-GCGTG-GA--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-G-ACT-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
12|dbj|AB154191.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CCGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---A-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAG--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
38|dbj|AB154204.1| GGTA-GCG---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCA-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
36|dbj|AB154203.1| GGTA-GCG---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCA-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
198|dbj|AB154184.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CAT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GCA-TT--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
196|dbj|AB154183.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
34|dbj|AB154202.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TA--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
32|dbj|AB154201.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-T-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TA--T-GGCG-CGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
06|dbj|AB154188.1| GGTG-GCA---GGC----GCT-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6568
04|dbj|AB154187.1| GGTG-GCA---GGC----GCT-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CC-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CGTGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCAA--G-  6568
22|dbj|AB154196.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGTG---C-CCTAGT--TGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-T---GG-TG---TT-AA-GT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GCA-TT--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-T-CATGTGGAGCG---C-G-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---GCATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
20|dbj|AB154195.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTTAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--TGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-T---GG-TG---TT-AA-GT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GCA-TT--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-T-CATGTGGAGCG---C-G-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
26|dbj|AB154198.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--A-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-GG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-TATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GCTC--CATGA----GGATCA-CT-GGG-CC-C-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
24|dbj|AB154197.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-GG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-TATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GCTC--CATGA----GGATCA-CT-GGG-CC-C-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
18|dbj|AB154194.1| GGTG-GCA---GGC----GCT-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CTTAGT--CGTCGGGGTGGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GATT-TTAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CTTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TC-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
16|dbj|AB154193.1| GGTG-GCA---GGC----GCC-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-G-A-TG-CCT---T-CCA-CTGAGGA-CTT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTAGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGACT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-AA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GCA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CC--A--ATT-AT-TCTA--G-  6568
gb|AF207761.1|AF207 GGTA-GCG---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTCAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CTT-AGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATT--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGGT-ATG-C--G-C---GG-TG---CT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--AGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAT-A-AG-G-GGA-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACTTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-C-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-TC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
dbj|D50481.1|HPCK1R GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAT-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--TT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--A-T-CCAGA-GT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--AGG--AGT-CCC-C-TTTCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACTTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GAATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AATACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
dbj|D50485.1|HPCK1S GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-TTGG-CT--CCA--A-T-CCAGG-GT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--AGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACTTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GAATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AATACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF207760.1|AF207 AGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-AGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATT--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-T-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---CT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-GT--CCTGC-CAC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-A-TTTCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAA-TC--T-GGCG-AGGAGAC-G-G-C--A-TTATG---C---AA-AC-CATCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-T--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
35|emb|AX472315.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGG--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--T-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
15|emb|AX472297.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGG--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--T-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
09|emb|AX472294.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGG--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--T-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
33|emb|AX472314.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
05|emb|AX472291.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4186
11|emb|AX472295.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGGT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--T-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
07|emb|AX472292.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--T-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
13|emb|AX472296.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--C-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
72|emb|AX036256.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4197
69|emb|AX036253.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  4185
71|emb|AX036255.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  3537
70|emb|AX036254.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  3549
73|emb|AX036257.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGTCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  3549
75|emb|AX036259.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  3549
77|emb|AX036261.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-T-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-A-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  3549
71|dbj|AB119282.1| GGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-G-CG-CCC---T-CTG-CCGAGGA-CCT-GATCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCTA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGGT-GTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--TGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCA-TC-GGG-CC-G-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CT---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  3160
389|gb|AY044867.1| AGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGCAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GT--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-TTG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--TCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCACAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGTCA-TGGA---ACGTTCCCA-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GACCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  2356
52|dbj|AB109543.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-AGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCC-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CTGC-GCCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-GG-CC-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGACTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TG---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-AGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AC-AC-CACTTGC-C-CATGTGGCGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGTTC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  3161
45|emb|AX739971.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6248
emb|AJ238799.1|HCJ2 GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6248
78|emb|AX036262.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-T-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-A-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6251
76|emb|AX036260.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6251
74|emb|AX036258.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGTCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6251
68|emb|AX036252.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCGA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTGAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AG-G-ACC-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6251
emb|AJ238800.1|HCJ2 GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTTAACCT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-CCCT-GGCG---C-CCTAGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GAG-ATG-TTTGG-GATTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGCGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCT-TT-GGG-CC-T-AG-G-ACT-TGTA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AT-TCTA--G-  6239
emb|AJ132997.1|HCV1 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCA-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-AA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----AAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AGT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-TGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CG-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GT--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCTA--G-  6579
emb|AJ132996.1|HCV1 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-TCT-GGTCAACTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCA-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-A-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-TGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CG-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GT--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TTTA--G-  6585
gb|U45476.1|HCU4547 GGTA-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-A-G-TG-CCC---T-CCA-CAGAGGA-CCT-GATCAATCT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CTGC-G-CGGGCATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGCCTTCGC-GG---G-TAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--ACA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACCCA-A-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-A---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-GA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--AGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-A--AT-G-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGTA-TGGA---TCATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCCA--G-  6580
gb|AF176573.1|AF176 AGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGTG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--A-GGAGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--A-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-A-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-AGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCG--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCG---C-A-A--AT-T-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TA-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
emb|AJ000009.1|HCVP AGTG-GCT---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--CTGGG--GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTGTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAC--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AAT--CC-C-TTTTTACTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TA--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6563
932|gb|AF483269.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CTA-CAGAGGA-TCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GGCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCGGTAC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ACA-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--TCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-CGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGT-T-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GT-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-ACTA--G-  6545
635|gb|AY587845.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-TATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGCAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATT-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCTA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-AG--T--TG---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACTTGC-C-CATGTGGTGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GCTC--CATGA----GGATCG-TG-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGG---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-TAC-G-GGCCC-CT-GCT-CAC-CC---TC-TC-CGG--CGCTCA--A---TT-AT-TCTA--G-  6519
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCGTTTAAAAT-CATGA---GC---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCT-CCGAGGA-CTT-GGTCAACTT-AC-TTCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CG-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATT-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCTT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GA--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G----AGTCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTCAA-A-ACC-G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACGCG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCT-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-GC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6572
gb|AF207755.1|AF207 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TATGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--A-TCATG---C---AA-AC-CATCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----AGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CAC-CA--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165046.1|AF165 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AATGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TATGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--A-TCATG---C---AA-AC-CATCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----AGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CAC-CA--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165045.1|AF165 GGTG-GCG---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTATGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-AG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TATGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--A-TCATG---C---AA-AC-CATCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GCTC--CATGA----AGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CAC-CA--A--ATT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165054.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-CA-GAG-ACA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AAT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-A--AT-T-G--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GCTC--CATGA----AGATCG-TC-GGG-CC-C-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AC-TCCA--G-  6568
gb|AF165053.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GTG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCTATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCATT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-CA-GAG-ACA-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TA---C---C--GGG--AAT-CCC-C-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGCGGAGCA---C-A-A--AT-T-G--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GCTC--CATGA----AGATCG-TC-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGTCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ATT-AC-TCCA--G-  6568
gb|AF207771.1|AF207 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A---AGTG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TT-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAAGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-GT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-ACCA--G-  6568
gb|AF207757.1|AF207 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTTGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GAG-ACG-TATGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-T--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---AC-CC-CGG--CGC-CG--A--ATT-AC-TCCA--G-  6568
54|dbj|AB049094.1| GGTG-GCG---GGC----GCT-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TCT-GGTCAATTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGGC--C-AGGG-GA--G-GGGGCCGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATT-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---TT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ACG-TGTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-G--CTGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCTTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6584
58|dbj|AB049096.1| GGTA-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCTTTTAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CTA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTAC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAAA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GA--T--TA---C---C--GGG--AGT-TCC-T-TTCTT-TTCAT-GTCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-CAG--C-GGCC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-CT-GGG-CC-T-AA-G-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-AGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6549
50|dbj|AB049092.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CAT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGAGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCAGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-T--G-C---GG-TG---CT-GA-CC-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-AGGAGAT-G-G-T--G-TCATG---C---AT-AC-CACCTGC-C-CCTGTGGCGCA---C-A-A--AT-C-T--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGA-CC-T-AA-A-ACC-TGCA---GT-AACACG-TGGTG-TGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-T--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6549
gb|AF207768.1|AF207 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAAGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TA-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CAT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTTC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCAGAG---A--A--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CTA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-T--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CTAAG-CT--CCTAC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-AG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CCTGTGGAGCG---C-A-A--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-GCC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
44|dbj|AB049089.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTCAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CAT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--T--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGAAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-AGTC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CTA--TC-ACTCA-G-C-TGC-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGT-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CATG-G--CT-CA-GGG-ACG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GA-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--A--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-C-TTCTT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--G-TTATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CCTGTGGAGCA-----G-AC-AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-G-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6549
40|dbj|AB049087.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CAT-GGTCAACTT-AC-TCCCA-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCAC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAT-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCT-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CCTGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-T--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TT-GGA-CC-T-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCTA--G-  6549
dbj|D50484.1|HPCK1S GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGACTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-G-A-TG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CAT-AGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--TGTTGGCGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GT--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----AAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AGT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---TG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AAT-CCC-C-TTCTT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AA-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-G--G-TCATG---C---AC-AC-CATCTGC-C-CCTGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CCGGAC-ATTTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGGA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GGATA-C--AC-CAC-A-GGGTC-CA-GCA-CAC-CC---AC-CC-CAG--CGT-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6568
dbj|D50482.1|HPCK1R GGTG-GCA---GGA----GCA-CTCGT-GGACTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-G-A-TG-CCC---T-CCG-CCGAGGA-CAT-AGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCA-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGCGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGAC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GT--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----AAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AGT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGT-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---TG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AAT-CCC-C-TTCTT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AA-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-G--G-TCATG---C---AC-AC-CATCTGC-C-CCTGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CCGGAC-ATTTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----AGATCG-TC-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGGA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GGATA-C--AC-CAC-A-GGGTC-CA-GCA-CAC-CC---AC-CC-CAG--CGT-CA--A--ATT-AT-TCCA--A-  6568
gb|AF165064.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCTTTCAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TA-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGA-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--C-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-CC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACATG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AC-TCCA--G-  6568
gb|AF165063.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCTTTCAAGGT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TA-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-GGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGA-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--C-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--T-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-TA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-C-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-CC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-T--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACATG-TGGCA-TGGA---ACGTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-TT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CG--A--ACT-AC-TCCA--G-  6568
gb|AF165056.1|AF165 GGTG-GCA---GGT----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAT-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AAT-CCC-C-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CTGGAC-ATGTAAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6577
gb|AF165055.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-T-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TTCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAT-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TCTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AAT-CCC-C-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-T-A--CCGGAC-ATGTAAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6577
gb|AF207773.1|AF207 GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTCGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-AGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-TT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-A-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-TTCAT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-N-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACTTTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165048.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-ATA---TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TTT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCGTG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
gb|AF165047.1|AF165 GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-ATA---TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TTT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTTAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GT-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--GGG--AGT-TCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCGTG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-C-AA-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6568
154|dbj|AB016785.1| GGTG-GCA---GGC----GCT-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-A-G-TG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCTT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGAGTTGTGTGCG-CGGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGG--TGAACCGGTT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATT-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CC-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TG---C---C--AGG--AGT-TCC-T-TTCCT-TTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-AGGGGAT-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CTGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GCTC--CATGA----GGATTG-TT-GGG-CC-A-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-ACATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--A-  6584
56|dbj|AB049095.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCC-GGTG---C-CCTCGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--C-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TAC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CAC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CAC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGGGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCCA--A-  6549
gb|AF207764.1|AF207 GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-TGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GCG-A-G-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-TTT-GGTCAATTT-GC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--TGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTCTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-TG-CT-GC--G-C--G-T-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TAC-T----GAA--GAGGCTC-CA-TC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--AGAC-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-AA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--TGG--AGT-CCC-T-TTCTT-CTCAT-GCCA-GCGCG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-TGGGGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AC-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAGA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-C-AA-G-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CAG--CGC-CG--A--ACT-AT-TCCA--A-  6568
mb|X61596.1|HCVJK1G GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGG-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCATT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTCAC---CAAGATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C--GTCT----AAG--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGA-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6563
2621|dbj|E04420.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGG-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCATT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTCAC---CAAGATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C--GTCT----AAG--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGA-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6563
8511|dbj|E05027.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTCGT-GGCCTTTAAGGG-CATGA---GC---G-GCG-A-A-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGCG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCATT-CGC-CTCGC-GG---GGTAACCACGTTTCC-CCC-A-C-GCATTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CG-GC--G-C--G-T-GTCAC---CAAGATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C--GTCT----AAA--AAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGTT--CGTG-G--CT-CA-AAG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--C--TG---C---C--GGG--AGA-CCC-C-TTCTT-CTCAT-GTCA-ACGTG-GA--TAC-A-GG-G-GGG-TC--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--G-TCATG---C---AA-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-G--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AA-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6563
46|dbj|AB049090.1| GGTG-GCA---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGAT-CATGA---GT---G-GCG-A-G-A-CG-CCC---T-CCA-CTGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCT-GCCATC--C--T--C-TC-CCCT-GGAG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGA-CACG-T---G-GGCC--C-GGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCACGTATCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAG---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-T-GTCAC--TCA-GATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACCCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TG---TT-GG-TT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-GT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--AGT-CCC-T-TTCCT-CTCAT-GCCA-ACGTG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TC--T-GGCG-CGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AA-AC-CACTTGC-C-CATGTGGGGCA---C-A-G--AT-T-G--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--CATGA----GAATCG-TC-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-CAA-C-GCATA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6549
gb|AF356827.1|AF35 CGTG-GCA---GGC----GCA-CTTGT-GGCCTTTAAGGT-TATGA---GT---G-GCG-A-G-G-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAATTT-GC-TCCCT-GCCGTC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CACG-T---G-GGCC--C-AGGA-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-CGC-TTCGC-GG---GGTAACCATGTTTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--A-C--G-T-GTCAC--TCA-AATC-CT---CT-CCA----G--C-CT-C---A-------CCG--TC-ACCCA-A-C-TGT-T----GAG--GAGGCTC-CA-CC-A-A---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAT-TGC-TCCA----CGC-CGTGC-TC-CGGTT--CCTG-G--CT-GA-GAG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-T--A-C---GG-TG---CT-GA-CT-GACT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--A-T-CCAAA-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--AGG--AGT-CCC-C-TTTTT-CTCGT-GTCA-ACGCG-GG--TAC-A-GG-G-GAG-TC--T-GGCG-GGGAGAC-G-G-C--A-TCATG---C---AG-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-T--CTGGAC-ATGTCAAAA-AT--G-GTTC--CATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-TCC-TGCA---GC-AACACG-TGGCA-TGGA---ACATTCCCC-A-T-TAA-T-GCGTA-C--AC-CAC-G-GGCCC-CT-GCA-CGC-CC---GC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AC-TCCA--G-  6580
4618|dbj|E06431.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  1451
4422|dbj|E06235.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  1451
4644|dbj|E06457.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6607
4448|dbj|E06261.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6607
dbj|D30613.1|HPCPP GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
dbj|D45172.1|HPCHCP GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
3783|dbj|D89815.1| GGTG-GCA---GGC----GCG-CTCGT-GGCCTTTAAGGT-CATGA---GC---G-GTG-A-C-A-TG-CCC---T-CCA-CCGAGGA-CCT-GGTCAACTT-AC-TCCCC-GCCATC--C--T--C-TC-TCCT-GGTG---C-CCTGGT--CGTCGGGGTCGTGTGCG-CAGCAA-TA-------CTGC-GTCGG-CATG-T---G-GGCC--C-AGGG-GA--G-GGGGCTGTGC--AGTGGA--TGAACCGGCT-GATA-GCGTT-TGC-TTCGC-GG---GGCAACCATGTCTCC-CCC-A-C-GCACTA--T-G-TGCCTGAA---A--G--C-G-ACGC-CG-CA-GC--G-C--G-C-GTCAC--CCA-GATC-CT---CT-CCA----A--C-CT-T---A-------CCA--TC-ACTCA-G-C-TGT-T----GAA--GAGGCTT-CA-CC-A-G---TGGA-T-T--AAT--G-A--GGAC-TGC-TCCA----CGC-CATGC-TC-CGGCT--CGTG-G--CT-CA-GGG-ATG-TTTGG-GACTGGAT-ATG-C--A-C---GG-TA---TT-GG-CT-GATT-TCAAGA--C-CTGG-CT--CCA--G-T-CCAAG-CT--CCTGC-CGC-GG--T--TA---C---C--GGG--GGT-CCC-T-TTTTT-CTCAT-GCCA-GCGTG-GG--TAC-A-AG-G-GGG-TT--T-GGCG-GGGAGAT-G-G-C--A-TCATG---T---AT-AC-CACCTGC-C-CATGTGGAGCA---C-A-A--AT-C-A--CCGGAC-ATGTCAAAA-AC--G-GTTC--TATGA----GGATCG-TT-GGG-CC-T-AG-A-ACC-TGTA---GC-AACACG-TGGCA-CGGA---ACATTTCCC-A-T-CAA-C-GCGTA-C--AC-CAC-A-GGCCC-CT-GCA-CAC-CC---TC-CC-CGG--CGC-CA--A--ACT-AT-TCCA--G-  6580
7935|dbj|E10841.1| GGT---CT-CCGGC----GCC-CTAGT-GGCCTTCAAAAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-G-C-T--CCC---TACCA-CAGAGGA-CAT-GGTCAATCT--TCTGCCT-GCCAT---C--T-TA-TC-CCCTGGA-G---CGT-TGGT--TGTTGGCGTGATATGTG-CTGC-AGTG-------TTGC-GCCGG-CATG-T---A-GG-CCCT-GGG--GA--A-GGAGCAGTGC--AGTGGA--TGAACAGACT-CATA-GCGTT-CGC-ATCTC-GG---GGGAACCATGT-ATCACCA-A-C-ACACTA--T-G-TCCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-GG-CA-GC--A--AAA---GTAAC----A--G-CATTG--CTG--A----G--CTCTCTA--A-------CCG--TC-ACCCG-A-T-TGC-TT--CG-CC-GG--TTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TAT-CCTAG---T-C-CCTGCAAC--GGTGA-C-TG-G--TT-AC-ATG-ACA-TCTGG-GACTGGGT-CTG-T--ATC---G--TA---CTTAG-T--GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--TTCG-G---CCAAG-AT--CATGC-C-CAAG-G---TG---C---C-AGGCATA---CCC-T-TTC-T-CTCAT-GTCAAA-AGG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TA--T-GGCG-AGGGGATGG-GGT-GA-T-GA----CA--AC-GC--GT-TGC-C-CTTGTGGGGAA-GAC-T----TT---A--CAGGAC-ACGTAAGGA-AT--GGG-TC--CATGA----GGATAG--C-AGGATC---AG-G--CC-T-C-TGCGCTAACATG-TGGCA-TGG---CACCTTCCCC-A-T-CAA-T-GAATA-C--AC-CAC--TGGGCC--GAGTA-CAC-CC---GT-CC-CCG--CGCAC---A--ATT-AC--TC---GC  6601
8597|dbj|E10839.1| GGT---CT-CCGGC----GCC-CTAGT-GGCCTTCAAAAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-G-C-T--CCC---TACCA-CAGAGGA-CAT-GGTCAATCT--TCTGCCT-GCCAT---C--T-TA-TC-CCCTGGA-G---CGT-TGGT--TGTTGGCGTGATATGTG-CTGC-AGTG-------TTGC-GCCGG-CATG-T---A-GG-CCCT-GGG--GA--A-GGAGCAGTGC--AGTGGA--TGAACAGACT-CATA-GCGTT-CGC-ATCTC-GG---GGGAACCATGT-ATCACCA-A-C-ACACTA--T-G-TCCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-GG-CA-GC--A--AAA---GTAAC----A--G-CATTG--CTG--A----G--CTCTCTA--A-------CCG--TC-ACCCG-A-T-TGC-TT--CG-CC-GG--TTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TAT-CCTAG---T-C-CCTGCAAC--GGTGA-C-TG-G--TT-AC-ATG-ACA-TCTGG-GACTGGGT-CTG-T--ATC---G--TA---CTTAG-T--GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--TTCG-G---CCAAG-AT--CATGC-C-CAAG-G---TG---C---C-AGGCATA---CCC-T-TTC-T-CTCAT-GTCAAA-AGG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TA--T-GGCG-AGGGGATGG-GGT-GA-T-GA----CA--AC-GC--GT-TGC-C-CTTGTGGGGAA-GAC-T----TT---A--CAGGAC-ACGTAAGGA-AT--GGG-TC--CATGA----GGATAG--C-AGGATC---AG-G--CC-T-C-TGCGCTAACATG-TGGCA-TGG---CACCTTCCCC-A-T-CAA-T-GAATA-C--AC-CAC--TGGGCC--GAGTA-CAC-CC---GT-CC-CCG--CGCAC---A--ATT-AC--TC---GC  6601
dbj|D49374.1|HPCFG GGT---CT-CCGGC----GCC-CTAGT-GGCCTTCAAAAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-G-C-T--CCC---TACCA-CAGAGGA-CAT-GGTCAATCT--TCTGCCT-GCCAT---C--T-TA-TC-CCCTGGA-G---CGT-TGGT--TGTTGGCGTGATATGTG-CTGC-AGTG-------TTGC-GCCGG-CATG-T---A-GG-CCCT-GGG--GA--A-GGAGCAGTGC--AGTGGA--TGAACAGACT-CATA-GCGTT-CGC-ATCTC-GG---GGGAACCATGT-ATCACCA-A-C-ACACTA--T-G-TCCCCGAG---A--G--C-G-ACGC-GG-CA-GC--A--AAA---GTAAC----A--G-CATTG--CTG--A----G--CTCTCTA--A-------CCG--TC-ACCCG-A-T-TGC-TT--CG-CC-GG--TTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--GGAC-TAT-CCTAG---T-C-CCTGCAAC--GGTGA-C-TG-G--TT-AC-ATG-ACA-TCTGG-GACTGGGT-CTG-T--ATC---G--TA---CTTAG-T--GACT-TTAAGA--C-CTGG-CT--TTCG-G---CCAAG-AT--CATGC-C-CAAG-G---TG---C---C-AGGCATA---CCC-T-TTC-T-CTCAT-GTCAAA-AGG-GG--TAC-A-AG-G-GAG-TA--T-GGCG-AGGGGATGG-GGT-GA-T-GA----CA--AC-GC--GT-TGC-C-CTTGTGGGGAA-GAC-T----TT---A--CAGGAC-ACGTAAGGA-AT--GGG-TC--CATGA----GGATAG--C-AGGATC---AG-G--CC-T-C-TGCGCTAACATG-TGGCA-TGG---CACCTTCCCC-A-T-CAA-T-GAATA-C--AC-CAC--TGGGCC--GAGTA-CAC-CC---GT-CC-CCG--CGCAC---A--ATT-AC--TC---GC  6601
4410|dbj|E06223.1| GG---------GG---------------GGC-----------AT----------------A--------------TAC------AGG--------------T--T-TG--T----A----------A--C-TCC---A-G--------GG------------GA-A-----C-----------------G--GCC---C-T-----------C-------------A-GG--CA-TG-----T-----T---C-GA-T---T---C-TT-CG--GTC-C--------------TGT-GT----G-A--------A--T-G-TT---------A-----T-G-ACGC-GG-----------------------------G-C--TG---TG----------CT---TG------------G--T--A--CG-A----GC-T---CA-C--G-------C--CC---------G----C----C--G-A--G-----------A--------CCT-C--------------G-G--TT-A----G---G-T-TG----C-GGG--CT--T--ACC------TA------AA-T---AC-------A--C-CTGGGCT-------G---CC--------C--GT-C----------TG---C---C-AGG---A---CC-------------AT---C------------T--------G-GAG-T---T---C--------TGG-G----A---GA-----------GC--GT-------CTT-----------C------------------AC--CG----G-----------C--C----------------------TC---A-----CC---------C--ACATA--G--A-TG-----------CCC-A---C---T----T----------C--T----------T-----------GT-CC-C-------A----------------------  2531
gb|AF046866.1|AF046 TGT---CT-CAGGC----GCC-TTGGT-GGCTTTTAAGAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-A-C-T--CCC---CACCG-CTGAGGA-CAT-GGTCAACCT-GT-TGCCC-GCCATA--C--T--A-TC-TCC-GGGTG---C-TCTCGT--CGTCGGTGTGATATGCG-CTGCCA-TA-------CTAC-GCCGA-CACG-T---A-GGACC-T-GGG--GA--G-GGGGCGGTAC--AGTGGA--TGAACAGGCT-CATC-GCATT-CGC-ATCCC-GG---GGCAACCACGT-TTCACCA-A-C-GCACTA--T-G-TTCCCGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CA-GC--G--AGG---GTCAC----C--G-CATTG--CTG--A----G--TTCTCTA--A-------CTG--TC-A--CA-AGCCTGC-TC--CGGC--GG--TTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAC-TAC-CCAAG---C-C-CTTGTAGT--GACGA-C-TG-G--CT-GC-GTA-TCA-TCTGG-GACTGGGT-TTG-T---TC---GG-TG---CT--G-TCCGACT-TCAAGT--C-ATGG-CT--CTCT-G---CTAAG-AT--TATGC-C---AGCGC--TC---C---CCGGGC-TG---CCC-T-T-CAT-TTCCT-GTCAAA-AGG-GA--TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GGCG-GGGGGACGGCG-T-GA-T-GT----CG--AC-AC--GC-TGT-C-CTTGCGGGGCA-A-C-A----AT---AA-CCGGTC-ATGTGAAGA-AT--GGG-TC--CATGC----GGCTTG--C-AGGGCC------G--CG-TACATGTGCTAACATG-TGGCA-CGG---TACTTTCCCC-A-T-CAA-T-GAGTA-C--AC-CAC--CGGACC--CAGTA-CAC-CTT--GT-CCATCA--C-C-C---A--ACT-ACACTC---GC  6597
dbj|D17763.1|HPCEGS TGT---CT-CAGGC----GCC-TTGGT-AGCTTTTAAGAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-A---TG-CCC---CACTG-CTGAGGA-CAT-GGTCAACCT-GT-TGCCC-GCCATA--C--T--A-TC-TCC-GGGTG---C-TCTCGT--CGTCGGTGTGATATGCG-CAGCCA-TA-------CTGC-GCCGA-CACG-T---A-GGACC-T-GGG--GA--G-GGAGCGGTAC--AGTGGA--TGAACAGGCT-CATC-GCGTT-CGC-ATCCC-GG---GGCAACCACGT-CTCACCG-A-C-GCACTA--T-G-TTCCCGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CG-GC--A--AGG---GTCAC----C--G-CATTG--CTG--A----G--TTCTCTA--A-------CTG--TC-A--CA-AGTCTGC-TC--CGGC--GG--TTA-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAC-TAC-CCAAG---C-C-CTTGTAGC--GACGA-T-TG-G--CT-AC-GTA-CCA-TCTGG-GACTGGGT-TTG-C---TC---GG-TG---TT--G-GCCGACT-TCAAGG--C-ATGG-CT--CTCT-G---CTAAG-AT--TATGC-C---AGCGC--TC---C---CTGGGC-TG---CCC-T-T-CAT-TTCCT-GTCAAA-AGG-GA--TAC-A-AG-G-GCG-TG--T-GGCG-GGGGGACGGTG-T-GA-T-GT----CA--AC-AC--GC-TGT-C-CTTGCGGGGCA-G-C-A----AT---AA-CTGGCC-ATGTGAAGA-AC--GGG-TC--CATGC----GGCTTG--C-AGGGCC------G--CG-TACATGTGCTAACATG-TGGCA-CGG---TACTTTCCCC-A-T-CAA-T-GAGTA-C--AC-CAC--CGGACC--CAGCA-CAC-CTT--GC-CCATCA--C-C-C---A--ACT-ACACTC---GC  6597
dbj|D28917.1|HPCK3A TGT---CT-CAGGC----GCC-TTGGT-GGCTTTTAAGAT-CATGG---G-A--G-GAG-A-A-C-C--CCC---CACCA-CTGAGGA-CAT-GGTCAACCT-GT-TGCCC-GCCATA--C--T--A-TC-TCC-GGGGG---C-TCTCGT--CGTCGGTGTGATATGCG-CTGCCA-TA-------TTAC-GTCGA-CACG-T---A-GGACC-T-GGG--GA--G-GGACCGGTCC--AGTGGA--TGAACAGGCT-CATA-GCATT-CGC-ATCCC-GG---GGCAACCACGT-CTCACCA-G-C-GCACTA--T-G-TTCCCGAG---A--G--C-G-ATGC-CG-CA-GC--G--AGG---GTCAC----T--G-CATTG--CTG--A----G--TTCCCTA--A-------CCG--TC-A--CA-AGTCTAC-TC--CGGC--GG--TTG-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAT--G-A--AGAC-TAC-CCAAG---T-C-CTTGCAGC--GGCGA-T-TG-G--CT-GC-GTA-TCA-TCTGG-GACTGGGT-TTG-C---TC---GG-TG---GT--G-TCCGACT-TCAAAA--C-ATGG-CT--CTCC-G---CTAAG-AT--TATGC-C---AGCGC--TC---C---CTGGGC-TG---CCC-T-T-CAT-TTCCT-GTCAGA-AGG-GA--TAC-A-AG-G-GGG-TG--T-GGCG-GGGAGACGGTG-T-GA-T-GT----CG--AC-AC--GC-TGT-C-CTTGCGGAGCA-T-C-A----AT---AG-CAGGTC-ATGTGAAGA-AT--GGG-TC--CATGC----GGCTCG--C-AGGGCC------G--CG-TACATGTGCTAACATG-TGCCA-CGG---TACTTTCCCC-A-T-CAA-C-GAGTA-C--AC-TAC--CGGACC--CAGCA-CAC-CTT--GC-CCACCA--C-C-C---A--ACT-ACACTC---GC  6597
4606|dbj|E06419.1| -GT---C-----GC----GCT-------CGC-----AG---C------------G-GCG-A--------G-------GCA-----GGA-C-T-GGTA----------G----------------------------GG-G---C----AG---GG--GG-G--------G-CA--TA-T--------------------AC----------------------A--G-G-T----T------TG-------------T-AA----CT---------C-C-AGG--GG-AAC---G---GC-----------------------CCT------------------------CA-G------------------------G-CA-TG---T------------TC---G--A------------TT---------C-T---TC--------GG---TC-C-----------TG-----------------------------------------TG---T--G---AAT--G-------TT-ATG-AC-----G-----CGGG----------CT---G--TG---CTT-G----G--T---A-----C-G-AG-CT-----------CA--------C--GC-C-C---------G---C---C--G-----------------------------AGA-----------C--------------C-T---CG-----------G-T-------------T--A--G---G---------TTGCGG-GC--T-----------------TA--C--C-T-AA-ATAC------AC--C-TGG----G-CT-G--------CC---------CG-T-----C-TG--C-CA--GG----------ACC-------A-T-C---T-GG--A----GT-T-C--TGGG-----AG-A--GC------G----------T-CTT-------C--AC---C---G-  2497
dbj|D63821.1|HPCJK0 GGTA-GCT---GGT----GCT-TTGGT-CGCGTTTAAGAT-CATGG---G-A--G-GTG-A-A-A-T--GCC---CAGCA-CGGAGGA-CAT-GGTAAATCT-CT-TGCCT-GCCAT---C--T-TA-TC-CCCC-GGTG---C-TCTAGT--GGTTGGCGTGATCTGCG-CAGCTA-TT-------CTGC-GCCGG-CACG-T---T-GGACC-C-GGG--GA--G-GGTGCAGTAC--AATGGA--TGAATAGGTT-AATA-GCTTT-CGC-ATC-C-AGA--GGCAACCATGT-AGCACCA-A-C-TCACTA--T-G-TCCCTGAG---A--G--C-G-ATGC-TG-CA-GC--G--AAG---GTTAC----A--G-CACTG--CTA--A----G--CTCTTTG--A-------CCG--TT-A--CACAGC-TCC-TC--CG-CC-GG--CTC-CA-CC-A-G---TGGA-T-C--AAC--G-A--AGAC-TAT-CCCAC---T-C-CTTGCGAT--GG-GAAT-TG-G--CT-TT-ATG-ACA-TTTGG-AATTGGGT-CTG-T--ACT---G--TG---CTT-GCT--GACT-TCAAG---CTGTGG-CT---TGGAG---CAAAG-AT--CTTGC-C-CAAG-A---TG---C---C-AGG--TAT--CCC-T-TTCCT-TTCTT-GTCAGA-AGG-GA--TAC-A--G-G-G-G-TAC-TTGGCG-AGGCGATGGAG-TCG--T-GT----CT--AC-GC--GC-TGC-C-CTTGCGGAGCCCTCC-T----CT------CTGGTC-ACGTGAAGA-AC--GGG-AC--TATGA----GACTTG--T-AGGTCC------G--CGATG-GTGCGCGAACACA-TGGCA-CGG---TACCTTCCCT-A-T-CAA-T-GGGTA-C--AC-CAC--TGGTCC--TAGCA-CGC-CA---GC-CC-CC---T-CTT---AT-GCTTAC--TC---GC  6592
4586|dbj|E06399.1| -R---------GG-----G------G---GC-----------AT----------------A-----T---------AC------AGG--------------T--T-TG--T----A----------A--C-TCC---A-G---------G--------G---GA-A-----C-G------------------GCC-----C--T--------C----------A--G-G---CA-T-----GT-----T---C-GA-T---T---C-TT-CG--GTC-C--------------TGT-GT----G-A--------A--T-G-TT---------A-----T-G-A--C--G-C--G------------G-----------G-C--TG---TG----------CT---TG------------G--T--A--CG-A----GC-T---CA-C--G-------Y--CC--------G-----C----C--G-A---G----------A------C-C-T-C--------------G-G--TT-A--G-G-----T-TG----C-GGG--CT--T--ACC------TA------AA-Y---AC----A-----C-CTGGGCT-------G---CC--------C--GT-C----------TG---C---C-AGG---A---CC----------------ATC------------T--------G-GAG-T---T---C--------TGG-G----A---G---------A--GC--G--T-----CTT-------------------------------C-AC---------C--GG---C--C-----------T----C-A----C---------C----------C--ACATA--G--A-TG-----------CCC-A---C---T----T----------C--T----------T-----------GT-CC--------C------------A--------G-  2532
4390|dbj|E06203.1| -R---------GG-----G------G---GC-----------AT----------------A-----T---------AC------AGG--------------T--T-TG--T----A----------A--C-TCC---A-G---------G--------G---GA-A-----C-G------------------GCC-----C--T--------C----------A--G-G---CA-T-----GT-----T---C-GA-T---T---C-TT-CG--GTC-C--------------TGT-GT----G-A--------A--T-G-TT---------A-----T-G-A--C--G-C--G------------G-----------G-C--TG---TG----------CT---TG------------G--T--A--CG-A----GC-T---CA-C--G-------Y--CC--------G-----C----C--G-A---G----------A------C-C-T-C--------------G-G--TT-A--G-G-----T-TG----C-GGG--CT--T--ACC------TA------AA-Y---AC----A-----C-CTGGGCT-------G---CC--------C--GT-C----------TG---C---C-AGG---A---CC----------------ATC------------T--------G-GAG-T---T---C--------TGG-G----A---G---------A--GC--G--T-----CTT-------------------------------C-AC---------C--GG---C--C-----------T----C-A----C---------C----------C--ACATA--G--A-TG-----------CCC-A---C---T----T----------C--T----------T-----------GT-CC--------C------------A--------G-  2532
7934|dbj|E10840.1| -GTC--CC-C--GCAG--GC-GCTGGCCAACCTACCAGGT-CCTGGTCCACATTG-GTGTA-C-A-T--TTG---AAGCG-C-G-GG--C---CG------T--T-TGT-T-ACCA-G--C--AAGAGTC-CGC---G-A---C--CCAGCACCAT--G-GTAA-ACA-GTCCAC-A-TGACCCCCCCTACTGTCG--TACC-CAAGAAGGTC--T-GGGT-GGCCGTGGA-CAGCAC--C-TGCACCTCACCAG--T-CACC-ACGTT-CTT-ATCCC-TACCTGTCAGGC-TG--GTGA-CA-A-TAGTTCCAAATAG-TCCCCGAGTTTGCTGGGC-GTATGC-TG--A-G---ATCGGG---G--AC----A--G-T--AG--GCGCCATCCCATCTTCT-TGTAATCGTCAGCCGGACCCA-GCA-A-C-AAC-T---CG-C--GG--CC--CAACC---G---CG---C-CGAAACGGGCA--AC-C-CGC-ACAAGATGT-CTC-CGCA----GGCTG-C-TGTG-TCT-GC-ACC-CCA----GGTGA-TAA-C-CT--T-AATC------T----CC--A-TAGGACT-A-AAGA--TGACGGGCT--CCGT-G-G-CCA-------C-CGC-C---AGTCCTTTGAGACCCTC--GGC--AG--CCC-AGT-CCT-GT-AT-GGGGGACAGGTGG--T-C-A-TACA-G-A-TAGGT-GTTA-AACC-ACCG-GCC-AA-CCGT----CA--GC-AC--G---GC-CATTTG-GACGTACTTC-C----CT------C---CC-AT-TGCAGA-GC--GCA-CCAACATGC----AGATA---C-GAA-TC---AACA--CG-TG-G-GCGCGGACA-A--AGTA--GGGGGTGCT-GGT--GAGTGCGGCT-T-GTA-TTAAA-TACAGTGGCCC--AAG-G--AC--G---GC----T-A--T-C-----A--GCA-GC--TTT--GT  6417
dbj|D11397.2|HPCPN -------C-C--GCAA--A--GCTG----AC-----AGG--CCT------C---G-G---A-C------TC----AA-CG-CTGTAG--C----G------T-----AT-T-ACCG-G-------G-GTC-T-C---G-A---------------T--G--T-------GTCC-------------------GTCA--TACC----GA----C--T-AG------CG-G----AG-AC----------------G--T-------CGTT----------------GTC-G---TG--G----CA-A-------CA-----------GA-----C---GC----T-C-T---A-----AT-------G--AC-------G-----G--G------------TT-T-T---A-------CCGG-C----G--------AC-T---T--T--GA--CT--CA------G---TG---------AT---CG--AC-T--GC---AA----------CACA------------TGTG-T----C-ACC-C-A----G-------A-C-------GGTC-----------------------------GA--T-------T-----T------CA----------GC-----------TTG-GA---TC------------CC-A---CCT-----T-------CA---------C-----CA-----T---T-G--A-GAC-----G------A-C--------A-----AC--G----C-----TG----------C-C----------------CC-A-----AGA--C--GC---------G------G-T------G---TC------G--CG-TG----CGC----A----------------GC--GGC--GAG----------GTA---GG---AC--TGGC-----AG-G------G---GC------A----------G--G-A-G-----T--G-  2325
63|emb|AX008265.1| --TC-GCCACTGGCAGCAGCCACTGGT-AAC-----AGG--ATTAG----CA--GAGCG-A-G-G-----T-----A-TG-T-A-GG--C---GG------T-----GC-T-AC-A-G--------AGTT-CTT---G-A--------AG-----T--G-GTG------G-CC-----TAA------CTAC-GGC---TAC------A----C--T-AGA------A-GAA-CAGTAT--T-TG----------G--T--ATCTGCGCT-C---------------T--G-C-TG--------A-A---G--CCA-----------G---TTAC----C--T-T-C-GG--A-A---A---AA---G--A--------G-T--TG--GT---A----G--CTCT-TG--AT------CCGG-CA-A-ACA-AAC-CAC-----CG-CT-GG--T----AGCG---G---TGGTTT-TTTTGTTTGCA--AG-C-AGC----AGAT-T-A-CGCGCA----GAAAA-AAAG-GATCT--C-A-----A----G--AA--GATC-CT--TTGATC------T----TT----T----CT------A--CG--GGG-T--C--T-G-----A-------C--GCTC---AG-----TG-GA---AC--GAA--AA--CTC-A---CGT-----T-AAGGGATTT-TGG--T-C-A-TG-A-G-A-T---T-ATCA-AAA--A--G-G----A-TC-T----T----C-AC-------C-----TA-GA------TC-C----TT----------TT-A-----A-A-TT--A-A---AA-ATGA----AGTTT---T-AAA-TC---A--A-TC--TA-A-A-GTATATATG--AGTA--A-----ACTTGGTCTGA---CAG-T----TA-CCAA--TGCT-TAATC----AGTG--A---G---GCACC-T-A--T-CTC---A--GCG-A---TCT--G-  4599
bj|D13406.1|HPCPOLY --T---------G-----AC--CTTGT-CGC---C-A--T--AT-------------T--A----------------C-A----AGG----T--G------T----T-CCT--C-G----C-------T-------AG-G---CTCCTA-T--GGT--G-GT----T--A-CAAT-A-T--------CT-T-ATCAC-CA-G-------AG-C--T------GA----GG--C-G--C--ACT-----T-----G-C---AT--G---T--G---T----G----GGT--TC-C----CC-CCC---T--CA--A--C-G-T-CC-G-G------G----G-A-G---G-C---C--G-C------G--A------------------T--------G--C-C------A-------TCA--T-----C----C-T-C---------------CT--CA--C---G---TG---T----G-C----A---G---T-C--C-A----C-C-CA-G---------------A-G--CT--------A-A-T-------CT---T--TG----A--------TA----T----C---AC---CAA-A--C-TT---CT-------G-----A----T----TGC-C---A------TA---C--TC--GG---A----CC---------------G-C------------T-C-A--------------T-G--G-------T---G-C----TC------C---A--A-------G----C-TG-G----------------------------C-A--T----A-AC------T----A-G-----GG-T------G---CC------G-----T----------AC-T--T--C---G--------T------A---C-G-C-GC-T--C--A---A--G-GG-C---T--CA-T--------T---C---G--TGC-----A----T-G----CA----  3074
50|dbj|AB008443.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA--T---T----------G-G---A--------CC------C-----GAGGA------G--A-----G----C---G----------T----T----------G---C----AAT---GT--G-G--A---G-G--A-C-A------------G--G--G---A---T---A-GA-T--C-A----GA----G---C--T------T--A---G--CC--C---A----C--T--GC--T-------------A-C-TGT---C--C--A----CA--A---------C--AG---A-------G--TG---G-C--G--------G---GT-AC-----------------T--------G--C-C--------------C----T--------G---T---T-------------CT--------------T----T-C--A------------C------C-A----C-C-C-TAC--C--GGCT--C-TG-----T---------C--C------ACTGG----T--------------T-----T-------GA-T----------------C------------C-A-----------C-C----------T----C---C-------A----CC------------A--G--A-ACA-------T-C------G---------T-G--G------AC---G---------TG---C---A--A------TA--C-C-TGT----------------A-------C-GG----TGT----------G----------G-----GG-T-----------C---A--G-----TG-----G------T--TG--------------T--C-----T-C---C-G--T---------------------T-G------------------------------------T-A-----A----  2412
5914|dbj|E09288.1| --TG-------GG-----G------G---G--T----G-----T----------G-G---A------G---------C-A-C--AGG-----------------C-T-C---G--A-----------------C-----G---C--C--G------C-G--T-------G-CA---A-T---------T---G--G---AC--T--------C----GAG--GA----GA-GC-G--C----TG----T-----G-----AT-----TT--G--------GA---GG--A-CA-G----------G---G-A-TA----GAT--C--A------------G-A-GC------------------------------------------T-------------C------A---------G--T---C-C--G-C-----T---------G---CT---A--C-------TG---T-C----T---------AC-T------A--------CA-G------AG------TG-G--C---A---G-A---T------ACT-G-------C----C------T-----T-------G-CT--C------C--T----T---CA------CCA-----------C-C-C--------TA---C---C--GG--------C----T-C-T----GT--CCA--C----------C------G-G-G-T---T----------------G----A----T----C-------C--A------C-C-T------C----C------AT-----------C-A-G-----A-A--------C---A----------TC-----G----C-------------G-----G---AC--G-TG-CA--------A--T------A-C-C---T-G--TA-----C-------GG-----T-GTA--G---------------G---G-----------T------CA----  2427
54|dbj|AB008445.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA----C-T----------G-G---A--------CC------C-G---G-GGA------G--A-----G----C---G----------T----T----------G-------TAAT---GT--G-G--A---G-G--A-C------------C-G--G--G---A---T-------------------A----G-----AT-C--A--G-A--------G-CT---TA-GC-C--CGC--T-GC--------T-A-C-TGT------CT-A-C-A-AC-A----GA-G--TG-G---------CAG-ATAC-TG-C---C----C----T-GTT-C--T---------T----T-C-A-------C-C------A-------CC--CT--AC-CA-G-C-T-C-T---------G----TC-CA--C-------TGG--C-T----T--------GA--T-C--C-A------C-C-T-C--C--A-----C-------C---------A------G---A----A------C--A--------T----------C--G--T---G-GA--C---G---T-------G---C-AA--------TAC-C-T-G------TA-------C--GG--------C-------------GT-G--------G-GG--T-C-A----GTG-G-T---T----------------G------TC-T----C-------C--G--T-------TGT----C-----------AT-----------C-A-G-----A--T--G-G--------GA----G--T-A--T-G---TC------G-----T------G----C----TG-C--T-------C-TT-CC----T-C---C----T--C---C-T-----GG-C-----G-G--A-----------C---G----C-----A---C-------------  2460
58|dbj|AB008447.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA----C-T----------G-G---A--------CC------C-----GAGGA------G--A-----G----C---G----------T----T----------G-------TAAT---GT--G-G--A---G-G--A-C------------C-G--G--G---A---T---A-GA-T--C-A----GA----G---C--T-C--A--G----C---CCG-CT-GCTA--C--T--G---TC-T--A-----CAA-CA-G----------A---G---T-----G--G-C--AG---A-----T---A--C-TG-C---C----C----T-GTT-C--T---------T----T-C-A-------C-C------A-------CC--CT--AC-CA-G-C-T-C-T---------G----TC-CA--C-------TGG--C-T----T--------GA--T-C--C-A------C-C-T-C--C--A-----C-------C---------A------G---A----A------C--A--------T----------C--G--T---G-GA--C---G---T-------G---C-AA--------TAC-C-T-G------TA-------C--GG--------C-------------GT-G--------G-GG--T-C-A----G---------T--------------G-G------T--TG---T-------C-----T---C-C--GT----C--------G---T-----------C-A--TCA-GA--T--G-G--------GA----G--T-A--T-G---TC------G-----T------G----C----TG-C--T-------C-TT-CC----T-C---C----T--C---C-T-----GG-C-----G-G--A-----------C---G----C-----A---C-------------  2460
56|dbj|AB008446.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA--T---T----------G-G---A--------CC------C-----GAGGA------G--A-----G----C---G----------T----T----------G---C----AAT---GT--G-G--A---G-G--A-C-A------------G--G--G---A---T---A-GA-T--C-A----GA----G---C--T------T--A---G--CC--C---A----C--T--GC--T-------------A-C-TGT---C--C--A----CA--A---------C--AG---A-------G--TG---G-C-----------A---G--A------------------T--------------------A-------C----T--GC-C----C-TG--T--------------T--C---C-------T----T-C--A----------------C--C-A----C-C-C-TAC--C--GGCT--C-TG-----T---------C--C------ACTGG----T--------------T-----T-------GA-T----------------C------------C-A-----------C-C----------T----C---C-------A----CC------------A--G--A-ACA-------T-C------G---------T-G--G------AC---G---------TG---C---A--A------TA--C-C-TGT----------------A-------C-GG----TGT----------G----------G-----GG-T-----------C---A--G-----TG-----G------T--TG--------------T--C-----T-C---C-G--T---------------------T-G------------------------------------T-A-----A----  2412
48|dbj|AB008442.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA--T---T----------G-G---A--------CC------C-----GAGGA-----GG--------G----C---G----------T----T----------G---C----AAT---GT--G-G--A---G-G--A-C-A------------G--G--G---A---T---A-GA-T--C-A----GA----G---C--T------T--A---G--CC--C---A----C--T--GC--T-------------A-C-TGT---C--C--A----C---A----G----C--AG---A-------G--TG---G-C--A--------G---GT-AC-----------------T--------G--C-C--------------C----T--------G---T---T-------------CT--------------T----T-C--A----------------C--C-A----C-C-C-TAC--C--GGCT--C-TG-----T---------C--C------ACTGG----T--------------T-----T-------GA-T----------------C------------C-A-----------C-C----------T----C---C-------A----CC------------A--G--A-ACA-------T-C------G---------T-G--G------AC---G---------TG---C---A--A------TA--C-C-TGT----------------A-------C-GG----TGT----------G----------G-----GG-T-----------C---A--G-----TG-----G------T--TG--------------T--C-----T-C---C-G--T---------------------T-G------------------------------------T-A-----A----  2412
5915|dbj|E09289.1| --T---------------GC-----AT--GC----AA--T---T----------G-G---A--------CC------C-----GAGG------GG--AAC---G--T---T-GCAA----C--T----T--------G-G--------AG--------G-AT-A---G-G---G--A-TA------------G------AT--T-----G------------GA----G---C--T-C--A--G----C---CCG-CT--A----C--T--GC--T---------G-T---C---T---------A----CA--A---------C--AG---A-------G--TG---G-CA-G--------G-T-G---C-----------------T--------G--C-C--------------C----T--------G---T---T-------------CT--------------T----T-C--A----------------C--C-A----C-C-C-TAC--C--GGCT--C-TG-----T---------C--C------ACTGG----T--------------T-----T--A-----A-T-TCA--------T---CT-----------CCA---------T---C---A------------------GA---A----C-------------------A-----------T-C------G---------T-G--G------AC---G---------TG---C---A--A------TA--C-C-TGT----------------A-------C-GG-T-A--T----A-----G----------G-----G--TC-----GG---C---A--G-----T----------------TG--------------TTTCC----T-T---T-G-----C--A---A-----------T---------------------------C-----A--A---A----------  2451
469|gb|AY070174.1| ------C-----------AC---T-G---GC-TT-AA--T-C--------C---------A--------TC----T-CCA-TC-AGAA-C-------A--------T-C---G---------------T-------GG-A---C-----GT---G-C-A-AT-A-------C--C---TA--------TAC-G--G----TG-T-------------------A----GG----GT-C-----G-----G--C-GG-T---T--GC-CT-C-C-CT--T------G-CAA-----T------C--A-----A--A--T-G--G---GAG---------T---ATGT----C---C---------T-G---C-----------------T--------G----CT-T------------T---T---C------C-T-C---------------CT--C---C-------TGG----C-------G-----GAC--GCG-C-G----CGT-C-TGC-----G-C---C-TG----CT---------TG-T--G--GA-T-GA---TG-C-----------TG---CT-------GA-T---A---------G--C------------CCAGG-----C-TG------AG------G---C---C---G--------CC-------T--T-A--G--A-------G----A--A----------CC--T-G--G-------T-G-G---------T------------C-----------C-T------C------A----A-------C-G--C-A-G--------C--G---TC--C--G--------T------GG--CC----G-G-A----GC----G----CAC---GGCA-----------TT-CTC---T-C---C--T-T--C---C-T-T----G-----T-GT--T--------TT-TC-T-G--CGC-C---------------------  2611
46|dbj|AB008441.1| ------C------C----GC-----GT--GC----AA--T---T----------G-G---A--------CC------C-----GAGGA------G--A-----G----C---G----------T----T----------G---C----AAT---GT--G-G--A---G-G--A-C-A------------G--G--G---A---T---A-GA-T--C-A----GA----G---C--T------T--A---G--CC--C---A----C--T--GC--T-------------A-C-TGT---C--C--A----CA--A---------C--AG---A-------G--TG---G-C--A--------G---GT-AC-----------------T--------G--C-C--------------C----T--------G---T---T-------------CT--------------T----T-C--A----------------C--C-A----C-C-C-TAC--C--GGCT--C-TG-----T---------C--C------ACTGG----T--------------T-----T-------GA-T----------------C------------C-A-----------C-C----------T----C---C-------A----CC------------A--G--A-ACA-------T-C------G---------T-G--G------AC---G---------TG---C---A--A------TA--C-C-TGT----------------A-------C-GG----TGT----------G----------G-----GG-T-----------C---A--G-----TG-----G------T--TG--------------T--C-----T-C---C-G--T---------------------T-G------------------------------------T-A-----A----  2412
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2|ref|NC_004102.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7189
gb|AF009606.1|AF009 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7189
67|emb|AX100563.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7108
gb|AF011751.1|AF011 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7189
gb|AF011753.1|AF011 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7189
68|emb|AX663428.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7189
gb|AF011752.1|AF011 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-AT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGT-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-A--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAATC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-C--  7189
gb|M67463.1|HPCCGAA GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-C--  7189
gb|AF290978.1|AF290 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-CTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GGAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ACCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCAG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7177
809|gb|AY695437.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-TCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-G-A--C-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGC-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--T-C--ATAT-AA-CAGCAGAA-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGCTCC-----C-C-C-CCTTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ATCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-CGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-CCCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7097
807|gb|AY695436.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-TCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-G-A--C-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGC-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--T-C--ATAT-AA-CAGCAGAA-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGCTCC-----C-C-C-CCTTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ATCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-CGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-CCCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7107
b|M32084.1|HPCPOLYP GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---TGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-A-TAC--C--C---G---GTAG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---C-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---A--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCTAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AT--GC-T-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  5500
b|M62321.1|HPCPLYPR GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---TGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-A-TAC--C--C---G---GTAG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---C-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---A--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCTAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AT--GC-T-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7189
6028|dbj|E66593.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---TGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-A-TAC--C--C---G---GTAG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---C-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---A--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCTAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AT--GC-T-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7189
gb|AF271632.1|AF271 GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-T-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-A-TAC--C--C---G---GTAG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---C-GGAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTC-TGTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---A--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCTAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AT--GC-T-G-AG--C-TCATA--G-A-A--G--CCAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7189
075|gb|AF511948.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGGTAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTA-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-G--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-C----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTCGT-TG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAATC-A----C--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-A--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7190
077|gb|AF511950.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-A---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CTGCAGAG-G-C--A--G-CC-GG----G---A-GAAGG-CTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCCTC-TGAG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCAA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---AGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCTG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-A--  7161
6384|dbj|E08264.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AT-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGG---GTAGGA-CT-CC-ACGA-T-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGCG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCTTC-TGAG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ATCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-A--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-GCCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCACC-C-A--  7189
bj|D10749.1|HPCHCJ1 GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AT-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGG---GTAGGA-CT-CC-ACGA-T-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGCG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCTTC-TGAG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ATCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-A--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-GCCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCACC-C-A--  7189
8574|dbj|E08263.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AT-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGG---GTAGGA-CT-CC-ACGA-T-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGCG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCTTC-TGAG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ATCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-A--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-GCCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCACC-C-A--  7189
076|gb|AF511949.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-A---A--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--GATG---CCC-GTGTCAGGT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTCTT-CAC-AGA-A--C-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCC----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAA-CATT-C-AGG---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CGGCAGAG-G-C--G--G-CC-AA----G---A-GAAGG-TTGG--AGA-G--GGGATCA-----C-C-C-CCTTC-TTTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCCCCATCT-CT-CAAG--GCTACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTCAC---GGCAGA-GG-A----G---G--ACG-AGCGGGAGA-TCTCCG--T-ACCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCT-GG-AAGAT-TCGCC-C-A--  7190
029|gb|AY615798.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-CGCGGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--G-CT---G-AC-A-A--T-CTCA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCA-TCG-C---CT-GAATTTTT-CAC-AGA-A--C-T-GGATGG-GGTGC--G-CCTGC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCG----TGC-AAG-C--C--TTTGC-T-ACG---A-G-A-TGAGGTGT-CGTT-C-AGA---GTAGGA-CT-AC-ACGA-T-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCTGAACCGGACGT-GGCCG-TG-T-TAAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-AA-CGGCAGAG-G-C--G--G-CT-AG----G---A-GAAGG-TTAG--CGA-G--GGGATCG-----C-C-C-CCCTC-TGAG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAAC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAGG--GCAACTTG-CACC-ACCAACC-A----C--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TT---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ATG-AACGGGAGG-TCTCCG--T-GGCC-GCAG-AA--ATC-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCACC-C-C--  6914
emb|AJ278830.1|HEC2 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCGGA-GG---AAT-A---CGTG--GAAATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-CTGA--GATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--C-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTGC-A-TAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---A-G-A-TGAGGTGT-CGTT-C-AGA---GTAGGA-CT-GC-ACGA-T-TAT--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCTGAACCGGACGT-GGCCG-TG-G-TGAC---ATCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CT-GG----G---A-GGAGG-TTAG--CGA-G--GGGATCG-----C-C-C-CCCTC-TGTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCCA-GCCAGT-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-ACCAATC-A----C--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-T-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGACAG--G-AGAT--GGG-CGG-TAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGG-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCGGA-AG-A----G---G--ATG-AACGGGAGG-TCTCCG--T-GCCC-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCCCGG-A-GAT-TCGCC-G-A--  7189
23|emb|AX057094.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
gb|AF177040.1|AF177 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
21|emb|AX057090.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
gb|AF177038.1|AF177 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
22|emb|AX057092.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
20|emb|AX057088.1| GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
gb|AF177039.1|AF177 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
gb|AF177037.1|AF177 GTT-CGCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGATAAGGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GT--ATCGG---GTA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--T-CTTA--AATG---CCC-GTGCCAGAT--CCCA-TCG-C---CC-GAATTTTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTAC-A-CAG-GT-----T-T----GCGCCC-CCT----TGC-AAG-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-GGAGGTAT-CATT-C-AGA---GTAGGA-CT-CC-ACGA-G-TAC--C--C---G---GTGG-GG-TCGCAA-TTACCTTGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTC--A--CTGAT-CC-CT-C--C-C--ATAT-AA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CC-GG----G---A-GAAGG-TTGG--CGA-GA-GGG-TCA-----C-C-C-CCTTC-TATG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCCGCTCCATCT-CT-CAAG--GCAACTTG-CACC-GCCAACC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-AC--GC-C-G-AG--C-TCATA--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-CGG-CAA-CA-TC---A---C--CAGGGTTG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGATCC-GCTTGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-AGCGGGAGG-TCTCCG--T-ACCT-GCAG-AA--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AGTCTCGG-A-GAT-TCGCC-C-G--  7201
dbj|D14853.1|HPCCGS GTT-CGCGT-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-GGCAGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTAAGGC-G---G--C-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-ATC-A-CGG---GGG-TGAC--C--A-CT---G-AT-A-AG-A--TCA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--CCCC-TCG-C---CC-GAGTTCTT-CAC-AGA-G--G-T-GGATGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----A-C----GC-CCCCCCC----TGC-AAA-C--C--CCTGC-T-ACG---G-G-A-TGAGGTGA-CGTT-T-AGC---ATCGGG-CT-CA-ATGA-A-TAC--T--T---G---GTGG-GG-TCCCAG-TTGCCCTGCG-AGCCCGAGCCAGACGT-AGCTG-TA-C-TGAC---ATCAATG-CTT--A--CAGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CTGCAGAG-A-C--G--G-C--GG---CG---C-GTAGA-CTGAATCG--G--GGG-TCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCTAG--CT-C--TT-CTGCCA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCGTCC-CT-GAAA--GCAACATG-TACC-ACCCACC-A----T--G-AC------------------------TC---T-CCA----G-AC--GC-T-G-AC--C-TCATA----ACA--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-GGG-GAA-CA-TT---A---C--CAGAGTGG-A-GT-CG-GA----GAAT--AAGATCGTCA-T--CCT-GG----ATT---------CTT---T-CGACCC-GCTCGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ATG-ATCGGGAGA-TTTCTG--T--CCCAGCTG-AG--ATT-CT-G---C-T--------G-A-AGTCTAAGAA-GTT-TC-CC-C-C--  7189
6559|dbj|E08443.1| GTT-CGCGT-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-GGCAGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTAAGGC-G---G--C-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-ATC-A-CGG---GGG-TGAC--C--A-CT---G-AT-A-AG-A--TCA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--CCCC-TCG-C---CC-GAGTTCTT-CAC-AGA-G--G-T-GGATGG-GGTGC--G-CCTAC-A-TAG-GT-----A-C----GC-CCCCCCC----TGC-AAA-C--C--CCTGC-T-ACG---G-G-A-TGAGGTGA-CGTT-T-AGC---ATCGGG-CT-CA-ATGA-A-TAC--T--T---G---GTGG-GG-TCCCAG-TTGCCCTGCG-AGCCCGAGCCAGACGT-AGCTG-TA-C-TGAC---ATCAATG-CTT--A--CAGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CTGCAGAG-A-C--G--G-C--GG---CG---C-GTAGA-CTGAATCG--G--GGG-TCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCTAG--CT-C--TT-CTGCCA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCGTCC-CT-GAAA--GCAACATG-TACC-ACCCACC-A----T--G-AC------------------------TC---T-CCA----G-AC--GC-T-G-AC--C-TCATA----ACA--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-GGG-GAA-CA-TT---A---C--CAGAGTGG-A-GT-CG-GA----GAAT--AAGATCGTCA-T--CCT-GG----ATT---------CTT---T-CGACCC-GCTCGT---GGCGGA-GG-A----G---G--ATG-ATCGGGAGA-TTTCTG--T--CCCAGCTG-AG--ATT-CT-G---C-T--------G-A-AGTCTAAGAA-GTT-TC-CC-C-C--  7189
321|gb|AY651061.1| GTT-CGCGC-T---A----T------GG--AGG-GT-GTC-TGCAGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTAAGGC-G---G--C-TGGG---G----GA-C-TT-CCATTAC-GTC-A-CGG---GGG-TGAC--C--A-CT---G-AT-A-A--A-CTCA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--CCCC-TCA-C---CC-GAGTTCTC-CAC-AGA-G--G-T-GGACGG-GGTGC--G-CCTGC-A-TAG-GT-----A-C----GC-CCCTCCC----TGC-AAA-C--C--CCTGC-T-ACG---G-G-A-TGAGGTGA-CGTT-T-AGC---GTCGGG-TT-CA-ATGA-A-TAC--C--T---G---GTGG-GG-TCCCAG-TTGCCCTGCG-AGCCCGAGCCAGACGT-AGCAG-CA-T-TAAC---ATCAATG-CTT--A--CAGAC-CC-TT-C--C-C--ACAT-CA-CTGCAAAG-A-C--G--G-C--GG---CG---C-GTAGG-CTGAAGCG--G--GGG-TCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--TT-C--TT-CTGCCA-GCCAGC-T---G--TCCGCGCCGTCA-CT-GAAA--GCAACATG-CACC-ACTCACC-A----T--G-AC------------------------TC---T-CCA----G-AC--GC-C-G-AC--C-TCATA--G-A-A--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGACGG--G-AGAT--GGG-GGG-GAA-CA-TC---A---C--CAGAGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGATTGTTG-T--TCT-GG----ATT---------CTT---T-CGACCC-GCTCGT---GGCAGA-GG-A----G---G--ATG-ACCGGGAGA-TTTCTA--T--TCCAGCTG-AG--ATT-CT-G---C-G--------G-A-AATTTAAGCA-GTT-TC-CC-C-C--  7189
15457|dbj|D84265.2| GG---GC-TCT---T----T------GG--AGG-GT-TTC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTC--GAGGTTAAG--A---G--AGTGGG-GGA----TAGC-----CACT-TCGTG-G-TAG---GTGCC-AC--T--A-CG---G-AC-A-A--T-CT-A--AA-G-TGTCC-GTGCCAGGT--TCCT-GC--T---CCCGAGTTTTT-CAC-TGA-G--G-T-CGATGG-GGTG-A-G-ACTAC-A-TCG-GT-----A-C----GCGCCC-CGC----TGC-AAA-C--C--CCT-TTT-GAG---G-G-A-CGAGGTTT-CCTT-C-T-CT--GT-AGGACT----A--T-CGT-C-TTA-C---GC-AGTTG-GA-TCACAA-CTCCCGTGCG-AACCGGAACCAGACGTC-ACGG-T--TGTAAC---GTCCATG-CTC--A-TC-GAC-CC----C--T-C--ACATGTAACTGCTGAG-G-C--T--G-C--GG---CA---C-GACGC-TTAG--CTC-G--CGGGTCG-----C-CGC-CC-TCTCTT----GCCAG--CT-C--AT-CGGCAA-GCCAGC-T---C--TCAGCGCCCTCA-TTG-AAG--GCTACATG-CACT-AT---GC-A----T--G-G------------A------------GC---C-CAT-CCTG-AT--GC-T-G-AG--C-TCATT--G-A-A--G--CTAA---C--TTGC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-TGG-TAA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CC-GA----GAAT--AAGGTCGTTA-T--TCT-TG----ATT---------CCT---T-TGA-TC--C-CCT--CGTCC-C-AG-AATTCGA--G-GA-G-A--GGGAAA-TGTCCG--T-GCCC-GCTG-AA-TGCC-ATCGG-CC-T------CGC-A-GGCC-C-A-A-A-T-TC-CCAC-C--  7192
15456|dbj|D84264.2| G-AGGGC-TCT---T----T------GG--CGG-GT-GTC-CGCGGA-GG---AAT-A---TGTC--GAAGT-G-GCGA---GG-G-TGGG--CG-----A-C-AG-CCATTTT-GTA-G-TGG---GTGCC-AC--C--AACC---A-A--G-A--C-CTCA--AATG---TCC-TTGCCAGGT--ACCA-GC--C---CCAGAATTCTT-CAC-TGA-A--G-T-AGACGG-CGTACG-G-T-TGC-A-CCG--T-----TTC----GCACCTGC-C----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-GAG---A-G-A-TGAGAT---C-TC-C-TTCTTAGT-AGGCCT-C--A--A-C-T-C-CTA-T---GC-AATTG-GG-TCCCAA-TTACCATGTG-AGCCCGAGCCGGACGT-GACAG-TGGT-T-AC---ATCAATG-CT---AGTC-GAC-CC-AT-C--G-C--AC-T-TAACTGCAGAG-G-C--T--G-C--TG---CT---C-GCCGCCTTGC---GC-G--TGGGTCC-----C-C-C-CCGTC-C-TGT--GCTAG--CT-C--AT-TAGCAA-GCCAGC-T---C--TCGGCCCCGTCG-TT-GAAA--GCAACGTG-TACT-AC---AC-A----CT-GTGC------------------------AC------AT-CCTG-AT--GC-G-G-AC--C-TGATT--G-A-A--G--CTAA---C--TTGC-TA-TG--G--AGGCAG--G-AAGT--AGG-AGG-CAA-TA-TC---A---C-CC-GGGTGG-A-GT-CT-GA----GAAC--AAAGTCATCG-T--TCT-CG----ACT---------CTT---T-TGA-CC--C-TCT---GGT-GCCTG-AAT--AT--G--ATG-ACAGAGAAC-CATCCG--T-GCCT-GCGG-AG-TGCC-ATAGG-CCAA------A-C-A-GGC--CTA-A-A-T-TT-CCAC-C--  7195
1993|gb|AY859526.1| --CGCGC-TCT---C----T------GG--CGG-GT-ATC-TGCCGA-GG---ACT-A---CGTT--GAGGT-ACG-GA---GGT--TGGG--CG-----A-C-TG-CCATTAC-GTG-G-TAG---GGGTC-AC--T--G-CT---G-AA-G-G--G-CTGA--AGTG---CCC-TTGCCAGGT--GCCT-GCG-C---CT-GAATTCTT-CAC-CGA-G--G-T-CGATGG-CGTGAG-G-A-TAC-A-CCG--T-----TAC----GCGCC-AC-CT---TGC-AAG-C--C--CTTGCTC--AG---G-G-A-CGAAGTGA-C-TTTC-T-CT--GT-GGGTCT-TTCAA-A-----C--TA-T---GC-CATAG-GG-TCGCAG-CTCCCTTGCG-AGCCAGAGCCTGACGT-GACCG-TAGT-C-AC---CTCAATG-CTC--A--CAGAC-CC-CA-C--G-C--ACAT-TA-CCGCAGAG-A-C--G--G-C--AT---CA---C-GGCGG-TTGA--AGA-G--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CGGCCA-GCCAGC-T---G--TCTGCACCGTCC-CT-CAAG--GCTAC-T--TGC--AC---A--A----C--CTCC-----------AA---A------GAC---C--AC-CCGG-AC--AT-G-G-AA--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TC-TG--G--AGGCAG--G-AGAT--GGG-AGG-CAA-CA-TC---A---C-TC-GAGTCG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTCGT-AGT--ACT-TG----ACT---------CCT---T-TGA-GC--C-TCT---AACCGCT-G-AGT--AT--G--ACG-AGAGGGAAA-TCTCAG--T-ATCA-GCTG-AG-TGCC-ATAGG-CCAC------C-C-A-GGCA-C-A-A-A-T-TC-CCTC-C--  7161
emb|Y12083.1|HCV120 --CGCGC-TCT---T----T------GG--CGG-GT-ATC-TGCCGA-GG---ACT-A---CGTT--GAGGT-ACG-GA---GGT--TGGG--CG-----A-C-TG-CCACTAT-GTG-G-TAG---GGGTC-AC--T--G-CT---G-AA-G-G--G-TTAA--AGTG---CCC-TTGTCAGGT--GCCT-GCG-C---CT-GAATTCTT-CAC-TGA-G--G-T-CGATGG-CGTGAG-G-A-TAC-A-CCG--T-----TAC----GCGCC-AC-CT---TGC-AAG-C--C--CTTGCTC--AG---G-G-A-CGAAGTGA-C-TTTC-T-CT--GT-GGGTCT-CTCAA-A-----C--TA-T---GC-CGTAG-GG-TCGCAG-CTCCCTTGCG-AGCCAGAGCCTGACGT-GACCG-TAGT-C-AC---ATCAATG-CTC--A--CAGAC-CC-CA-C--G-C--ACAT-CA-CCGCAGAA-A-C--G--G-C--AG---CA---C-GGCGG-TTAA--AGA-A--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CCGCCA-ACCAGT-T---G--TCTGCACCGTCC-CT-CAGG--GCTAC-T--TGC--AC---A--A----C--TTCCC----------AA---A------AAC------AC-CCGG-AA--AT-G-G-AA--C-TCCTC--C-A-A--G--CCAA---C--CTCC-TC-TG--G--AAGCAC--G-AAAT--GGG-AAG-CCA-CA-TC---C---C-TC-GAGTCC-A-AT-CA-GA----AAAC--AAAGTTGT-AGT--ACT-TG----ACT---------CCT---T-TGA-GC----TCT---ACCCGCTTG-AGT--AT--G--AGG-AGAGGGAAA-TTTCAG--T-ATCA-GTTG-AG-TGCC-ACAGG-CAAC------C-C-A-GGTG-C-A-A-A-T-TC-CCCC-C--  7146
15454|dbj|D84262.2| A-CGCGC-TCT---C----T------GG--CGA-GT-TTC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTT--GAAGT-A-GAGA---GGCA-CGG---CG-----A-C-CG-TCACTAT-GTG-G-TGG---GAGTC-AC--T--G-CT---G-AT-G-G--C-CTTA--AATG---CCC-TTGCCAAGT--TCCC-G-GAC---CT-GAGTTCTT-CAC-TGA-G--G-T-GGATGG-CGTAAG-G-A-TAC-A-TCG--T-----TAT----GCGCC-AC-CC---TGC-AAA-C--C--CCTGCTT--AG---A-G-A-TGAGGTGAGC-TT-C-T-CT--GT-GGGCCT-CCTAG-A---G-T--T--T---GT-TGTGG-GG-TCTCAG-CTCCCTTGTG-AGCCAGAGCCTGACGT-GACCG-TAGT-C-AC---GTCAATG-CTC--A--CTGAC-CC-CT-C--A-C--ACAT-CA-CCGCAGAG-A-C--A--G-C--CT---CT---C-GGCGC-TTGA--AGA-G--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCGAG--TT-C--AT-CCGCCA-GCCAGT-T---G--TCAGCGCCATCA-CT-TAAA--GCCAC-T--TGC--AC---G--G----C--GAAC-----------GG---A------GAC---C--AC-CCGG-AC--GC-C-G-AG--C-TGATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TA-TG--G--AGACAG--G-AGAT--GGG-AAG-CAA-CA-TC---A---C-CC-GGGTTG-A-GT-CG-GA----GACC--AAAGTTGTCA-T--CCT-CG----ACT---------CGT---T-TGA-TC--C-TCT---GGTTGCA-G-AGT--AT--G--ACG-ACAGGGAGA-TATCAG--T-GTCA-GCAG-AG-TGCC-ATAGA-CCAC------C-T-A-GGC--CTA-A-G-T-TC-CCTC-C--  7208
19|emb|AX057086.1| GGT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-----CACTAC-ATA-A-CAG---G-ACTCAC--C--A-CT---G-AT-A-A--C-TTGA--AA-G-T-CCC-CTGCCAACT--ACCC-TC--T---CCCGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCCCAG-CTTCCTTGCG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--T-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------AGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GG----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AA-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
gb|AF177036.1|AF177 GGT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-----CACTAC-ATA-A-CAG---G-ACTCAC--C--A-CT---G-AT-A-A--C-TTGA--AA-G-T-CCC-CTGCCAACT--ACCC-TC--T---CCCGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCCCAG-CTTCCTTGCG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--T-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------AGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GG----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AA-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
134|emb|AX057395.1| GGT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-----CACTAC-ATA-A-CAG---G-ACTCAC--C--A-CT---G-AT-A-A--C-TTGA--AA-G-T-CCC-CTGCCAACT--ACCC-TC--T---CCCGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCCCAG-CTTCCTTGCG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--T-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------AGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GG----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AA-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
62|emb|AX057317.1| GGT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-----CACTAC-ATA-A-CAG---G-ACTCAC--C--A-CT---G-AT-A-A--C-TTGA--AA-G-T-CCC-CTGCCAACT--ACCC-TC--T---CCCGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCCCAG-CTTCCTTGCG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--T-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------AGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GG----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AA-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
bj|D00944.1|HPCPOLP GAT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-----CACTAC-ATA-A-CAG---G-ACTTAC--C--A-CT---G-AT-A-A--C-TTGA--AA-G-T-TCC-TTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCATAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-TCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTCCCTTGCG-ATCCTGAACCTGACACAGAC-G-TA-T-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CAGAC-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTGG--CAC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCGTC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-CC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCGG-AA-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-A-T-TC-CCAC-C--  7188
65|dbj|AB047641.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---A-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CA---G-AC-A-A--C-CTGA--AA-G-T-TCC-TTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-CAG-GT-----T-C----GCCCCCACAC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTCGGG-CT-T--A--A-C-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TAAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--T-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--C--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTGG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGT-T---A--TCGGCGCCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GAC---C-CAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTA--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TC---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CC-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-TC--C-AAT---GGTCGA-AG-AAG--AG--G--GCG-ACCTCGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AAAA-G-A-A-G-T-TT-CCAC-C--  7188
893|gb|AY746460.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-GG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACAC-G---G-CA-CGGGAT-A----TA-C-T---C-CTAC-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CC---G-AT-A-A--C-CTGA--AG-G-T-TCC-TTGCCAAAT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TCT-CCG---G-G-A-TGAGGTCA-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ATCCTGAACCCGACGTGGAT-G-TA-T-TGGC---GTCCATG-CTA--A--CGGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCAGAA-A-C--C--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTGG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCAA-GCCAGC-T---A--TCAGCGCCTTCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CT-A----T--G-GC-----------A----G------GGC---C-CAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CAAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGG-TG-AG---G---T-TT-GGATAG-A-GT-CC-GA----GTCC--AAGGTGGTCG-T--CCT-GG----ACT---------CAC---T-CGA-CT--C-AAT---GGCCGA-GG-AA---AA--G-AGCG-ACCTCGAGC-CTTCCA--T-ACCA-TCGG-AA-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAA-G-A-G-G-T-TT-CCAC-C--  7191
gb|AF169004.1|AF169 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTAACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTTTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CGTT--C---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ATCCAGAGCCCGATACAGAC-G-TA-T-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCGAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAAC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GG-----------A----A------AAC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--TTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAGGTGATCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CT--C-AAT---GGTCGA-AG-A----AG--GGAGCG-ACCACGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCAG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAC-C-A-A-G-T-TC-CCGC-C--  7188
gb|AF238484.1|AF238 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-GG---AGT-A---TGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAC-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAATT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-GGTGCA-G-A-TCC-A-CAG-GT-----T-T----GCCCCCACGC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-TCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGCG-ACCTTGAGCCCGATACAGAT-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ACAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-CTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGT-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGC---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GAC---C-TAT----G-AC--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CTAA---C--TTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-AG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AC---AG--G-AGCG-ACCACGAAC-CCTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAC-C-A-A-G-T-TC-CCGC-C--  7154
gb|AF238483.1|AF238 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG--CAA---TA-C-T---C-CTAT-GTG-A-CAG---G-ATTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCCCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-CTT-TCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TAT---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CGTT--T---GT-CGTAG-GG-TCTCAG-CTCCCCTGTG-ATCCTGAGCCCGATACAGAT-G-TG-T-TGAT---GTCCATG-TTA--A--CAGAA-CC-AT-C--C-C--ATAT-TA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CAC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCGTC-TGAG---GCGAG--CT-C--TT-CAGCGA-GCCAGC-T---A--TCAGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GGC---T-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-AT-CT-GA----GTCA--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCTGA-AG-AA---AA--G-AGCG-ACCTCGAGC-CCTCAA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-C-A-G-G-T-TC-CCGC-C--  7154
gb|AF238482.1|AF238 GGT-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGA-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ATTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-CTCCTG--G--G-T-GGATGG-GGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-C----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGA-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-TGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ACCCTGAGCCCGACACTGAC-G-TA-C-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-A-C--C--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTGG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-T-CCATC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---A--TCAGCGCCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----T--G-GC-----------A----A------GAC---T-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAG---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--CCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AA---GA--G-AGCG-ACCTCGAGC-CCTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-T------C-C-A-GGAA-C-A-G-G-T-TC-CCGC-C--  7154
gb|AF238481.1|AF238 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ATTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-GTGA--AG-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTTTT-CTCCTG--G--G-T-GGACGG-GGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCACGC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-AGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ATCCTGAGCCTGACACTGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-TA-CGGCGGAG-G-C--C--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCGTC-CGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCCA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-TTGCGT---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------AG---A------G-C---C-CAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-CC-GGATAG-A-GT-CC-GA----GTCC--AAAGTGGTTG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ATCACGAGC-CCTCGA--T-ACCA-TCAG-AG-TACT--T-GC-TC-C------C-C-A-AGAG-C-A-G-G-T-TC-CCGC-C--  7154
gb|AF238485.1|AF238 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-G---G-CA-CGGG-GCT----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-GCTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCC-TC--T---CCAGAGTTTTT-CTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-C----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-TCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-ACC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-AGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ACCCTGAGCCCGATACTGAT-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCGCCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GAC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-CC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-GAT---GGCCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTCGAGC-CCTCAA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-C-A-C-G-T-TC-CCGC-C--  7154
gb|AF169003.1|AF169 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-TG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-TGGG-TCG----TA-T-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--T-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAATT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTRCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCAYAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-CGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GA-TCTCAG-CTTCCTTGYG-ACCCTGAGCCCGACACTGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AA-C--C-C--ATAT-TA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CT---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGATCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCAGCACCATCG-CTGCGA---GCTACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-C--G--CCAA---C--TTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCT--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ATT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AA---AA--G-AGCG-ATCTCGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAG-C-A-A-G-T-TC-CCGC-C--  7185
73|dbj|AB047645.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACAC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-CTCCTG--G--G-T-GGATGG-GGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-CTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-C-T-CGTT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ACCCTGAACCCGACACCGAC-G-TA-C-TGAT---GTCCATG-CTC--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ACAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--AGGGTCG-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--TT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---A--TCAGCGGCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GAC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAG---C--CTG--T--T---------T------A--T--GAG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-AT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTAG-T--TCT-GG----ACT---------ATC---T-CGA-CC--C-AAT---GGTCGA-AG-AA---AC--G-AGCG-ACCGCGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TT-C------C-C-A-GAAA-C-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7185
gb|AF169005.1|AF169 GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-GG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--T--A-CT---G-AC-A-G--T-TTGA--AA-G-T-TCC-CTGTCAATT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTTTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCACGC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CGTT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCCTGTG-ACCCTGAGCCCGACGCAGAC-G-TA-T-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-GT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGATCA-----C-C-C-CCGTC-CGAA---GCAAG--CT-C--CT-CGGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCGTCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CGAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-AGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTCGAGC-CTTCAA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-C-A-G-G-T-TC-CCGC-C--  7188
71|dbj|AB047644.1| AAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-CG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-CCA----TA-C-T---C-CTAC-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-TTGA--AA-G-T-CCC-CTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTTTT-CTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-C----GCTCCTACGC------CGAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-T-TGC---GTTGGG-CT-C--A--A-C-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCCTGCG-ACCCTGAGCCCGACACTGAC-G-TC-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-G-C--C--G-C--AG---CA---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCCA-GCCAGC-T---A--TCGGCACCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----T--G-GC-----------A----A------GAC---C-TAT----G-AT--AT-G-G-A---CATGGTG--G-A-A--G--CTAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ATT---------CTC---T-CGA-CT--C-GAT---GGTCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTTGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-AGAC-C-A-A-G-T-TC-CCGC-C--  7188
63|dbj|AB047640.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGA-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAAGTGACGC-A---G-CA-CGGA-TCA----TA---TG--C-CTAT-ATA-A-CAG---G-GCTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTAA--AA-G-T-CCC-TTGCCAACT--CCCC-TC--T---CCAGAGTTTTT-CTCTTG--G--G-T-GGACGG-AGTACA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----C-C----GCCCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-AGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCCTGTG-ACCCTGAGCCCGACACTGAG-G-TA-G-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAC-CC-AT-C--C-C--ATAT-CA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---G--TCGGCGCCATCG-CTGCGA---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--G-GT-----------A----G------GAC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGG-CG-TG---A---T-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ACT---------CCC---T-CGA-CT--C-AAT---GACCGA-GG-AA---GA--G-GGCG-ACCTTGAGC-CTTCAG--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-G-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
gb|AF169002.1|AF169 AAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGA-GT-GGC-GGCTTC-GG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-CGGG-CCR----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-CTGA--AA-G-T-TCC-CTGTCAAAT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCTCCCAAGC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCTTGTG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAT---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-AT-C--C-C--ATAT-TA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CA---C-GGCGC-TTAG--CGC-G--GGGCTCA-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCAA-GCCAGC-T---G--TCGGCACCATCG-CTGCGG---GCYACCTG-TGCC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GAC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GGG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCG-T--TCT-GG----ATT---------CTC---T-CGA-CC--C-AAT---GGCCGA-AG-AA---AG--G-AGCG-ACCTCGAGC-CTTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-C-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7188
67|dbj|AB047642.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-G---G-CA-CGGA-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--T-TTGA--AG-G-T-CCC-TTGCCAAAT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-CTCTTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TCC-A-CAG-GT-----T-T----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTCGGG-CT-C--A--A-C-T-CATT--C---GT-TGTCG-GG-TCTCAA-CTTCCTTGCG-ATCCTGAGCCCGACGCTGAC-G-TG-T-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CGGAT-CC-GT-C--C-C--ATAT-AA-CGGCGGAG-G-C--C--G-C--AG---CG---C-GTCGC-TTAG--CGC-G--GGAGTCC-----C-C-C-CCATC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---A--TCGGCAGCATCG-CTGCGA---GCCACATG-CACC-AC---CC-A----C--G-GC-----------A----A------GGC---C-TAT----G-AT--GT-G-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--TTG--T--T---------C------A--T--GAG-GGG-CGA-TG-TG---A---C-TC-GGATAG-A-GT-CT-GA----GTCC--AAAGTGGTCT-T--TCT-GG----ACT---------ATC---T-CGA-CC--C-AGT---GGTCGA-AG-AA---GA--G-CGCG-ACCTGGAGC-CCTCGA--T-ACCA-TCGG-AG-TA-T-TT-GC-TC-C------C-T-A-AGAA-C-A-A-G-T-TC-CCAC-C--  7188
69|dbj|AB047643.1| GAC-CGC-CGT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-AG---AGT-A---CGCA--GAGGTGACAC-G---G-CA-CGGG-TCA----TA-C-T---C-CTAT-ATA-A-CAG---G-ATTGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--T-TTAA--AG-G-T-TCC-TTGCCAAAT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTCTT-TTCCTG--G--G-T-GGACGG-AGTGCA-A-A-TTC-A-CAG-GT-----T-T----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-CGAGGTCT-CGTT-C-AGC---GTTGGG-CT-C--A--A-T-T-CATT--T---GT-CGTCG-GG-TCTCAG-CTTCCCTGTG-ACCCTGAACCCGACACAGAC-G-TA-T-TGAC---GTCCATG-CTA--A--CAGAC-CC-AT-C--C-C--ATAT-TA-CGGCGGAG-G-C--T--G-C--AG---CG---C-GGCGT-TTAG--CGC-G--GGGGTCA-----C-C-C-CCGTC-TGAG---GCAAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGC-T---A--TCGGCAGTGTCG-CTGCGA---GCCACCTG-CGCC-AC---CC-A----T--G-GC-----------G----A------GGC---C-TAT----G-AC--GT-G-G-A---TATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--T--T---------C------A--T--GAG-GGG-CGA-GG-TG---A---C-CC-GGATAG-A-GT-CC-GA----GTCC--AAAGTGGTCA-T--TCT-GG----ACT---------ATC---T-CGA-CC--C-AAT---GACCGC-GG-AA---GA--G-AGTG-ACCTCGAGC-CCTCGA--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAA-C-A-G-G-T-TC-CCAC-C--  7185
61|dbj|AB047639.1| GAC-CGC-CAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCCTC-GG---AGT-A---CGCG--GAGGTGACGC-A---G-CA-TGGG-TCG----TA-C-T---C-CTAT-GTA-A-CAG---G-ACTGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--T-CTGA--AA-A-T-TCC-TTGCCAACT--ACCT-TC--T---CCAGAGTTTTT-CTCCTG--G--G-T-GGACGG-TGTGCA-G-A-TCC-A-TAG-GT-----T-T----GCACCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-TTT-CCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-TGC---GTTGGG-CT-T--A--A-T-T-C-CTA-T---GC-TGTCG-GG-TCCCAG-CTTCCCTGTG-AACCTGAGCCCGACGCAGAC-G-TA-T-TGAG---GTCCATG-CTA--A--CAGAT-CC-GC-C--C-C--ACAT-CA-CGGCGGAG-A-C--T--G-C--GG---CG---C-GGCGC-TTGG--CAC-G--GGGATCA-----C-C-T-CCATC-TGAG---GCGAG--CT-C--CT-CAGTGA-GCCAGC-T---A--TCAGCACCGTCG-CTGCGG---GCCACCTG-CACC-AC---CC-A----C--A-GC-----------A----A------CAC---C-TAT----G-AC--GT-G-G-A---CATGGTC--G-A-T--G--CCAA---C--CTG--C--T---------C------A--T--GGA-GGG-CGG-TG-TG---G---C-TC-AGACAG-A-GC-CT-GA----GTCC--AGGGTGCCCG-T--TCT-GG----ACT---------TTC---T-CGA-GC--C-AAT---GGCCGA-GG-AA---GA--G-AGCG-ACCTTGAGC-CCTCAA--T-ACCA-TCGG-AG-TG-C-AT-GC-TC-C------C-C-A-GGAG-C-G-G-G-T-TT-CCAC-G--  7188
08|dbj|AB031663.1| AAC-CGC-TAT---A----T------GG--AAG-GT-GGC-AGCAGC-GG---AAT-A---TGCG--GAGGTGACAC-G---A-CA-TGGT-TCC----TA---TG--C-TTAT-GTT-A-CAG---G-TTTGACAA---A--T---G-AC-A-A--T-CTCA--AA-G-T-CCC-TTGCCAGTT--GCC--TG--CA--CCGGAGTTCTT-CTCCTG--G--G-T-GGATGG-GGTGCA-A-A-TCC-A-CAG-GT-----T-C----GCTCCCACAC------CAAAG-C--C--GTT-CAT-TAG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C-ACC---GT-GGGCCT-C--A--A-C-T-C-TTT-T---GT-GGTGG-GG-TCTCAG-CTGCCTTGTG-AACCTGAGCCGGACACGGAA-G-TG-T-TGGC---ATCAATG-CTG--A--CGGAC-CC-AT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCAGAG-G-C--A--G-C--GG---CT---A-GGCGC-TTAG--CGC-G--AGGCTCG-----C-C-T-CCATC-CGAG---GCCAG--CT-C--TT-CTGCGA-GTCAAC-T---C--TCAGCGCCGTCG-TTGCGA---GCTACCTG-TACC-GC---CC-A----T--G-CT-----------A----A------GAA---C-TAT-GC-G-G----T-T-G-A---GATGGTG--G-A-T--G--CAAA---CTTCT---T------------C------A--T--GGG-GAG-TGA-TG-TG---A---C-AC-GGATAG-A-AT-CC-GA----GACG--AAGGTGCTTA-T--CCT-AG----ACT---------CTC---T-CGA-CC--C-T-T--CGGTTGA-AG-AG---GA--G-GACG-AGCGCGAAC-CTTCAG--T-GCCA-TCAG-AG-TATC-TC--C-TC-C------C-C-A-AGAA---A-A-AGT-TC-CCAC----  7188
3141|dbj|D50409.1| AAC-CGC-TAT---C----T------GG--AGG-GT-GGC-GGCATC-AG---AAT-A---TGCG--GAGGTAACGC-A---G-CA-CGAC-TCC----CA---TG--C-GTAT-GTG-A-CAG---G-GTTGACAGC--A------G-AC-A-A--C-CT-A--AA-GGT-TCC-TTGCCAGCT--GCCA-TG--T---CCGGAGTTTTT-CTCCTG--G--G-T-GGACGG-GGTTCA-G-A-TCC-ATC-G-AT-----T-C----GCTCCCACGC------CAAAG-G--C--GTT-CAT-GAG---G-G-A-CGAGGTAT-CATT-C-AGC---GT-GGGTCT-C--A--A-C-T-C-CTA-C---GT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCTTGCG-AGCCTGAGCCGGACACGGAG-G-TG-T-TGGC---ATCCATG-CTG--A--CAGAC-CC-GT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCCGAG-G-C--G--G-C--GG---CG---A-GACGC-CTGG--CCC-G--GGGCTCA-----C-C-C-CCCTC-TGCG---GCTAG--TT-C--TT-CGGCTA-GCCAGC-T---G--TCAGCGCCGTCG-TTGCGA---GCTACCTG-TACC-AC---CC-A----C--G-CC-----------A------------AA-----TGT-CCCG-AC--AT-T-G-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAATCTCTTCTGC-TGGTG--T--A--CT-----A--T--GGG-AGG-CAA-TA-TG---A---C-TC-GCATAG-A-GT-CT-GA----GTCT--AAGGTGCTCA-TGGTC---G----ACT---------CCT---T-CGA-CC--C-CGT---GGTCGATA--AG---GA--G-GACG-AACGCGAGC-CTTCAA--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-TT-GC-TT-C------C-C-A-AAAG-C-A-G-A-T-TC-CCAC-C--  7200
gb|AF238486.1|AF238 GAC-CGC-AAT---T----T------GG--AGG-GT-GGC-AGCGTC-AG---AGT-A---CGTC--GAGGTCACGC-A---G-CA-TGGC-TCT----TT-C-T---C-GTAT-GTA-A-CGG---G-GTTAAC--C--A-GT---G-AC-A-A--C-CTTA--AA-G-T-CCC-CTGCCAGGT--ACCA-GC--T---CCAGAATTCTT-CTCTTG--G--G-T-GGACGG-GGTGCA-G-A-TAC-A-TCG-AT-----T-C----GCCCCCACTC------C-AGGTC--C--TTT-CTT-TCG---G-G-A-TGAGGTAA-CGTT-C-ACC---GT-AGGCCT-C--A--A-T-T-CCTT--T---GT-GGTCG-GC-TCTCAG-CTCCCCTGTG-ACCCTGAACCGGACACCGAG-G-TA-T-TGGC---CTCCATG-TTG--A--CAGAC-CC-GT-C--C-C--ACAT-TA-CCGCGGAG-G-C--G--G-C--AG---C----CAGGCGG-TTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCTTCAC-AG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCGA-GCCAGC-T---C--TCCGCCCCGTC--CT-TGAAG-GCTACCTG-TACC-AC---CC-A----T--A--------------AG---AT-----GGC---A-TAT----G-AT---T-GTG-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTT--T--T---------C------A--T--GGG-AGG-TGA-TG-TG---A---C-CC-GGACTG-A-GT-CC-GA----CTCT--AAAGTGATCG-T--TCT-CG----ACT---------CCC---T-TGA-TT--C-CAT---GACTGA-GG-TA---GA--G-GATG-ATCGTGAGC-CTTCCA--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-CT-GA-TC-A------A-G-A-GGAG-A-A-A-G-T-TC-CCAC-C--  7152
dbj|D10988.1|HPCJ8G GAC-CGC-AAT---T----T------GG--AGG-GT-GGC-AGCGTC-GG---AGT-A---CGTT--GAGGTCACAC-A---G-CA-TGGC-TCT----TT-C-T---C-GTAT-GTA-A-CGG---G-GTTAAC--C--A-GT---G-AC-A-A--C-CTTA--AG-G-T-CCC-TTGCCAGGT--ACCA-GC--T---CCAGAATTTTT-CTCTTG--G--G-T-GGACGG-GGTGCA-A-A-TCC-A-CCG-AT-----T-C----GCCCCCGTTC------C-AGGTC--C--CTT-CTT-TCG---G-G-A-TGAGGTAA-CGTT-C-ACC---GT-AGGCCT-T--A--A-C-T-CCTT--C---GT-GGTCG-GC-TCTCAG-CTCCCTTGCG-ATCCTGAGCCGGACACCGAG-G-TA-C-TGGC---CTCCATG-TTG--A--CAGAC-CC-GT-C--C-C--ACAT-CA-CCGCGGAG-G-C--G--G-C--AG---C----CAGGCGA-TTGG--C-AAG--GGGATCT-----C-C-C-CCTTCAC-AG---GCTAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---C--TCTGCCCCGTC--CT-TGAAG-GCTACCTG-TACC-AC---CC-A----T--A--------------AG---AC-----AGC---A-TAT----G-AT---T-GTG-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTT--T--T---------C------A--T--GGG-AGG-CGA-TG-TG---A---C-CC-GGATTG-A-GT-CT-GA----CTCT--AAGGTGATCG-T--TCT-AG----ACT---------CCC---T-CGA-TT--C-CAT---GACTGA-GG-TA---GA--G-GATG-ATCGTGAGC-CTTCTG--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-CT-GA-TC-A------A-G-A-GGAG-A-A-A-G-T-TC-CCAC-C--  7189
41|dbj|AB030907.1| GAC-CGC-TAT---T----T------GG--AGG-GT-GGC-AGCGTC-GG---AGT-A---CGTT--GAGGTCACGC-A---G-CA-TGGC-TCT----TT-C-T---C-GTAT-GTA-A-CGG---G-GTTAAC--T--A-GT---G-AC-A-A--C-CTTA--AG-G-T-CCC-TTGCCAGGT--ACCA-GC--T---CCAGAATTCTT-CTCTTG--G--G-T-GGACGG-GGTGCA-G-A-TAC-A-CCG-AT-----T-T----GCCCCCACTC------C-AGGTC--C--CTT-CTT-TCG---G-G-A-TGAGGTAA-CGTT-C-ACC---GT-AGGCCT-C--A--A-T-T-CCCT--C---GT-GGTCG-GT-TCTCAG-CTCCCTTGCG-ACCCTGAGCCGGACACCGAG-G-TA-T-TGGC---CTCCATG-TTG--A--CAGAC-CC-GT-C--C-C--ACAT-TA-CCGCGGAG-A-C--G--G-C--AG---C----CAGGCGA-CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTCAC-AG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCGA-GCCAGC-T---G--TCCGCCCCGTC--CT-TGAAG-GCTACCTG-TACC-AC---CC-A----T--A--------------AA---AC-----GGC---A-TAT----G-AT---T-GTG-A---CATGGTG--G-A-T--G--CCAA---C--CTT--T--T---------C------A--T--GGG-AGG-CGA-TG-TG---A---C-CC-GAATTG-A-GT-CC-GA----CTCC--AAGGTGATCG-T--TCT-TG----ACT---------CCC---T-CGA-TT--C-CAT---GACTGA-GG-TA---GA--G-GATG-ATCGTGAGC-CTTCTG--T-ACCA-TCAG-AG-TA-C-TT-GA-CC-A------G-G-A-GGAG-A-A-A-G-T-TC-CCAC-C--  7189
emb|Y11604.1|HCV4AP GTT-CGCGC-T---T----T------GG--AGG-GT-GTC-CGCCGA-GG---ACT-A---CGTG--GAGGTT-CGC-A---G--AGTGGG--TG-----A-T-TT-CCATTAT-GTC-ACCGG---G-G-TAACA-C--A--A---G-AC-A-A--C-ATCA--A--G-TTCCC-CTGCCAAGT--TCCG-GC--C---CCAGAGCTCTT-CAC--G--GAAG-T-GGACGG-CAT-CA-GGA-TAC-A-CCG--C-----CAC----GCCCCTAAGT-----GC-AAA-C--C--CTTGC-T-GCG---G-G-A-CGAAGTGT-CGTT-C-T-CA--GT-AGGACT-C--A--A-T-T-CGTT--C---GT-AGTGG-GA-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCAGAGCCGGACGT-GGCAG-TG-C-TAAC---ATCCATG-CTG--A--CAGAC-CC-AT-C--A-C--ACAT--AACGGCGGAA-T-C--G--G-C---G---CGT--C-GGAGA-TTGG--CTC-G--AGGGTCA-----C-GAC-CC-TCGC-TA---GCTAG--TT-C--CT-CGGCGA-GTCAGC-T---T--TC-GCCCCGTCTTCTTCAG---GCCACGTG-TACC-GCTCCCC-A----T--G-AC------------------------TC---C-CCT----G-GT--AC-T-G-AT--C-TCCTC--G-A-G--G--CTAA---C--CTC--T--T----------------G--T--GGG--GGTCTACCGCT----A---C-CA-GGGTTG-A-GA-CG-GAC---GAG---AAGGTAATAA-T--ACT-AG----ACT---------CTT---T-TGAGTC-ATGTGT---GGCTGA--GCAA---AAT-G--ATG-ACAGGGAAG-TCTCGG--TTGCCG--CGG-AA--ATC-CT-GCGTC-CGA----C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CCTC-C--  7118
15455|dbj|D84263.2| A----GCAT-T---G----T------GG--AGG-GT---C--TCTGC-GGAGGACT-A---CGTT--GAGGT--CGT-GC--G-CGTT------A-----A---TGACCACCACTA-C-A-TAGTGGGGG-CCAC--T--G-CT---G-AC-A-A--T-CTGA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCC-GC--A---CCAGAATTCTT-CAC-TGA-A--G-T-GGATGG-CGTC-A-GG-CTGC-A-TAG-ATT----T------GCACC-GCCC----TGC--CGTC--CA--CT-C---ATGA-GG-G-A-TGACAT-AACATT-C-T-CA--GTAGGG-CTCT-------C-TAC-TTA-C---GT-AGTAG-GC-TCTCAGCTT-CCCTGCG-AACCTGAGCCGGACGTTG--TGATA-C-TAAC---GTCCATGCTTA-----CTGAT-CCAGA-C----C--ACAT-TA-CAGCTGAG-A-C--C--G-C--GG---CT---C-GACGC-CTCG--CGC-G--AGGGTCC-----C-CGC-CG-TCGCTT----GCCAG--TT-CATCT---GC-AAGCCAGC-T---G--TCTGCTCCATC--CT-TGAAA-GCCACGTG-TAC--A-------A----C--G-GCT----------G------------GCAAAC--ACCCC-G-AT--GC-G-GAG---C-TGATT--G-A-A--G--CGAA---C--CTGC-TG-TG--G--AGGCAG-GA-AG-T--GGG-CGG-CAA-CA-TA---A---C-AC-GGGTCG-A-GT-CT-GA----GAAT--AAGATCAT-AGT--CCT-CG----ACT---------CGT---T-TGATCC-CC---T---GATAGC-CG-A----GACGG--ACG-ACAGGGAGA-TATCCG--T-GG-GTGCCG-AA-TGTT-TCAAC-CC-C------C-C-TCGG-C-C-A-AAG-T-TC-CCGC-C--  7183
dbj|D63822.1|HPCJK0 AAA-AGCGC-T---G----T------GG--AGG-GTAAGT--GCTAC-TGA--A-T-A---CGTC--GAAGT--CGT-AC--G-GG-TGGG---A----GA-C-TC-CCATTAC-ATC-A-CAG---GGG-TTAC--A--G-CT---G-AG-A-A--CACC-A--AGTG---CCC-CTGTCAGGT--GCCG-GC--T---CCAGAGTTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-CGTG-A-GG-TTAC-A-CAG-G------T------ACGC---CCCAGAATGC-AAGCC--CATCCT-T---A-G---G-G-A-TGAGGT-AACGTT-C-A-CT--GTGGGG-CTGT-------C-CAC-TTA-C---GT-GGTGG-GG-TCACAA-TTACCCTGTG-AGCCTGAGCCAGACGT-G-CTGGTG-G-TGAC---ATCAATG-TTA--A--GGGAC-CCTGA-C----C--ACAT-CA-CCGCAGAG---------G-A--GGCATCT---C-GCCGC-CTTA--AGA-G--GGGATCT-----C-CAC-CA-TC-CCTA---GCCAG--CT-CATCT---GCCA-GTCAGT-T---G--TCAGCTCCGTCT-CT-CAA-G-GCTACATG-CACC-AC---TC-A----C----GCC----------G------------AC---C--AT-CC-GGAC--GC-T-GAA---C-TCGTG--G-A-A--G--CAAA---T--CT-CTTA-TG--G--AGGCAG-GA-AA-T--GGG-GGG-AAA-CA-TC---A---CGA--GGGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGATCGTCA-T--TTT-AG----ACT---------CCT---T-TGAGCC-AC---T--CAA-AGC-GG-A----GTTTG--ACG-ACAGGGAGA-T-TTCGG-T-GGCG-GCGG-AA-TGCC-ACAGG-CC-G------C-C-GAGG-TTC-A-A-G-TATC-CT-C-C--  7201
gb|AF064490.1|AF064 ATT-TGCCT-T---G----T------GG--AGG-GTAGGC--GCTGC-GG---ACT-A---CGCC--GAGGTG-CGC--C--G-CG-TGGG---G----GA-C-TA-CCATTAC-ATT-A-CGG---GAG-TGAC-----A-CAG--G-AC-A-A--T-CTGA--AGTG---TCC-CTGTCAGGT--ACCA-TC--T---CCAGAGTTCTT-CAC-GGA-G--C-T-GGACGG-CGTG-A-GGATT-C-A-CC--GC-----TAC----GCGCC-ACCC----TGC--AACC--C--CCT-CCT-AAG---G-G-A-GGAGGTCTGC-TT-C-T-CC--GTGGGG-CTGC--A----C-T-C-CTT-T---GT-GGTGG-GG-TCCCAA-CTACCCTGTG-AGCCAGAACCTGATGT-GACCG-TC-C-TAAC---GTCAATG-CTG--T--CAGAC-CCTG--C--T-C--ACAT-CA-CGGCAGAG---------A-C--GG---CCAAGC-GCAGG-CTAG--ATC-G--AGGGTCT-----C-CGC-CC-TC-TCTA---GCTAG--CT-C--CT-CGGCCA-GCCAAC-T---C--TCGGCCCCCTCC-CT-TAA-G-GCTACTTG-CACT-AC---AC-A----A--G-GTC----------A-------------C---C--AT-CCAG-AC--GC-A-G-A---CCTCATA--G-A-G--G--CTAA---T--CTGC-TA-TG--G--AGACAGTGC-A--T--GGG-AGG-TAA-CA-TC---A---C-GC-GAGTGG-AAG--CC-GA----GAAC--AAGGTCGTGA-T--CCT-TG----ACT---------CCT---T-TGAGCC-GC---T--TAA-GGC-GG-AT---GAC-G--ACG-ACAGAGAGA-TCTCTG--T-GTC-CGCTG--ACTGCT-TTAGG--A-G----------G-GGAC-C-G-GCG-TTTC-CC-C-C--  7097
emb|Y13184.1|HCV148 GTT-CGCCT-T---G----T------GG--AGG-GTGGGC--GCCGC-GG---ACT-A---CGCG--GAGGTG-CGC--C--G-TG-TAGG---G----GA-C-TA-CCACTAC-ATA-A-CGG---GGG-TGAC-----A-CAA--G-AC-A-A--T-CTGA--AGTG---TCC-CTGCCAGGT--ACCA-TC--T---CCAGAGTTCTT-CAC-GGA-G--C-T-GGATGG-CGTG-A-GGATT-C-A-CC--GC-----TTC----GCGCC-ACCC----TGT--AACC--C--CCT-CCT-AAG---G-G-A-GGAGGT-TAC-TTTC-T-CC--GTGGGG-TTGC--A----C-T-C-CTA-C---GT-GGTAG-GG-TCCCAA-CTACCCTGTG-AGCCAGAACCTGATGT-GACCG-TC-T-TAAC---ATCAATG-CTG--T--CAGAT-CCCG--C--C-C--ACAT-CA-CGGCGGAA---------A-C--GG---CCAAGC-GCAGG-CTAA--ATC-G--AGGGTCT-----C-CAC-CC-TC-TCTG---GCAAA--CT-C--CT-CGGCCA-GTCAGC-T---C--TCAGCCCCCTCT-CT-CAA-G-GCCACCTG-CACT-AT---AC-A----A--G-GCC----------A-------------C---C--AC-CCAG-AT--GC-A-G-A---CCTCATA--A-A-G--G--CTAA---T--CTGC-TA-TG--G--AGACAGTGC-A--T--GGG-AGG-CAA-TA-TC---A---C-GC-GAGTAG-AGG--CT-GA----GAAC--AAGGTCGAGA-T--CCT-TG----ACT---------GCT---T-CAAGCC-GC---T--CAA-AGA-GG-AA---GAA-G--ATG-ACAGAGAGA-TCTCCG--T-GTC-CGCCG--ACTGCT-TTAAG--A-A----------G-GGAC-C-G-GCG-TTTC-CC-C-C--  7130
9761|dbj|D89872.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-AG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-TGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-T-GGATGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAGCCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAA---CG---T-AG-G--CCGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CA-GCAG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  6848
dbj|D16435.1|HPCT2 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-AG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-TGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-T-GGATGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAGCCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAA---CG---T-AG-G--CCGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CA-GCAG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  4680
6516|dbj|E08399.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCTGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCAGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GA-T-T--CGG--GC-GG-TG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
1981|dbj|E03766.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCTGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCAGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GA-T-T--CGG--GC-GG-TG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  6848
6258|dbj|E09631.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCTGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCAGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GA-T-T--CGG--GC-GG-TG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
dbj|D90208.1|HPCJCG G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCTGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCAGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GA-T-T--CGG--GC-GG-TG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
6577|dbj|E08461.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCTGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCAGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GA-T-T--CGG--GC-GG-TG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
dbj|D11355.1|HPCJTB G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-AG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-NGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-TGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---A-G-A-GGATGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAA---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CA-GCAG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7189
dbj|D11168.1|HPCJTA G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-AG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GTA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-CGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGATGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAA---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CA-GCAG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7189
bj|D63857.1|HPVHCVN G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-A--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-AATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTTG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-TAG--GGGGCCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGTCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TGTCCG--TTG-CG-GAGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A--G-----A-A-AGT-TT-CC-C-C-C  7096
b|U01214.1|HCU01214 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-A--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAA---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAGT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GGTG-AGGGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7190
64|dbj|AB049099.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-AG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-AGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCT-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCTATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCCA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACTTG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GAGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCAG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----G-G-G-T-TT-CC-C-C-C  7192
dbj|D14484.1|HPCJRN G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCG-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCT-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GA-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACC-AT---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--ACT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GA-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-T-A-GG-----A-A-G-T-T--CC-C-CGC  7189
gb|AF054255.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-TCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054247.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-TCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7189
31|emb|CQ819761.1| G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-TCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7189
gb|AF054258.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCG-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GACG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054251.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-T---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGTGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7033
gb|AF054257.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054252.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054248.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7189
gb|AF054254.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7035
gb|AF054249.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7190
bj|D10750.1|HPCJ491 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7189
gb|AF054259.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCG-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AT---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054253.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCG-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-CCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GT-T-T--C-AC-GC-GG-AT---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054256.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCG-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AT---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7034
gb|AF054250.1|AF054 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---R----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--YCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCR-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTYCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAY-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-YTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AK---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7179
bj|D13558.1|HPCJ483 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---T--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCG-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAGGGAGA-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7189
gb|AF207758.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACAC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTTCCATGCG-AACCCGAGCCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-ATTA---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
gb|AF207765.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGACGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CGAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-G-G-T-TC-CC-C-T-C  7177
gb|AF207762.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TAGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTACG-G--CTGC-A-TAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATA-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GA-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-C-AAGG--CG---T-AG-A--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------G----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-G-G-T-TC-CC-C-G-C  7177
110|gb|AY045702.1| G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-TGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTTGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TAAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CAAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGGAA-AA-C-C-A-AG-----A-G-G-T-TC-CC-C-C-C  7191
gb|AF165062.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTGCGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-TAG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-C-AAGG--CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-G-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACCTG-CCCT-AC---CA-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-GC--GT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CACCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GT-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165061.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTAA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-C-AAGG--CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACTTG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CACCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165058.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGC-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CTGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CGAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----AAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CA-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGGAA-AA-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-T-C-C  7177
gb|AF165057.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGC-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CTGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CGAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CA-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGAAA-AA-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165050.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGA-GT-GGC-TGCCGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCT-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-CCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CAAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACTC-GC-T-T--CGA--GC-AG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-T  7177
gb|AF165049.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGA-GT-GGC-TGCCGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCT-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CAAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AT--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTGA-T--CTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACTC-GC-T-T--CGA--GC-AG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-TT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-T  7177
gb|AF207759.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-TTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTGA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTGGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTCGCT-G---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACT-TC---CC-ACCATT-----CTT------GGAA----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--GA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GGTG-AGAGGGAACTC-TCCG--TTG-AG-GCGG-AG--ATCCTT-----CGAAA-AC-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7186
gb|AF207770.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GTC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAAGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAAGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATATC---TT-G-TTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CCAC---C  7177
gb|AF207752.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-TGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCGTGTG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCCA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACTTG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCTG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A---T-TT-CCCC-T-C  7177
gb|AF165052.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-AT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CT-GGTTG-GG-TCGCAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-AA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCTAG--CT-C--CT-CAGCCA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CA-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-T--CC-C---C  7175
gb|AF165051.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-AT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---TT-GGTTG-GG-TCGCAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-AA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCTAG--CT-C--CT-CAGCCA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CA-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAC-CATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-T--CC-C---C  7175
43|dbj|AB080299.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCA-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGT-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-TT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCTACATG-TACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7189
4375|dbj|D85516.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGA-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---TCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-TAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCA-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-G-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TAAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CGG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--C-AT-GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7189
66|dbj|AB049100.1| G----GGGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGTTA-CAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-A---GCCT-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGA--AA-TA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--C-GT-GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-T-C-C  7158
gb|AF165060.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-AT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165059.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-GT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---TC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF207767.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGA-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---GT-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--GT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-T-G-C  7177
gb|AF207763.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-TTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---CC-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TGTCCG--TTG-AG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-T-C-G  7177
60|dbj|AB049097.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGA-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--C--T-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCGACG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GA-TCACAA-CTTCCATGCG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--GT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAGG-GCGACATG-CACT-AC---CC-AC---T-----CCTCCTGGGGTAA----T------GAC--CC-C-C--CGG-AC--AT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGTGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--AC-GG-AG---GA--G-GACG-AGGGGGAAA-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7170
gb|AF207756.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGA-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTGG-GG-TCGCAG-CTCCCGTGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--C-AC-GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-A-C  7177
gb|AF207772.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--G-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-CGA-A--T-T-GGACGG-AGTGCG-A--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAA-CTCCCATGTG-AACCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCC-----C-C-T-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CTGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TA-TG--G--CGCCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCCGAT-T-C---GA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7177
gb|AF207769.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTGTGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--C-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-AGTTGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CC-GGTTG-GA-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--T--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ACAT-TA-CAGCGGAG-A-C--G--G-CCAGG---CG---T-AG-G--CTAG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCCA-GCCAAT-T---G--TCCGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCTACATG-CACC-AC---TC-A----C-----C-----------A----T------GGC--TC-C-C--CGG-AC--AC-C-G-AC--C-TCGTT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCA-TG-TG--G--CGGCAG--G-TGAT--GGGCGGG--AG-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGTCCC-AC-T-C--CGA--AC-AG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
48|dbj|AB049091.1| G----GCGC-T---A----T------GG--CGA-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TA-CCATTAC-ATC-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGCCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCAGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTA--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CATG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGGCATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------CAC--TC-C-C--CGG-AC---C-TTG-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-C--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-T-T-TT-CC-C-C-C  7107
42|dbj|AB049088.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-AC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--TGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---T---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTGATAA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGACCC-GC-T-C--CGG--GC-AG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----G-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7189
gb|AF207753.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-TGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTGGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--A--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-C--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AC-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF207754.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTGGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-GGTAG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAGCCGGATGT-GGCAG-TG-T-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-TT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--A--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTA---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GCCAAC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7177
52|dbj|AB049093.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAAGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAA-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CCT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGTAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7158
dbj|D10934.1|HPCRNA G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-ATA-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-CAC-TGA-A--G-T-GGATGG-TGTGCG-G--CTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TGT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG--ATTTC---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCCG-TA-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCTAG--CT-C--GT-CAGCCA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---CC-A----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CC-C-C-C  7189
5714|dbj|E07579.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCA-GC--T---CCTGAGTTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTTG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAGG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----TTCTTCCTAT--------AATCTT------GAC--TC-T-C--CGG-AC--GT-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAATGAAA-TATCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7164
gb|S62220.1|S62220 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCA-GC--T---CCTGAGTTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTTG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAGG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----TTCTTCCTAT--------AATCTT------GAC--TC-T-C--CGG-AC--GT-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAATGAAA-TATCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7200
856|gb|AF139594.2| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCA-GC--T---CCTGAGTTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTTG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAGG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----TTCTTCCTAT--------AATCTT------GAC--TC-T-C--CGG-AC--GT-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--CCT-AG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAATGAAA-TATCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7204
62|dbj|AB049098.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCCGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCCG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----AAAC--AAGGTAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-T--C-AT-GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7158
gb|AF207774.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-ATA-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-TTGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TTTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-CGCAG-TG-C-TTGC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---C-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGGGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GACG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7177
6657|dbj|E10035.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCTGAATTCTT-CTC-GGA-G--G-T-GGACGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTACCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GTC--TC-T-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7180
gb|M58335.1|HPCHUMR G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCTGAATTCTT-CTC-GGA-G--G-T-GGACGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTACCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GTC--TC-T-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC-C-G-C  7180
b|L02836.1|HPCCGENO G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TCCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAAGT--CCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGACGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-T-C  7178
204|gb|AY460204.1| G----GCCC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGC-AGA-C--C--CCT-CTT-ACG---G-G-A-CGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-A--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-TA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-ATAGGGAGG-TATCCG--TTG-CA-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-TACC-CC-C---C  7192
b|U16362.1|HCU16362 G----GCAT-T---G----T------GG--AGA-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-TCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AGTG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--C--A-C---CAGTA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CTGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--T-GATG-AGGGGGAAA-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7190
633|gb|AY587844.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTACG-G--TTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCTGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CTGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CTGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--G-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCCA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GTGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GGCT--AAGGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-C  7137
gb|AF207766.1|AF207 A----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CT-AGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AACCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--TT-C--CT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TCTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--GTC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF208024.1|AF208 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-AT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCTTGTG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-C  7171
dbj|D50480.1|HPCK1R G----GCCC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-CC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-C--CTGC-A-CAG-AA------AC----GCTCCGGCG-----TGT-GGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-T---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTTCCGTGCG-AGCCTGAACCGGATGT-GACGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGGAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAATTA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGAGAGG-TGTCCA--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TT-CC-T-C-C  7177
dbj|D50483.1|HPCK1S G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-CC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-C--CTGC-A-CAG-AA------AC----GCTCCGGCG-----TGT-GGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---GTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGGAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-CGAAG-GCGACATA-CATT-AC---CC-AA---T-----------------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--TT-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGT--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTTA-C--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGAGAGG-TGTCCA--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TT-CC-T-T-C  7177
68|dbj|AB049101.1| G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-TTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-AT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCCTG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--T-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCCA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---TC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAATAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-G--TGT--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAGG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAG-AT-C-C-A-GG-----A-G-G-T-TC-CC-C-T-C  7158
42|dbj|AB154206.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CCAG----------C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-A--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---TGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-G  7177
40|dbj|AB154205.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CCAG----------C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-A--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-A---TGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
10|dbj|AB154190.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C----ATGGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--AGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
08|dbj|AB154189.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C----ATGGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--AGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
186|dbj|AB154178.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACGG-TG-C-TCGC---TTCCATG-CTC--A--CAGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
184|dbj|AB154177.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-A---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACGG-TG-C-TCGC---TTCCATG-CTC--A--CAGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
30|dbj|AB154200.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCA-----TGT-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGCTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--GT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
28|dbj|AB154199.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGCTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--GT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
190|dbj|AB154180.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-G  7177
188|dbj|AB154179.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGAAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
194|dbj|AB154182.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGA-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGCCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCTGAACCGGATGT-GGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAA-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
192|dbj|AB154181.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGA-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGCCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCTGAACCGGATGT-GGCGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAA-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
02|dbj|AB154186.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CCGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
00|dbj|AB154185.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-G  7177
14|dbj|AB154192.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGA-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AACGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-G-C--G--G-CTAAG---CG---C-AG-A--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CAA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
12|dbj|AB154191.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GAC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GA-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
38|dbj|AB154204.1| G----GCGT-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAG---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGAT--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
36|dbj|AB154203.1| G----GCGT-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAG---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGAT--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
198|dbj|AB154184.1| G----GCGT-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCA-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CCT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CT-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-G  7177
196|dbj|AB154183.1| G----GCGT-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCA-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CCT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CT-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-G  7177
34|dbj|AB154202.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-T-C-G  7177
32|dbj|AB154201.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-T-C-G  7177
06|dbj|AB154188.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-AGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-T--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCACCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CAT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGA-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TCC-CA-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TT-CC-C-C-T  7177
04|dbj|AB154187.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-AGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTA--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-T--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
22|dbj|AB154196.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCAAGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CCCTTAC---CT------T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
20|dbj|AB154195.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCAAGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGATGT-AGCGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CCCTTAC---CT------T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
26|dbj|AB154198.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CA---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
24|dbj|AB154197.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CA---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGCCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCGG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
18|dbj|AB154194.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-A---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCG-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------TC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CTG-AT--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCAG-AA--ATC-CT-G---CGAAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
16|dbj|AB154193.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGATTTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------TC----GCTCCGCCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTA---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CAA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-G  7177
gb|AF207761.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAGTTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GATACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTTG-GA-TCACAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTAGTGA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AAAGGGAAA-TATCCG--T-CGCA-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-G  7177
dbj|D50481.1|HPCK1R G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCAGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-CTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAA-AGA-A--C-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TCC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCGG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCC--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-G  7177
dbj|D50485.1|HPCK1S G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-TTAA--AATG---CCC-GTGCCAGGT--CCCT-GC--C---CCCGAATTCTT-CAA-AGA-A--C-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TCC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTTG-GT-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCC--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF207760.1|AF207 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAAATTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TC-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAAGT--CCCG-GC--C---CCAGAATTCTT-CAC-AGA-A--C-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GC-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGGGGGAAA-TATCCG--TCC-CA-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CC-C-C-G  7177
35|emb|AX472315.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACTGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
15|emb|AX472297.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACTGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
09|emb|AX472294.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACTGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
33|emb|AX472314.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
05|emb|AX472291.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4795
11|emb|AX472295.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
07|emb|AX472292.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
13|emb|AX472296.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
72|emb|AX036256.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4806
69|emb|AX036253.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4794
71|emb|AX036255.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4146
70|emb|AX036254.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4158
73|emb|AX036257.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-GGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4158
75|emb|AX036259.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-G-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-T-CCCCC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4158
77|emb|AX036261.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GTAGG--TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCCC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGGAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  4158
71|dbj|AB119282.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TAAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCA-GC--T---CCTGAGTTTTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTTG-TATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-------CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAGG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----TT----CTTCCT------A----TAATCTTGAC--TC-T-C--CGG-AC--GT-C-G-AC--C-TCATT--G-C-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTGGTAG-T--CCT-AG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GG--G-GATG-AGAATGAAA-TATCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GT-C-C-A-AG-----A-A-G-T-TC-CC---C-G  3777
389|gb|AY044867.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACCAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---TCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-TAC-AGA-A--G-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-TAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGT-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGGGGTCA-CATT-C---TT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCGCAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAGCCGGATGT-AACCG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CC-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-G-T--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--A-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GGGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-AG-----A-G-A-T-TC-CCCT-C--  2965
52|dbj|AB109543.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-AGA-G--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CTT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTTG-GG-TCACAG-CTTCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCCG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAAGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CCCT-C--  3770
45|emb|AX739971.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6857
emb|AJ238799.1|HCJ2 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6857
78|emb|AX036262.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GTAGG--TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCTGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCCC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGGAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6860
76|emb|AX036260.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-G-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-T-CCCCC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6860
74|emb|AX036258.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-GGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6860
68|emb|AX036252.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--AT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CAA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6860
emb|AJ238800.1|HCJ2 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---A----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGTCAGGT--TCCG-GC--C---CTTGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CT-GGTCGGG-CT-C--A--A-T---CAATA-C---CT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAT--AAGGTAGTAA-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-GT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-T-C-G  6848
emb|AJ132997.1|HCV1 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCAGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTA-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-TCG---A-G-A-CGAGGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CT-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCGTGCG-AGCCCGAGCCGGACGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A---GCT-TC-CC-C-C-G  7188
emb|AJ132996.1|HCV1 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCAGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTA-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-TCG---G-G-A-GGAGGTCA-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CT-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCGTGCG-AGCCCGAGCCGGGCGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--A-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGATCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TCC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AT-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-G  7194
gb|U45476.1|HCU4547 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAT-GTA-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCGGCA-----TGC-AAG-C--C--CCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCT-CGTT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CACTA-T---CC-GGTCG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-C-G-AT--C-TCATC--G-A-G--G--CCCA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-GTT-TC-CC-C-C-A  7190
gb|AF176573.1|AF176 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-CGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-GTGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAGTTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-TCT-ACA---C-G-A-GGATGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CCGCGGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----T-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CCCT-C--  7189
emb|AJ000009.1|HCVP G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-ATGAA-GTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTTG-GG-TCACAA-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGTGG-TG-G-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--A-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CT-GA----AAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--T-CGCG-GCGG-AG--ATT-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CCC--C-G  7172
932|gb|AF483269.1| G----GCGC-T---G----T------GG--AGG-GT-GGC-CGCAGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CC---G-AC-A-A--C-GTCA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-TAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-T---CT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTTCCGTGTG-AGCCCGAGCCGGACGT-GACAA-CG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--TCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--T--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--CT-CAGCTA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---TC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CT-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AAAGGGAAG-TGTCCG--TTC-CA-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CCTT-C--  7154
635|gb|AY587845.1| A----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTTTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTACG-G--TTGC-A-CAG-AT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-AGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---TT-GGTCG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCTAG--CT-C--CT-CAGCTA-GTCAGT-T---A--TCTGCACCTTC--TT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATA--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAG-T--TTT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GA-T-C--CG---GCCGG-AA---GA--G-GACG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AT-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C--  7127
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 G----GCGT-TATTG----T------GG--CGG-GT-GGC--G--GA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-A---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-TC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCA-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AACCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CAC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCCA-GCCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAA-GCGGCATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC----T-CTTCGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTC-G--T-C-CG-GCGG-AG--ATC--T-G---CGGAA-AA-C-C-A-AG-----A-G-G-T-TT-CC-C-C-T  7178
gb|AF207755.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--A-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGAAG----T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTGG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TA-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCTAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-T-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-AG----ACT---------CCT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-AATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCTG-AG--ATC-CT-G---CGAAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
gb|AF165046.1|AF165 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--A-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGAAG----T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTGG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TA-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCTAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-T-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-AG----ACT---------CCT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCTG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
gb|AF165045.1|AF165 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--A-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGAGG----T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTGG-GG-TCGCAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TA-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCTAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-T-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-AG----ACT---------CCT---T-CGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCTG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
gb|AF165054.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G----TTGGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCGTGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACGG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCGGAA-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCCGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AT--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGATAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GA-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7177
gb|AF165053.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-G-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G----TTGGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--T-C--ACAT-TA-CAGCGGAA-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCCGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AT--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGATAGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-CGACCC-GA-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF207771.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-ATCA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--C-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGTGG-TG-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---A--TCTGCTCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGAGGGAGG-TATCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF207757.1|AF207 G----GCGC-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---A--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--G-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G----TTGGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAA-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTAG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---TC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GT-T-G-AT--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTAG-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GAGG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TGG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
54|dbj|AB049094.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACAC-G---G--G-TGGG---G----GA-G-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--G--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---TCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-TAC-GGA-G--C-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCA-----TGT-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAGCCGGACGT-AACAG-TG-G-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CTGCAGAA-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AA-A--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTGA-T--CCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TT-CC-C-C-C  7193
58|dbj|AB049096.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---ACT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--T--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A----TTGGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-A-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAAT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--CCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCA-GC-T-C--CGG--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTG-AG-GCGG-AG--ATC-CT-C---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-T  7158
50|dbj|AB049092.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCT-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--GATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--T---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGT-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAGCCGGATGT-GACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CC-C--C-C--ACAT-TA-CAGCGGAA-G-C--G--G-CTAGG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-CTCAGC-T---G--TCCGCGCCTTC--CC-TGAAA-GCAACATG-CACC-AC---CT-G----C-----C-----------A----T------AAC--GC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTAG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTGA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-A--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-GGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAG-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-T  7158
gb|AF207768.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AAT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--C-T-CGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CC-GGTTG-GA-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CC-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CT-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTAG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGA--AATC-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CC-T-C-C  7177
44|dbj|AB049089.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-A-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAA-G-C--G--G-CCAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTGT-----C-C-C-CCCTC-CCTG---GCCAG--CT-C--GT-CGGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCCTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CT-A----C-----C-----------A----T------GGC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAAGTAGTGA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CT-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-G-A-T-TC-CC-C-C-C  7158
40|dbj|AB049087.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-AGC-TGCCGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-A-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCGAGC--C---C-TGAATTCTT-CAC-GGA-G--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CT-G----C-----C-----------A----T------GAT--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7158
dbj|D50484.1|HPCK1S G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGT-TTTTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GGA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-CC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-C--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TCC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGA-CT-C--A--A-C---CGCTA-C---GC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-A-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ATAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-A--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-A-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CT-G----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTTC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTAG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AAAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-AG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
dbj|D50482.1|HPCK1R G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGT-TTTTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-CC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-C--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCCCCGGTG-----TCC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGA-CT-C--A--A-C---CGCTA-C---CC-GGTCG-GA-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-A--CTGG--C-CAG--GGGATCT-----C-C-T-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GTCAGC-T---G--TCTGCGCCTTC--TC-TGAAG-GCGACATG-TACT-AC---CC-A----C-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--AGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTCG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AAAGGGAAG-TGTCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165064.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTA--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCG-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-T--A--A-C---CAGTA-C---AT-AGTTG-GG-TCACAA-CTCCCGTGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--A--G-CTAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-CTTG---GCTAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAA-GCGACGTG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAT--AAGGTTGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-TC-T-G--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-G-T-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165063.1|AF165 G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTA--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCG-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTACG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-T--A--A-C---CAGTA-C---AT-AGTTG-GG-TCGCAA-CTCCCGTGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--A--G-CTAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-CTTG---GCTAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAA-GCGACGTG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CG-GA----GAAT--AAGGTTGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-TC-T-G--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCA--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-G-T-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165056.1|AF165 A----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTTGCGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-A--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7186
gb|AF165055.1|AF165 A----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTTGCGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCGGAG-G-C--G--G-CTAAA---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-A--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TCG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7186
gb|AF207773.1|AF207 G----GCGT-T---A----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--G-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AGTG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTACG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--C--A-C---CAATA-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-T-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGACTTG-CACC-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CTAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGAGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-AT-CA-GA----GAAC--AAGGTGGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GACG-AGCGGGAAG-TGTCCG--TTG-AG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165048.1|AF165 G----GCAT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-TAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-AGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---C-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGGCATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
gb|AF165047.1|AF165 G----GCAT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAGTTCTT-TAC-AGA-A--T-T-GGACGG-GGTGCG-G--TTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCG-----TGC-AAG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-AGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-GACAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGGCATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-GA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
154|dbj|AB016785.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-TAC-AGA-A--C-T-GGACGG-GGTGCG-G--CTAC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CACT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---CC-GGTCG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-TAG--GGGGTCTGGGGTCTC-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CGGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AT--GC-T-G-AC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AGGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGACCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAA-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AT--ATC-TT-G---CGGAA-AA-C-C-A-AG-----A-A-A-T-TT-CC-C-T-C  7199
56|dbj|AB049095.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCATTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--GATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCTGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CGGCAGAG-A-C--G--G-CCAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCCTC--CT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-AC--C-TTATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCT-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGAGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----AAAC--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGATCC-GC-T-C--CGA--GC-GG-AG---GA--A-GATG-AGAGGGAGG-TGTCTG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAA-AA-C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7158
gb|AF207764.1|AF207 G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCCGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-TTGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-G--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AT----GCTCCGGTG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATA-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGCG-AGCCCGAACCGGATGT-AGCAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAT-CC-CT-C--C-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CT-TGAAG-GCAACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CGAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGACAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-TGACCC-AC-T-C--CGA--GC-AG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAGG-TATCCG--TTG-AG-GCGG-AG--ATC-CT-A---CGGAA-AA-A-T-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-C-C  7177
mb|X61596.1|HCVJK1G G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAAGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCT-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCGTGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GGGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TGG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGA--AA-AGC-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7172
2621|dbj|E04420.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAAGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-GGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCT-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---CC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCGTGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------GAC--TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GGGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TGG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGA--AA-AGC-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7172
8511|dbj|E05027.1| G----GCGC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAAGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CTC-CGA-A--G-T-GGATGG-GGTGCG-G--TTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCAGCT-----TGC-AGG-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTTA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATT-C---TT-AGTTG-GG-TCACAG-CTCCCGTGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-C-TCAC---TTCCATG-CTT--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCGGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--TTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GCCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----T------G-TG-TC-C-C--CGG-AC--GC-C-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GGGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTAGTAG-T--ACT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GA-T-A--CGG--GC-GG-TC---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TGG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGA--AA-C-CGA-AA-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7172
46|dbj|AB049090.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGATTACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-ATAA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--CCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--C-T-AGACGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-ACG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-C---GT-GGTTG-GG-TCACAG-CTTCCATGTG-AGCCCGAACCGGACGT-AACAG-TG-C-TTAC---TTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--GGGGTCC-----C-C-C-CCCTC-TTTG---GCCAG--CT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCCTTC--CC-TGAAG-GCGACATG-CACC-AC---CC-G----T-----C-----------A----A------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-CC-GTGTGG-A-GT-CA-GA----GAAT--AAGGTGGTAA-T--CCT-GG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGG--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGA--AATC-C-A-GG-----A-A-G-T-TC-CC-C-C-C  7158
gb|AF356827.1|AF35 G----GCAC-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-TGCTGA-GG---AGT-A---CGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CAG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTAA--AGTG---CCC-ATGTCAGGT--TCCA-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-G--G-T-GGATGG-AGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--CCT-CCT-ACG---G-G-A-GGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAGTA-C---TT-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCGTGTG-AGCCCGAGCCGGACGT-AGCAG-TG-C-TCAC---CTCCATG-CTT--A--CCGAT-CC-TT-C--T-C--ACAT-CA-CAGCAGAG-A-C--G--G-CTAAG---CG---T-AG-G--CTGG--A-TAG--GGGGTCT-----C-C-C-CCCTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCCA-GCCAGT-T---A--TCTGCGCCTTC--TT-TGAAG-GCGACTTG-CACT-AC---CC-G----T-----C-----------A----C------GAC--TC-C-C--CAG-AC--GC-C-G-GC--C-TCATT--G-A-G--G--CCAA---T--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGG--AA-CA-TC---A---C-TC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGGTAGTGA-T--TCT-GG----ACT---------CTT---T-CGAGCC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AA---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TATCCG--TTC-CG-GCGG-AA--ATC-CT-G---CG-AA-AATC-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-A-G  7189
4618|dbj|E06431.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CATTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  2060
4422|dbj|E06235.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CATTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  2060
4644|dbj|E06457.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  7216
4448|dbj|E06261.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  7216
dbj|D30613.1|HPCPP G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  7189
dbj|D45172.1|HPCHCP G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCAG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--TTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  7189
3783|dbj|D89815.1| G----GCGT-T---G----T------GG--CGG-GT-GGC-CGCTGA-GG---AGT-A---TGTG--GAGGTCACGC-G---G--G-TGGG---G----GA-T-TT-CCACTAC-GTG-A-CGG---GCA-TGAC--C--A-CT---G-AC-A-A--C-GTGA--AATG---CCC-ATGCCAGGT--TCCG-GC--C---CCCGAATTCTT-CAC-AGA-A--T-T-GGATGG-GGTGCG-G--CTGC-A-CAG-GT------AC----GCTCCGGCG-----TGC-AAA-C--C--TCT-CCT-GCG---G-G-A-TGAGGTCA-CATT-C---CA-GGTCGGG-CT-C--A--A-C---CAATA-T---AC-GGTTG-GG-TCACAG-CTCCCATGTG-AGCCCGAACCGGATGT-AACAG-TG-G-TCAC---CTCCATG-CTC--A--CCGAC-CC-CT-C--C-C--ACAT-TA-CAGCAGAG-G-C--G--G-CTAGG---CG---T-AG-G--CTGG--C-CAG--AGGGTCT-----C-C-C-CCTTC-CTTG---GCCGG--TT-C--TT-CAGCTA-GTCAGT-T---G--TCTGCGCTTTC--TT-TGAAG-GCGACATG-CACT-AC---CC-A----T-----C-----------A----T------GGC--GC-C-C--CAG-AC--AC-T-G-AC--C-TCATC--G-A-G--G--CCAA---C--CTCC-TG-TG--G--CGGCAG--G-AGAT--GGGCGGA--AA-CA-TC---A---C-CC-GCGTGG-A-GT-CA-GA----GAAC--AAGATAGTAA-T--TCT-AG----ACT---------CTT---T-TGAACC-GC-T-T--CGA--GC-GG-AG---GA--G-GATG-AGAGGGAAG-TGTCCG--CTG-CG-GCGG-AG--ATC-CT-G---CGGAAGA--C-C-A-GG-----A-A-A-T-TC-CC-C-G-C  7189
7935|dbj|E10841.1| G---TGCCC-T---G----T------GG--CGC-GT-GAC-CTCCGACAG---T-T-A---TGTC--GAGGT-GCGTAG---G--G-TGGG---G----GA-TACT--CATTAC-GTG-G-TGG---G----GGC--C--A-C----GAACGACG-GC--CTA--AAAA---TCCCATGCCAGGT--GCCA-GC---G--CCAGAGTTCTT-CAC-CG--A--G-TTAGACGG-AGTG-A-G-GCTCC-A-CCG--C-----TAT----GCTCC--TCCT---TGT-AAG-C--C--CCT-TCTGA-G---G-G-A-CGAGATCA-C-CTTC-AGT---GTAGGA-TT----GC-ATT---C-ATA-T---GC-AAATG-GG-TCCCAG-CTTTCATGCG-AACCCGAGCCGGACGTC-GCAG-TG-T-TAAC---CTCGATG-TTGCGA----GAT-CC--TGC--T-C--ACAT-CA-CCGCCGCC-A-C--A--G-C--GG---CC---C-GGCGC-CTTG--CGC-GC-G-G-TT------CAC-CTCCATC--GGAA--GCTAG--CTCC--T--CTGCCA-GCCAGC-T---C--TCAGCTCCGTCA-CT--GAAA-GCCACTTGTCAA--AC---GC-A----C-----------------A-----------GGCC-GCAT-C--CTG-AC--GC-T-G-A--GC-TGATA--G-A-C--G--CTAA---CC-TT-C-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGGT-AG-CAA-TA-TC---A---C-TC-GGGTAG-A-GTCC--GA----GA-CG-AAGGTGGTGA-T--CCTT-G----ACT---------CTT---T-CGAGCC----C-C--TGAGGGCC-GAAG---AA--G--ACG-ACACAGAGC-TCTCGA--TA-CCG-GCAG-AG-TGCT--TCAA---GAAA-CCGC-CC---A-----A---G-TACC-CA-C-C--  7211
8597|dbj|E10839.1| G---TGCCC-T---G----T------GG--CGC-GT-GAC-CTCCGACAG---T-T-A---TGTC--GAGGT-GCGTAG---G--G-TGGG---G----GA-TACT--CATTAC-GTG-G-TGG---G----GGC--C--A-C----GAACGACG-GC--CTA--AAAA---TCCCATGCCAGGT--GCCA-GC---G--CCAGAGTTCTT-CAC-CG--A--G-TTAGACGG-AGTG-A-G-GCTCC-A-CCG--C-----TAT----GCTCC--TCCT---TGT-AAG-C--C--CCT-TCTGA-G---G-G-A-CGAGATCA-C-CTTC-AGT---GTAGGA-TT----GC-ATT---C-ATA-T---GC-AAATG-GG-TCCCAG-CTTTCATGCG-AACCCGAGCCGGACGTC-GCAG-TG-T-TAAC---CTCGATG-TTGCGA----GAT-CC--TGC--T-C--ACAT-CA-CCGCCGCC-A-C--A--G-C--GG---CC---C-GGCGC-CTTG--CGC-GC-G-G-TT------CAC-CTCCATC--GGAA--GCTAG--CTCC--T--CTGCCA-GCCAGC-T---C--TCAGCTCCGTCA-CT--GAAA-GCCACTTGTCAA--AC---GC-A----C-----------------A-----------GGCC-GCAT-C--CTG-AC--GC-T-G-A--GC-TGATA--G-A-C--G--CTAA---CC-TT-C-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGGT-AG-CAA-TA-TC---A---C-TC-GGGTAG-A-GTCC--GA----GA-CG-AAGGTGGTGA-T--CCTT-G----ACT---------CTT---T-CGAGCC----C-C--TGAGGGCC-GAAG---AA--G--ACG-ACACAGAGC-TCTCGA--TA-CCG-GCAG-AG-TGCT--TCAA---GAAA-CCGC-CC---A-----A---G-TACC-CA-C-C--  7211
dbj|D49374.1|HPCFG G---TGCCC-T---G----T------GG--CGC-GT-GAC-CTCCGACAG---T-T-A---TGTC--GAGGT-GCGTAG---G--G-TGGG---G----GA-TACT--CATTAC-GTG-G-TGG---G----GGC--C--A-C----GAACGACG-GC--CTA--AAAA---TCCCATGCCAGGT--GCCA-GC---G--CCAGAGTTCTT-CAC-CG--A--G-TTAGACGG-AGTG-A-G-GCTCC-A-CCG--C-----TAT----GCTCC--TCCT---TGT-AAG-C--C--CCT-TCTGA-G---G-G-A-CGAGATCA-C-CTTC-AGT---GTAGGA-TT----GC-ATT---C-ATA-T---GC-AAATG-GG-TCCCAG-CTTTCATGCG-AACCCGAGCCGGACGTC-GCAG-TG-T-TAAC---CTCGATG-TTGCGA----GAT-CC--TGC--T-C--ACAT-CA-CCGCCGCC-A-C--A--G-C--GG---CC---C-GGCGC-CTTG--CGC-GC-G-G-TT------CAC-CTCCATC--GGAA--GCTAG--CTCC--T--CTGCCA-GCCAGC-T---C--TCAGCTCCGTCA-CT--GAAA-GCCACTTGTCAA--AC---GC-A----C-----------------A-----------GGCC-GCAT-C--CTG-AC--GC-T-G-A--GC-TGATA--G-A-C--G--CTAA---CC-TT-C-TA-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGGT-AG-CAA-TA-TC---A---C-TC-GGGTAG-A-GTCC--GA----GA-CG-AAGGTGGTGA-T--CCTT-G----ACT---------CTT---T-CGAGCC----C-C--TGAGGGCC-GAAG---AA--G--ACG-ACACAGAGC-TCTCGA--TA-CCG-GCAG-AG-TGCT--TCAA---GAAA-CCGC-CC---A-----A---G-TACC-CA-C-C--  7211
4410|dbj|E06223.1| -------------------------------------GAC-C----A-A--------A------C---AG---GC--AG---G--A-------------GA-------CA--AC--T----T------------C--C-------------------C--CTA----------CC--TG----GT-----A-G--------CA---T------AC-C---A--G----G-C-----T--A-------C-A---G--------TGT----GC------------------G-C--C----------A-G---G-G---C-------------C-A-------AGG---------C---T---C----------C-A----------CC-----TCCAT-CG-----TG----GGA--TC---AG--------A-----T-G-TG---G-AA----G-------TG---T-C-----T-CA-------------------------------------------TA--CG--GC----------------------T----GAA--GC--------C--T-------A---C-GC-T--------A-------CA-C---GG---GCCA----------AC---GC------C---------------------------------------C--CTG------T-T-G-------T-ATA--G------G------------TT----A--G--G--AG-C---------C--G-----------T--TC---A-----------------------GA-----A-CG-A-GGT--T-A----CC---------CT---------C-------------------------------------------------ACACA---C------------CC---CA-----T-------------AA-------CC---A-----A---G-T--T-CA------  2740
gb|AF046866.1|AF046 G---CG--C-T---A----T------GG--CGC-GT-GGC-TGCCAACAG---C-T-A---CGTT--GAAGT-GCGCCG---A--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCATTAT-ATT-A-CGG---G----GGC--C--A-CA---GAA-GATGAGC--TCA--AGTG---TCC-GTGCCAAGT--ACCG-GC--TG--CT-GAGTTCTT-CAC-TGA-A--G-T-GGATGG-GGTG-A-G-ACTCC-A-CCG--T-----TAC----GCCCC--TCCA---TGT-AAG-C--C--CCTGT-TAA-G---A-G-A-GGAGATCA-C-TTTC---TC-GGTAGGG-TT----GA-ATT---C-CTA-C---AC-GA-TA-GGATCTCAA-CTCCCCTGTG-AGCCAGAACCAGATGTT-TCTG-TG-C-TGAC---CTCGATG-TTGAGA----GAC-CC--TTC--T-C--ATAT-CA-CCGCCGAG-A-C--G--G-C--AG---CG---C-GCCGC-CTTG--CGC-GT-G-GGTC------C-C-CTCCATC--AGAG--GCAAG--CT-CG-T--CCGCCA-GCCAAC-T---A--TCAGCTCCGTCG-TT--GAAG-GCCACTTGCCAG--AC---GC-A----T-----------------A-----------GGCC-TCAT-C--CAG-AC--GC-T-G-A--GC-TGGTG--A-A-C--G--CCAA---C--TTGT-TG-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGC-AG-CAA-CA-TC---A---C-AC-GGGTGG-A-GTCT--GA----AA-CA-AAGGTTGTGA-T--TCTT-G----ATT---------CAT---T-CGAACC----T-C--TGAGGGCC-GAA----ACT-G--ATG-ACGCCGAGC-TCTCGG--TGGCTG--CAG-AG-TGTT--TCAA---GAAA-CCTC-CC---A-----A---G-TATC-CT-C-C--  7205
dbj|D17763.1|HPCEGS G---CA--C-T---A----T------GG--CGC-GT-GGC-TGCCAACAG---C-T-A---CGTT--GAGGT-GCGTCG---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCATTAC-ATC-A-CGG---G----GGC--C--A-CA---GAA-GATGAGC--TCA--AGTG---TCC-GTGCCAAGT--GCCG-GC--TG--CT-GAGTTCTT-TAC-TGA-A--G-T-GGATGG-AGTG-A-G-ACTTC-A-CCG--C-----TAC----GCCCC--TCCA---TGT-AAG-C--C--CCTGT-TGA-G---A-G-A-TGATATCA-C-TTTC-A-T--GGTAGGG-TT----GC-ATT---C-CTA-C---AC-GA-TA-GGATCTCAA-CTCCCCTGTG-AGCCAGAACCGGATGTC-TCTG-TG-C-TGAC---CTCGATG-TTGAGA----GAC-CC--TTC--C-C--ATAT-CA-CCGCCGAG-A-C--G--G-C--AG---CG---C-GCCGC-CTTG--CAC-GC-G-GGTC------C-C-CTCCATC--AGAG--GCAAG--CT-CA-T--CCGCCA-GCCAAC-T---A--TCAGCTCCGTCG-TT--GAAG-GCCACTTGCCAG--AC---GC-A----T-----------------A-----------GGCC-TCAT-C--CAG-AC--GC-T-G-A--GC-TAGTG--G-A-C--G--CCAA---C--TTGT-TA-TG--G--CGGCAA--G-AGAT--GGGC-AG-CAA-CA-TT---A---C-AC-GGGTGG-A-GTCT--GA----GA-CA-AAGGTTGTGG-T--TCTT-G----ATT---------CGT---T-CGAGCC----T-C--TGAGAGCC-GAA----ACT-G--ATG-ACGTCGAGC-CCTCGG--TGGCTG--CAG-AG-TGTT--TCAA---GAAA-CCTC-CC---A-----A---G-TATC-CT-C-C--  7205
dbj|D28917.1|HPCK3A G---CA--C-T---A----T------GG--CGC-GT-GGC-TGCCAACAG---C-T-A---CGTT--GAGGT-GCGCCG---G--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAC-ATT-A-CAG---G----GGC--T--A-CA---GAA-GATGGGC--TCA--AGTG---TCC-GTGTCAAGT--GCCG-GC--TA--CT-GAGTTCTT-TAC-TGA-A--G-T-GGATGG-GGTG-A-G-AATCC-A-CCG--T-----TAC----GCCCC--TCCA---TGT-AGG-C--C--CCTGT-TGA-G---A-G-A-TGAGATCA-C-TTTC-A-T--GGTAGGG-TT----GA-ACT---C-CTA-C---GC-GA-TA-GGATCTCAA-CTCCCCTGTG-AGCCCGAACCAGATGTG-TCCG-TG-C-TGAC---CTCGATG-TTGAGA----GAC-CC--TTC--C-C--ATAT-CA-CTGCCGAG-A-C--G--G-C--AG---CG---C-GCCGT-CTTG--CGC-GC-G-GGTC------C-C-CTCCATC--AGAG--GCAAG--CT-CA-T--CCGCCA-GCCAAC-T---A--TCGGCTCCGTCG-TT--GAAG-GCCACTTGCCAG--AC---GC-A----T-----------------A-----------GGCC-TCAT-C--CAG-AC--GC-T-G-A--GC-TAGTA--G-A-C--G--CCAA---C--TTGT-TA-TG--G--CGGCAA--G-AAAT--GGGC-AG-CAA-CA-TT---A---C-AC-GGGTAG-A-GTCT--GA----AA-CA-AAGGTTGTGA-T--TCTT-G----ATT---------CAT---T-CGAACC----T-C--TGAGAGCC-GAA----ACT-G--ATG-ACGCTGAGC-TCTCGG--CGGCTG--CGG-AG-TGTT--TCAA---GAAG-CCTC-CC---A-----A---G-TACC-CT-C-C--  7205
4606|dbj|E06419.1| -----GC-C-TC--A---------------C--------C---C--ACA------T-A---------GA--T-GC-C----------C------------A-C-TT-C---T-T-GTC------------------------CC-----A-GAC---C----A--AA-------------CAGG-----------------CAG-------------G--A--G-----AC--------A---ACTTC---CC---C-----TAC-----CT--GGT----------AG--C-----------------------A-T------A-C-C----A-------GG--------------------CTA-C------AG-T--G--T-GC-G-C-C--------AG---G-GCCA-A-G---GC---T-------C---C--A----C--C--------T-CC-AT-C--G-------------TG--G-G-A-T-------C--A--------------GA---TG--T------G-GA-----------------------A---GT--G---T-CT--------CA--T-A-----------CGGC----T-G-A------A-GC--C-TA-CGCT-AC------A----C-----------------G-----------G--G------C--CA--AC--GC---------C------------------CC---------TGT-TG-T------------------AT--AGGT----TA-----------------------GG-A-G-CC--G------T-TC-A-------GA--------------AC-------------------GAG--------------------GT-------T----------AC----C--CTCA-------------------------CA----------CAC-C-----------------------------  2725
dbj|D63821.1|HPCJK0 G---CGC-C-TT--A----T------GG--CGG-GT-AGC-TTCTGACAG---C-T-A---CGTC--GAGGT-ACGCAA---A--G-TGGG---G----GA-C-TT-CCACTAT-GTC-A-CAG---G----GAC--G--A-CC---G-ATGACGGGT--TGA--AATG---CCC-GTGTCAGGT--CCCA--C--TA--CCAGAGTTTTT-CAC-TG--A--GCTT-GACGG-GGTG-A-G-ACTCC-A-CCG--C-----TAC----GCTCCGGTT-----TGT-AGG-C--C--CCT-TTTAA-G---G-G-A-TGATGTCA-C-CTTC-ACT---GTGGGG-TT----GA-ACT---C-CTA-C---GT-AA-TA-GGATCGCAG-CTCCCCTGTG-AGCCTGAGCCGGACGTC-GCGG-TG-G-TGAC---CTCAATG-CTGCAA----GAT-CC-AT-C--G-C--ACAT-AA-CTGTCGAG-A-C--G--GCC--AA----G---C-GCCGA-CTTGA-T-C-GA-G-GATCT-----C-C-CCCC-TC----ACTTGCAAG--CT-CT-T--CTGCCA-GTCAAT-T---G--TCAGCCCCGTCG-AG--GAAA-GCTACGTG-CACT-AC---GC-A----C-----------------G-----------GACG-GCAT-C--CAG-AC--GC-T-G-A--GC-TTATC----A-CT-G--CCAA---T--TTGT-TG-TG--G--AGGCAA--G-AGAT--GGGT-AG-TAA-CA-TC---A---C-GC-GGGTGG-A-GTCC--GA----GT-CC-AAGGTGGTGA-T--CCTT-G----ACT---------CAT---T-TGAGCC----T-C--TGAGGGCCTGTG----A-T-G--ATGAAGAC-GAGC-TCTCAG--TAGCTG--CTG-AG-TGTT--TCAA---GAAA-CCAC-CG---A-----A---G-TATC-CT-C-C--  7202
4586|dbj|E06399.1| --------------A------------------------C-Y----A-A--------A---C------AG---GC-------A--G----G---A----GA-------CA--AC--TT---C------------C-------C--------------C--T-A----------CC--TG----GT-----A-GC----------A-T------AC-C---A--G----G-C-----T--A-------C-A---G--------TGT----GC------------------G-C--C----------A-G---G-G------------C----C-A-------AGG------------CT---C-C-A-C----C----------TC-CA---TC----GTG--G---GA-TCARA--T-----G-TG----GA--------A-G-T---------G-------T-C--T-C----AT-------------A-C--G--G-C----------------------TG------------------------------------AA--GC--------C--T-------A---C-GC-T---A---CA-------CG-----G----GC-------CA---AC---GC----------------------------------------------C--C--------C-T-G-------T--T----------G--Y-A--------T----A--G--G-----T---------T--AGG--AG-C---CG-TT-------C-----------A-------GA-----A-C--RAGGT--T-R----CC---------CT---------Y---------A-C-------------------------------------ACAC----C------------CY-------A--T-------------AA-----C-C----A-----A---G-T-----W-C----  2739
4390|dbj|E06203.1| --------------A------------------------C-Y----A-A--------A---C------AG---GC-------A--G----G---A----GA-------CA--AC--TT---C------------C-------C--------------C--T-A----------CC--TG----GT-----A-GC----------A-T------AC-C---A--G----G-C-----T--A-------C-A---G--------TGT----GC------------------G-C--C----------A-G---G-G------------C----C-A-------AGG------------CT---C-C-A-C----C----------TC-CA---TC----GTG--G---GA-TCARA--T-----G-TG----GA--------A-G-T---------G-------T-C--T-C----AT-------------A-C--G--G-C----------------------TG------------------------------------AA--GC--------C--T-------A---C-GC-T---A---CA-------CG-----G----GC-------CA---AC---GC----------------------------------------------C--C--------C-T-G-------T--T----------G--Y-A--------T----A--G--G-----T---------T--AGG--AG-C---CG-TT-------C-----------A-------GA-----A-C--RAGGT--T-R----CC---------CT---------Y---------A-C-------------------------------------ACAC----C------------CY-------A--T-------------AA-----C-C----A-----A---G-T-----W-C----  2739
7934|dbj|E10840.1| GA--TGT-C-----AAAGATTAGAGAGGGATACAGTAGGCTTGCTAGTAA---AATCACACTGTCCCGAC-T-ACCTCGAACAA-G-CAGG---GGGGGGA-C----CCA-TAC-TTGCA--AG---G---CGGC--CTCA-CCCCTGCAT-ATG-GC-AT-ACTGGT----TCC-AC--CAGATAAGACG-GC--CAATCC--AGTGCTTATAC-CAT-G--G-T--GATAA-GGTA-AAG-AACCCGA-G-GAGCAGGAGCACCCCGGCCCCGATG------GT--GG-CATC-GTCT-TCTCCCGTCCAAGCG-TAA-GC-A-CGC--TGAGGG-AGCAGGA-------G--G-T---C-G-AGCAGGGCTAG--G-GG-CCACAG-G-CC--TGT----C--AAACCATAGGTTATCAG-CG-G--AACGAGCTTCCC--CCG-GA---TG-TGCC-ATGCGGCGCAGA-AT--G-CAACCAGGTA-CCAGACG-T--AA---CC---CTGTTGT-CCCGC-TGC-GCTGAGGGCG-----T-T-CAGCATC----AC---CAAGTTCTCCA-TTGCTGCT---TCCGCCTGAGAAATCAGTAACATCA-TCCAGAGG-GCCAC--A-CAC--AC---GC-G----T-----------------------------G-CG-TC-CGC--CAGAACGAG----G-ATCAC-C--TCCTGCAGCTTGTCCCA----C---T---TG-AGA-G--CC-CAGC-GGAGAT--GGGC-AG-TTC-C--TTGTGGTTTC-TC-CTATTGCACGTCCACGATGTAGAGCACGAGGT--C-A-A--TCTCGGGAGAACTGAGGCGGCGCATAGGTGTAATTC----T-C---GTTGGC--ATA----A-T----AT---CGCT---C-TGTCAGCTTGAATG-G-AGCAG-TGGT--TGAA--CGAGA-CTGC-CCTCTGCT---A---GATGTT-CTACAC--  7127
dbj|D11397.2|HPCPN G-------C-----A----TC---------TACAG-----------GT-------T-----TGT---GAC-T--CC------------AGG---------A----------------G-A--A--------CGGC--C-------CT-CA----G-GC-AT-----GT----TCG-AC------T--------C--C--TC----G-G-T----C-C-T-G----T--G-TGA-G-T----G----CT-A-T-GA-C----GCA----GGC-----TG----------------C-G-CT-T-----G-------G-TAT-G--A--GC--TCA------C--------------G-C---C-----C---GCT-G--A-GA-CTACAG---------T----C--A-------GGTT----G-CG-G-------GCTT----------A--------CC--TG--------A-AT------AC-----A-CCAG--G----------------GTTG--CCCG--T----CTG----C----------CAG--------------GA-----CCA-T--CTG--------G-----------AGT----TC--T-----GG-G--A---A------A----GC-G----T-------------------------------C--TT-C--------AC-AG----G-----C-C--TC----A------CCCA----C---A---T--AGATG--CC-CA-C-----------------TTC-C--T----G--TC--C-C-A----A-A-CCA--------AGCA---GG---C-A---------GGAGA-C--AA------C----------TTC----C-C--------C---TA----------------C------C-TG-------G--TG----GCA-----T-----A--CCA-A---GC-C----AC--------GGTGT----------  2616
63|emb|AX008265.1| ------T-C-T---A----TT---------T-C-GTT--CAT-CC-ATAG-----T-----TGCCT-GAC-T--CCCCGT-CGT-G-TAGA---T----AA-C--------TAC---G-A-TA--------CGG-------------G-A--G-G-GC--T------T----ACC-AT--C---T-----G-GC--C---CC--AGTGCT-G----CA--A----T--GATACCG-CG-A-G-A-CCC-A-C-G--C----TCAC--CGGC-----T--------------C--CAGATT-TATCA-G--CA---A-TAA-ACCA--GC--C-AGC----CGGAA-------GG-G-C---C-G-AGC---GC-AGAAGTGG-TC-CTG--------------C--AA-C--T---TTATC---CG------C---CTCCAT--CC---A----G-T-CT-AT----T----A-AT-TG-TTGCCGGGAAGCTAGA-G-T--AA----------GTAG--TTCGC-CA--GTTAA--------------TAGT-TT----GC--GCAA------CG-TTGTTGCCA--TT-GC-T---A---CAG--GCATCG-T-----GGTGTCAC--G-C-----T----C-G----T-------------------------------CG-TT-TG-----GTAT--G----G-----C-T--TC----A------TTCAG---C---T---C--CG--GTTCC-CAAC-G---ATCAAGGCGAG-TTA-CA-T----GA-TC-CC-CCAT-GT-TGTGCA-AA---AAAGC----GGT--T-A---------G-----CT-------C-C-T---T-CGGTCC----T-C--------C--G-A------------T---CG-----T-TGTCA----GA------AGTA---AGT--------TG------GC-C----GC----A---G-TGTT---AT----  5033
bj|D13406.1|HPCPOLY ----------T---G----T----------TA--GT-G-C--------GG---A---A----------AG-T--CGC----------TGGG---G----G----T---CA-T----T--A-T-G-------T--C-------C------A--A-A-----T-----G-G----CC--T------T---------------C---A-T----------G--A-------GAC-----TG-G-G-----C-----G----------C----GCT------------G--A------C------------G---G-G------------CA---C----------G----T----A--------C-GT--C----T--AT-A--A-T--CA-----CC-T-C--A-CC----CC--AC-T--GC-G--G----GA-----T---TG------G----G---CC----C---------A-----C-GC-------C--G--G-C--------------------CT-A--C---G--G-GA-C----------C----T----T----GC--G-------------G-TA-G-CAG--T---------G-------------GA---GC--C-TG-------------------T-------------------------------C--------------A----C---------C-T--T-------------C----------T----------------C---------T----G-------A-CA-T-------------G-G-AG-A----C-----------C--AA-G-----A-T---C--------A-T---------C---------A-CC------T-------G---G------G---G----G------G-------C-G------------G-A-------------------------C----------A----------C--C----  3277
50|dbj|AB008443.1| -------------------T-------------------C------A--G---A-T------G-G--GAG-T----------------------------A----------T---GT----C-G-------TG-C--------T---G---------C--T------------C---T------T---------------CC----TTCT--C-C----------T-GG-CGG-A---C--G-----C-A-C-G----------C----G-TC----------TGC---G-C--C----T-------G------------------C-TT---------GT-GG--------A-----------T---------GAT---G---C-T-G-CT---G-GT--AGC-----CC--A-G---GC---TG-----A--------G-G-C-------C-G---CC--T------------T--A---G-AGA--A-C-------T------------T--G-G---T-G------G------TC----------C----TC----A------A----T---------GC-G-G-CA---T-------CTG-----T--------A---GC--C--G----------------------------------------------------------------G-A---GC---G-----C---AT---G------G--C-A--------T---T------------C---------T--------------C--T--------C--C----T------T-C-----------C------T--T-G-T-------G-----TT---------C-T---T------C------T-----------G--------------TG--------------C----T------GC---------C--T-G-------------------G-----------T------------  2601
5914|dbj|E09288.1| -----GCG--T--------T----------C---GT---C-T-CC----G-----T-----CGT----AG-T--C---A---G--A-TGGG---------A--------------GT--A-C-G-------T--C-------CT---G---------C--T-------G----C---T--C---T-----------T---CC----TTCT--C-C----------T-GG-CGG----------------A-C-G----------C----GC----------------A-----------T-------G--------------T---C-T----------G-C-G-----------------C--T-----------T---G---C-C----T-C--TG--------GA-T--GA--T-----G---------C----T----G-CT--------G-------------------AT--A---GC-------C-------C--AG-------------G--CT-G---------AGG--C----------------C--------GC-----CT-----T--AG--A-G--AA----------C--C----T-------G----G-----TG--A-T--C----C------T-------------------------------C--------------A---AC---G-----C--------G------G--C-G--------T-C--------------C----G----T---GG---------C--T-------------G----G-A-G--C--G--------C--A---TGGC-A-T--TCT--------CT---------CCT---T-----CC----T-T-----------G--------------TG-----------T-TC----T----------------TC--T---------------------G----------------C-------  2625
54|dbj|AB008445.1| -----G-------------T--------------GT---C-TGC-----G-----------C-T-------T---GC-------------------------------C--T---GT------G---G-A-TGA---------T---G---------C--T-------G----C---TG--A--T-------------------AG--CT--CA---G----------G-C-----T----G-------A---G---------------GC-C----------------G-C--C----T---T-A-G-------A--GA----A-C-T-----------T-GG--------------------T----------G----G--TC-C---------T------C---A-----A--T--GC-G--G-C---A-----TC--TG--T---A----G---C----------------T------G--GAG---C-----G-C--A------------------T-G----------------------------------------GC-A---CT-C---T----CT---CC----T------TC--C----T----T-------G-----TG-T--T--C----T------T-------------------------------C-------T----G--------T-G-----C----T----------G--C------C---T-------G--G---------------T------------A-CA-TC---A---------------A-G-----G-----G--C--AA-G-----------CT-GG------T---------C-----------CC------T-------G---G-A--------G---CG------G-------C-A--T-----------A--------T-G--------------C----------------T-T----------  2640
58|dbj|AB008447.1| -----G-------------T--------------GT---C-TGC-----G-----------C-T-------T---GC----------T-----------------------T---GT------G---G-A-TGA---------T---G---------C--T-------G----C---TG--A--T-------------------AG--CT--CA---G----------G-C-----T----G-------A---G---------------GC-C----------------G-C--C----T---T-A-G-------A--GA----A-C-T-----------T-GG--------------------T----------G----G--TC-C---------T------C---A-----A--T--GC-G--G-C---A-----TC--TG--T---A----G---C----------------T------G--GAG---C-----G-C--A------------------T-G----------------------------------------GC-A---CT-C---T----CT---CC----T------TC--C----T----T-------G-----TG-T--T--C----T------T-------------------------------C-------T----G--------T-G-----C----T----------G--C------C---T-------G--G---------------T------------A-CA-TC---A---------------A-G-----G-----G--C--AA-G-----------CT-GG------T---------C-----------CC------T-------G---G-A--------G---CG------G-------C-A--T-----------A--------T-G--------------C----------------T-T----------  2640
56|dbj|AB008446.1| -------------------T-------------------C------A--G---A-T------G-G--GAG-T----------------------------A----------T---GT----C-G-------TG-C--------T---G---------C--T------------C---T------T---------------CC----TTCT--C-C----------T-GG-CGG-A---C--G-----C-A-C-G----------C----G-TC----------TGC---G-C--C----T-------G------------------C-TT---------GT-GGA--T----G--A--------TG-C----T--GCTG-G--T---AG-C--CC------AG---G--CC-GA-G------G---------------C-----C---------G---CC--T------------T--A---G-AGA--A-C-------T------------T--G-G---T-G------G------TC----------C----TC----A------A----T---------GC-G-G-CA---T-------CTG-----T--------A---GC--C--G----------------------------------------------------------------G-A---GC---G-----C---AT---G------G--C-A--------T---T------------C---------T--------------C--T--------C--C----T------T-C-----------C------T--T-G-T-------G-----TT---------C-T---T------C------T-----------G--------------TG--------------C----T------GC---------C--T-G-------------------G-----------T------------  2601
48|dbj|AB008442.1| -------------------T-------------------C------A--G---A-T------G-G--GAG-T----------------------------A----------T---GT----C-G-------TG-C--------T---G---------C--T------------C---T------T---------------CC----TTCT--C-C----------T-GG-CGG-A---C--G-----C-A-C-G----------C----G-TC----------TGC---G-C--C----T-------G------------------C-TT---------GT-GG--------A-----------T---------GAT---G---C-T-G----C--TG-GTAGC-----CC--A-G---GC---TG-----A--------G-G-C-------C-G---CC--T------------T--A---G-AGA--A-C-------T------------T--G-G---T-G------G------TC----------C----TC----A------A----T---------GC-G-G-CA---T-------CTG-----T--------A---GC--C--G----------------------------------------------------------------G-A---GC---G-----C---AT---G------G--C-A--------T---T------------C---------T--------------C--T--------C--C----T------T-C-----------C------T--T-G-T-------G-----TT---------C-T---T------C------T-----------G--------------TG--------------C----T------GC---------C--T-G-------------------G-----------T------------  2601
5915|dbj|E09289.1| -------------------T-------G---G--G--A-C---------------T-A-----T----A--T--C-------G----T-G----------A---T----ACT-T--T--------------T--C-------CT------C------C--T------------CC--TG---G------C--G----------GA---------C--G-------C--G-CG------C--G---T-C---T-G--T------------GC-C----------T-----G----C----T---T---GT--G-G-A-TGA--T----G---C--------T--G-----------------C--T---------------GA-T---AG-C--CC------AG---G--CC-GA-G------G---------------C-----C---------G---CC--T------------T--A---G-A-AA-A-C-------C------------T--G-G---T-G------G------TC----------C----TC----A------A----T---------GC-G-G-C-G--T-------C--CG---T-------G----GC--C--G----------------------------------------------------------------G-A---GC---G-----C---AT---G------G--C-A--------T---T------------C---------T--------------C--T--------C--C----T------T-C-----------C------T--T-G-T-------G-----TT---------C-T---T------C------T-----------G--------------TG--------------C--------C--GC---------C--T-G-------------------G-----------T------------  2635
469|gb|AY070174.1| -----GC-C----------T-----------G--GT-A-C-------------A-T-------T---AAGG----GC-A---G--GCTGG--------------T---C-C--C--T-----GG---G----G-C-----G------G--C-A-------T-A--------------TG-C---T---------------C-----T-------C----------T---ATGG-----C--G---T---A-T-G---------------GC-C----------------G----C----T-------G------------------C-T--C---C----T--G--CT-C-----------C--T----------GTTG-G-----C-G--T----T----A-CC--A-CC--ACG--A---G---------C----T---T-------A--C-G---CC--------------AT------G--GA----C-------C--GG----G-----AG-A---T-G------G-------C---------------T---------GC-A----T-C--AT---G-TG-G--GG------G---C-GCG--GTC--TT-C-----GC-A---G------GC----C------T--------------------------------------------G-AT--GC-T-------C-T--T---G-A-------C------C---T---TG-T---------C------A--C--------------C--TC---A---C-------T---A--T-----A----------AA-GT-G--------CT--------C----------C-----T-CG---C------T-------------A-------------G------G----C-TC-A--T-A-TG-GT-G--G---T---T-G--------------C-A--------ATA---T-TT----T----  2836
46|dbj|AB008441.1| -------------------T-------------------C------A--G---A-T------G-G--GAG-T----------------------------A----------T---GT----C-G-------TG-C--------T---G---------C--T------------C---T------T---------------CC----TTCT--C-C----------T-GG-CGG-A---C--G-----C-A-C-G----------C----G-TC----------TGC---G-C--C----T-------G------------------C-TT---------GT-GG--------A-----------T---------GAT---G---C-T-G----C--TG-GTAGC-----CC--A-G---GC---TG-----A--------G-G-C-------C-G---CC--T------------T--A---G-AGA--A-C-------T------------T--G-G---T-G------G------TC----------C----TC----A------A----T---------GC-G-G-CA---T-------CTG-----T--------A---GC--C--G----------------------------------------------------------------G-A---GC---G-----C---AT---G------G--C-A--------T---T------------C---------T--------------C--T--------C--C----T------T-C-----------C------T--T-G-T-------G-----TT---------C-T---T------C------T-----------G--------------TG--------------C----T------GC---------C--T-G-------------------G-----------T------------  2601
             ruler .....10010.....10020.....10030.....10040.....10050.....10060.....10070.....10080.....10090.....10100.....10110.....10120.....10130.....10140.....10150.....10160.....10170.....10180.....10190.....10200.....10210.....10220.....10230.....10240.....10250.....10260.....10270.....10280.....10290.....10300.....10310.....10320.....10330.....10340.....10350.....10360.....10370.....10380.....10390.....10400.....10410.....10420.....10430.....10440.....10450.....10460.....10470.....10480.....10490.....10500.....10510.....10520.....10530.....10540.....10550.....10560.....10570.....10580.....10590.....10600.....10610.....10620.....10630.....10640.....10650.....10660.....10670.....10680.....10690.....10700.....10710.....10720.....10730.....10740.....10750.....10760.....10770.....10780.....10790.....10800.....10810.....10820.....10830.....10840.....10850.....10860.....10870.....10880.....10890.....10900.....10910.....10920.....10930.....10940.....10950.....10960.....10970.....10980.....10990.....11000
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2|ref|NC_004102.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
gb|AF009606.1|AF009 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
67|emb|AX100563.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7671
gb|AF011751.1|AF011 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
gb|AF011753.1|AF011 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
68|emb|AX663428.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ACCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-TGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTATATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
gb|AF011752.1|AF011 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AAC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---C-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTATATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
gb|M67463.1|HPCCGAA -A--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CTGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ACCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGAAGAAGA  7752
gb|AF290978.1|AF290 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-GA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGTT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAC-C-CG--G-A--TTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7740
809|gb|AY695437.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCACT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-ACC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---TAT--TG-----CGG--CT-G-AC------AACA-CGAC---AA---C-G-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAA-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--C-GA--GGCCGGTA------C-A-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-GGGCG-CACTC-ATCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--GCA--G--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCACCACA-A-T--TTGGTATATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7660
807|gb|AY695436.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCACT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-ACC--T-ACCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---TAT--TG-----CGG--CT-G-AC------AACA-CGAC---AA---C-G-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAA-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--C-GA--GGCCGGTA------C-A-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-GGGCG-CACTC-ATCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--GCA--G--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCACCACA-A-T--TTGGTATATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7670
b|M32084.1|HPCPOLYP -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----CG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACTG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAGA--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CAA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCAACG------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACTCT-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATCAA-TGCAC-TAA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  6063
b|M62321.1|HPCPLYPR -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----CG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACTG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAGA--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CAA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCAACG------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACTCT-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATCAA-TGCAC-TAA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
6028|dbj|E66593.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----CG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACTG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAGA--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CAA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCAACG------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACTCT-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATCAA-TGCAC-TAA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
gb|AF271632.1|AF271 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----CG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACTG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-T-CAAA--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-GC----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CAA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCAGCG------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACTCT-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
075|gb|AF511948.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT--G-TT-GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCG--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CG-A---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-T--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCTGC-CT----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCGGCA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-TCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCACCACA-A-T--ATGGTGTATT-CTA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7753
077|gb|AF511950.1| -G--G-CCCT-G-C-C-T--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-GA-T--AG-AG-TC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--AAAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCG--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---TAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GGCCGC-CC----CCT-C---TG----GC-TG-----C--CCGC-CA----G--A--CTC-CG-ACA-C-T---GAG-TC---C-T-ACT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCTGGCA------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--G--AAACTGCCCATTAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-T--TTGGTGTACT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7724
6384|dbj|E08264.1| -G--G-CCCT-G-C-C-T--ATTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-GA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TA-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----G----A-CCC--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-G-C-TAAA--AG-TTT-C----------G-G--CA-G---T---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-G-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----T--TCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCGGCA------C-G-GAAG--ACGTTGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACT-TG-GAC-AGGCG-CACTT-ATCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATTAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--CTGGTGTACT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
bj|D10749.1|HPCHCJ1 -G--G-CCCT-G-C-C-T--ATTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-GA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TA-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----G----A-CCC--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-G-C-TAAA--AG-TTT-C----------G-G--CA-G---T---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-G-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----T--TCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCGGCA------C-G-GAAG--ACGTTGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACT-TG-GAC-AGGCG-CACTT-ATCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATTAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--CTGGTGTACT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
8574|dbj|E08263.1| -G--G-CCCT-G-C-C-T--ATTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-GA-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TA-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----G----A-CCC--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-G-C-TAAA--AG-TTT-C----------G-G--CA-G---T---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-G-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----T--TCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GA--GGCCGGCA------C-G-GAAG--ACGTTGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACT-TG-GAC-AGGCG-CACTT-ATCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATTAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--CTGGTGTACT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
076|gb|AF511949.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTTT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCC-C-CCGCT-TC-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGT----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCG--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CAGC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--TCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--C-GA--GGCTGGCA------C-G-GAGG--ACGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATACC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---GGA--GCA--G--AAACTGCCCATTAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7753
029|gb|AY615798.1| -T--G-CCCT-G-C-C-C--ATCT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-CA--ATCC-C-CCGCT-GT-T--GG-AGGA-----GTGG-AAA-AA-AC--C----GG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTACGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CG----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCGCGC--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----TCCG-A--A-TC-----A----A-CCG--T-ATCCA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAG--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGGC---GT---C-A-----TC--C-T----CC--GA-GCCCCC-CC----CCT-C---TA----TC-TG-----CC-TCCC-T-----G--A--CTC-CG-ACG-C-T---GAG-TC---C-T-GTT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---TGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-GTG-GT--CGA-C--GG-TT---AGTAG--T-GA--GGCGGGCA------C-G-GAGG--ACGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTT-GTCA-C-CCCGTGC-GCCGC-GGA---AGA--GCA--A--AAACTGCCTATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGCT-AT-TG-CGTCACCACA-A-T--CTCGTGTATT-CTA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7477
emb|AJ278830.1|HEC2 -G--G-CCCTCG-C-C----ATTT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGTT-GC-T--GG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----GG-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCTCT-T-CC-AC-C---TC-C--ACAGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-C-T---CGCCTCGG--A------A-G-A-AGC-G-GA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACTG-A--A-TC-----A----A-CCG--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAG--AG-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TG-----TGGG-C--G-AC------AGTA-CAAC---AA---C-G-----CC--C-T----CC--GA-GCCCGC-CC----CCT-C---TG----TC-CG-----C--TCCC-CA----G--A--CTC-CG-ACG-C-A---GAG-TC---C-T-GTT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCTGACG------G-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CGCTT-GTCA-C-CCCGTGT-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAATTGCCTATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-AC-TG-CGTCACCACA-A-T--CTCGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7752
23|emb|AX057094.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
gb|AF177040.1|AF177 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
21|emb|AX057090.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
gb|AF177038.1|AF177 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
22|emb|AX057092.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
20|emb|AX057088.1| -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
gb|AF177039.1|AF177 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
gb|AF177037.1|AF177 -G--G-CCCT-G-C-C-C--GTCT-GG--GC--GC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCC-C-CCGCT-AG-T--AG-AG-AC----GTGG-AAA-AA-GC--C----TG-AC----TA----CGA-A-CC--AC-CTGTGG-T--C-C--ATG-GCTGC----CCGCT-A-CC-AC-C---TC-C--ACGGT-CC----C-C-T-CC---T-G-TGCC-T-C---CGCCTCGG--A------A-A-A-AGC-G-TA--C---G-G-T---GGT-CC----TC----ACCG-A--A-TC-----A----A-CCC--T-ATCTA-CT--G--CCT-T-GG-C--CGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-CAAA--AG-TTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C--CT----------C--A-A-C----TTC----C-G----G---CAT--TA-----CGGG-C--G-AC------AATA-CGAC---AA---C-A-----TC--C-T----CT--GA-GCCCGC-CC----CTT-C---TG----GC-TG-----C--CCCC-CC----G--A--CTC-CG-ACG-T-T---GAG-TC---C-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT---GGAGG-G-G-GAGCCTG-GG-GAT-C-CG--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-ATG-GT--CGA-C--GG-TC---AGTAG--T-GG--GGCCGACA------C-G-GAAG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ATTCC-TG-GAC-AGGCG-CACTC-GTCA-C-CCCGTGC-GCTGC-GGA---AGA--ACA--A--AAACTGCCCATCAA-CGCAC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TA-CGCCATCACA-A-T--CTGGTGTATT-CCA--CC-AC--T--T--C-AC---GCAGTGC----TT--GC-CAA-AGGCAGAAGA  7764
dbj|D14853.1|HPCCGS -C--G-CCAT-G-C-C-T--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CAGATTA-TA--ATCCTC-CC-CT-TG-T--GG-A--AC---CATGG-AAG-C--GC--C----CGGAC----TA----CGA-A-CC--ACCCT-TAG-T--T-C--ACG-GGTGC----CCCCT-A-CC-AC-C---TC-CC-A-AAC-CA----A-C-T-CC---G-G-TGCC-G-C---CACCCCGG--A------G-A-A-AGA-G-GA--C---A-G-T---GGT-GC----TGG---A-TG-A--G-TC-----T----A-CAG--T-ATC-ATCT--G--CTC-T-GG-C--TGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C---T----A-----C--A-A-C----CTC----A-G----G---CGT--GA-----CAAG-T--G-GTG-----AA-G-CGGC-CGAA--TC-G-----TC--C------CC--G--G--CGC-CTT---CCTGCG-ACG----G--TG-----A----AC-TG----G--A--CTC-CG-AAG-C-T---GAA-TC---T-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT---CGAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCAG--T-GAT-GGC-GGTA------C-G-GAGG--ACGTCGTGTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACTCG-TG-GAC-GGGCG-C-CCTAATTA-CGCCC-TGT-GCCGC-AGA---GGAA-ACC--A--A-ACTCCCCATCAA-CGCAC-TGA-GT-AAC-T-CGCT-GC-TG-CGCCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-TC---GCAGCGC----TG--GC-CAG-AGGCAGAAAA  7752
6559|dbj|E08443.1| -C--G-CCAT-G-C-C-T--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CAGATTA-TA--ATCCTC-CC-CT-TG-T--GG-A--AC---CATGG-AAG-C--GC--C----CGGAC----TA----CGA-A-CC--ACCCT-TAG-T--T-C--ACG-GGTGC----CCCCT-A-CC-AC-C---TC-CC-A-AAC-CA----A-C-T-CC---G-G-TGCC-G-C---CACCCCGG--A------G-A-A-AGA-G-GA--C---A-G-T---GGT-GC----TGG---A-TG-A--G-TC-----T----A-CAG--T-ATC-ATCT--G--CTC-T-GG-C--TGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-CTT-T----------G-G--CA-G---C---T-----C---T----A-----C--A-A-C----CTC----A-G----G---CGT--GA-----CAAG-T--G-GTG-----AA-G-CGGC-CGAA--TC-G-----TC--C------CC--G--G--CGC-CTT---CCTGCG-ACG----G--TG-----A----AC-TG----G--A--CTC-CG-AAG-C-T---GAA-TC---T-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT---CGAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCAG--T-GAT-GGC-GGTA------C-G-GAGG--ACGTCGTGTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACTCG-TG-GAC-GGGCG-C-CCTAATTA-CGCCC-TGT-GCCGC-AGA---GGAA-ACC--A--A-ACTCCCCATCAA-CGCAC-TGA-GT-AAC-T-CGCT-GC-TG-CGCCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-TC---GCAGCGC----TG--GC-CAG-AGGCAGAAAA  7752
321|gb|AY651061.1| -C--G-CCAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-TA--ATCCTC-CC-CT-TG-T--GG-A--AC---CGTGG-AAG-C--GC--C----CGGAC----TG----TGA-T-CC--ACCCT-TAG-T--C-C--ACG-GGTGC----CCCCT-A-CC-AC-C---TC-CC-A-AGC-CG----A-C-T-CC---G-G-TGCC-G-C---CACCCCGG--A------A-A-A-AGA-G-GA--C---G-G-T---GGT-GC----TGG---A-CG-A--G-TC-----T----A-CAG--T-ATC-ATCT--G--CTC-T-GG-C--TGA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-CTT-C----------G-G--CA-G---C---T-----C---T----A-----C--A-A-C----CTC----A-G----G---CGT--GA-----CAAG-T--G-GTG-----AA-G-CGGC-CGAA--TC-G-----TC--C------CC--G--G--CGC-TTT---CCTGCG-ACG----G--TG-----A----GC-TG----G--A--CTC-CG-AAG-C-T---GAA-TC---T-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT---CGAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCAG--T-GAT-GGC-GGTA------C-G-GAGG--ATGTCGTGTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACTCG-TG-GAC-GGGCG-C-CTTAATTA-CGCCC-TGT-GCCGC-AGA---GGAA-ACC--A--A-ACTCCCCATCAA-CGCAC-TGA-GT-AAC-T-CGCT-GC-TG-CGCCACCACA-A-T--TTGGTGTATT-CCA--CC-AC--C--T--C-TC---GCAGCGC----TG--GC-AAG-AGGCAGAAAA  7752
15457|dbj|D84265.2| -A--G-CGCT-G-C-C-T--ATAT-GG--GCT-AC-G--C-CAGGTTA-CA--ATCCAC-C---TGTACT--CG-AG-A----CTTGG-AA--ATCGC--C-----G-ACC---TA----TGA-A-CC--AC-CAGTGG-T--T-C--ATG-GCTGT---GCT--T-TGCC-CC-C--ATC-T-----G---G---TC-C-T-CCTCCT-A-TTCC-C-C---CACCAAGG--A------G-G-A-AGA-A-AG----T-G-G-T----ACAGC----TC-------G-A---TTCTTC-CA----A-C-GTTTCGGCCG-C------CCT-T--G-CG-C-A-G-----TT---GG----C-TGCAA-----AG--A--CTT-T--T---------G---A-G-A-C--GC-----C--------------C--A-G-T-----TC--------------CCCTACTAC--A--GGG-TATG-G--G--TCGG-ATCAAC-CTGA--TC-A-TA--GCA-C-T----G---A--G-TCTT--CAGAACACGAC-AGG-GATGA-TG---G-G-G-T-TGC--------A--T-C-TG-AAG-C-T---GAA-TC---C-T-ACA-G-C-T-CTATGC-CCCCCCT-C--GAGG-GCG-AA-CCAG-G--AGATC-CC--G-A--TCTT---AG----------T-TCAGGATC-CTG-GT--CCA-C---GGTC---AGCGA--G-GAG-GG-----A--------G-ACA---GTGTAGTATG-C----TGTTC-ATACTCAT-ACAGC-TG-GACAGGG-G-CGCT-AGTCA-C-ACCATGC-GCCGC-TGA---AGAG-G-A--A--AAACTGCCCATCAA-TCCTC-TAA-GC-AAC-T-CCCT--CATC-CGTCACCATA-A-C--TTGGTATATT-CCA--CT-TC--A--T--CTA----GAAGCGC----GGCGAC-C-C--GGCAGAAGA  7761
15456|dbj|D84264.2| -A--G-CACT-T-C-C-G--ATTT-GG--GC--GC-GG-C-CTGACTA-CA--ACCCTC-C-TCTGCT-T--G--A--GA---CTTGG-AAG-AA-AC--C----AG-AC----TA----T---G-CC--CCACCGCTGGT--T-CACG-G-G-TGC---GCT--T-TGCC-CT-C---TC-CA-GT-G--CA---AC-C-T-CC---A-G-TTCC--AC---CGCCAAGG--------AG-G-A-A---A-AG--CGT-G-G-T----GCACC----T-G-G-A-TG-A--T-TC----CA------CCG--T-AGC-GACA--G--CGC-T-GG-C--CGA-A-----TT---GG----C---CGA---G-AA--GT-CCT-T-CC-C----GACG--CA-GC--CG-GC-----CT-CCAC--AC----CT-G-A-C-----TC----G-G----A---C-T-C-A------G-G-------TCA--CCCG-ACCA-C-CAG---C--A-AG-AGC--T-------C---A-G-AC----C-------AAGCAGATGA-GG--G---GGAAGACAC-CC----C--T--T-C-TG-AAG-C-A---GGG-TC---T-T-ACA-G-C-T-CTATGC-CACCGCT-T--GAG--G-GTGAACCAG-GT-GAC-C-CG--G-A---CCT---TA--------G-T-TCGGGGTC-ATG-GT--CTA-C--AG-TC---AGTGA--G-GAA-GGC---GA------C-A-G------CGTCGTGTG-T----TGTTCCATG-TCTT-ACAGC-TG-GACAGGA-G-CCCTTG-TCA-C-ACCATGC-GCAGC-CGA---AGAG-G-A--G--AAGCTGCCTATCAA-TCCTC-TAA-GC-AAT-T-CCCT--CATT-CGACACCACA-A-T--TTGGTGTACT-CCA--CT-AC--AACT--C-G----G-AGTGC----TGC-GA-TGC--GGCAAAAGA  7764
1993|gb|AY859526.1| -A--G-CTCT-C-C-C-A--ATAT-GG--GC---CAGG-C-CTGACTA-CA--ATCCAC-C-TCT-CC-T--AC-A--AG---CATGGCAA--AT-GC--C---CGG-A-----TA----CGA-G-CC--TC-CAGTCG-TG-T-C-TG-G-G-TGT---GCC-GT-CGCC-C--C--ACC-TA-A--AC-CG---GC-A---CC---A-A-TTCC-C-C---CGCCGAGG--------CG-G-A-AG--A-GG--C-T-G-G-T----GCA-C----TTG-G-A-TG-A--G-TC----CA------CGG--T-CTC-G-CGC-G--CCT-T-GG-CG-C-A-G-----CT---TG----C---CGA-C-A-AG--GT-ATT-T-GT-G----GA-GGGTA-GTAGTG-AT-----C--C-AGG-AC----CT-A-G-T-----TC----A-G----A---C-T-C-G------G-G------ACTA--TC-A-A-TAAC-CAG---TCC--TG-ATC--C-A----CC---T-G-CC----C----C--AA-CA-AC-A-CC--G---G-ACGACGC-CT----G--C--T-C-AG-AAG-C-A---GAG-TC---C-T-ATA-G-C-T-CAATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-G-GAACCTG-GT-GAC-C-CT--G-A---CCT---AA--------G-T-TCAGGCTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TG---AGCGA--T-CA--GG-----A------C-G-A------CGTCGTGTG-T----TGTTCCATG-TCCT-ATTCC-TG-GACGGGG-G-CTCT-AATAA-C-ACCATGT-GCTGC-GGA---GGAG-G-A--G--AAGCTTCCAATAAA-TCCCC-TGA-GC-AAC-T-CCCT--CATA-AGACACCATA-A-C--ATGGTGTATT-CCA--CC-AC--A--T--C-AC---GCAGCGC----CA--GCCTCC--GCCAGAAGA  7730
emb|Y12083.1|HCV120 -A--G-TTTT-C-C-C-A--GTAT-GG--GC---CAGG-C-CTGA-TAACA--ACCCAC-C-TTT-TA-T--AC-A--AG---CATGGCAA--AT-GC--C---CGG-A-----TA----CGA-G-CC--TC-CAGTTG-TG-T-C-TG-G-G-TGT---GCC-GT-CGCC-C--C--ACC-TA-A--AC-CG---GC-A---CC---A-G-TTCC-C-C---CGCCGAGG--------CG-G-A-AG--A-GG--C-T-A-G-T----GCA-C----TTG-G-A-TG-A--G-TC----CA------CGG--T-CTC-G-CAC-G--CCT-T-GG-CG-C-A-G-----CT---CG----C---CGA-C-A-AG--GT-ATT-T-GT-G----GA-GAGTA-GTAATG-AC-----C--C-AGG-AC----CT-A-G-T-----TC----A-G----A---C-T-C-G------G-G------GCTA--TC-A-A-TAAC-CAG---TCC--CG-TTC--C-A----CC---T-G-AC----C----C--AA-CA-AC-A-CC--G---G-AGGATGC-CG----G--C--T-C-AG-AAG-C-A---GAG-TC---C-T-ATA-G-C-T-CAATGC-CCCCTCT-C--GAGG-G-G-GAGCCTG-GT-GAC-C-CT--G-A---CCT---AA--------G-C-TCAGGCTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TG---AGCGA--T-GA--GG-----A------C-G-A------CGTCGTATG-T----TGTTCCATG-TCCT-ATTCC-TG-GACGGGG-G-CTCT-GATAA-C-ACCATGT-GCTGC-GGA---GGAG-G-A--G--AAGCTCCCAATAAA-TCCCC-TGA-GC-AAC-T-CCCT--CGTA-AGACACCATA-A-C--ATGGTGTATT-CTA--CC-AC--A--T--C-AC---GCAGCGC----CA--GCCTCC--GCCAGAAGA  7715
15454|dbj|D84262.2| -T--G-CTCT-C-C-C-G--ATTT-GG--GC---CAGA-C-CTGACTA-CA--ATCCAC-C-TCT-CC-T--AC-AG-AA----ATGGCAA--AT-GC--C---CGG-A-----TA----CGA-G-CC--CC-CCGTCG-TG-T-C-TG-G-A-TGT---GC--GT-TGCCTC--C--AGC-TA-A--AC-CA---AC-A---CCT--A----TCC-CGC---CACCAAGG--------CG-G-A-AG--A-GG--C-T-C-A-T----ACAGC----T-G-G-A-CG-A--G-TC----TG------CTG--T-ATC-G-CAA-G--CTC-T-A--CAAC-A-G-----CT---GG----C---TGA-T-A-AG--GT-GTT-T-GT-G----GA-GGACA-CTAGC--AC-----CT-C-AGA-GC----CG-A-G-C-----TC----C-G----G---CCT-C-G------GAG------G--G--TC-A-A-TAGC-CGG---CCCA-TC-ATC--T------CC---T-G-AC----C----C--GA-CA-AC-A-GC--A---G-ATGACAC-GT----G--T--T-C-TG-ACG-C-G---GGA-TC---C-T-TTA-G-C-T-CAATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-G-GAACCTG-GA-GAC-C-CA--G-A---CTT---GA--------G-C-ACTGGTTC-CTG-GT--CCA-C--TG-TT---AGTGA--A-GA--GG-----A------C-G-A------TGTCGTCTG-T----TGCTCTATG-TCAT-ACACT-TG-GACGGGG-G-CCTT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-TGA---GGAG-G-A--G--AAATTGCCAATAAA-CCCTT-TGA-GC-AAT-T-CTCT--CATA-AGACACCACA-A-C--ATGGTCTACT-CCA--CG-AC--A--T--C-AC---GTAGCGC----CG--GCCTTC--GCCAGAAGA  7777
19|emb|AX057086.1| -A--G-CTTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAA-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-TA-GGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGC-C-T-A-AGTGAGGACTCCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TT-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----TG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---AGTC----A-G----ACGCCTC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--T-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCTTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-CCCAAC-C-CCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GT----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGTC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCGATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--A--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TAA-GGGCTAAA-A  7817
gb|AF177036.1|AF177 -A--G-CTTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAA-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-TA-GGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGC-C-T-A-AGTGAGGACTCCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TT-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----TG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---AGTC----A-G----ACGCCTC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--T-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCTTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-CCCAAC-C-CCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GT----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGTC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCGATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--A--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TAA-GGGCTAAA-A  7817
134|emb|AX057395.1| -A--G-CTTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAA-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-TA-GGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGC-C-T-A-AGTGAGGACTCCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TT-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----TG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---AGTC----A-G----ACGCCTC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--T-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCTTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-CCCAAC-C-CCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GT----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGTC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCGATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--A--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TAA-GGGCTAAA-A  7817
62|emb|AX057317.1| -A--G-CTTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAA-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-TA-GGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGC-C-T-A-AGTGAGGACTCCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TT-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----TG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---AGTC----A-G----ACGCCTC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--T-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCTTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-CCCAAC-C-CCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GT----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGTC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCGATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--A--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TAA-GGGCTAAA-A  7817
bj|D00944.1|HPCPOLP -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCTT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGC---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGTGAGAGCTCCA---TAG-C-A--G-AT-GCCC-TA-CA----A-CAG-CT-GGCCATCAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----AG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---AGTC----G-G----ACGCCCC-CCG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CT----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-T-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GT----G-GT-AACCC-CC--G-G---CTC---AG--------G-C-TCGGGGTC-TTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TAA-GGGCTAAA-A  7817
65|dbj|AB047641.1| -A--G-CCTT-A-C-C-G--CCTT-GG--GC--GC-GG-C-CAGACTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CACGG-AAG-AA-GC--C----AG-AC----TA----TCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---G---AC-C---CC---G-A-CGCCCC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGTGAGAGCACCA---TAG-G-G--G-AT-GCCC-TA-CA----A-CAG-CT-GGCTATTAA-GG-CTT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGAGA-T-TCAG--GC-CTG-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---AGTC----G-G----ACGCCCC-CTG---A-TGAG-T-CG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-GTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----A-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CCA-C-TTGCTC-----CG---GCGA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTACCGATTAA-CCCTT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7817
893|gb|AY746460.1| -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--TC-GC-C-CTGACTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CATGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-G-CC--GC-CCGTTG-T--TGC--G-G-GCTGC---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---G---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-T-T-G-AGTGAGAGCGTTG---TAG-C-A--G-AA-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCTC-CCCCAAG----C-GGCAA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--GT--T-CC-G-G-T---GGTC----G-G----ACGCCCC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTCTCGG-A--AAC--AGGT-TCTA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CGG-G-T-AGA-G-C-CACAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GG----G-GT-GGCCC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-CTGTTC-----CGA--G-GA--GG-----G------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACAGGG-G-CTCT-GATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCGGTCAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACA-GTA--CC-AC--A--T--C-AA---AGACCGC----CTC-AC-TGA-GGGCCAAA-A  7820
gb|AF169004.1|AF169 -A--G-CCTT-G-C-C-G--GTCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GGT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--AC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGC---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-TC-CA-AGGA---G---AC-C---CC---G-A-CGCC-C-C---CACCAAGG--AGGCGCCG-G-ACGGT-G-GGT-T-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCTC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCATCAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CCTCAAC----C-GGTGA-C-TCAG--GC-CWT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----TG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGTC----G-G----ACGCCCC-CTG---A-TGAA-T-TG-ACTCCTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-CA--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAGC-C-TCCCCCT-CAGGAGG-G-G-GA----S-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---GGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCW-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7817
gb|AF238484.1|AF238 -A--G-CCTT-G-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--AC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-CA-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACGGT-G-GGT-C-T-G-AACAAAAGCACTA---TAG-G-A--A-AT--TTCCTC-CA----A-CAG-CT-GGCCATCAA-GT-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGTGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-A--AT--T-CC-G-G-C---GGTC----G-G----ACGTCCC-CTG---A-TGAT-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TT--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TA-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-TTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTACCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CACT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TGA-GGGCTAAA-A  7783
gb|AF238483.1|AF238 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGGCGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-GATGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCATCAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GATCC-CCCCAAG----C-GCCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGCC----G-G----ACGTCCC-CTG---A-CGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TT--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTTGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TA-GAGCC-C---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGAGG-G-G-GA----G-CT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-TTG-GT--CGA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCGT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAA-G-A--G--AAGTTACCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTATACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGTGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7783
gb|AF238482.1|AF238 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--GT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GG-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---G---GC-C---CC---G-A-CGCCCC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AC-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCATCAA-GT-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---AGTC----G-G----TCGCCCC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--AAC--AGGT-TCTA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-CCCAAC-C-CCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GT-GGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GA-----A------T-G-TCT---CCGTCGTTTT-C----TGCTCCATT-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-GTCT-AATAA-C-TCCTTGTATCC-C-CGA---AAAA-G-A--A--AAGTTGCCATTTAA-CCCCT-TAA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATACGACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7783
gb|AF238481.1|AF238 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGAGTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AC---CGTGG-AAA-AG-GG--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCGCCG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-TA-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CCCCCC-C---C-CCAAGG--AAACCCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AACGAGAGCACTA---TAG-C-A--G-AT-GCCC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCATTAA-AA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CTCCAAG----C-GGGGA-T-TCAG--GC-CTC-T-CT-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AT--T-CC-G-G-C---GGTC----A-G----ACGCCCC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCTCATTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAC-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGTC-T---GGG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTGAAT-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCT-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--G--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TGA-GGGCTAAA-A  7783
gb|AF238485.1|AF238 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ATCCGC-C-GCT-CG-T--GG-A--AT---CGTGG-AGG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CCGCC-T-C-CC--A-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CGCCCC-C---C-CCAAGG--AGACGTCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCATCAA-AA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CTCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTC-T-CT-A---CAG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGTC----G-G----ACGCCCC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-C---GAC--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCGAC-C-CCCCTCC-CAAGGGG-G-G-GA----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCTGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CCCT-AATAA-C-TCCTTGTTGCC-C-CGA---AGAA-G-A--A--AAGTTACCAATCAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACA-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TAA-GGGCTAAA-A  7783
gb|AF169003.1|AF169 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AA-GC--C----AG-AT----TA----CCA-G-CC--GC-CCACCG-T--TGC--T-G-GCTGC---GCT-CT-T-CC-CC-C-C-CC-CA-AGAA---A---AC-C---CC---G-A-CCCCCC-C---C-CCAAGG--AGCCGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGGGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCTC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCATTAA-GA-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GT-----CG-CG-G--AT--T-CC-G-G-C---GGTC----A-G----ACACCCC-CTG---A-CGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAC-C-CA----G--A--C-C-TG-GARCC-T---GAA--CTG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-A-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--A-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCT-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGGTACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TGC-GGGCTAAA-A  7814
73|dbj|AB047645.1| -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--GT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-CA-AGAA---G---AC-C---CC---A-A-CGCCCC-C---T-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AC-GCCC-TC-CA----G-CAG-CT-GGCCGTTAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CTCCAAG----C-GGAGA-C-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGTC----A-G----ACGTCCC-CTG---A-TGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCCA-TC--TC--C-T----CC--AT-A-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCCG---G-A-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TCCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CCA-C-CTGCTC-----TGA--G-GA--GG-----A------T-G-A-TG--CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TGA-GGGCTAAA-A  7814
gb|AF169005.1|AF169 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCGC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CATGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CTACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-T-CC-CA-AGAA---G---AC-T---CC---G-A-CGCCCC-C---C-CCAAGG--AGACGTCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-A-AACGAGAACACCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCATCAA-GG-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CTCTGAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---AGTC----G-G----ACGCCCC-CCG---A-TGAG-T-CG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCCG---G-G-GAC-C-CA----G--A--C-C-TA-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-GGA-G-C-TTCAGC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-A-G-GA----G-GT-AGTTC-CT--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CCA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ATTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GT-AAC-T-CGCT-AT-TG-CGATATCACA-A-T--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AT-TGA-GGGCCAAG-A  7817
71|dbj|AB047644.1| -A--G-CCCT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCGC-C-ACT-TG-T--GG-A--AT---CATGG-AAG-AG-GC--C----CG-AT----TA----TCA-A-CC--GC-CGACGG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-CA-AGAA---G---AC-C---CC---G-A-CGCC-C-C---CACCAAGG--AAGCGTCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AC-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCTATCAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCTC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGTC----G-G----ACGCCCC-CAG---A-TGAA-T-CG-GCCCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTTGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAC-C-CA----G--A--C-C-TG-GAACC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCTCC-CAGGGGA-G-G-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCAGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ATT---CCGTCGTGTG-C----TGCCCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGCAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7817
63|dbj|AB047640.1| -G--G-CCTT-A-C-C-G--GCTT-GG--GC--GC-GG-C-CTGATTA-CA--ACCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--AC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-CA-AAAA---G---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---T-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCATCAA-GT-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GATC----G-G----ACACCCC-CTG---A-CGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAC-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCTCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ATTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CTCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCATA-A-C--AAGGTATACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGTGC----CTC-AC-TAA-GGGCTAAA-A  7817
gb|AF169002.1|AF169 -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGACTA-CA--ACCCTC-C-GCT-TG-T--GG-A--AT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----CG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-T-CC-TA-AGAA---G---GC-T---CC---G-A-CGCCCC-C---C-CCAAGG--AGACGTCG-G-ACGGT-G-GGT-T-T-G-AGTGAGAGCACCA---TAG-G-A--G-AT-GCTC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCATTAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCC-CCCCAAG----C-GGCGA-C-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----TG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGCC----A-G----GCGTCCC-CCG---A-TGAG-T-TG-GCTCTTTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTGGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CGG-G-T-GGA-G-C-TCCAGG-C-TCTCCCC-CAGGGAG-G-G-GA----G-GT-GGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--AG-----A------C-G-ACT---CTGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTCCGGCC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTGCCAATCAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CT-AC--A--T--C-AA---GGACCGC----CTC-AC-TGA-GGGCTAAA-A  7817
67|dbj|AB047642.1| -A--G-CCCT-A-C-C-A---CTTTGG--GC--AC-GA-C-CTGATTA-CA--ATCCAC-C-GCT-TG-T--GG-A--GT---CGTGG-AAG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-CA-AGAA---G---AC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-T-T-G-AGCGAGAGCACCA---TTG-G-A--G-AT-GCCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCGCCAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GCCCCTCCCC-AG----C-GGCGA-T-TCAG--GC-CTT-T-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CC-G-G-C---GGTC----G-G----ACGCCCC-GTG---A-TGAG-T-TG-GCTCTCTCGG-A--GAC--AGGT-TCTA-TC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CT----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-G-GAT-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GA----G-GC-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-CTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------T-G-ACT---CTGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCCAGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CACT-GT-TG-CGATACCACA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CC-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-AGA-GGGCTAAA-A  7817
69|dbj|AB047643.1| -A--G-CCTT-A-C-C-G--GCCT-GG--GC--AC-GG-C-CTGACTA-CA--ATCCGC-C-GCT-TG-T--GG-A--GT---CGTGG-AAG-AG-AC--C----GG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACTG-T--TGC--G-G-GCTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-T-CC-CA-AGAA---G---AT-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACGGT-G-GGT-C-T-G-AATGAGAGCATCA---TAG-G-A--G-AT-GTCC-TC-CA----A-CAG-CT-GGCCGTTAA-GA-CCT-TCGG-C--C-A-GGCCC-CCCCGAG----C-GGCGA-G-TCAG--GT-CTT-T-CT-A---CGG-GGGCG-G-A-C--GC-----CG-CC-G--AC--T-CT-G-G-C---GGTC----G-G----ACGCCCC-CCG---A-TGAG-T-CG-GCCCTTTCGG-A--GAC--GGGT-TCCA-CC--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-A-GAT-C-CA----G--A--T-C-TG-GAGCC-T---GAG--CGG-G-T-AGA-G-C-TCCAGC-C-CCCCCCT-CAAGGGG-G-G-GA----G-GT-AGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCGGGGTC-TTG-GT--CCA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-ACT---CCGTCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCTTGTAGCC-C-TGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAA-CCCCT-TGA-GC-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATATCACA-A-C--AAGGTGTACT-GCA--CT-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-AGA-GAGCTAAA-A  7814
61|dbj|AB047639.1| -G--G-CCTT-A-C-C-G--GCTT-GG--GC--AC-GG-C-CTGACTA-CA--ACCCGC-C-GCT-CG-T--GG-A--AT---CGTGG-AGG-AG-GC--C----AG-AT----TA----CCA-A-CC--GC-CCACCG-T--TGC--T-G-GTTGT---GCT-CT-C-CC-CC-C-C-CC-CA-AGAA---G---GC-C---CC---G-A-CGCCTC-C---C-CCAAGG--AGACGCCG-G-ACAGT-G-GGT-C-T-G-AGCGAGAGCACCA---TAT-C-A--G-AA-GCCC-TC-CA----G-CAA-CT-GGCCATCAA-GA-CCT-TTGG-C--C-A-GCCCC-CCTCGAG----C-GGTGA-T-GCAG--G--CTCGT-CC-A---CGG-GGGCG-G-G-C--GC-----CG-CC-G--AA--T-CC-G-G-C---GGTC----C-G----ACGTCCC-CTG---G-TGAG-C-CG-GCCCCCTCAG-A--GAC--AGGT-TCCG-CC--TC--C-T----CT--AT-G-CCCC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCTG---G-A-GAT-C-CG----G--A--C-C-TG-GAGTC-T---GAT--CAG-G-T-AGA-G-C-TTCAAC-C-TCCCCCC-CAGGGGG-G-G-GG----G-GT-AGCTC-CC--G-G---TTC---GG--------G-C-TCGGGGTC-TTG-GT--CTA-C-TTGCTC-----CGA--G-GA--GG-----A------C-G-A-TA--CCACCGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CTCT-AATAA-C-TCCCTGTAGCC-C-CGA---AGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATCAA-CCCTT-TGA-GT-AAC-T-CGCT-GT-TG-CGATACCATA-A-C--AAGGTGTACT-GTA--CA-AC--A--T--C-AA---AGAGCGC----CTC-AC-AGA-GGGCTAAA-A  7817
08|dbj|AB031663.1| -A--GGCTCT-A-C-C-A--GTCT-GG--GC--GA-GG-C-CAGACTA-CA--ATCCAC-CAG-T-CG-T--AG-AG-AC---C-TGG-AAG-AG-AC--C----AG-AT----TA----T-G-A-CCC-AC-CAACAG-TA-T-C-CG-G-G-TGT---GCT-CT-T-CC-CC-C---CCGT--GTTAC--A---GC-C---CC---A-A-CGCC-C-C---CACCCAGG--AGGCGACG-G-GC-GT-T-AGTCC-T-G-AGTCAGAGCAATG---TAG-G-G--G-AA-GCTC-TT-CA----AGCA--TT-GGCCATTAA-GA-GCT-TTGG-C--C-A-ACTTC-CCCCTAG----C-TGTGA-T-TCAG--GT-CGC-T-CC-A---CAG-GGATG-G-A-C--AC-----TA-CC-G--ATGCTACT-G-A-CC--AACC-----------A-GCC-T-TAA---A-GGAA-TCT--ACTGACTCGG-A--AGC--AGGC-TCTGAT---TC--C-T----CC--AT-G-CCTC-CC----CTCGAG-GGG-GA-GCCGG---G-G-GAC-C-CT----G--A--C-C-TA-GAGTC-T---GGG-TC-G-G-T-GGA-G-T-ACCATC-C-CTCCTCC-CAGGAGG-G-G-GA----G-GC-AGCTC-CT--G-A--TCT----AG--------A-C-TCCGGCTC-CTG-GT--CCA-C-ATGTTC-----CGA--G-GA--GG-----G------G-G-GTT---CTGAAGTTTG-T----TGCTCCATG-TCCT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CGCT-GATAA-C-TCCATGCGGCC-C-GGA---AGAG-G-A--A--AAGTTACCGATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CATT-GC-TG-CGGTATCACA-A-C--AAGGTGTA-TAGTA--CA-AC--A--T--C-AC---GCAGTGC----TTC-AC--AACGGGCTAAA-A  7818
3141|dbj|D50409.1| -A--G-CACT-A-C-C-A--CCCT-GG--GC--GC-GG-C-CTGATTA-CA--ATCCGC-C-GCT-CC-T--AG-AG-AC---C-TGG-AAA-AG-AC--C----AG-AC----TA----TCA-A-CC--AC-CAGTGG-T--CGC-CG-G-A-TGT---GCT-CT-C-CC-TC-C-T-CC-T--GGAAC-CA----C-C---CC---A-G-TGCCGC-C---T-CCTAGG--AGGCGGCG-A-GCTGT---GGTGC-T-G-GACCAGAGTAACG---TGG-G-A--G-AG-GCTC-T--CA----AGGAGCTT-G-CCATCAA-GA-GCT-TTGG-C--T-G-CCCCC-CCCCTAG----C-GGCGA-C-CCAG--GC-CAC-T-CT-A---CGG-GGGGG-G-G-T--AC-----CA-CC-G--GCGAGACC-A-G-CA--AATC-----------A--CCAC-CAG---A-CGAA-CCTG-A-TGATTCGG-A--GGC--GGGA-TCCG-TG--TC--T-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTTGAG-GGG-GA-GCCTG---G-A-GAC-C-CA----G--A--C-C-TG-GAGCC-T---GAG--CAG-G-T-AGA-G-C-ACC--C-CGCCCCCCCACAAGAGG-G-G-GG----A-GC-CGCTC-CC--G-G---CTC---GG--------A-C-TCCGGGTC-CTG-GT--CCA-C-GTGCTC-----CGA--T-GT--GG-----A------C-G-ACT---CTGTGGTGTG-T----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACCGGG-G-CGTT-GATAA-C-TCCCTGTAGTC-C-AGA---AGAG-G-A--A--AAGTTACCAATAAA-CCC-TCTGA-GT-AAC-T-CGTT-GT-TG-CGGTACCACA-A-C--AAAGTGTACT-GCA--CC-AC--G--T--C-AA---GGAGTGC----CTC-AC--AACGGGCGAAA-A  7829
gb|AF238486.1|AF238 -G--G-CACT-A-C-C-T--CCCT-GG--GC--CC-GT-C-CAGAATA-CA--ACCC-T-C--CTGTGAT--CG-AG-A----CATGG-AAG-AG-GC--C----GG-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CCACTG-T--C-C-TA-G-GCTGT---GCC-CTTC-CC-CC-CACACC-T---CAA---G----C-G---CC---A-G-TGCC-C-C---CACCGCGG--AGGCGCCGCG-CCAA----AGTCC-T-G-ACTCAGGACAATG---TGG-A-G--G-GA-GTTC-T--CA----GGGAG-AT-GGCAAACAA-AG-----T--G-CT-C-A-GCCCT-CTCCAAGACCAC-AATGA-C-TCCG--GT-CAC-T-CC-A---CTG-GAGCG-G-A-T--AC-----CG----G--AGGAGAC--A-G-C----GTCC---A-GC---A-GCCCT-CTG---A-CGAGAC-T--GCCGTTTCAG-AC-A-C--GGGA-TC-ACTG--TC--C-T----CC--AT-G-CCCC-CC----CTTGAG-GGA-GA-GCCGG---G-G-GAC-C-CT----G--A--C-C-TA-GAGTT-T---GAT-CCAACG---GGA-----TCC-GC-C-CCCCCTT-CT-GAGG-G-G-GA----GTGTGAGGTCATT--G-A---TTC---GG--------A-C-TCTAAGTC-GTG-GT--CCA-CAGT-CTC-----TGA--T-CA--AG-----A------G-G-ATT---CCGTCATCTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACAGGG-G-CCCT-CATAA-C-ACCATGTGGGC-C-CGA---GGAG-G-A--G--AAGTTGCCTATTAA-CCC-TCTGA-GC-AAT-T-CGCT--CATG-CGGTTCCATA-A-C--AAGGTGTACT-CCA--CA-AC--C--T--C-GA---GGAGTGC----CTC-TC-TGA-GGGC-AAAGA  7781
dbj|D10988.1|HPCJ8G -G--G-CGCT-G-C-C-T--CCTT-GG--GC--CC-GT-C-CAGACTA-CA--ATCC-TGT--TT-TGAT--CG-AG-A----CATGG-AAG-AG-GC--C----GG-GC----TA----TGA-A-CC--AC-CCACTG-T--C-C-TA-G-GCTGT---GCC-CTCC-CC-CC-CACACC-T---CAA---A----C-G---CC---A-G-TGCC-T-C---CACCTCGG--AGGCGCCGCG-CCAA----AGTCC-T-G-ACCCAGGACAATG---TGG-A-G--G-GG-GTCC-T--CA----GGGAG-AT-GGCTGACAA-AG-----T--A-CT-C-A-GCCCT-CTCCAAGACAAC-AATGA-C-TCCG--GT-CAC-T-CC-A---CTG-GAGCG-G-A-T--AC-----CG----G--AGGAGAC--A-T-C----GTCC---A-GC---A-ACCCT-CTG---A-CGAGAC-T--GCCGCTTCAG-A--AGC--GGGG-TC-ACTG--TC--C-T----CC--AT-G-CCTC-CC----CTTGAG-GGA-GA-GCCGG---G-A-GAC-C-CT----G--A--C-C-TG-GAGTT-T---GAA-CCAGTG---GGA-----TCC-GC-T-CCCCCTT-CT-GAGG-G-G-GA----GTGTGAGGTCATT--G-A---TTC---GG--------A-C-TCTAAGTC-GTG-GT--CCA-CAGT-CTC-----TGA--T-CA--AG-----A------G-G-ATT---CTGTTATCTG-C----TGCTCTATG-TCAT-ACTCC-TG-GACGGGG-G-CCCT-CATAA-C-ACCATGTGGGC-C-CGA---AGAG-G-A--G--AAGTTACCGATCAA-CCC-TCTGA-GT-AAT-T-CGCT--CATG-CGGTTCCATA-A-T--AAGGTGTACT-CCA--CA-AC--C--T--C-GA---GGAGTGC----CTC-TC-TGA-GGGC-AAAGA  7818
41|dbj|AB030907.1| -G--G-CACT-A-C-C-T--CCCT-GG--GC--CC-GT-C-CAGACTA-CA--ACCC-T-C--CTGTGAT--CG-AG-A----CATGG-AAG-AG-GC--C----GG-AC----TA----TGA-A-CC--AC-CCACTG-T--C-C-TA-G-GCTGC---GCC-CTAC-CC-CC-CACACC-T---CAG---G----C-A---CC---A-G-TGCC-C-C---CACCTCGG--AGGCGCCGCG-CCAG----AGTCC-T-G-ACTCAGGACAATG---TGG-A-G--G-GG-GTCC-T--TA----GGGAG-AT-GGCAGACAA-AG-----T--G-CT-C-A-GCCCT-CTCCAAGAC-ACCAATGA-C-TCCG--GT-CAC-T-CC-A---CTG-GGGCG-G-A-T--AC-----CG----G--AGGAGAC--A-G-C----GTCC---A-GC---A-GCCCT-CTG---G-CGAGAC-T--GCCGCTTCAG-AT-G-C--GGGA-TC-ACTG--TC--C-T----CC--AT-G-CCTC-CC----CTTGAG-GGG-GA-GCCGG---G-G-GAC-C-CT----G--A--C-C-TG-GAGTT-T---GAG-CCAGCG---AGA-----TCC-GC-T-CCCCCTT-CC-GAGG-G-G-GA----GTGTGAGGTCATC--G-A---CTC---GG--------A-C-TCTAAGTC-GTG-GT--CTA-CAGT-CTC-----CGA--T-CA--AG-----A------G-G-ATT---CTGTTATCTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACTCC-TG-GACAGGA-G-CCCT-CATAA-C-ACCATGTGGGC-C-CGA---GGAG-G-A--G--AAGTTGCCAATCAG-CCC-TCTGA-GT-AAC-T-CGCT--TATG-CGGTTCCATA-A-C--AAGGTGTACT-CCA--CA-AC--C--T--C-GA---GGAGTGC----TTC-TC-TGA-GGGC-AAAGA  7818
emb|Y11604.1|HCV4AP -A--G-CACT-A-C-C-G--ATCT-GG--GC--CC-GG-C-CGGACTA-CA--ATCCAC-C-TCT-TA-C--CG-AG-A----CGTGG-AAGCA--GC--A----GG-AC----TA----CCA-AGCT---C-CGACCG-T--C-C--ACG-GTTGC---GCT-CT--GCC-TC-C--GGC--A-A-AG--CA---GC-C-C-CC---T-G-TTCC-CTCT--C-CC-AGG--AGGAAACG-G-ACGGT-ACAG--C-T-C-ACT--GAGT-CCG---TTGTT-T-CT-ACCGCTT-TGGCA----G--AG-CT-GGCCG-CAAAGA-CCT-TTGG-C--C-A-G------TCAGAG----C---CGA------G-----C---T--C-A-------GACCGTG-A-T--AC------A----G--AC----CT-T-A-C------C-----------A---CCC-C-A---ACTGAG------AC-----C---A----C--AGAC-TC-G--G--GC--C------CC--ATCG-TC------------GT--GGATGATGC-----------AT-C-C-----G--A------TG--A--C-----GGA-TC---T-T-ATTCG---T-CAATGC-CTCCACT--A-GAGG-G-G-GAGCCCG-GT-GAC-C-CG--G-A---CTT----G--------A-CATCAGACTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TT---AGCG-----GATCGG-----A------G-G-A------CGTCGTGTG-C----TGTTCGATG-TCAT-ACTCG-TG-GACTGGG-G-CGCTTG-TAA-C-ACCTTGC-GCGGC-TGA---AGA----ATCA--AAGCTGCCAATTAG-CCCCC-TGA-GC-AAT-T-CACT-TT-TG-CGCCATCACA-A-T--ATGGTGTA-TGCCA--CG-ACC-A--C--C--C---GTTCTGC----TGTGAC--AC--GGCAGAAGA  7681
15455|dbj|D84263.2| -C--G-CGCT-G-C-C-A--GTCT-GG--GC--AC-GG-C-CCGATTA-CA--ATCCGC-C-CTTAC--T--GC-AG--C---CGTGG-AAG-GC-TC--C----CG-AC----TA----C-G-A-GC---CTCCCCTGGTG-CAT--G-G-G-TGC---GCT--T-TGCC--T-C----C-CA-A-GG---GCTTGC-C-C-CCAG-T-G---CCAC-C---C-CCTCGG--AAA----A-A-A-AG--A--G----TAGTG-C---AGC-TCGA--C-G---A-GG-G--G-TC-TGCCA----AACGG----G-C----A------C--T-GG-C--T---GA---ACT---AG----C--ACAA---ACA----T-CAT-T-CCCA--CCGA-GCACG-G---CG-AC-----C--CT-G--AG----CGAA-GAC-----TCGGGGA-GGGAGA---CCT-CTACCC--TGAG-C----TCT-----GACA-TGAC---G-C--CT--CC--TC----------------G--C------------GA--GGA-G--GC-TGACAG-G-G-C-TTCA----G--A--CG-ATG-G---C-T--------C---C-T-ACA-G-C-TCC-ATGC-CGCC-CT-T--G-GAAG-GCGAGCCTG-GA-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-C-TCGGGATC-GTG-GT--CCA-C--GG-TC---AGC------GA--GG-----ACCATGAT-A-G------TGTCGTTTG-C----TGCTCTATG-TCAT-ACTCC-TG-GAC-GGG-GGCGCT-CATCA-C-ACCATGC-GCTGC-CGA---GGAG-G-A--A--AAGTTGCCTATTAG-TCCAT-TGA-GC-AAC-G-CCCTCAT-T--CGCCACCACA-A-C--CTGGTGTACT-CCA--CC-AC--G--T--C-GC---GCAGCGC-GT-CC---C-TCC--GCCAGAAGA  7755
dbj|D63822.1|HPCJK0 -T--G-CTCT-T-C-C-C--GTGT-GG--GC--TC-GA-C-CTGATTA-TA--ACCCGC-C-TTTACT-T--G--AG-AC---C-TGG-AAG-GC-AC--C----AG-AT----TA----T-G-A-CC---CTCCGGTAGTGTC-C--G-G-G-TGC---GCT-CT-T-CC--C-C----CACA-G-GG---GCTT-C-C-T-CC---T-G-TTCCAC-C---C-CCAAGG--A------G-G-A-AG--A-AG--C-TCGTA-C---AGC-TGGA--T-G---A-CTCA--G-TCGTG--G----GAC-A--T-G-T----A------C--T-GG-C--TCA-G-----CT---AG----CTGA-AA---AGAG---T---T-T-CCCAG-CC-ACAC-CG-G-ACCA-AC-----C--CC-A--AA----CCAA---T-----TC----A-G----A---C-T-CTGGTCA-CG-G-C----ACTAA--CGGCGCTG-C---GTC-GCTA-CC-ATC-------------A--G--C----------T-GA--AGA-------TGAC-G-ATG-C-CTCA----G--A--TGCA-G-A---C-T--------C---G-T-ATA-G-T-TCT-ATGC-CGCCTCT-T--GAG--G-GCGAGCCTG-GC-GAT-C-CT--G-A--CCTCTCCGATGGGGGAGG-T-TCGGGGTC-GTG-GT--CTA-C--GG-TC---AGCTC--T-GA--GG-----AA-AC--C-A-G------CGTCGTTTG-C----TGTTCGATG-TCAT-ACTCA-TG-GAC-GGG-GGCTCT-CATCA-C-TCCATGC-GCTGC-TGA---GGAG-G-A--A--AAGTTGCCAATTAG-TCCTT-TGA-GC-AAC-A-CTCTGAT-C--CGACACCATA-A-T--ATGGTTTACT-CCA--CT-AC--A--T--C-AC---GTAGCGCAG--CT---C-TCC--GCCAGAAAA  7782
gb|AF064490.1|AF064 -C--G-CCCT-G-C-C-A--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGGGTA-TG--ACCCAC-C-CCT-CC-T--GG-AG-AC---T-TGG-AA--GCAGC--C----TG-AT----TA----T-G-A-CC---CCCCCCAGGTG-T-C--A-G-GTTGC----CC-GC-TACC--A-C----C-T--GCGG---GCCT-C-C-CACC---T-G-TCCCGC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A--G------G-A-----AAC--CGG--T-G-GTG-CT-A----TC-TG--ACTCCAAC-G--T-G-TC-CCAA-G--TCC-T-GG-C--C---G----ACTT--GG----CGCAC-G---CCAG------GT-T-CA-AGGCC-G-ACACG-----CA-AT--------CC----AT----TGAA-GGC------C----A-GG---A---T-T-CTG--CGGTGGG-C----ACC-----AGTA--GCC---AAC-CCGA-T---TC-------------AGGG--C----C-----T-GA--GGA-GAAGCGTGAT-G-ATGAC-T-CG----G--A--CGC--G-G---C-T-------TC---A-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CTCCGCT-G--GAG--G-GCGAGCCTG-GG-GAC-C-CT--G-A--CCTTTC-----------A-T--CAGGGTC-GTG-GT--CAA-C--TG-TC---AGCGA--T-GA--GG-----A------C-A-G------TGTGGTGTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACAGC-TG-GACCGGG-G-CGCT-CATCA-C-CCCTTGC-TCCGC-GGA---GGAG-G-A--A--AAATTACCTATCAA-TCCTT-TAA-GC-AAC-A-CCCT-AT-TG-CGCCACCACA-A-T--CTTGTGTATT-CCA--CT-TC--C--T--C-TC---GAAGTGCGG--GT---C-AGA--GGCAGAAGA  7666
emb|Y13184.1|HCV148 -C--G-CTCT-G-C-C-A--GTGT-GG--GC--AA-GG-C-CGGGGTA-TG--ACCCGC-C-CCT-CT-T--GG-AG-AC---T-TGG-AA--GCGAC--C----GG-AT----TA----T-G-A-CC---CCCCTCAGGTG-T-G--G-G-GCTGC----CC-GA-TACC--A-C----C-T--GCGG---GCCC-C-C-CGCC---T-G-TCCCGC-T---T-CCGCGG--A------G-G-A-AA--A--G------G-A-----AGC--CAA--T-G-GAA-CT-A----TC-TG--ATTCTACC-G--T-G-TC-CCAA-G--TCA-T-GG-C--C---G----ACTT--GG----CGGAC-G---CCAG------GT-T-CA-AGGTC-G-ACACA-----CC-AT--------CC----AT----TGAA-GGC------C----A-GG---A---T-T-CTG--CGTTGGG-T----ACT-----AGCA--GCC---AAC-ACGA-T---TC-------------GGGG--C----C-----T-GA--GGA-GAAGCGTGAT-G-ACAAC-T-CG----G--A--CGC--G-G---C-T-------TC---A-T-ATT-C-T-TCC-ATGC-CTCCGCT-A--GAG--G-GCGAACCTG-GG-GAC-C-CT--G-A--CCTTTC-----------G-T--CAGGGTC-ATG-GT--CAA-C--CG-TC---AGCGG--T-GA--GG-----A------C-A-A------CGTGGTGTG-T----TGCTCCATG-TCAT-ACACC-TG-GACTGGG-G-CGCT-CATCA-C-CCCTTGC-TCTGC-TGA---AGAG-G-A--A--AAATTACCCATCAA-TCCCT-TAA-GC-AAC-A-CCTT-AT-TA-CGCCACCACA-A-T--CTTGTGTACT-CCA--CC-TC--C--T--C-TC---GGAGTGCGG--GT---C-TGA--GGCAGAAAA  7699
9761|dbj|D89872.1| -C--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-A--GT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGCGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CACG-GGC-C-----C---T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTG---G----C---T-A-C-TAAG--AC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GA-A--T-C-TG-ACA-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--GGC---CGG-----C-G-ACGA---CATCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7408
dbj|D16435.1|HPCT2 -C--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-A--GT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGCGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CACG-GGC-C-----C---T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTG---G----C---T-A-C-TAAG--AC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GA-A--T-C-TG-ACA-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--GGC---CGG-----C-G-ACGA---CATCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  5240
6516|dbj|E08399.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C---C-CCC--A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-G-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
1981|dbj|E03766.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C---C-CCC--A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-G-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7408
6258|dbj|E09631.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C---C-CCC--A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-G-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
dbj|D90208.1|HPCJCG -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C---C-CCC--A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-G-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
6577|dbj|E08461.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C---C-CCC--A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-G-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-G-T--ATGGTCTACT-CCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
dbj|D11355.1|HPCJTB -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-A--GT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGCGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CACG-GGC-C-----C---T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTG---G----C---T-A-C-TAAG--AC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GA-A--T-C-TG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--GGC---CAG-----T-G-ACGA---CATCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-AGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
dbj|D11168.1|HPCJTA -C--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-A--GT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGCGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CACG-GGC-C-----C---T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTG---G----C---T-A-C-TAAG--AC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GA-A--T-C-TG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--G-GA--GGC---CAG-----C-G-ACGA---CATCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-AGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
bj|D63857.1|HPVHCVN -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-TC---CTCCGGTAGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-C--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--C-GA--GGC---GAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACTCA-TG-GAC-GGGCG-CCAT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGGCACCACA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7656
b|U01214.1|HCU01214 -G--G-CGTT-G-C-C-CG-A-AT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-TA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-AG-CA--GA-G-----CTC---G----C---C-G-T-TAAG--AC-G-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GT-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--A-GA--GGC---TAG-----T-G-AAGA---CGTCGTATG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACTCT-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCAGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7750
64|dbj|AB049099.1| -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAT--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-G-GGC-CC----C---T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-ATC----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------A-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TT---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTACCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTAACCACA-ACT---TGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TTC--GGCAGAAGA  7752
dbj|D14484.1|HPCJRN -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-CCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTAGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-CG----C---T-CC---G-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-ATT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CG-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-TG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-T----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF054255.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054247.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7749
31|emb|CQ819761.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF054258.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGA--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054251.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGA--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7593
gb|AF054257.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054252.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054248.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF054254.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-C-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7595
gb|AF054249.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-C-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7750
bj|D10750.1|HPCJ491 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--T--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF054259.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---AGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054253.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054256.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7594
gb|AF054250.1|AF054 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--W--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCYCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CYCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7739
bj|D13558.1|HPCJ483 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------ATG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------A-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TCC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF207758.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CT--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-GGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGT-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207765.1|AF207 -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTGT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCCCTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---A-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTG----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----C-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-G-G-C-TC---C---TC--C-CGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAG--A----GA-A--T-C-AG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AACGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GACAGGG-G-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-GAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207762.1|AF207 -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-TT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-T-T-CC---A-G-TGCCAC-C---A-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----TTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGT-A-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--A-GC-C-TC----C--AA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCAATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTAACCACA-A-T--ATGGTCTA-CGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
110|gb|AY045702.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-GTTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-GC-TACC-AC-C-TA-C-CA-A-AGC-T-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTA----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-T-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-T-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACCA--A----GG-A--T-C-TG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CGG-----T-G-AGGA---CGTCATCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7751
gb|AF165062.1|AF165 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--GG-AG-CC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-GC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-T-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-G-TGCCAC-C---C-CCGCGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------C-GC-CCG---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-CC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGC-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165061.1|AF165 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-TA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-CC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-T-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-G-TGCCAC-C---C-CCGCGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---C-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------C-GC-CCG---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-CC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CGG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GT-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165058.1|AF165 -A--G-CAAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGATTA-TA--ACCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-G-T-TAAG--AG-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GCTC-TC-------GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CA-TG---AGCGA--G-GA--GCC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165057.1|AF165 -T--G-CAAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGACTA-TA--ACCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--CC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AG-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GCTC-TC-------GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CA-TG---AGCGA--G-GA--GCC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGT-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165050.1|AF165 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GT-C-CGGATTA-TA--ACCCTC-C-ATTGC--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---C-CCACGA--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-AG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-AGA--TC--A--G-GC-C-TC----T--GA---TG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGTGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165049.1|AF165 -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GT-C-CGGATTA-TA--ACCCTC-C-ATTGC--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---C-CCACGA--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-AG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-AGA--TC--A--G-GC-C-TC----T--GA---TG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGTGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207759.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGACTA-TA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-ATCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--GT----C----G-------TC----G-G-------TTGT-C-G---C-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAT-T-G-C-TT---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GT-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAAG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGTGA--G-GA--GGC---CGG-----T-G-AGAA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GT-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7746
gb|AF207770.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CAGATTA-TA--ACCCTC-C-TCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---C-G-----CCG-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GGTCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-CGCGA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207752.1|AF207 -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-CCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGG-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCCCGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTGGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CT-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCA-GTC----C-TCC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165052.1|AF165 -ATGG-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-CCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-G-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-CAAA--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-T-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTTGTTTG-T----TGTTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CTCGT-TGA-GC-AAT-T-CCTT-GT-TA-CGCCATCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165051.1|AF165 -ATGG-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-CCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-CAAA--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTTGTTTG-C----TGTTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CTCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GT-TA-CGCCATCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7737
43|dbj|AB080299.1| -T--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-TA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-CC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-A-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GC-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--G----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACTCA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
4375|dbj|D85516.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--C-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGC-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--G----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCTT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-AGA---AGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATTAA-CCCAT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTTTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
66|dbj|AB049100.1| -G--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-CC---T-TGG-AAG-A--GC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AC-TACC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACG--G-A--C-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----T-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGG--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--G----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CA-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTTGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-AATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TCCGC-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAAA  7718
gb|AF165060.1|AF165 -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------GTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-TC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF165059.1|AF165 -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-TC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CT--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207767.1|AF207 -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--NC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----G---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--G----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCAT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAT-TCCGT-TGA-GC-TAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207763.1|AF207 -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--A-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--G----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCAG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCCATG-TCAT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTCTA-CTCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCGGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
60|dbj|AB049097.1| -G--G-CATT-G-C-C-T--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-TA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-GC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-G-T-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AC----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-G---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-T-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-ATGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGATCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7730
gb|AF207756.1|AF207 -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AA----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTC-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----TTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-G-T-T-C--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--G----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTTTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GTAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207772.1|AF207 -A--G-CAAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-T-TACCAC-C---T-CAACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---C-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CA--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-GC-T-TC----C--GA---CG--A--C--G---A-C-GACAA--A----GC-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TTCCA--CA-AC--C--T--C-CC---GCAGTGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207769.1|AF207 -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-ACTTC--T--AG-AG-CC---C-TGG-AAG-A--AA--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCTGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-G-TGCCAC-C---T-CCGCGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-G-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CG-G---T---C-----C--C-GG--GT----C----G-------GA----G-A-------CCGC-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CAG---CAAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TT----C--AA---TG--A--C--G---G-C-GACAA-CG----G--A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TCG-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CCTT-AC-TG-CGTCGCCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCTA--CA-AC--A--T--C-AC---GCAGTGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
48|dbj|AB049091.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---CAC-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7667
42|dbj|AB049088.1| -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGG-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAT-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATTA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-T--ATGATCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF207753.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGG-G-----C-C-T-CC---A-T-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-T--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-AC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAT-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATTA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCATG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207754.1|AF207 -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-AGTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-GCT--G--CTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----T-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--A-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAACTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
52|dbj|AB049093.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-AGC-C-----C-C-T-CC---A-G-TGCCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-G-ACG--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-A-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TT----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--AC-AAGTTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-T--ATGGTGTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----T-TGC--GGCAGAAGA  7718
dbj|D10934.1|HPCRNA -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-GCTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----T-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-T--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--AA---CG--A--C--G---G-C-GACAG--A----GA-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-GGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-AATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCTATCAA-CCC-TCTGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
5714|dbj|E07579.1| -G--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--C-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--TTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-CAAA--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----T----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-C-GGCAA--A----G--AC-T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-GCT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGAG---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCATCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCGGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7724
gb|S62220.1|S62220 -G--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--C-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--TTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-CAAA--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----T----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-C-GGCAA--A----G--AC-T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-GCT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGAG---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCATCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCGGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7760
856|gb|AF139594.2| -G--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--C-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--TTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-CAAA--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----T----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-C-GGCAA--A----G--AC-T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-GCT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGAG---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCATCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCGGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7764
62|dbj|AB049098.1| -G--G-CGAT-G-C-C-T--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-CA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------A-G--CG-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCAT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-AC-T-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAG--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CATCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCAT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7718
gb|AF207774.1|AF207 -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CG-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---A-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7737
6657|dbj|E10035.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATCT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-AC-C-TA-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CT------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-AG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7740
gb|M58335.1|HPCHUMR -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATCT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-AC-C-TA-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CT------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-AG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---T---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7740
b|L02836.1|HPCCGENO -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGACTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AT----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-C-GGC-C-----C-C-T-CC---A-G-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTC----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC-----AT-----CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CG--A--G-GC-C-TC----C--GG---CG--G--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGT-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CCCGC-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7738
204|gb|AY460204.1| -A--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-CC-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--GC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-AA--AT----C----A-------TC----G-G-------CCAC-C-G---A-C-GG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--C-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-TGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCTATCAA-CCCAT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-AC-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTCTA-CGCCG--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TAC--GGCAGAAGA  7752
b|U16362.1|HCU16362 -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GCCG--C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-GCTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-GC-C-CA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCAT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--A-GC-C-TC----C--GG---TG--A--C--G---G-C-GACAG--A----GA-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-TCT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGATC-TTG-GT--CCA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCGT-TGA-GC-AAT-T-CTTT-GC-TA-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7750
633|gb|AY587844.1| -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTAC--T--AG-AG--C---CATGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AC-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---A-CCGCGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GACAA--A----GA-A--T-C-CG-ATG-T-C---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GA-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAT-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCAGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CCCAT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TA-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-T----C-AGC--GGCAGAAGA  7697
gb|AF207766.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTAT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-A-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CA--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-G---TGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-CC-C-TT----C--GA---CG--C--C--G---G-T-GATGC--A----GG-A--T-C-TG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CTCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTTTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF208024.1|AF208 -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCA--G--CCT-T-GG-CA--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-AAAG--AC-T-T-T-C--------G-A--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CA--A--C--A---G-T-GACGC--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCAT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGG--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCGAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7731
dbj|D50480.1|HPCK1R -A--G-CGTT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTAC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AC-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGC-T-G---A-C-AG-A--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-CGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--AA---TG--A--C--G---G-T-GACGC--G----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---TGG-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
dbj|D50483.1|HPCK1S -A--G-CGTT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTAC--T--AG-AG-CC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGC-T-G---A-T-AG-A--G-GT-A---CGG---CAAC-C-G-C-CC---C---CC--C-CGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--AA---TG--A--C--G---G-T-GACGC--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---TGG-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
68|dbj|AB049101.1| -G--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTAT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-G-TGCCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGTC-C-G-C-CT---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--AA---TG--A--C--G---G-T-GACGC--A----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ATT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AAGA---CGTTGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7718
42|dbj|AB154206.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-CA-C-TA-A-GGC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GT-AAGTTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
40|dbj|AB154205.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
10|dbj|AB154190.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-CC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAAAAGA  7737
08|dbj|AB154189.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-CC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CATT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAAAAGA  7737
186|dbj|AB154178.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
184|dbj|AB154177.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCAGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
30|dbj|AB154200.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-CTCC---C---CC----TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-T-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GA-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
28|dbj|AB154199.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--A-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-A-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
190|dbj|AB154180.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--TA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
188|dbj|AB154179.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
194|dbj|AB154182.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-T-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-T----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
192|dbj|AB154181.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-T-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-T----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
02|dbj|AB154186.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-CTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-A-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGT-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
00|dbj|AB154185.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-CTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGT-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
14|dbj|AB154192.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-AC-C-CA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CT---C---CC--A-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-A--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--G--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
12|dbj|AB154191.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-GT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CT---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-A--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
38|dbj|AB154204.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTC----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
36|dbj|AB154203.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTC----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
198|dbj|AB154184.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----TA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
196|dbj|AB154183.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
34|dbj|AB154202.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCGCGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GGC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATTA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
32|dbj|AB154201.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCGCGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GGC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATTA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
06|dbj|AB154188.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-TC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-C-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAG-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGT-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCATG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
04|dbj|AB154187.1| -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAG-C-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----T--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCTATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCATG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
22|dbj|AB154196.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------CC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AA-C--A-GC-A---CGG---CGAT-T-G-C-CC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--AA---AG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-GCT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAT-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
20|dbj|AB154195.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--A-GC-A---CGG---CGAT-C-G-C-CC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CT-C-TC----C--AA---AG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-GCT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
26|dbj|AB154198.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-A-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-ATCT-TCC--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--T-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCGAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
24|dbj|AB154197.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-TC---CTCCGGTGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--T-AGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCGAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
18|dbj|AB154194.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CTT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-A-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
16|dbj|AB154193.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AA-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CTT-T-GG-CT--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--AGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-TCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207761.1|AF207 -G--G-CGAT-G-C-C-C--GTGT-GG--GC--AC-GC-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-A-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-A-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GG---CG--A--C--G---G-T-GGC-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-C---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTT----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-CGGCG-CTCT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTCT-AC-TT-CGTCACCACA-A-C--ATGGTGTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
dbj|D50481.1|HPCK1R -G--G-CAAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----CA-G----CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGTTACCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
dbj|D50485.1|HPCK1S -G--G-CAAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----CA-A----CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--A-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTACCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
gb|AF207760.1|AF207 -G--G-CAAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGCGC-----C-C---CC---A-G-TGCCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G--TTC---GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------GTG--T-TTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--TA-G---C---T-----C--G-GA--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GA-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC-----A-GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TC---AGCGA--G-GA--GGT---TGA-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGC-TGA-AC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
35|emb|AX472315.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
15|emb|AX472297.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
09|emb|AX472294.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
33|emb|AX472314.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
05|emb|AX472291.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5355
11|emb|AX472295.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
07|emb|AX472292.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--RG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
13|emb|AX472296.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AC-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGCC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
72|emb|AX036256.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5366
69|emb|AX036253.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  5354
71|emb|AX036255.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4706
70|emb|AX036254.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4718
73|emb|AX036257.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-G-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCGTCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4718
75|emb|AX036259.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-TCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AGAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4718
77|emb|AX036261.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-TCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AGAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAA-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4718
71|dbj|AB119282.1| CG--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ATTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-T-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--C-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--TTT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-CCAAA---AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----T----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-C-GGC-A--A----AG-AC-T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-GCT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGAG---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCATCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCGGG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  4338
389|gb|AY044867.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-ATT----GT-TC----T-G-TCA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GAG-A-----C----G-------TC----A-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-C--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TC---AGCGA--G-GA--AGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-T--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAGGA  3525
52|dbj|AB109543.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGA-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-GT-TACC-GC-C-CA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---A-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TG--G--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GAT-G-CA----GG-A--T-C-GG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  4330
45|emb|AX739971.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7417
emb|AJ238799.1|HCJ2 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7417
78|emb|AX036262.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-TCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AGAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAA-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7420
76|emb|AX036260.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-TCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AGAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7420
74|emb|AX036258.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-G-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCGTCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7420
68|emb|AX036252.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7420
emb|AJ238800.1|HCJ2 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AC-TGCC-GC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----TA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CAAC-G-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--CC-AAGCTGCCCATCAA-TGCAC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGTCACCACA-A-C--TTGGTCTA-TGCTA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7408
emb|AJ132997.1|HCV1 -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-GCTGT--T--GG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCCGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-G-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---A-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-A-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCA-TCT--G--CCT-T-GG-CA--GA-G-----CTG---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-TGA--CC--A--A-CC-C-TC----C--GA---CG--G--C--G---G-C-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7748
emb|AJ132996.1|HCV1 -G--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-CG-C-CA-A-GGCAC-----C-C---CC---G-G-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CT----T-A-ACA--G-A--A-TC----TA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CA--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-TC---C---TC--C-TGG--CC--A--G-CC-T-TC----C--GA---CG--G--T--G---G-C-GAC-A-CA----GG-G--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-GTT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGACACCATA-A-C--ATGGTTTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7754
gb|U45476.1|HCU4547 -G----CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----TA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-T--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGG--CC--A--A-TC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---T-C-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAA-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TA-CGCCACCATA-A-C--ATGGTATA-TGCCA--CC-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7749
gb|AF176573.1|AF176 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGACTA-CA--ACCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CACCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGT-C-----C-C-T-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--A-TC----TA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGGC-C-G-C-CT---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TA--A--C--G---G-C-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-CAGTTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCATCGCA-ATC---TGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7749
emb|AJ000009.1|HCVP -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCCC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-G--AT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-CC----C--GA---CA--A--C--G---A-C-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAA-TC---G-T-GCT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-GGGCG-CTCT-GATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-C--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--C--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7732
932|gb|AF483269.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTGT-GG--GC--AC-GC-C-CAGATTA-CA--ACCCTC-C-ATTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-GAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-A-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCC--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--TA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGA--CC--A--G-TC-C-CC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-G--T-C-TG-ACG-C-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTTTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTGTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-T----C-AGC--GGCAGAAGA  7714
635|gb|AY587845.1| -GA-G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GG-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-GCTGT--T--AGC-G-TC---C-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---ATCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AC-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----CA------CCG--T-CTCT-TCT--G--CTC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGTC-C-G-C-CC---C---TC--A-AAA--CC--A--G-AC-C-TC----C--AA---CG--A--C--G---G-C-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATCA-C-GCCGTGC-GCCGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCCAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7688
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 -G--G-CGCT-A-C-C-T--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCAC-C-ACTTT--T--A-CAG-CC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTAGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--G-TC----TA------CCC--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---TGT---CGAC-T-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CG--A--T--G---G-A-GAT-G-CA----AA-A--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-T----TGTTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTTT-AATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TAA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7738
gb|AF207755.1|AF207 -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----T-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-G-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-AGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CC--GA-A-----CTT---G----C---T-G-T-AAAG--GC-T-T-T-C--------G-G--CG-G---A---T-----C--T-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGG--TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CT--G--C--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CAA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGT-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165046.1|AF165 -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GAC-C-----C-C-G-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-AGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CC--GA-A-----CTT---G----C---T-G-T-AAAG--GC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGG--TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CT--G--T--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CAA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGT-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165045.1|AF165 -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GAC-C-----C-C-G-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-AGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CC--GA-A-----CTT---G----C---T-G-T-AAAG--GC-T-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--T-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CGG--TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CT--G--T--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CTTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CAA-C--CG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGT-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165054.1|AF165 -G--G-CGAT-T-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ATTGA--T--AG-AG-TC---C-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GAC-C-----C-C-T-CC---A-G-TACCAC-C---T-CCGCGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CAT---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-TT----C--GA---CA--G--C--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-TG-ACG-C-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGG---TGG-----T-G-AGGA---CGTCATCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGT-GCCGC-GGA---AGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-C-TCAGT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165053.1|AF165 -G--G-CGAT-T-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ATTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GAC-C-----C-C-T-CC---A-G-TACCAC-C---T-CCGCGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CA--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-T-AG-C--G-GC-A---CGT---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TT----T--GA---CA--G--C--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCT-ATGC-CCCCCCT-C--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-CA--GGA---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---AGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-C-TCAGT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF207771.1|AF207 -G--G-CGCT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-CC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GAC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-AGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-A---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGA-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---TAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-TT----C--GA---CA--A--C--G---G-A-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCATCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAGGA  7737
gb|AF207757.1|AF207 -G--G-CGCT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-G-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GAC-T-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-AGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACG--G-A--G-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCTC-C-G---A-T-GGAC--G--C-G---CAG---CGAC-C-A-C-TC---C---TC--C-CGG--TC--A--G-GT-C-TC----T--GA---CT--G--C--G---G-A-AAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ATG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGTGG--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTATG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--AC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCATCATA-A-C--ATGATCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
54|dbj|AB049094.1| -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGG--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-CG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------A-A-A-AG--A-AGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-TCA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-ATCT-TCT--G--TCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------A-G--CA-G---C---T-----C--C-GT--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-GC-C-TC----C--GA---CA--A--C--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ATG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ATACG-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTCT-GC-TG-CGCCACCATA-A-C--ATGGTCTA-TGTCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAGAA  7753
58|dbj|AB049096.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-GCTGG--T--AG-AG-CC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TACC-AC-C-CA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCGCGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTC----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-TC-C-TC----T--GA---TG--A--C--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGTGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-CGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-GC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7718
50|dbj|AB049092.1| -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--GC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AC-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-CGAAAG---C-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-CT----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GGT-A-CA----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAT-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGG---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-C--CTGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7718
gb|AF207768.1|AF207 -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--GC--C---CGG-AC----TA----C-C-C-CC---CTCCGGTAGTG-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-ATCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---T---T-----C--T-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CTGC-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-T-G-C-TC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-CT----C--GA---CG--A--C--G---A-T-GGC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCG-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CCA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-GCCATGC-GCCGC-AGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-CGCGC-TGA-GC-AAT-T-CTTT-GC-TG-CGTCATCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7737
44|dbj|AB049089.1| -A--G-CGCT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-A--AA--C---CGG-AT----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AT-C-TA-C-CA-A-GGG-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGC-C-G---A-T-AG-T--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-AC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAC-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGTGA--G-GA--GGT---TGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CTTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CCCT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7718
40|dbj|AB049087.1| -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCAC-C-ACTGT--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AT--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-AGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-TAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-G-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-G-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CGG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GGCGC-GGA---GGA--G-A---CTAAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAGAA  7718
dbj|D50484.1|HPCK1S -A--G-CGCT-C-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AGG-G--CC--C---CGG-AC----TA----C-G-C-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGA-C-----C-C-T-CC---A-A-TTCCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTC----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---T-A-C-CAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-T--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-TC----C--AA---TG--A--C--G---G-T-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-CTG-GT--CTA-C--CG-TT---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTTGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAACTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--G--T--C-CC---GCAGCGCAAG-T----C-AGC--GGCAGAGAA  7737
dbj|D50482.1|HPCK1R -A--G-CGCT-C-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-CC---C-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-C-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGA-C-----C-C-T-CC---A-A-TTCCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTC----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-CAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--GA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-AC-C-TC----C--AA---TG--A--C--G---G-T-GAT-A-CA----GG-G--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TGG-----T-G-AGGA---CGTTGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-AATCA-C-GCCGTGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAACTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCTA--CA-AC--C--T--C-CC---GCAGCGCGAG-C----C-AGC--GGCAGAGAA  7737
gb|AF165064.1|AF165 -A--G-CAATT--C-C-T--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-TA--ATCCAC-C-ACTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-C-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TCA---G-G-------C-GT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--A-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGCTG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTAACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCAA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GCCAGAAGA  7737
gb|AF165063.1|AF165 -G--G-CAATT--C-C-T--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-TA--ATCCAC-C-ACTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAA-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CCCCGGTGGTG-CAC--G-G-G-TGT----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-T-----C-C-C-CC---G-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TCA---G-G-------C-GT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--A-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-C-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ATG-T-T---GAG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--CCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---TGTCGTCTG-C----TGCTCGCTG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTAACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCAA--CG-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-TGC--GCCAGAAGA  7737
gb|AF165056.1|AF165 -A--G-CG-TTG-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-CC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--G-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--A-TGA--TC--T--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CCTTGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-CCCATGC-GCTGC-GGA---AGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7746
gb|AF165055.1|AF165 -A--G-CG-TTG-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ATCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-CC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAT--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTC----AT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--A-TGA--TC--T--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--C--G---G-T-GAT-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTTGTCTG-C----TGTTCGATG-TCCT-ATACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCTGC-GGA---AGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7746
gb|AF207773.1|AF207 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-C-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-AA--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-C-AC-TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---CG--A--A--G---G-G-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CTCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGG--A-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---TGTCGTTTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GT-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCATG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165048.1|AF165 -G--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GCC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CT----T-A-ACA--G-A--C-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TAC--CC--A--G-TC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-T-GGT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--C--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
gb|AF165047.1|AF165 -G--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CT----T-A-ACA--G-A--C-TC----CA------CTG--T-GTCT-TCC--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--GT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TAC--CC--A--G-TC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-T-GGT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-TGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGTG-CCTT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-T--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAAA  7737
154|dbj|AB016785.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--GG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGTC-AC-C-TA-C-CA-G-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCGC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---A-GTT----GT-CT----T-G-ACA--G-A--A-TC----CG------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GA--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---CC--C-CGG--CC--A--G-TC-C-TC----T--GA---TG--A--C--G---G-T-GGT-A-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCAATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-GGGTG-CCCT-GATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAGA  7759
56|dbj|AB049095.1| -A--G-CGAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CAGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AGG-G--AC--C---CGA-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TG-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------A-G-A-AA--A-GGA-C---A-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCC-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-CAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--A-CC-C-TC----C--GA---CG--A--A--G---G-A-GAT-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---A-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-GCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GT-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7718
gb|AF207764.1|AF207 -A--G-CCAT-A-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ACTGC--TGGAG-AG-T------TGG-AAG-G--AC--C---CAA-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---A-ATT----GT-TC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---G-A-C-GAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-CAA--TC--A--G-CT-C-TC----C--GA---CG--A--A--G---G-A-GAC-A-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GGG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCTCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAT-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CGG-----T-G-AGGA---TGTTGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATCA-C-CCCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCATA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-T----C-AGC--GGCAGAAGA  7737
mb|X61596.1|HCVJK1G -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGAGCTA-CA--ACCCAC-C-ACTCC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC--TCTGCC-AC-C-TA-C-CA-T-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-G-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-A-GACAG--A----GG-A--T-C-TG-ACG-A-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGCTTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-AATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAAA  7732
2621|dbj|E04420.1| -A--G-CGTT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGAGCTA-CA--ACCCAC-C-ACTCC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC--TCTGCC-AC-C-TA-C-CA-T-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-G-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-A-GACAG--A----GG-A--T-C-TG-ACG-A-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-N-NNGAGGACGTCGCTTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-AATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAAA  7735
8511|dbj|E05027.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGAGCTA-CA--ACCCAC-C-ACTCC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC--TCTGCC-AAGC--A-C-CA-T-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----C-------TCGG-T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CT--GA-G-----CTT---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----A-G-------CCGT-T-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-G-G-C-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-A-GACAG--A----GG-A--T-C-TG-ACG-A-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---CGTCGCTTG-C----TGCTCGATG-TCTT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CCCT-AATCA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATCAATC-CGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TG-CGTCACCACT---CG-ATGGTCTA-CGCCA--CA-AC--A--T--C-TC---GCAGCGCAGG-C----C-TAC--GGCAGAAAA  7732
46|dbj|AB049090.1| -G--G-CGCT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ACCCTC-C-ACTCA--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-G--AC--C---CAG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-AC-C-TA-C-TA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-G-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CAG---CGAC-C-G-C-CC---C---TC--C-TGA--TC--A--G-CC-C-TC----C--GA---TG--A--C--G---G-A-GAC-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-T-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--TG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---TAG-----T-G-AGGA---TGTCGTCTG-T----TGCTCAATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-GGGCG-CCCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--A-A--GC-AAGCTGCCCATCAA-CGCGT-TGA-GC-AAC-T-CTTT-GC-TC-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AAC--GGCAGAAGA  7718
gb|AF356827.1|AF35 -A--G-CGAT-G-C-C-C--ATAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGATTA-CA--ATCCTC-C-ACTGC--T--AG-AG-TC---C-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCGGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-CA-T-CA-A-GGG-C-----C-C-C-CC---A-A-TACCAC-C---C-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---G-GTT----GT-CC----T-A-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCT-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTC---G----C---C-A-C-AAAG--AC-C-T-T-C--------G-G--CA-G---C---T-----C--C-GG--AT----C----A-------TC----G-G-------CTGT-C-G---A-C-AG-C--G-GT-A---CAG---CGAG-C-G-C-CC---C---CC--C-TGA--CC--A--G-CC-C-TC----T--GA---CA--A--C--G---G-C-GAC-G-CG----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAAG-G-G-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TG---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----T-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACG-TG-GAC-AGGCG-CTCT-GATCA-C-ACCATGC-GCTGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAATTACCCATCAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TG-CGTCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCCAG-T----C-AGC--GACAGAAGA  7749
4618|dbj|E06431.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  2620
4422|dbj|E06235.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  2620
4644|dbj|E06457.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7776
4448|dbj|E06261.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7776
dbj|D30613.1|HPCPP -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7749
dbj|D45172.1|HPCHCP -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CA-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------A-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TGCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGCGCAAG-C----C-AGC--GGCAGAAAA  7749
3783|dbj|D89815.1| -A--G-CGAT-G-C-C-C--GTAT-GG--GC--AC-GC-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTAC--T--AG-AG-TC---T-TGG-AAG-A--AC--C---CGG-AC----TA----C-G-T-CC---CTCCAGTGGTA-CAC--G-G-G-TGC----CC-AT-TGCC-GC-C-TA-C-CA-A-GGC-C-----C-C-T-CC---A-A-TACCAC-C---T-CCACGG--A------G-A-A-AG--A-GAA-C---G-GTT----GT-CC----T-G-ACA--G-A--A-TC----CA------CCG--T-GTCC-TCT--G--CCT-T-GG-CG--GA-G-----CTT---G----C---T-A-C-AAAG--AC-C-T-T-T--------G-G--CG-G---T---T-----C--C-GG--AT----C----G-------TC----G-G-------CCGT-C-G---A-C-AG-C--G-GC-A---CGG---CGAC-C-G-G-CC---C---TC--C-TGA--CC--A--G-GC-C-TC----C--GC---CG--A--A--G---G-A-GAT-G-CA----GG-A--T-C-CG-ACG-C-T---GAG-TC---G-T-ACT-C-C-TCC-ATGC-CCCCCCT-T--GAGG-G-A-GAGCCGG-GG-GAC-C-CC--G-A--TCTC----A--------G-CGAC-GGGTC-TTG-GT--CTA-C--CG-TA---AGCGA--G-GA--GGC---CAG-----C-G-AGGA---CGTCGTCTG-C----TGCTCGATG-TCCT-ACACA-TG-GAC-AGGCG-CCTT-AATTA-C-ACCATGC-GCCGC-GGA---GGA--G-A--GC-AAGCTGCCCATTAA-TGCGC-TGA-GC-AAC-C-CTTT-GC-TG-CGCCACCACA-A-C--ATGGTCTA-TTCCA--CA-AC--A--T--C-CC---GCAGTGCAAG-C----C-TGC--GGCAGAAGA  7749
7935|dbj|E10841.1| -G--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---CAGA-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-TTTGC--T--------CCCTTCATGG-AAG-G--AC--C---CA--ACC---TA----C-G-AGCCG--C-CCGCAG-TT-CAC--G-G-G-TGT---G-C-CT-TGCC-AC-C-AA-C----T-----CGT---CCCGCACC---A-G-TGCCTC-C---C-CCCCGC--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-A-T-CAAG---C----TCG---A-TG-G--G-TC----GA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CAC-T-CC-----TT----G----CC--CTGGC-AGAGAGAT-C-T-TTCC--------CGT-CG-A---CGAA-A----CC---GGAAG--------G-G-----A-C-----A-GG--CACATCCTCCT------C-AG----GAGT-----AGG---T-ACAG-A--ATC---CA--CCG-C-TGAGTCC--GGTGACT-CGCC----C--GAA-AC------T--G---G-C-GA-----A----G--AA-T-C--G-GA--CGT-G-GAG-TC---A-T-ATT---CGTCC-ATGC-CGCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GT-GAC-C-C--GG-A--CCTG----G--------A-TG-CTGACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TC---AGTGACTCCGA--AG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTTTG-C----TGTTCTATG-TCAT-ACTCC-TG-GAC-TGGCG-CCAT-AATAA-C-ACCATGCAGC-GC-CGA---GGAG-G-A--A--AAACTACCTATCAG-TCCAC-TCA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TGA-GACACCACA-A-T--CTTGTCTA-C--T---CT-AC--G--T--CATCTC-GAAGCGC----CGCCGC-A-C--GTCAGAAGA  7786
8597|dbj|E10839.1| -G--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---CAGA-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-TTTGC--T--------CCCTTCATGG-AAG-G--AC--C---CA--ACC---TA----C-G-AGCCG--C-CCGCAG-TT-CAC--G-G-G-TGT---G-C-CT-TGCC-AC-C-AA-C----T-----CGT---CCCGCACC---A-G-TGCCTC-C---C-CCCCGC--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-A-T-CAAG---C----TCG---A-TG-G--G-TC----GA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CAC-T-CC-----TT----G----CC--CTGGC-AGAGAGAT-C-T-TTCC--------CGT-CG-A---CGAA-A----CC---GGAAG--------G-G-----A-C-----A-GG--CACATCCTCCT------C-AG----GAGT-----AGG---T-ACAG-A--ATC---CA--CCG-C-TGAGTCC--GGTGACT-CGCC----C--GAA-AC------T--G---G-C-GA-----A----G--AA-T-C--G-GA--CGT-G-GAG-TC---A-T-ATT---CGTCC-ATGC-CGCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GT-GAC-C-C--GG-A--CCTG----G--------A-TG-CTGACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TC---AGTGACTCCGA--AG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTTTG-C----TGTTCTATG-TCAT-ACTCC-TG-GAC-TGGCG-CCAT-AATAA-C-ACCATGCAGC-GC-CGA---GGAG-G-A--A--AAACTACCTATCAG-TCCAC-TCA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TGA-GACACCACA-A-T--CTTGTCTA-C--T---CT-AC--G--T--CATCTC-GAAGCGC----CGCCGC-A-C--GTCAGAAGA  7786
dbj|D49374.1|HPCFG -G--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---CAGA-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-TTTGC--T--------CCCTTCATGG-AAG-G--AC--C---CA--ACC---TA----C-G-AGCCG--C-CCGCAG-TT-CAC--G-G-G-TGT---G-C-CT-TGCC-AC-C-AA-C----T-----CGT---CCCGCACC---A-G-TGCCTC-C---C-CCCCGC--A------G-A-A-AG--A-GGA-C---A-A-T-CAAG---C----TCG---A-TG-G--G-TC----GA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CAC-T-CC-----TT----G----CC--CTGGC-AGAGAGAT-C-T-TTCC--------CGT-CG-A---CGAA-A----CC---GGAAG--------G-G-----A-C-----A-GG--CACATCCTCCT------C-AG----GAGT-----AGG---T-ACAG-A--ATC---CA--CCG-C-TGAGTCC--GGTGACT-CGCC----C--GAA-AC------T--G---G-C-GA-----A----G--AA-T-C--G-GA--CGT-G-GAG-TC---A-T-ATT---CGTCC-ATGC-CGCCCCT-T--GAGG-G-G-GAACCGG-GT-GAC-C-C--GG-A--CCTG----G--------A-TG-CTGACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TC---AGTGACTCCGA--AG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTTTG-C----TGTTCTATG-TCAT-ACTCC-TG-GAC-TGGCG-CCAT-AATAA-C-ACCATGCAGC-GC-CGA---GGAG-G-A--A--AAACTACCTATCAG-TCCAC-TCA-GC-AAC-T-CGTT-GC-TGA-GACACCACA-A-T--CTTGTCTA-C--T---CT-AC--G--T--CATCTC-GAAGCGC----CGCCGC-A-C--GTCAGAAGA  7786
4410|dbj|E06223.1| -----------T-C------AT---GG-------CA----------TG-CA-------------TG---T--------C-------GG------------C---TG--ACC---TA------G-AG--G--T-C----G-T--CAC--------TA------------GC--------A-C----T-----TG-------G---------G-TGC-T-----------------------------------GG----------T--AGG---C------G------G-G--G-TC-----------------C----T--C---G---C----GG---C-T-C-------T----G----GC--C--GC----GT-A--C-T-G--C--------C-T--G-A---C--A-A----C--------G--------G-G-------C-----A-G---------C--------------------GT------GG---T--CA------T--------------T--GT----GG-------GC---------A-------------G---G-------------------A-T-C---------------A--TC--------TT----GTCC----------------------G-G-GA---GG--------C-C--GG----CC-G---------------T---T-A----TT------CC-----CG----------AC-------AG-----GG------A--A----------GTT---C----T---CTAC---CA--A------G-AGT-T--CG---AT-GA-A-------ATG---------GA---AGAG-----------------T----G---C-------GC---C-T-CG------------CACC------T--C----C---C--T----T-AC---------ATC---GAA-------------C-A-------AG--GA  2970
gb|AF046866.1|AF046 -A--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---TAGG-C-CAGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGT--T--GG-A--CCG--C-TGG-AAA-G---C-TC---CGG-AT----TA----T-GTA-CCA--C-CAACTG-TC-CAT--G-G-A-TGT---G-C-CT-TACC-AC-C--A-C----GGGG--CG----CTC-CGCC---G-G-TCCCTC-C---T-CCTCGG--A------G-G-A-AA--A-GAA-C---A-ATT-CA-G---C----TGG---A-CG-G--T-TC----CA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CGT-TACG-----T-----G----CG--CTAGC-GGAAAAAT-CAT-T-TC--------CGT-CC-T---TGAA-A----CCGCAGGAAG--------A-G-----AAT-----A-A---C---TCTTCCT------C-TG----GGGT-----CGA---C-ACAC-A--GTC---CA--GCA-C-TACTTCCAAGGTG-CC-C-CCC--TC---C---C------C--G---G---GA--GG-G----G--AG-T-C--C-GA--C-TCA-GAG-TC---A-T-GCT---CATCC-ATGC-CTCCTCT-C--GAGG-G-A-GAACCGG-GC-GAT-C-C--GG-A--CTTG----A--------GTTG-C-GACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TT---AGTGACAGCGA--GG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTCTG-C----TGCTCTATG-TCGT-ACTCT-TG-GAC-CGGCG-CCCT-GATAA-C-ACCGTGTAGT-GC-TGA---GGAG-G-A--G--AAACTGCCCATCAG-CCCAC-TCA-GC-AAC-T-CCTT-GC-TGA-GACATCATA-A-C--CTAGTCTA-T--T---CA-AC--G--T--CGTCTA-GAAGCGC----TTCT-C-AGC--GTCAGAGGA  7780
dbj|D17763.1|HPCEGS -A--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---TAGA-C-CGGACTA-CA--ATCCTC-C-ACTGT--T--GG-A--CCG--C-TGG-AAA-G---C-AC---CGG-AT----TA----T-GTA-CCA--C-CAACTG-TC-CAT--G-G-A-TGT---G-C-CT-TACC-AC-C--A-C----GGGG--CG----CTC-CACC---G-G-TGCCTC-C---C-CCTCGG--A------G-G-A-AA--A-GGA-C---A-ATT-CA-G---C----TGG---A-CG-G--C-TC----TA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CGC-TA-G-----CC----G----CG--CTAGC-TGAAAAAT-CAT-T-CC--------CGT-CC-T---CGAA-A----CCACAGGAAG--------A-G-----AAT-----A-G---C---TCATCCT------C-CG----GGGT-----CGA---C-ACAC-A--GTC---CA--GCA-C-TACTTCCAAGGTG-CC-C-CCT--TC---T---C------C--G---G---GA--GG-G----G--AG-T-C--C-GA--C-TCA-GAG-TC---A-T-GCT---CGTCT-ATGC-CTCCTCT-C--GAGG-G-A-GAGCCGG-GC-GAC-C-C--GG-A--CTTG----A--------GTTG-C-GACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TT---AGTGACAGCGA--GG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTCTG-C----TGCTCTATG-TCGT-ATTCT-TG-GAC-CGGCG-CCCT-GATAA-C-ACCATGTAGT-GC-TGA---GGAA-G-A--G--AAACTGCCCATCAG-CCCAC-TCA-GC-AAC-T-CCCT-GT-TGA-GACATCATA-A-C--CTAGTCTA-T--T---CA-AC--G--T--CGTCTA-GAAGCGC----TTCT-C-AGC--GTCAGAAGA  7780
dbj|D28917.1|HPCK3A -A--G-CCCT-T-C-C-T--ATCT-GG--GC---TAGG-C-CGGACTA-CA--ACCCTC-C-TCTGT--T--GG-A--CCG--C-TGG-AAA-T---C-AC---CGG-AT----TA----T-GTA-CCA--C-CAACTG-TC-CAT--G-G-A-TGC---G-C-CT-TGCC-AC-C--A-A----AGGG--CG----CTC-CACC---G-G-TGCCTC-C---T-CCTCGG--A------G-G-A-AA--A-GAA-C---A-ATT-CA-G---C----TGG---A-TG-G--T-TC----CA----A--TG--T-G--T--CC--G---C----GG-CGC-TA-G-----CT----G----CG--CTAGC-GGAAAAAT-CAT-T-CC--------CGT-CC-T---CGAA-A----CCGCAGGAAG--------A-G-----AAT-----A-G---C---TCATCCT------C-AG----GGGT-----CGA---C-ACGC-A--GTC---CA--GCA-C-TGCTTCCAAGGTG-CT-C-CCT--TC---A---C------C--G---G---GA--GA-A----G--AG-T-C--C-GA--C-TCA-GAG-TC---A-T-GCT---CGTCC-ATGC-CTCCTCT-C--GAGG-G-A-GAGCCGG-GC-GAT-C-C--GG-A--CTTG----A--------GTTG-C-GACTC-TTG-GT--CCA-C--CG-TT---AGTGACAGCGA--GG-----AG-----CAG-A-G----CGTGGTCTG-C----TGCTCTATG-TCGT-ACTCT-TG-GAC-CGGCG-CCCT-GATAA-C-ACCATGTAGT-GC-TGA---GGAG-G-A--G--AAACTGCCCATCAGTCCC-C-TCA-GC-AAC-T-CTTT-GT-TGA-GGCATCATA-A-C--CTAGTCTA-T--T---CA-AC--G--T--CGTCTA-GAAGCGC----TTCT-C-AGC--GTCAGAAGA  7780
4606|dbj|E06419.1| ---------------C-C--AT-------------A-A-C-C--------A--A--------GTT--------------CA----T-----------C-----------------A----T-G-G-C--------A----TG-CAT--G-----T-------C-----G-----------------G----C-----T------------G-----AC-C---T---------A------G-----AG----G-----------T-C--GT--------CA--------------C----TA--------G----------CA--------------C-T-TG-G-----------G--------T--GC-TG-G-------T------------------A------------G----GC-GG-GG---------T----------------------------CCT------C--G-------------CGG---C----------TC---TG--GC--C--G----C--G-T--AC-TG-C----C--------------T--G---A-C--A-----AC---G----------G-G---CA--GCGTG----------GT----CAT----TG----------T--G--G-G-------CAG-G---AT-C-------A-----------------------------TC-TTG--T--CC----------------GG--G-----AG------G-----C------------CGG--------------CC--G-T--T-A-T-------------------T-C--C--C-G--A-----C------A---GG---G-A--A----GTTCTC--T-A---CCA----A-G--A------GTT--C-----GATG--A-A-A-T-----G-------------------G------A---A-G-AG-------TGC----------GC------  2942
dbj|D63821.1|HPCJK0 -G--G-CCCT-T-C-C-C--ATTT-GG--GC---CAGA-C-CGGACTA-CA--ACCCAC-C-ATTGG--T--GG-AA-CCA----TGG-AAA-G--AC-CC---CG--AC----TA----T-GTG-CCG--C-CCACCG-TG-CAT--G-G-G-TGT---G-C-AT-TGCC-AC-C--A-C----AGAAA-C-----TTC-CACC---C-G-TGCCAC-C---T-CCGCGC--A------G-G-A-AG--A-GAA-C---C-A-T-C--GT-TC----TCA---G-CG-A--G-TC----TAC---A---G--T-G--T--CA--A---A----AG-CAC-TG-G-----CCA---G----C---TTAGC-TGAGAAAAGC-T-T-CC--------CG--CA-A---CCAACATGTTCCGC-GGAGG--------ATG-----AG------A-G-------T-A-CCT------C-AG----GGGT-----CGG---C-ACTC-A--ATC---TG--GCAGCCTGA--CC--GGT--CC-TGTC----C--AA---C------TA-G---A-T-GA--TG-AC---G--AC-T-C--G-GA--CA--ACGAG-TC-----TCATT---CATCT-ATGC-CCCCTCT-T--GAAG-G-A-GAGCCGG-GC-GAT-C-C--GG-A--CCTA----A--------GTT--CCGGTTC-TTG-GT--CCA-C--GG-TC---AGCGG--G-GA--AG-----AG-----CAG-A-G----TGTGGTGTG-T----TGTTCCATG-TCCT-ACTCC-TG-GAC-GGGGG-CACT-CATCA-C-GCCATGT-GCCGC-TGA---GGAA-G-A--A--AAGCTCCCCATCAG-TCCAC-TCA-GT-AAC-T-CGTT-GC-TGA-GACACCACA-A-T--CTTGTCTA-C--T---CC-AC--G--T--CATC-ACGTAGCGC----TGCC-C-AAC--GGCAAAAGA  7774
4586|dbj|E06399.1| -A---------T-C------AT---GR-------CA----------TG-CA-------------TG---T---------C------GG------------C---TG--ACC---TA------G-AG--G--T-C----G-T--CAC--------TA------------GC--------A------------C-----TT---G-----G-G-TGC-T-----------------------G-G-T-AG----G-------------C--G----------G------G-G----TC----C-----------------T--C---G---C----GG-CTC-T--G-----------G----C---C--GC--G---TA--C-T-G-CC--------TG-----A---C--A-A----C----GG--G------------------C-----A-G--------------------C---------GT------GG---T--C---A---T----TG--------TG-------GG---------C--------A-------------G---G----A----------------T-C---------------A--TC--------TT----GTCC---G----------------G-G-A-G-GCCGG--------C-C--G-------T----------------T-----A----TT------CC--C-------------GAC----A--GG------G------A--A----------GT-T--C----T---CTAC---C---A------A-GA------G----T---T---C-G--ATG-A-------AAT--GGAA-G-A--G------------T--G---C-------GC---C-T-C-----------G-CACC-T----C--C----CT-----T------AC---------ATC---GAA-------------C-A-------AG--GA  2970
4390|dbj|E06203.1| -A---------T-C------AT---GR-------CA----------TG-CA-------------TG---T---------C------GG------------C---TG--ACC---TA------G-AG--G--T-C----G-T--CAC--------TA------------GC--------A------------C-----TT---G-----G-G-TGC-T-----------------------G-G-T-AG----G-------------C--G----------G------G-G----TC----C-----------------T--C---G---C----GG-CTC-T--G-----------G----C---C--GC--G---TA--C-T-G-CC--------TG-----A---C--A-A----C----GG--G------------------C-----A-G--------------------C---------GT------GG---T--C---A---T----TG--------TG-------GG---------C--------A-------------G---G----A----------------T-C---------------A--TC--------TT----GTCC---G----------------G-G-A-G-GCCGG--------C-C--G-------T----------------T-----A----TT------CC--C-------------GAC----A--GG------G------A--A----------GT-T--C----T---CTAC---C---A------A-GA------G----T---T---C-G--ATG-A-------AAT--GGAA-G-A--G------------T--G---C-------GC---C-T-C-----------G-CACC-T----C--C----CT-----T------AC---------ATC---GAA-------------C-A-------AG--GA  2970
7934|dbj|E10840.1| -A--G-CGCTCTCC-CCTCGA----GG--ACAAGCAGGGCGC--ACT--C-TTA--C-C-T-ACT----T---------CA----TG------T--CC-TCCTACGA-ACAAAGTGTGCTT-G-A--TAATT-CT-C---TT-CAA--GAGAG-TGCAAGGAT-AA-TGCC-AC----A-C----A-----C-----C---CATC---GGGTT-C-TC-TAGGT-CTGTGCTTG------GCGTA-AGCCA-GGG-CC--C-GGTGCCCGT-GCGGGAT-A---A-CG-A----CCG---TA----G-TTGG-T-G-CTTCCT--GAAAC----AATCGGAT--G-----CC----G----TT--TTAACCTG-------CCT-TACTTT------TG--CA-A---C--ATA----C---AGGAAGT-------A-GCCCCCA-T-----A-G---------ATGTTG-----C-AA----G-GC-----CGA---CGGC-C-A-CATCT--CA-AATG-TTTGC--CTGTACTG-TT-CATC----C---AC-ACA-----CA-A---G-C-AA--AGCACCGCGCTACCC-CCCGAGAG-T-T-A-GAGGTC---AACAAGAAGACATCTGA-GT-CGT-TGT-C---------A-GGTTTGG-AT--AT-T-CTTGGCAGGCCTTT---A--------A-T-----A-TCAGTG-GTCCCCA-C---G-TCCT-GGCCACTCCCACTAA-----AG-----CAGTA-GA---CG-GGCCCA-CAGACT-TTC-AAG--CGCAAC-CAATACAAT-GAG-G-GTCTGGGTGGAT-A--GTGC--CAGCATTAT--GGAGTG-A--G--GAGTGACCC-T--G---CAT-TTATGTTAGCAT-C--T-GT-CAATGGCCCC-CAGG-CCACTAA-CT--T--TAAACAGATGGGC-TTACAGCT--GGA-CAT----T----C-G----GTCAGGCGA  7749
dbj|D11397.2|HPCPN ----G-CGC----C------A----GG--GCT--CAGG-------CT--C-C-A--C-C-T--C---------------CA----T------------------CG--------TG-G----G-A----------------T-CAA---A----TGT--GGA--A---G----------------------------------T----G---T-C-TC--A----------------------TA---------------C-GG--C---T-------T-A---A----A----CC----TA-------CG----------CT--G---C----A--CGG----G-----CC---------------AAC--A-------CCC---C---------TG--C----------T--------------GT-------A---------T-----A-G-----------GCT---------A----G-G--------A-----GC-C-G---T-T--CA-AA------A----TG-A--G-----ATC--------AC--C------C------T-C-A-----CAC------ATCC-C-----A----T-A--A---C-----CAA------AT------T-CGT-----C---------A-----TGG--C--AT-------GCA---------------------T-----G-TC---G-G---CC------G-ACCT-GG------------------AG-------GT-------CG----TCA-C------T----AG--C---AC-C--T--------G-G-GT---GCTGG-T-A--G-GC-------------GGAGT--------------CCT-T--G---CA----------GC-T-C--T-G-------GCC------G-C-A-TA---T--T-------------GC-------CT--G-A-CA--------------------A--C--  2866
63|emb|AX008265.1| ------CACT---C------AT---GGTTATG-GCAG----C--ACTG-CATAATTCTC-TTACTG---T---------CA----TG---------CCATC---CG--------TA-A----G-A--TG----CT-T---TT-C----------TGT---GAC----TG---------------------------------GT----GAG-TAC-TC--A-----------------------A---CCA-----------AGT-C--AT-TC----T-G---A--G-A------A---TA----G--TG--T-A------T--G---C----GG-CGA----------CC----G----------AGT-TG-------C-T---CT--------TG--C----------C-----C----GGC-GT----C--A-------A-T-----ACG---------G-GAT--------AA----T-AC-----C-G---C-GC-C-A-CATAG--CAGAAC--TTTA-----AAAGTG-CT-CATC--------AT--T---------G---G---AA--A--AC---GTT-CTT-C--G-GGG-C-G-A-AAACTC---T-CAAG--G--ATCTTA--C-CGC-TGT-T-------G-A-GATCCAG-TTCGAT-------GTAA-CC-----------------C-----ACTC-GTGCA--CCCAAC--TGATCTTCAGC-A-TCTT-TT-------A------CTTT-------CA----CCAGC-G--T-TTCTGGG--TG--AG-CAA-A-AAC--AG-G-A---AGGCAA---A--ATGC--C-GCAAAAAAGGGAATA-A--G--G-GCGACAC-G--G---AA----ATGTT-GAATAC--T----CA-T-ACTCC-T----C--CT---TT--T--T---CA-AT--AT-T---A-TT--GAAGCAT----T------------T-AT-C-A  5454
bj|D13406.1|HPCPOLY ----G-CG---G-C------GTGT-GG--G------GA---C--A-T--C---AT-C-C-----T--------G------------GG---------C--C-------------TA---------------C-C------T---------G---T------C---T---C----------C-------G--------C-----CC---G-A----------------A-GG---------G-G-A-AG-----G---------------G--------------A--G-A----T------A------C----T-------C-------C--T-GG--------G-----------G----C-------C----G--G--C-----C--------G-A--TA-G-------T-----C--T-----A----------G-------T-----A-G---------G----G-----C-AG----G-G--G---TGG---CGAC-------TC---C---T-----TG----C-----G--C----C----C---A---T------C-------------------------A----C--G---G-C----------C-----T-A-----C-T-C----C---C--------GAC----A-GA-CCCG-G--GG--C-CT----A---CT----------------T----GG-T---TG-----C-A-T--CA-T------C-------A----------------C-G-A-------GTC---T--C-----A--C-A-G------GC-CG--G-GAC-A-A-G-------A--A-C---CA-G--G-T-C--GA---GGG--G----G--AGG-T-----TCAA----G--TG--G------T-C--T-------C--CACC------------G--------CA-----AC-----------------A----------------------C-----A  3507
50|dbj|AB008443.1| -A----CA-T---C------A-A--GG--GC--AA-G--C-TGG--T--C------C-C-----TG------GG--G--C------GG------------C-------A-----TA----T-G--------C-C------T-------------T----------T-T------------------------------------------A-T----------------G----------G---------------C------------G--------T----------A----T---------------G----G-C---C---G---C--T--G-C-------------T---------C------------------C-T--------------G--C----------T-----C--------------C------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C---G------------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG------------C-G--------CG--GT-T-------T--TC---G----T-A--------G-------G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---T------C-T-T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGTG-----T--------------------  2784
5914|dbj|E09288.1| ----G-C--T-G-C-C-----T---GG-------------------TA-C---A----------T-C-----A--A----------GG---G--------C-------A------A------G----------CTGGTG-C--C-C--G-G-G--G-------------C-----------------GG--------------C------A-TA---------T-----G--------------------------C------TT-----T--T----T----------A----T---------------G----G-----C---G----TAT-GG-C--C---G-----CT----G----C---T---C----------C-T--------------G--C----------T-----C--------------C------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C---G------------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T-----G--------G-C--C--G--C---A--T--C-------G-T-----GCGA-----A--GG-----------------------CG-CG---G------T--T---T--TC---A-----T---A----G-G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---T------C-T-T---G--A-C-T---TT-G--T-----CACCACA---C--------TA--------C--A---A--------------AGTG-----T--------------------  2818
54|dbj|AB008445.1| ---------T---C-------TAT-GG---C-----G---------T------A----------T---------------------GG---------C--C-----G--C----T-------G----------C------T--C-C--------TG-------------C------------------------------------------T-C----C----------------------------------------------------------T--------G-------C-----------------T------------------------------G-----------G----C-----A--------------T-T------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------C-------------A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG-----------------------CG-CG---G------T---C--T--TC---A-----T---A----G-G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---TC-----C---T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGCG-----T--------------------  2784
58|dbj|AB008447.1| ---------T---C-------TAT-GG---C-----G---------T------A----------T---------------------GG---------C--C-----G--C----T-------G----------C------T--C-C--------TG-------------C------------------------------------------T-C----C----------------------------------------------------------T--------G-------C-----------------T------------------------------G-----------G----C-----A--------------T-T------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------C-------------A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG-----------------------CG-CG---G------T---C--T--TC---A-----T---A----G-G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---TC-----C---T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGCG-----T--------------------  2784
56|dbj|AB008446.1| -A----CA-T---C------A-A--GG--GC--AA-G--C-TGG--T--C------C-C-----T--------G------------GG---G--------C----GG--C-----A------------------------T---A---------TG-----CT--T-T-C------------------------------------------TA---------T-----G----------G---------------C------------G--------T----------A----T---------------G----G-C---C---G---C--T--G-C-------------T---------C------------------C-T--------------G--C----------T-----C--------------C------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C---G------------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG------------C-G--------CG--GT-T-------T--TC---G----T-A--------G-------G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---T------C-T-T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGTG-----T--------------------  2784
48|dbj|AB008442.1| -A----CA-T---C------A-A--GG--GC--AA-G--C-TGG--T--C------C-C-----T--------G------------GG---G--------C----GG--C-----A------------------------T---A---------TG-----CC--T-T-C------------------------------------------TA---------T-----G----------G---------------C------------G--------T----------A----T---------------G----G-C---C---G---C--T--G-C-------------T---------C------------------C-T--------------G--C----------T-----C--------------C------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C---G------------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG------------C-G--------CG--GT-T-------T--TC---G----T-A--------G-------G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---T------C-T-T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGTG-----T--------------------  2784
5915|dbj|E09289.1| -A----CA-T---C------A-A--GG--GC--AA-G--C-TGG--T--C------C-C-C------------G------------GG------------------G--C-----A------G----------C-A----T---A---------TG-----C---T-T--------------------------------------------T-C--------T--------------------A-------------------T----G----------G---A--G------T------A-----------T-G---------G---C-------C------G-----CT----G----C---T---C----------C-T--------------G--C------T---T-----C---------------------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C--------C-------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C--------T-T----A---C---G---------C-T---A----------T----G----G-A-G---C-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CG-T-----GCG-----GA--GG------------C-G--------CG--G--TG------T--T---TG----T-A--------G-------G----T-------C-----TG---------------G---------------TAC---T------C-T-T---G--A-C-T---TT-G--T-----CACCATA---C--------TA-T---A-----A---A------------G-A--G-----T--------------------  2818
469|gb|AY070174.1| -A-------T---CAC-C--A----GG--GC---C-GA----GG-C-G-C---A--C-------T--------------------TG-------------C-------A------A------G--------------TG-T---------G-G--G-----CC------CC--C-C----C-T--------------C---T-C----A-A---C-GT-----T-C---GG---------G-G-A--G-----G--C-------C----G---C-------------G-A----T---------------G------C---C---A------T----C----A--------T---------C------------------C-T-T---------------C----------T-----C--------A-----C----G-------T-------G----------T------------G-------C-------G----------G------------TC----------C--A-----C----C----C---A-------------G--------A----------G-------C----------T---GA--T------T---------T----T---------T---------G----A--C-------AT-C-------A---C-C----A------------A--GA-TC-TTG-----CT--------T-----GC------------C----A------T---A------C-TCG---G------T-C-C---G--C-T--CA---TG-G-T-----G-C--T-------C---CA-G--GC--C--G-----G-----------------C--AT-AA-C-C-----A-G--AG-------T-GC----CG-TACT-T----C-----G--TA----CG--C--GC-----T--C------A-AG-G-----------------G-C------  3041
46|dbj|AB008441.1| -A----CA-T---C------A-A--GG--GC--AA-G--C-TGG--T--C------C-C-----T--------G------------GG---G--------C----GG--C-----A------------------------T---A---------TG-----CC--T-T-C------------------------------------------TA---------T-----G----------G---------------C------------G--------T----------A----T---------------G----G-C---C---G---C--T--G-C-------------T---------C------------------C-T--------------G--C----------T-----C--------------C------------T-------G--------C-T------------G---------------G------C---G------------T-----T-A--CC--A-----C----C--------A----------C--G--------A----------G-------C----A-----T----A---C---G---------C---C-A----------T---------G---GA-CC-G-G--GA--------G-A----T---------------------GG--C--TG-----C-A-T--CA-T-----GCG-----GA--GG------------C-G--------CG--GT-T-------T--TC---G----T-A--------G-------G----T-------C-----TG--G---C---A----------------------C---T------C-T-T---G--A-C---C-TT-G--T-----CACCACA---C--------TA-T---A-----A------------------AGTG-----T--------------------  2784
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2|ref|NC_004102.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
gb|AF009606.1|AF009 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
67|emb|AX100563.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8352
gb|AF011751.1|AF011 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
gb|AF011753.1|AF011 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
68|emb|AX663428.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTATC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-CTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AACT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCCCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
gb|AF011752.1|AF011 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAAGT-CTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AACT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
gb|M67463.1|HPCCGAA -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-GCG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GCTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACTAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8433
gb|AF290978.1|AF290 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AG---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--TAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---AAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATA-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8421
809|gb|AY695437.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---T-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-T-CCC-GA-CCTG--GG-T-GT-AC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGAAGTGG-T-CAGC-A--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-A-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-AAGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8341
807|gb|AY695436.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---T-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-T-CCC-GA-CCTG--GG-T-GT-AC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-CAGC-A--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-A-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-AAGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8351
b|M32084.1|HPCPOLYP -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGTTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-ACCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-TTTGTACGACGTGG-T-TA-CAA--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTC---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACCGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  6744
b|M62321.1|HPCPLYPR -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGTTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-ACCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-TTTGTACGACGTGG-T-TA-CAA--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTC---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACCGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
6028|dbj|E66593.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGTTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-ACCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-TTTGTACGACGTGG-T-TA-CAA--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTC---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACCGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
gb|AF271632.1|AF271 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGTTATGGGGCAA-AGGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-ACCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-TTTGTACGACGTGG-T-TA-CCA--AGCT-CCCC-TTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTC---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACCGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
075|gb|AF511948.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AC---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCCC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAAACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATTA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTTT-GG-A-GACAA-G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-CCTTCC-C-TCTTGG-GTAAGAACGAAGT-TTTT-TG-C-G-TTCAA-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--TTAA-G-CCAACTT-GTCTCT-TCTTGTC-C-CCC-GA-CCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGGACGACGTGG-T-TC-CAA--AGCT-CCCC-CAG------G-AC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AGTTTCTTG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AAAG-GA-C-CC-CAAA-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CTCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-AGGGGGAGAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8434
077|gb|AF511950.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ATAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------GTC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CTAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGATA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-GCA-AAAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGG-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-AA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCT-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGTGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCATTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-AGGGGGAAAAC--T--GTGGCTATC-G-CA  8405
6384|dbj|E08264.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TACAA--ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTT-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CCG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAG-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--GG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAACT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
bj|D10749.1|HPCHCJ1 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TACAA--ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTT-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CCG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAG-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--GG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAACT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
8574|dbj|E08263.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TACAA--ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTT-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-TCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CCG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAG-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--GG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAACT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
076|gb|AF511949.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-TG-CCAAATC--TAAG-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGCTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAGGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTATACGACCTGG-T-CAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAGGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-ATCC-A-AGAG-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGTTG-TT-TTGACTCT-ACAGTCA-A----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGTGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAGAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8434
029|gb|AY615798.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACAG-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTAAA-----GG--C---G-GC-G--GCGT-CG-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCGTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAGTC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--G-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGCCA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAT-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAAGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---AAAGGG-A-G-GTT--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TTGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-T-GT-GC-GC-GT-GT-TCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTTG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTTTCA-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCT-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AA--G-CAA-TCTACCAGT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GAGGGGAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8158
emb|AJ278830.1|HEC2 -AAG-T--C-ACTTT-T-----GACAG-AC-TGCA-GGT-TC-TGG--ACAA-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTTAA-----GG--C---G-GC-G--GCAT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGTTATGGGGCAA-AAGATGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-AACCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--A-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CTAAGAACGAAGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-A-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-ACTGTACGACGTGG-T-CAGC-A--AGCT-CCCT-CCG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCG-A-AGAA-GA-C-CC-CAAT-GGG-GTTTTCA-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----CGAGAGC-GATAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TCTACCAGT-GT-T-GT-GAC-TTG---GACCCCC--------AGGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACCGA-GA-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GAGGAGAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CA  8433
23|emb|AX057094.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
gb|AF177040.1|AF177 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
21|emb|AX057090.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
gb|AF177038.1|AF177 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
22|emb|AX057092.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
20|emb|AX057088.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
gb|AF177039.1|AF177 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
gb|AF177037.1|AF177 -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TGCA-AGT-TC-TGG--ACAG-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTCAA-----AG--C---A-GC-G--GCGT-CA-AA---A-G-TG-AAG-GCTAA----CT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCTTG---CAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGTTGCCAT-G-C-C-AGAAA-G--GCC---GT--A-GCCCACATCA-ACTCCGTGTGGAAAGACCTTCT-GG-AAGACA--G-TG-TA--A-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAG-CCTGA---GAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TCGTGTT-C-CCC-GA-CCTG--GG-C-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTACGACGTGG-T-TAGC-A--AGCT-CCCC-CTG------G-CC-GT--GAT---G----GGAAGC--T--C-CTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCACC---AG-GACA-GCGGGTTG-AATTCCTCG-TGCAA-G--CGTGGA-A-GTCC-A-AGAA-GA-C-CC-CGAT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACGG-AG-G--AG--G-CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---GACCCCC--------AAGCCCGCGT--GGCCATC-A--AG-T-CCCTCACTGA-GA-GGCTTTA--T-GTTG-G---GGG-CCCTCT--TACCAATT--C-A-A-GGGGGGAAAAC--T--GCGGCTACC-G-CA  8445
dbj|D14853.1|HPCCGS -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-GC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGCTAA-----GG--CC--A-A--G--GCAT-CC-AC---A-G-TG-AAG-GCTAA----AT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAGGCATG---TAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-CG-CCAGATC--AAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGATGTCCGAAGCCAT-T-C-C-AGTAA-G--GCC---AT--ACG-CCACATTA-ACTCCGTGTGGCAAGACCTTCT-GG-AGGACA--A-TA-CA--A-CAC--C-T-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TGAAG-CCCGA---AAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCCGCTC-GTCTTA-TCGTGTA-C-CCC-GA-CCTG--GG-A-GT-GC-GC-GT-AT-GCG-AGAAGAGG--GC-TTTGTATGACGTAG-T-CAA--AC-AGCT-CCCCATTG--------CC-GT--GAT---G----GGAACC--T--C-CTA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTCACC---AGCG-CA-GCGGGTCG-ACTTCCT-GCT-TAATG--CGTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAT-CC-T-AT-GGG-GTTTTCC-T--AT-GACACCCGTTG-CT-TTGACTCG-ACAGTCA-C----TGAG-GCTGATAT-----CCGTACGG-AG-G--AA--G--ACCTCTACCAAT-CT-T-GT-GAC-CTG---G-TCCCTG-------AGGCCCGCGC--GGCCAT--A--AGGT-CTCTCACAGA-GA-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGG-CCCGCT--TACCAACT--CTA-A-G-GGACAAAAC--T--GCGGCTATC-GGC-  8433
6559|dbj|E08443.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-GC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGCTAA-----GG--CC--A-A--G--GCAT-CC-AC---A-G-TG-AAG-GCTAA----AT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAGGCATG---TAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-CG-CCAGATC--AAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGATGTCCGAAGCCAT-T-C-C-AGTAA-G--GCC---AT--ACG-CCACATTA-ACTCCGTGTGGCAAGACCTTCT-GG-AGGACA--A-TA-CA--A-CAC--C-T-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TGAAG-CCCGA---AAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCCGCTC-GTCTTA-TCGTGTA-C-CCC-GA-CCTG--GG-A-GT-GC-GC-GT-AT-GCG-AGAAGAGG--GC-TTTGTATGACGTAG-T-CAA--AC-AGCT-CCCCATTG--------CC-GT--GAT---G----GGAACC--T--C-CTA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTCACC---AGCG-CA-GCGGGTCG-ACTTCCT-GCT-TAATG--CGTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAT-CC-T-AT-GGG-GTTTTCC-T--AT-GACACCCGTTG-CT-TTGACTCG-ACAGTCA-C----TGAG-GCTGATAT-----CCGTACGG-AG-G--AA--G--ACCTCTACCAAT-CT-T-GT-GAC-CTG---G-TCCCTG-------AGGCCCGCGC--GGCCAT--A--AGGT-CTCTCACAGA-GA-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGG-CCCGCT--TACCAACT--CTA-A-G-GGACAAAAC--T--GCGGCTATC-GGC-  8433
321|gb|AY651061.1| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-GC-TGCA-GGT-CC-TGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGCTAA-----GG--CC--A-A--G--GCAT-CC-AC---A-G-TG-AAG-GCTAA----AT-TGCT--------ATC-CG-TAGA-GGAGGCATG---TAGC-C-TG-ACG-CC-C--CCGC----AC---TC-CG-CCAGATC--AAAA-TTTGGCTATGGGCCGA-AGGATGTCCGAAGCCAT-T-C-C-AGTAA-G--GCT---AT--ACG-CCACATCA-ACTCCGTGTGGCAGGACCTTCT-GG-AGGACA--A-TA-CA--A-CAC--C-T-----A-TA-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAATGAAGT-CTTC-TG-C-G-TGAAG-GCCGA---AAAAGG-G-G-GTC--GCAA-G-CCCGCTC-GCCTTA-TCGTGTA-C-CCC-GA-CCTG--GG-G-GT-GC-GC-GT-GT-GCG-AGAAGAGA--GC-TTTGTATGACGTAG-T-CAA--AC-AGCT-CCCCATTG--------CC-GT--GAT---G----GGACCC--T--C-CTA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTCGCC---AGCG-CA-GCGGGTCG-ACTTCCT-GCT-TAACG--CGTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-GTTTTCC-T--AT-GACACCCGTTG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAG-GCTGATAT-----CCGTACGG-AG-G--AA--G--ACCTCTATCAAT-CT-T-GT-GAC-CTG---G-TCCCTG-------AGGCCCGCGC--GGCCAT--A--AGGT-CTCTCACAGA-GA-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGG-CCCACT--TACCAATT--CTA-A-G-GGACAAAAC--T--GCGGCTATC-GGC-  8433
15457|dbj|D84265.2| -AGG-T--G-ACATT-T-----GACCG-AG-TGCA-ACT-TC-TGG--AC---------CAG----C-ACT----A-TTA-T----G-A------TACTGTA-A---AGGA----GATAAA------G--CT-CC-G--G--GCGT-CCCAC-----G-TG-AAG-GCCCAA---CT-T-CT--------TTC-AA-CGGA-AGAGGCCTG---TGAC-T-TA-AC--AC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CCCGATC--CAAA-TTTGGGTACGGGGCAA-AGGACGTTCGGAGCCAT-G-C-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATCA-ACTCCGTGTGGGCGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-CT-CAA-A-CAC--C-A-----A-TA-CCA-ACAACA-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TAGAC-GC-AT--CGAAGGGCG-G-A-C--GTAA-GTC-GGCTC-GGCTAA-TCGTATA-C-CCG-GA-CCTA--GG-G-GT--CCGG-GT-GT-GTG-AGAAG-CG-AGCGCTTTT-TGATGTCA-CTCGT--A--AGCT-GCCTACAG--------CT-AT--CAT---G----GGA-GA--T-GC-TTA-T-G-GCT-T--TCAA-TACTC-CC-C--ACAGCA-ACGAGTGG-ACCGCCTG-CTC-AAGA--TGTGG-CG-CTCC-A-AGAA-AA-CCCC-A-AT-GGG-GTTCTCT-T--AT-GACACCAGATG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----GGAGCGC-GATATACGCACAGAAC---AA-G--A-----CA--TTTACTTAT-CC-T-GC-CAG-CTT---GA-CC-C--AG----AGGCCCGGAA--AGTCAT--AGAA--T-CTCTCACTGA-GA-GACTTTA--C-GTCG-G---GGG-CCCTATG-TAC-AACT--C-A-AAG-GGCCAGC-TC-T--GTGGTCA-ACG-CC  8442
15456|dbj|D84264.2| -AGG-T--C-AC-TT-TC----GACCG-AT-TACA-GAT--TCTGG--AC---------CAA----C-ACT----A-CAAC-----A-A---T-GT-AG-TG-A---AGGA----GGTGAA------A--CTCC--G--G--GCCT-C--AG---G-GGTGACG--GC-CAA--ACT-C-CT--------CTC--AGTTGA-GGAAGCATG---TAGC-C-TC-AC--TC-CT-CCGC----AC---TC-AG-CTCGATC--GAAG-TTTGGGTACGGAGC-AAAGGACGTCCGGAGTCAT-A-C-T-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATCA-ACTCCGTGTGGGAGGACTTGTT-AG-AAGAC---AAC--CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CGAAAAATGAAGT-GTTT-TG-C-GCT-GA---C-GTTTCGAAGGGAG-G-G-C--GCAA-G-CCCGCTC-GCCTGA-TTGTATA-C-CCG-GA-CCTC--GGG--GT-TC-GG-GT-GT-GCG-AAAAGA-G-AGC-TCTCTACGACGTCA-CGCGC--A--AACT-ACCAACAG--------CC-AT--CAT---G----GGA-GA--T-GC-CTA-C-G-GCT-T--TCAA-TACTCACC-C--AAA-CA-ACGGGTAG-ACCAACT-GCTC-AAGA--TGTGG-CG-TTCC-A-AGAA-GA-CTCC-A-AT-GGG-GTTCTCC-T--AC-GACACCAGGTG-CT-TTGACTCA-ACAGTTA-C----TGAGCAC-GACAT-----CAAGACTG-A--GC-GG--GATG--TCTATCTAT-CC-T-GT-AAG-TTG---GA-CCCTGTGGC--TAGG---AAA----GCCAT--AG-AG-T-CTCTCACCGA-GA-GGCTCTA--T-ATTG-GC--GG--CCCTATG-TAC-AACTCTC-G---G-GGCCAAC-TA-T--GCGGG-ACCCG-CA  8445
1993|gb|AY859526.1| -AGG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AT-TGCA-AGT-GT-TCG--AC---------CAA----C-ATT----ATCAG------G-A---T-GT-AC-TA-A---AGGA----GATTAA------G--CTTC--G--A--GCGT-CC-AC---G-G-TG-CAG-GC-GAG--GCT-C-CT--------ATC-CA-TAGA-GGAAGCCTG---CGAC-C-TC-AC--AC-CA-TCGC----AC---TC-AG-CCCGGTC--CAAA-TATGGGTATGGTGC-ACAGGACGTTAGAAGCCAT-G-C-T-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATCC-GCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-AG-AAGAC---T-C--TGATA-CCC--C-A-----A-TT-CCC-ACGACC-A-TCATGG-CCAAGAATGAAGT-CTTC-TG-C-G-TAGAT-CC-GT--CGAAGGGTG-G-A-C--GCAA-G-CCGGCAC-GCCTAA-TAGTTTA-C-CCA-GA-CTT---GGGC-GT-GC-GG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTATACGACGTAA-CGCGG--A--AGTT-ACC-ACAG------G-CC-GT--GAT---G----GG--TT--CAGC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TAAC-CAGA-GGGTTG-AGTA-CTTGCTC-AAAA--TGTGG-CG-GTCA-A-AGAA-GG-TGCC-C-AT-GGG-CTTTTCT-T--AC-GACACCAGGTG-TT-TTGATTCA-ACCGTCA-C----CGAGCGG-GATAT-----CCGGACTG-A--G--AAC-GACA--TCTATCAGT-CT-T-GC-CAG-CTG---GA-TCCCGTGGC--AAGG---AGG----GCAGT--ATCA--T-CCCTAACAGA--ACGGCTCTA--C-GTAG-GT--GG--CCCCATGGTA--AACTC-C-A-A-G-GGACAGT-CA-T--GTGGCTACC-G-TA  8411
emb|Y12083.1|HCV120 -AGG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AG-TGCA-AGT-GT-TCG--AC---------CAA----C-ATT----ATCAG------G-A---T-GT-AC-TA-A---AGGA----GATTAA------G--CTTC--G--A--GCGT-CC-AC---G-G-TG-CAG-GC-GAA--GCT-C-TT--------ATC-CA-TAGA-GGAAGCCTG---CGAC-C-TC-AC--AC-CA-TCGC----AC---TC-AG-CCCGGTC--CAAA-TATGGGTATGGTGC-ACAGGACGTTAGAAGCCGT-G-C-T-AGCAA-G--GCC---GTT-G-A-CCACATCC-CCTCCGTGTGGGAGGGCTTGCT-AG-AAGAC---T-C--TGATA-CCC--C-A-----A-TT-CCA-ACGACC-A-TCATGG-CTAAGAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TAGAT-CC-AT--CGAAGGGTG-G-A-C--GCAA-G-CCGGCAC-GCCTAA-TAGTTTA-C-CCA-GA-CTT---GGGC-GT-GC-GG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTATACGATGTAA-CGCAG--A--AGTT-ACC-ACAG------G-CC-GT--GAT---G----GG--TC--CGGC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TAAC-CAGA-GGGTTG-AGTA-CTTGCTC-AAAA--TGTGG-CG-GTCA-A-AGAA-GG-TGCC-C-AT-GGG-CTTTTCT-T--AC-GACACCAGATG-TT-TTGATTCA-ACCGTCA-C----CGAGCGG-GATAT-----CCGGACTG-A--G--AAC-GACA--TCTATCAGT-CT-T-GC-CAG-CTG---GA-TCCCGTGGC--AAGG---AGG----GTGGT--ATCA--T-CTCTAACGGA--ACGGCTCTA--C-GTAG-GC--GG--CCCCATGGCA--AACTC-C-A-A-G-GGACAAT-CA-T--GTGGCTACC-G-TA  8396
15454|dbj|D84262.2| -AAG-T--C-ACATT-T-----GACAG-AC-TACA-GGTAGT-T-G--AC---------CAA----C-ACT----ACCAA------G-A---T-GT-CC-TA-A---AGGA----GATTAA------G--CT-CA-G--A--GCAT-CG-AC---C-G-TG-CAC-GC-CAG--GCT-C-CT--------ATC-CA-CCGA-GGAGGCCTGTT-CG---C-TC-AC--TC-CA-CCGC----AC---TC-AG-CCCGATC---AAGGTATGGGTATGGAGC-ACGGGATGTTAGGAGCCAT-A-C-T-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-ACACATCG-ACTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-AG-AAGAC---A-A--TGCCA-CCC--C-A-----A-TA-CCT-ACCACT-A-TCATGG-CCAAGAATGAAGT-CTTC-TG-T-G-TAGAC-CC-GT--CAAAAGG-G-G-GTC--GCAA-G-CCCGCGC-GGTTAA-TTGTTTA-T-CCA-GA-CTT---ATCC-GT-GC-GG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-ACTCTACGATGTGA-CGCAG--A--AGTT-GCCTA-AG------A-CC-GT--GAT---G----GGA-TC--T-GC-ATA-C-G-GTT-T--CCAG-TACTC-CC-CCTC-C-CA-ACGGGTAG-AGTA-CTTGCTC-AAAA--TGTGG-CG-CTCG-A-AGAA-AA-CGCC-A-AT-GGG-GTTTTCA-T--AT-GACACCAGGTG-CT-TCGATTCG-ACCGTCA-C----CGAGCGG-GATAT-----CCGAACTG-AA-G--AG--GACA--TCTACCAAT-CT-T-GC-CAA-CTA---GA-CCCTACCGC--GAGG---AAA----GCAAT--ATCA--T-CCCTCACAGA--ACGCCTCTA--TTGT-G-GT--GG--CCCGATGTTT--AACTC-C-A-AAG-GGG-AAT-CA-T--GTGGCTATC-G-CA  8458
19|emb|AX057086.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-T-------CC-----T-ACT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATTAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CA-TGGA-GGAGGCTTGC--CAG--T-TA-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--TAAA-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AGGAC---T-CA-GAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TTATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACATTA-CACAA--A--AACT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TATTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTAG-AGTTTCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAGGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATATCGGG-CC-T-GCTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAAA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
gb|AF177036.1|AF177 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-T-------CC-----T-ACT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATTAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CA-TGGA-GGAGGCTTGC--CAG--T-TA-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--TAAA-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AGGAC---T-CA-GAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TTATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACATTA-CACAA--A--AACT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TATTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTAG-AGTTTCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAGGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATATCGGG-CC-T-GCTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAAA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
134|emb|AX057395.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-T-------CC-----T-ACT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATTAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CA-TGGA-GGAGGCTTGC--CAG--T-TA-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--TAAA-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AGGAC---T-CA-GAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TTATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACATTA-CACAA--A--AACT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TATTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTAG-AGTTTCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAGGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATATCGGG-CC-T-GCTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAAA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
62|emb|AX057317.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-T-------CC-----T-ACT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATTAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CA-TGGA-GGAGGCTTGC--CAG--T-TA-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--TAAA-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AGGAC---T-CA-GAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TTATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACATTA-CACAA--A--AACT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TATTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTAG-AGTTTCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAGGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATATCGGG-CC-T-GCTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAAA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
bj|D00944.1|HPCPOLP -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGC-GC-TCG--AC-G-------CT-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TG-A---AGGA----CATTAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACCGC-AAG--GCT-T-CT--------CAC-TT-TAGA-GGAGGCCTGC--CAG--T-TA-AC--TC-CA-CCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-A--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---A-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATATCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATATCGGG-CT-T-GTTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CACTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
65|dbj|AB047641.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CACTGC-AAA--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCATGC--CAG--T-TA-AC--CC-CA-CCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TACGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AGGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAAGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AACT-CCCT-CAG------G-CG-GT--AAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCC-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACACA-ACCGTCA-C----CGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCGGG-CC-T-GTTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTT--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGT-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
893|gb|AY746460.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CT-----C-ATT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CTCCGC-GAG--GCT-C-CT--------CAC-CC-TGGA-GGAGGCATGC--CAG--C-TA-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAA-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTGCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAAGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTCA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-T-A-AGAGAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----TAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCGGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGG-CC-T--GCGGGTACCGG-C-  8501
gb|AF169004.1|AF169 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-YT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCTT-CC-AA---G-G-T--TAGTGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CG-TGGA-GGAGGCGTGC--CAGC-T-T--AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAAATC--CAAG-TATGGGTTTGGAGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-AGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-GGA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TAATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAA-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TGCC-CA-ACGGGTGG-AGTTCCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-T-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----TGAGAGG-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTT--AACAG-C-A-A-G-GGTCAGA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
gb|AF238484.1|AF238 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-CGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CT-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--G-GC-G--GCCT-CC-AA---A-G-T--CAACGC-GAG--GCT-C-CT--------CAC-CG-TGGA-GGAGGCGTGT--CAG--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTCA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--TAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-ATTTCCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAGAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAAG-CT-T-GTTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAT-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGC-CCC-ATGTTT--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGA-CC-T--GCGGTTACAGG-C-  8464
gb|AF238483.1|AF238 -AGG-T--A-AC-CT-TT----GACAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-CGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CT-AA---G-G-T--CAGTGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TAGA-GGAGGCCTGC--CAG--T-TG-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAA-TATGGATTTGGGGCTA-AAGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-A--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TCGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATATCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TGCA-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC---ATTGGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCGGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAAGCTCACAC--TGCCAT--A-CAT-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GG--GGG-CCT-ATGCTC--AACAG-C-A-A-A-GGCCA-ATCC-T--GCGGGTACAGG-C-  8464
gb|AF238482.1|AF238 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---A-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAA--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-CG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTTCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAA--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-T-GT--CAGA-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CA-GT--GAT---G----GGG-GC--C-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AAAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-GTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACC-GG-CC-TTGTTCC--TT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTT--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGG-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8464
gb|AF238481.1|AF238 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-TCACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--G-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCATGC--CAA--T-TG-AC--CC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTTCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-T-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TCGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GATAT-----CAGAACTG-AG-G--AAT-C-CA--TATATCTGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAT-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8464
gb|AF238485.1|AF238 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GG-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ACT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAA--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAA--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAA-TATGGATATGGGGCCA-AGGAGGTTCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--AG-T-GT--TAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CA-GT--GAT---G----GGG-GC--A-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCC-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-T-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GACACCCGATG-CT-TTGACTCT-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----TAGAACTG-AG-G--AGG-C-CA--TATACCAGG-CT-T-GCTCC--TT----G--CC-TG-AG---GAGGCCCGTAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTCTA--C-GTGG-GA--GGG-CCT-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8464
gb|AF169003.1|AF169 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-TGATT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-GAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCATGC--CAA--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--TAAG-TATGGATTTGGGGCCA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TCGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTCTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-T-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--CC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTCCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----YAGAACTG-AA-G--AGT-C-CA--TATACCGGG-CC-T-GCTCC--CT----G--YC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAT-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GG--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGA-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8495
73|dbj|AB047645.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-A-------CC-----T-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAA--T-TG-AC--TC-CG-CCCC----AT---TC-CG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GAC-C-AGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGGAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TAGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAG--A--AACT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GTT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CTCT-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGG-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----CGAGAGA-GACAT-----CAAAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTCTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGT-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8495
gb|AF169005.1|AF169 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GACAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAG--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-CG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCTGC--C-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTCTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-CTA-C-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTA-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGATTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----TAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCGGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTCTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGCTC--AACAG-C-A-A-G-GGTCAGA-CC-T--GCGGATACAGG-C-  8498
71|dbj|AB047644.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-GGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CG-AA---G-G-T--TAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-TT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAA--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAA-TATGGGTTTGGGGCAA-AGGAGGTTCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--T-AAGGG-G-G-G-CAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCC-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-T-A-AGAGAGAAC-CC---AT-GGG-TTTCTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----CGAGAGA-GACAT-----TAGAACTG-AG-G--AGT-C-GA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCTCACAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTCTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGCTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGG-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
63|dbj|AB047640.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-TGATT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TAGA-GGAGGCGTGC--CAA--T-TG-AC--CC-CA-CCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCTT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCGC--C-AAGGG-G-G-G-TAAAAAA-C-C-AGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-CT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAGAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--TT----A--CC-CG-AG---GAGGCCCGAAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTCTA--T-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGT-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
gb|AF169002.1|AF169 -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-CGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----T-ATT----A-TGACT----C-A-----AC-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AG---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------TAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGT--CAG--C-TA-AC--TC-CG-CCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAGG-TACGGGTTTGGGGCTA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAA-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GCCTCA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--AG-C-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCT-CA-GCGGGTGG-AGTTTCTT-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-GTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTAG-GT--GGG-CCC-ATGCTG--AATAG-C-A-A-G-GGCCAAG-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
67|dbj|AB047642.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-CCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAACGC-AAG--GCT-C-CT--------CACAC--TGGA-GGAGGCCTGC--CAA--T-TG-AC---C-CAACCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAAA-TACGGATTTGGGGCTA-AGGAGGTTCGCGGCC-T-GGC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAG-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACGACC-A-TCATGG-CCAAAAACGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-G-C-AGCTC-GTCTCA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTT--GG-C-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--GAT---G----GGG-GC--T-TC-TTA-T-G-GGT-T--CCAA-TACTC-CC-C-CGCT-CA-ACGGGTGG-AGTTTCTC-TTG-AAGG--CATGGGCG-GA-G-A-AGAAAGA-C-CC-C-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGCGA-GACAT-----CAGAACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CA-GG-AG---GAGGCCCGCAC--CGCCAT--A-CGC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGG-CC-T--GCGGGTACAGG-C-  8498
69|dbj|AB047643.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GATAG-GA-TGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CT-----C-ACT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--G-GC-G--GCCT-CC-AA---G-G-T--CAGTGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-TT-TGGA-GGAGGCTTGC--CAG--T-TA-AC--TC-CA-CCCC----AC---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGGTTTGGAGCCA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GCT-A-A-CCACGCCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---T-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATAAGGT-GTTC-TG-C-A-TAGAC-CCCAC--C-AAGGG-G-G-G-CAA-AAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTCA-CACAA--A--AACT-TCCT-CAG------G-CA-GT--GAT---G----GGG-CC--T-TC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-CGCC-CA-GCGGGTGG-AGTTCCTC-TTA-AAGG--CATGGGCT-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAC-----TAGAACTG-AG-G--AGC-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCT--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTAG-GA--GGG-CCC-ATGTTT--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGG-CC-T--GCGGATACAGG-C-  8495
61|dbj|AB047639.1| -AGG-T--A-AC-TT-TT----GACAG-GA-CGCA-AGT-GC-TCG--AC-G-------CC-----C-ATT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TA-A---AGGA----CATCAA------G--CT--A-GC-G--GCTT-CC-AA---G-G-T--CAGCGC-AAG--GCT-C-CT--------CAC-CT-TGGA-GGAGGCGTGC--CAG--T-TG-AC--TC-CA-CCCC----AT---TC-TG-CAAGATC--CAAG-TATGGATTCGGGGCCA-AGGAGGTCCGCAGCT-T-GTC-C-GGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC---C-CA-CAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-G-TGGAC-CCCGC--C-AAGGG-G-G-G-TAAGAAA-C-C-AGCTC-GCCTCA-TCGTTTA-C-CCT-GA-CCTC--GG-C-GT--CCGG-GT-CT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGACATTA-CACAA--A--AGCT-TCCT-CAG------G-CG-GT--AAT---G----GGA-GC--T-TC-CTA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TGCC-CA-ACGGGTGG-AGTATCTC-TTG-AAAG--CATGGGCG-GA-A-A-AGAAGGA-C-CC-C-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGATG-CT-TCGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAGA-GACAT-----CAGGACCG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCAGG-CC-T-GCTCC--CT----G--CC-CG-AG---GAGGCCCGCAC--TGCCAT--A-CAC-T-CGCTGACTGA-GA-GACTTTA--C-GTAG-GA--GGG-CCC-ATGTTC--AACAG-C-A-A-G-GGTCAAA-CC-T--GCGGTTACAGA-C-  8498
08|dbj|AB031663.1| -AGG-T--G-AC-CT-TT----GACAG-GG-TGCA-ACT-AC-TTG--AC-T-------CT-----C-ATT----A-TGA-C----C-A---A-GT-CT-TA-A---AGGA----CATTAA------G--CT--G-GC-T--GCTT-CC-AA---A-G-T--CAGTGCTAA---CCT-A-CT--------CTC-TA-TAGA-GGAGGCATGTG-CG---C-TG-AC--CC-CC-CCCC----AT---TC-CG-CAAGATC--GAAG-TATGGGTTCGGGGCAA-AGGAGGTTCGCAGCT-T-GTC-C-AGGAA-G--GCC---GTC-G-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGAAGGACCTCCT-GG-AAGAC-----CAACAA-A-CAC--C-A-----A-TT-CCT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-A-TCGAC-CCGAC--G-AAAGGCG-G-G--AAGAAG-G-CTG-CTC-GCCTCA-TCGTATT-C-CCT-GA-TCTT--GG-C-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACATCA-CACAG--A--AGCTACCC--CAG------G-CA-GT--AAT---G----GGA-GC--T-TC-ATA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CGCA-CA-GCGTGTTG-ATTTCCTG-CTGCGA-G--CTTGGAAA-GA-A-A-AGAAAGA-C-CC-T-AT-GGG-TTTTTCG-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACAGTCA-C----GGAGAGA-GATAT-----CAGGACTG-AG-G--AGT-C-CA--TATACCTGG-CC-T-GCTCA--TT----G--CC-CG-AG---GAAGCTCGGGT--TGCCAT--A-CAC-T-CACTAACTGA-GA-GACTTTA--C-GTGG-GC--GGG-CCC-ATGATG--AACAG-C-A-A-G-GGCCAGT-CT-T--GCGGTTATAGG-C-  8499
3141|dbj|D50409.1| -AGG-T--G-AC-TT-TC----GACAG-GG-TGCA-ACT-AC-TAG--AC-T-------CT-----C-ATT----A-TGAAT----C-A-----GT-CT-TG-A---AGGA----CGTCAA------G--CA--G-GC-A--GCCA-CC-AA---G-G-T--CAGTGCTAA---GCT-C-CT--------CTC-CA-TCGA-GGAGGCATGTG-CA---T-TG-AC--CC-CG-CCCC----AT---TC-CG-CTAGATC--AAAG-TACGGATTTGGGGCGA-AGGAGGTTCGCAGCT-T-GTC-C-AGGAG-G--GCC---GTT-G-A-CCACATCA-AGTCCGTGTGGGAGGACCTCCT-GG-AAGAC-----CA-CTG-TTCAC--C-A-----A-TT-GAT-ACAACC-A-TCATGG-CCAAAAACGAGGT-GTTC-TG-C-G-TTGAC-CCCAC--C-AAAGGTG-G-A--AAGAAA---CCGGCTC-GCCTCA-TCGTGTA-C-CCT-GA-TCTA--GG-T-GT--CAGG-GT-TT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTATGACATAA-CACAG--A--AGCT-TCC--C-GTC----G-CA-GT--GAT---G----GG--GCAGT-CC--TA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-AGCC-CA-GCGGGTCG-ATTTCCTC-CTACAA-G--CGTGGAAG-GA-A-A-AGAA-GA-C-CCCT-AT-GGGGTTTTCC--T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCT-ACAGTCA-C----GGAGAGA-GACAT-----CAGAACCG-AG-G--AGT-C-CA--TCTATCTGT-CC-T-GTTCC--TT----G--CC-TG-AG---GAAGCTCGAAC--TGCTAT--A-CAC-T-CACTGACTGA-GA-GACTATA--C-GTAG-G---GGG-CCCCATGACA--AACAG-C-A-AAG-GGC-AAT-CC-T--GCGGATACAGG-C-  8510
gb|AF238486.1|AF238 -AGG-T--G-AC-CT-TT----GACAG-GG-TGCA-GGT-GC-TGG--AC-A-------CA-----C-ACT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TG-C---AGGA----CGTTAA------G--CG--G-GC-C--GCCT-CC-AA---G-G-T--TAGTGC-GAG--GCT-C-CT--------CTC-AG-TAGA-GGAAGCTTGCG-CG---C-TG-AC--CC-CG-CCCC----AT---TC-CG-CCAAATCA-CGC--TACGGATTTGGGGCAA-AGGAGGTGCGCAGCT-T-ATC-C-AGGAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCC-GGTCCGTGTGGGAGGACCTCCT-GG-AAGAC-----CAACAT-A-CTC--C-A-----A-TT-GAC-ACAATT-G-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTT-TG-C-G-TCGAT-CCCAC--T-AAAGGCG-G-G--AA-AAA-G-CCAGCTC-GCCTGA-TCGTATA-C-CCC-GA-CCTT--GG-G-GT--CAGG-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-CCTCTATGACATCG-CACAG--A--AGCT-TCC--CAAA-----G-CA-AT--AAT---G----GG--GC--CATC-CTA-T-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TGCA-GA-ACGGGTCG-ATTTTCTC-CTC-AAAG--CTTGGA-G-AA-GTA-AGAAGGA-C-CC-A-AT-GGG-GTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----GGAGAGG-GATAT-----AAGAACAG-AA-G--AAT-C-CA--TATATCAGG-CT-T-GTTCC--CT----G--CCTCA-AG----AGGCCAGAAC--TGTGAT--A-CAC-T-CGCTCACTGA-GA-GACTCTA--C-GTAG-GA--GGG-CCC-ATGACA--AACAG-C-A-AGG-GAC-AAT-CC-T--GCGGTTACAGG-C-  8462
dbj|D10988.1|HPCJ8G -AGG-T--G-AC-TT-TT----GACAG-GG-TGCA-GGT-GC-TGG--AC-G-------CA-----C-ACT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TG-C---AGGA----CGTTAA------G--CG--G-GC-C--GCCT-CT-AA---G-G-T--TAGTGC-GAG--GCT-C-CT--------CAC-AG-TAGA-GGAAGCCTGCG-CG---C-TG-AC--CC-CG-CCCC----AC---TC-CG-CCAAATCG-CGA--TACGGATTTGGGGCAA-AAGAGGTGCGCAGCT-T-ATC-C-AGGAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCC-GGTCCGTGTGGGAGGACCTCCT-GG-AAGAC-----CAACAT-A-CCC--C-A-----A-TT-GAC-ACAACT-A-TCATGG-CTAAAAATGAGGT-GTTC-TG-C-A-TTGAT-CCAAC--T-AAAGGTG-G-G--AA-AAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTATA-C-CCC-GA-CCTT--GG-G-GT--CAGG-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-CCTCTATGACATCG-CACAA--A--AGCT-TCC--CAAA-----G-CG-AT--AAT---G----GG--GC--CATC-CTA-T-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-CGCA-GA-ACGGGTCG-ATTTCCTC-CTC-AAAG--CTTGGG-G-AA-GTA-AGAAGGA-C-CC-A-AT-GGG-GTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----GGAGAGG-GACAT-----AAGAACAG-AA-G--AAT-C-CA--TATATCAGG-CT-T-GTTCT--CT----G--CCTCA-AG----AAGCCAGAAC--TGTCAT--A-CAC-T-CGCTCACTGA-GA-GACTTTA--C-GTAG-GA--GGG-CCC-ATGACA--AACAG-C-A-AAG-GGC-AAT-CC-T--GCGGCTACAGG-C-  8499
41|dbj|AB030907.1| -AGG-T--G-AC-CT-TT----GACAG-GG-TGCA-GGT-GC-TGG--AC-G-------CA-----C-ACT----A-TGACT----C-A-----GT-CT-TG-C---AGGA----CGTTAA------G--CG--G-GC-T--GCCT-CT-AA---G-G-T--TAGTGC-GAG--GCT-C-CT--------CTC-AG-TAGA-GGAAGCCTGCG-CG---T-TG-AC--CC-CG-CCCC----AC---TC-CG-CCAAATCA-CGA--TACGGATTTGGGGCAA-AGGAGGTGCGCAGCT-T-ATC-C-AGGGG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATCC-GGTCCGTGTGGGAGGACCTCCT-GG-AAGAC-----CAACAT-A-CTC--C-A-----A-TT-GAC-ACAACT-G-CCATGG-CCAAAAATGAGGT-GTTC-TG-T-A-TTGAT-CCCGC--C-AAGGGCG-G-A--AA-AAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTATA-C-CCT-GA-CCTT--GG-G-GT--CAGG-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-CCTTTATGACATTG-CACAA--A--AGCT-TCC--CAAG-----G-CA-AT--AAT---G----GG--GC--CGTC-CTA-T-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TGCA-GA-ACGGGTCG-ATTTTCTC-CTC-AAAG--CTTGGG-G-AA-GTA-AGAAGGA-C-CC-A-AT-GGG-GTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TCGACTCA-ACCGTCA-C----GGAGAGG-GACAT-----AAGAACAG-AA-G--AAT-C-CA--TATATCAGG-CT-T-GCTCC--CT----G--CCTCA-AG----AGGCTAGGAC--TGTCAT--A-CAC-T-CGATCACTGA-GA-GACTCTA--C-GTAG-GA--GGG-CCC-ATGACA--AACAG-C-A-AAG-GGC-AAT-CC-T--GCGGTTACAGG-C-  8499
emb|Y11604.1|HCV4AP -AGG-T--G-AC-CT-TC----GACCG-CC-TGCA-GGTGG--TGG--ACAG-------TA-----C--CT----A-CAA-T----G-A---A-GTGCT-T--A---AGGA----GATAAA------GG-C---ACG--A--GCAT-CC-AG---A-G-TG--AA-GC-CAC--GCT-TGCT--------TAC-CA-CAGA-GGAAGCTTG---CGAC-C-TG-ACG-CC-C--CCCC----AC---TC-AG-CCAGATC--AAAG-TTCGGCTACGGGAAAA-AGGATGTTCGGAGCCAT--TC-C-CGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATCA-GCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-ACGAC---A--A-CAATA-CCC--C-A-----A-TT-CCA-ACAACA-A-TCATGG-CCAAAAATGAGGT-CTTC--G-CTG-TGAAC-CC-AG--CGAAGGG-A-G-GTC--GGAA-G-CCTGCTC-GCCTGA-TCGTGTA-T-CCG-GA-TCTC--GG---AT-CCCGG-GT-TT-GCG-AGAAGA-G-AGC-GCTTCACGACGTCATCAAAA--A--AACT-GCCT-TAG--------CC-GT--GAT---G----GGA-GC--C-GC-TTA-T-G-GCT-T--CCAA-TACTC-CC-C-AGCG-CA-GCGGGTGG-AATTTCTT-CTG-ACTG--CTTGGA-A-GTCG-A-AGAACGA-C-CC-A-AT-GGG-GTTCTCT-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCC-ACTGTAA-C----CGAAAAG-GACAT-----CAGGGTCG-AG-GA-AGA-G--G--TCTATCAG-----T-GTT-G---T----GA-CC-TGGAGCCCGAAGCCCGCAA--AGTCAT----CAC-CGCCCTCACAGA-TA-GACTCTA--T-GTGG-GC--GG--CCCTATG-CAC-AACAG-C-A-A-G-GG--AGA-CC-TTTGTGGGTATCGG--A  8362
15455|dbj|D84263.2| -AAG-T--G-AC-TT-TC----GACCGCGT--GCA-GGT--GGTCG--AC---------CAA----C-ACT----A-CTAT-----G-A---T-GT-TC-TC-A---AGGA----GATTAA------GACC---A-A--G--GCTT-CC-GG---G-G-T--TAGCGC-GAA--GCT-C-CT--------ATC-TG-TTGA-AGAAGCTTG---CG-CGC-TG-AC--TC-CA-CCGC----AC---TC-AG-CCCGATC--TAAG-TTCGGGTATGGGGCCA-AGGAGGTCCG-AGGTCTTG-C-C-AGCAA-A--GCC---GTC-A-A-CCACATCA-ACTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGACAATT-C--T---A-CAC--C-A-----A-TA-CCT-ACTACC-A-TCATGG-CCAAGAACGAGGT--TTTCTG-C-G-TAGACG-C--T--C-AAAAGGGCG-G--CCGGAA-A-CCGGCCC-GACTCA-TTGTGTA-T-CCT-GA-CCTA--GGG--GT--GAGG-GT-AT-GCG-AAAAGA-G-AGC-CCTTTATGACGTCA-CGCAG--A--AATT-ACCCATCG--------CA-GT--GAT---G----GGA-G---CAGC-ATA-T-G-GTT-T--CCAA-TACTCTCC-CAAG---CA-GCGAGTTG-ACTACCTT-CTC-AAGA--TGTGG-CG-CTCG-A-AGAA-GA-CCCC-T-AT-GGG-GTTCTCC-T--AC-GACACCAGGTG-CT-TTGATTCT-ACGGTCA-C----CGAGCGC-GACAT-----CCGGACTG-AG-G--AGGAC--A--TCTACCAATGC--T-GC-CAA-TTG---GATCC-T---G----TTGCAAAAAA--GGCCAT-TA-CA--T-CACTCACCGA-GC-GGCTGTA--CTGTGGCG---GG--CC-TATG-TAC-AAC-T-C-A-A-GAGGCCAGT-CA-T--GCGGCTACC-G-CA  8436
dbj|D63822.1|HPCJK0 -AAG-T--A-AC-CT-TT----GACAG-AC-AGCA-GGT--CGTTG--AC---------CAA----C-ATT----A-TTAT-----G-A---C-AC-CC-TT-A---AGGA----GATGAA------GGCC---C-G--G--GCGT-C--GA---CTG-T--GAGCGC-AAA--GTTGCTC---------AGC--G-TTGA-GGAAGCATG---CGAC-C-TC-AC--GC-CAGCT-C----AC---TC-TG-CCCGTTC--CAAG-TTTGGATACGGTGCGA-AGGACGTCCG-AGGCC--G-CACTAGCAA-A--GCC---CTT-A-A-CCACATCA-ACTCCGTGTGGGAGGATCTGCT-AG-AAGACAA-T-G--TG--A-CAC--C-T-----A-TT-CCT-ACTACT-A-TAATGG-CAAAGAATGAGGT-GTTT-TG-T-G-TGGACGTC--T--C-AAAGGGG-G-G--TCGTAA-G-CCGGCCC-GGCTGA-TCGTGTA-C-CCG-GA-CCT---GAGT-GT--CCGG-GT-CT-GCG-AGAAAA-G-GGC-CCTGTACGACGTCA-CAC-GC-A--AATT-GCCCGTAG--------CC-GT--GAT---G----GGA-G---CAGC-ATA-T-G-GCT-T--CCAG-TACTCACC-CA-GT--CA-ACGGGTAG-AGTACCTC-CTC-AAGA--TTTGG-CG-CTCG-A-AGAA-GA-CACC-T-AT-GGG-GTTCTCC-T--AT-GATACCAGGTG-TT-TTGATTCA-ACAGTGA-C----TGAGCGT-GACAT-----CCGGACAG-AG-G--AGT-C-TA--TATACCAATGC--T-GC-GAG-TTA---GACCC-C---G----TGGCCCGGAA--GGCCATCT--CA--T-CACTCACCGA-GC-GGTTATA--C-GTGG-GA--GG--CCCTATG-TAC-AAT-T-C-ACA-G-GGTCAAT-CC-T--GCGGCTACC-G-CC  8463
gb|AF064490.1|AF064 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TACA-AGT--CCTCG--AT----------GA----CCATT----A-C-AGA----G-A---A-GT-TG-TG-G---ACGA----GATGAA------G--C---G-ACTA--GCCT-CC-AA---A-G-T--TAAAGCCAGACTGCTGC-C----------TC----TAGA-GGAAGCTTG---TGG-GT-TA-AC--AC-CA-CCCC----AT---TC-CG-CCCGTTC--CAAG-TATGGATACGGCGCTA-AGGAGGTTC---GCTCT---CTCGA-CAAAAAGGCC---CTT-A-A-TCACATCA-AGGGCGTGTGGCAAGACTTACT-GG-ATGAC---T-C--TG--A-TAC--CCC-----A-TTGCCG-ACAACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-GTTC--G-CAG-TGGA-GCC-GT--CCAAGGGGG-G-G--AAG-AA-G-CCGGCAC-GGCTGA-TAGTCTA-C-CCC-GA-CCTT--GGA--GT--CCGC-GT-CT-GCG-AGAAGC-G-GGC-ATTGTATGACAT-AGCTCAA--A--AACT-GCCAACAG--------CC-CT--TAT---G----GG--GC--CCTC-GTA-CGG-GTT-T--C-AG-TACTCTCC--A-GCG-CA-GCGGGTTG-AAT-TTTTATTG-AAGA--CGTGG-AG-GTCT-A-AAAA-GA-CTCC-C-AT-GGC-CTTCTCC-T--AT-GATACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACCGTTA-C----CGAACAT-GACATA----ATG-ACTG-AA-G--AGT-C-TA--TCTACCAAT-CA-T-GT-GAC-TTGCA-G--CC-C---G----AGGCACGCGC--GGCAAT--A-CGG-T-CACTCACCCA-GC-GCCTATA--CTGTGG--A--GG--CCCTATG-TAT-AACAG-C-A-A-G-GGGCAA--CAAT--GCGGTTATC-G-CA  8347
emb|Y13184.1|HCV148 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-GC-TACA-AGT--CCTCG--AC----------GA----CCACT----A-C-AGA----G-A---G-GT-TG-TG-G---ACGA----GATGAA------G--C---G-ATTA--GCCT-CC-AA---G-G-T--TAAGGCCAGACTACTGC-C----------CC----TAGA-GGAAGCCTG---TGG-GT-TA-AC--AC-CA-CCCC----AC---TC-CG-CCCGTTC--CAAG-TACGGATACGGCGCGA-AGGAAGTTC---GCTCT---CTCGA-CAAGAAAGCC---CTT-A-A-GCACAT-AGAGGGTGTGTGGCAAGACTTATT-GG-ATGAC---T-C--TG--A-TAC--CCC-----A-TTGCCG-ACAACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAAGT-GTTC--G-CAG-TGGA-GCC-GT--CTAAGGGGG-G-G--AAG-AA-G-CCTGCAC-GGCTGA-TAGTCTA-C-CCC-GA-CCTT--GGA--GT--CCGC-GT-CT-GCG-AGAAGC-G-GGC-TTTGTACGACGT-AGCTCAA--A--AACT-GCCGACAG--------CC-CT--TAT---G----GG--GC--CCTC-GTA-TGG-GTT-T--C-AG-TACTCCCC--A-GCG-CA-GCGGGTTG-ACT-TCTTACTG-AAGG--CGTGG-AA-ATCT-A-AGAA-GA-TCCC-C-AT-GGC-TTTCTCC-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCG-ACCATTA-C----CGAACAT-GACATA----ATG-ACTG-AA-G--AGT-C-CA--TTTACCAAT-CA-T-GT-GAC-TTGCA-G--CC-T---G----AGGCGCGCGT--GGCAAT--A-CGG-T-CACTCACCCA-AC-GCCTGTA--CTGTGG--A--GG--CCCAATG-TAT-AACAG-C-A-A-G-GGCCAG--CAAT--GTGGTTATC-G-TA  8380
9761|dbj|D89872.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8089
dbj|D16435.1|HPCT2 -AGG-T--A-AC-CT-TT----GACAG-AA-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  5921
6516|dbj|E08399.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AAT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-GAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
1981|dbj|E03766.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AAT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-GAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8089
6258|dbj|E09631.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AAT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-GAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D90208.1|HPCJCG -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AAT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-GAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
6577|dbj|E08461.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-AC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AAT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-GAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D11355.1|HPCJTB -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAA-TTCGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAAGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCGGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--CCAGAT-CTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCG-T--AT-GACACTCGCTG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
dbj|D11168.1|HPCJTA -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAAGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCGGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
bj|D63857.1|HPVHCVN -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATAA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CGA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAAGC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8337
b|U01214.1|HCU01214 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CTAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GC-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GC-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8431
64|dbj|AB049099.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--AAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGTAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TATTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCT-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---T-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TA--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8433
dbj|D14484.1|HPCJRN -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--AAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATCAC-CTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TAAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-T-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTGGTATC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TATTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AAAA--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTATTG-AG-G--AGT---CGA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-AC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCT-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF054255.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054247.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
31|emb|CQ819761.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF054258.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054251.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8274
gb|AF054257.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054252.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAAAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054248.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAAAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF054254.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8276
gb|AF054249.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8431
bj|D10750.1|HPCJ491 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF054259.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054253.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054256.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GCGGTTATC-G-CC  8275
gb|AF054250.1|AF054 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--AYGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAARGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GRT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8420
bj|D13558.1|HPCJ483 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAA-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF207758.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT--ACCACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207765.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TC-AAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CGA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGTGT--C-AG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AAAG--CATGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAAAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----ATGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207762.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--TG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CCAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-ACGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-G-----A-TT-AAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-ATTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
110|gb|AY045702.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCG-ACAGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATTG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GTGGCTATC-G-CC  8432
gb|AF165062.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AACAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-A--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTAG-TG-AATG--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAGT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165061.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AACAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-A--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-T-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTAG-TG-AATG--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165058.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---C-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCGGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165057.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---C-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCGGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AAAA--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165050.1|AF165 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGNTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----C-TT-GAC-ACTACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTTAT--A--AAGT-CGCTCACTGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-TC  8418
gb|AF165049.1|AF165 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----C-TT-GAC-ACTACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-TC  8418
gb|AF207759.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCCAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTTCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-ATTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCG-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AATTCCTGG-TG-AACG--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8427
gb|AF207770.1|AF207 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAAGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-AAC-C-GGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCTTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-AAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AAAG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGCACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GACTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GC-CAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
gb|AF207752.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-AAC-C-GGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-CTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCTTTA-TCGTATT-C-CCG-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165052.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-AAC-C-GGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCAC--AGTCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-A-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCTTGA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CGA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-TC  8418
gb|AF165051.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-AAC-C-GGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCAC--AGTCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-A-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCTTGA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CGA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-TC  8418
43|dbj|AB080299.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAG-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AACA-GCGGGTTG-AATTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-TGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-GTTG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
4375|dbj|D85516.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-ATTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-ACCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TA-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAT-TGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
66|dbj|AB049100.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGATTTGCT-GG-AAGAC---A-A--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---TTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGAACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAA-AGGCTAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATTG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
gb|AF165060.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-C-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGCGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTAGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAA-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165059.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGCGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTAGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAA-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207767.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TA-AAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--A-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-TGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-GTCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207763.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-GTC-C-AGCAG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TT-CCC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-ACGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAT-TGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCA-TG--ACCAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
60|dbj|AB049097.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TACA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-AAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTTA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-TGGCTAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTACC-G-CC  8411
gb|AF207756.1|AF207 -AGG-T--G-AC-CT-TT----GACAG-GC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TATGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAGTGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-GGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207772.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AA---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-A-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCTTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATT-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCGAA-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GTAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTGTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GACA-GCGGGTCG-AATTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207769.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-GC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAAGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TG-TTGA-GGAAGCTTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CCAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AAAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGC-GACAT-----CCGCACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCTAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GACTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
48|dbj|AB049091.1| -AAG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAG-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTAGTTTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AAGA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGG-CCCCATG--ACCAATT--C-CAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8348
42|dbj|AB049088.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--AAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---T-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGAT-TTTC-TG-C-G-TCCAG-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCCGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-TTTTTCA-T--AT-GACACCCGTTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTATTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF207753.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--GAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-AAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCCGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTTTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207754.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-GGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTGG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
52|dbj|AB049093.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGARGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CA-AACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-TTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8399
dbj|D10934.1|HPCRNA -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------GTC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GACAT-----CCGTATTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-AAGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
5714|dbj|E07579.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CC--GCCTG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATC-A-A-CCACTTC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCCA-G-AA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GG-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AA-AG-CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  8405
gb|S62220.1|S62220 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CC--GCCTG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATC-A-A-CCACTTC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCCA-G-AA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GG-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AA-AG-CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  8441
856|gb|AF139594.2| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CC--GCCTG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AA-AG-CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  8445
62|dbj|AB049098.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-AGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TATAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-TTTC-TG-C-A-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAT------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GTGGTTATC-G-CC  8399
gb|AF207774.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-G--TGTGA-CAC--C-T-----A-TT-AGC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-A-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-C-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAA-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GTGGCTATC-G-CC  8418
6657|dbj|E10035.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GTAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-CC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-TC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGAGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-C-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8421
gb|M58335.1|HPCHUMR -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GTAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-CC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTCTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-TC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGAGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-C-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8421
b|L02836.1|HPCCGENO -AGG-T--C-GC-TT-TT----GACAG-AA-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AAGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-A--TGAGA-CAC--C-A-----A-TC-AAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GTAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CA-------G-CCCGT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AATTCCTGC-TA-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGGA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TCAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-GGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8419
204|gb|AY460204.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GATAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC----TTGA-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GGC--GCAA-G-CCAGCTC-GTCTCA-TTGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---TTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGT-CC-T-AT-GGG-CTCCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGATTCA-ACAGTTA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACCGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8433
b|U16362.1|HCU16362 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-C-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-AGC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAAAC-TGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTACC-G-CC  8431
633|gb|AY587844.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGA---CT-T-CT--------ATC-TA-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-ACACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGATA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GTAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATA-C-CCA-GA-CCTG--GG-T-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AACC-CC-T-AT-GGG-TTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAAAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8378
gb|AF207766.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-G---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATAAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGGTC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-GGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAG-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
gb|AF208024.1|AF208 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-GGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGAT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-GATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGT-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-AC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCT-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8412
dbj|D50480.1|HPCK1R -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAG-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGGTC--CAAA-TTTGGTTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCGG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D50483.1|HPCK1S -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAG-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGGTC--CAAA-TTTGGTTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCGG-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACAGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
68|dbj|AB049101.1| -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----C-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCG-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAA-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8399
42|dbj|AB154206.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TT-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCC-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ACAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
40|dbj|AB154205.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ACAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
10|dbj|AB154190.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCGGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCAAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
08|dbj|AB154189.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCGGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCAAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
186|dbj|AB154178.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTACT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-GGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GC-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
184|dbj|AB154177.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GC-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
30|dbj|AB154200.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTTACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
28|dbj|AB154199.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
190|dbj|AB154180.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
188|dbj|AB154179.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
194|dbj|AB154182.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCT-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
192|dbj|AB154181.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCT-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
02|dbj|AB154186.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
00|dbj|AB154185.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
14|dbj|AB154192.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-CGCAA-G--GCC---ACT-G-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTAG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCG-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTTTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
12|dbj|AB154191.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-CGCAA-G--GCC---ACT-G-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
38|dbj|AB154204.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCCAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TC-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GTT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCT-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
36|dbj|AB154203.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCCAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TC-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTGTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GTT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
198|dbj|AB154184.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ATCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAGTC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-G-A-CCACATC-AACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-AC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
196|dbj|AB154183.1| -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-G-A-CCACATC-AACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-AC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
34|dbj|AB154202.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--GAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-T-C-CCATATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
32|dbj|AB154201.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--GAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-T-C-CCATATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
06|dbj|AB154188.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATT-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----AGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TA--ACTAACT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
04|dbj|AB154187.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATT-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----GGAGAGT-GACAT-----TCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCT---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
22|dbj|AB154196.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TA-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-ACACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGATG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
20|dbj|AB154195.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAT-GC-TA-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-ACACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAG-A-AGAA-GAAC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGATG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
26|dbj|AB154198.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---G-G-T--TAAGGCAAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGATGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-ATTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  8418
24|dbj|AB154197.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCAAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAGAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGATGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-ATTCGCA-T--AT-GACACCCGCCG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  8418
18|dbj|AB154194.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAT-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-T-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTCA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
16|dbj|AB154193.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGAGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AAAA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACTCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207761.1|AF207 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AA-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---ACT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---T-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-GTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GC-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D50481.1|HPCK1R -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAGA---CT-C-TT--------ATC-CG-TAGA-GGAGGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCA-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CGCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TATACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D50485.1|HPCK1S -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAGA---CT-C-TT--------ATC-CG-TTGA-GGAGGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AATTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-ATGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TATACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF207760.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-C-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAGGCCTG---TAG-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGTAG-G--GCC---ATC-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TTCAA--ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CGCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TATACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----ACGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ATCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
35|emb|AX472315.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
15|emb|AX472297.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
09|emb|AX472294.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
33|emb|AX472314.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
05|emb|AX472291.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6036
11|emb|AX472295.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CTTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
07|emb|AX472292.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
13|emb|AX472296.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
72|emb|AX036256.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6047
69|emb|AX036253.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  6035
71|emb|AX036255.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  5387
70|emb|AX036254.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  5399
73|emb|AX036257.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  5399
75|emb|AX036259.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  5399
77|emb|AX036261.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  5399
71|dbj|AB119282.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAAGCCTG---CC--GCCTG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---ATC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTCTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AAAG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AAAT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAGC--T--GTGGTTATC-G-CC  5019
389|gb|AY044867.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-A--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TT-TAGA-AGAAGCCTG---CAG-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-AGA-C-ACATC-CTCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATT-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTTG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-TCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  4206
52|dbj|AB109543.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAGATC--TAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGTAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-GC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGATGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAAGAC-C-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  5011
45|emb|AX739971.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8098
emb|AJ238799.1|HCJ2 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8098
78|emb|AX036262.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8101
76|emb|AX036260.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8101
74|emb|AX036258.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8101
68|emb|AX036252.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-AGCG-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-TAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8101
emb|AJ238800.1|HCJ2 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-G-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCT-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCG-A-AAAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C--AAAG-GGGCAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8089
emb|AJ132997.1|HCV1 -AGG-T--T-AC-TT-TT----GATAG-GC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAGG---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-AACTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAT------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAG-TACTC-CC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AATACCTGG-TG-AA-AG-CCTGGA-G-CTCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTTA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8429
emb|AJ132996.1|HCV1 -AGG-T--T-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTAG--ACGA-------C------C-ACT----ACTGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAGG---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCACATC-AACTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CGAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AATTCCTGG-TG-AA-AG-CCTGGA-G-CTCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACAGTTA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-GG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTGTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8435
gb|U45476.1|HCU4547 -AAG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-AGCA-AGT--CCAGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCTT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAGG---CT-C-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----TT---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTTCGGAACC-T-ATC-C-AGTAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-A--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCGGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAT------A-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCT-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-GCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
gb|AF176573.1|AF176 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCAG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-GC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GCCA-GCGGGTCG-ACTTCCTGG-TA-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGC-CC-C-AT-GGG-CTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACAGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8430
emb|AJ000009.1|HCVP -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACA-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTACGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-GC-GC-GT-AT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GTGT-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8413
932|gb|AF483269.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--G-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAGTC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGGAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TC-GAG-ACCGTC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCAAA-CCARA---AATGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GC-TTAATCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-AT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-CACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-TTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCG-ACGGTTA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---A-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGG-CCCCATG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8395
635|gb|AY587845.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CA--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-T--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAG-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATA-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-TCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCT---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8369
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAGA---TT-T-CT--------ATC-AG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA--C-TGGACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAG-TC--TAAAATTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC-----TC-TCAGA-CAC--C-A-----A-TC-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGAT-CTTT-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-TCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGT-CT---CA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TA--ACAAATT--C-AAAAG-GG-CAGGAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8416
gb|AF207755.1|AF207 -AGG-T--T-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TCAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-TTTC--G-TTG-TTCAG-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCCC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTCTACGACGTAGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-ACGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-TTTCGCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAA-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-AC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAGC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165046.1|AF165 -AGG-T--T-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TCAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC--G-TTG-TTCAG-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCCC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTCTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-ACGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-TTTCGCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAGC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165045.1|AF165 -AGG-T--T-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TCAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC--G-TTG-TTCAG-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCCC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-TCTTTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-ACGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-TTTCGCA-T--AT-GACACCCGTTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAGC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165054.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CT-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AAGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-AAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTGTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTACC-G-CC  8418
gb|AF165053.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----CG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAATGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TC-AAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GAAA-A-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTACC-G-CC  8418
gb|AF207771.1|AF207 -AGG-T--C-AC-TT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-TT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTCGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----T-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTT-TG-T-G-TTCAG-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GTCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-TTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAA-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCTAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGCAC--T--GCGGTTACC-G-TC  8418
gb|AF207757.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-A--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GATAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAA-GC-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GACTTTA--T-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTACC-G-CC  8418
54|dbj|AB049094.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AT-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--A--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--AAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAACGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCGGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATA-C-CCA-GA-CTTA--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTAGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-CG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AACC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCG-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAA-GT-T-GT-GAC-TTG---G-TCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AAGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8434
58|dbj|AB049096.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAGGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--TAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGTGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTATGACGTGGTCTC--C-A--ATCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-AAAC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
50|dbj|AB049092.1| -AAG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAGA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-AG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TTCAA--ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTT-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCGGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCC-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--TCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGAATCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGACTAG-CCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GACTTTA--T-GTCG-G---GGGCCCCA-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8399
gb|AF207768.1|AF207 -AGG-T--T-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-CA-TAGA-GGAAGCCTG---CAG-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAG-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGTT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CGAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-GCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCC-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CCCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GGCA-CCGGGTTG-AATTCCTGG-TG-AATG--CTTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GATACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-GTTG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
44|dbj|AB049089.1| -AGG-T--C-AC-CT-TC----GACAG-AC-TACA-AGT--CCTGG--ACAA-------C------C-ATT----ACCAG------G-A---C-GTACT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GTAA-G-GCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACAACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCC-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-AACC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
40|dbj|AB049087.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TA-AAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAGTGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCC-CAA------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
dbj|D50484.1|HPCK1S -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGGTATGGGGGAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-T-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-G-G-GGC--GCAA-G-GCAGCTC-GGCTCA-TCGTTTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCTTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTTGCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TCGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TATACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGGC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
dbj|D50482.1|HPCK1R -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAG-TTTGGGTATGGGGGAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTC-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-GCAGCTC-GCCTCA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTTGCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TCGACTCG-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GATAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CGA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165064.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-ACA-GCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--TTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-GTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
gb|AF165063.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-ACA-GCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGATGTGGTCTC--C-A--TTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-T-AT-GGG-GTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
gb|AF165056.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-A-ATGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACCAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-TC  8427
gb|AF165055.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-A-ATGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---T-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--CGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAT-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-TT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACCGTCA-C----TGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-TC  8427
gb|AF207773.1|AF207 -AAG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CT-AC---A-G-T--TAAGGCTAGG---CT-T-CT--------ATC-CG-TGGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--CGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAGAATGAGGT-GATA--GAT-G-TTCAA-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTAGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TC-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAA-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCC-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GACAT-----CCGGGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAGT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8418
gb|AF165048.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCTTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CTAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCT---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTT-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
gb|AF165047.1|AF165 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCTTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CTAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCT---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTT-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-GTA-C-G-GGT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TA-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
154|dbj|AB016785.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAG-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGACG--A----TGAAA-CAC--C-A-----A-TC-AAT-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---AAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-TTTA--GG-G-GT-CC-GC-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GGT-T--TCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCTTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-GAAC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACGCCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8440
56|dbj|AB049095.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGTAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---C-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-ACCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAAC-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-CTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTGAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--C-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAACT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
gb|AF207764.1|AF207 -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-C-CT--------ATC-CA-TAGA-AGAGGCCTG---CAA-AC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-AG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGATGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGTAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GTC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTAGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TATTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AACG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAAAAT-GACAT-----CCGTGTCG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAA-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTGAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8418
mb|X61596.1|HCVJK1G -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCCGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GAACTTG--GG-G--T-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--ATTG-CACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8413
2621|dbj|E04420.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCCGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GAACTTG--GG-G--T-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--ATTG-CACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8416
8511|dbj|E05027.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-GGT--CCCGG--ACGA-------C------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TA-TTGA-AGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCGA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-A--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGGAAGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAAA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACTACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-CTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCCC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GAACTTG--GG-G--T-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-TG-GT--GAT---G----GG---C-CCGTC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CGTGGA-A-ATCG-A-AGAA-AAAC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--ATTG-CACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GATAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGTCAT--A--AGGT-CGCTCACGGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8413
46|dbj|AB049090.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCCAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAGATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACCTGCT-GG-AAGAC---A-C--TCAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-G-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTCA-TCGTGTT-C-CCA-GA-TTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTATGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CGCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAG-ATGC-CC-T-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TATACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-CCCCC---G----AAGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8399
gb|AF356827.1|AF35 -AGG-T--T-AC-CT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-T--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--CAAGGCCAAG---CT-T-CT--------ATC-CG-TAGA-AGAAGCCTG---TAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAACC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TA-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAGAACGAGGT-CTTC-TG-C-G-TCCAG-CCAGA---GAAGGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTGTT-C-CCG-GA-TTTG--GG-G-GT-CC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTTTACGACGTGGTCTC--C-A--CCCT-CCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-ATCA-A-AGAA-AAGC-CC-C-AT-GGG-CTTCGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----TGAGAGT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TTTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-TCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GACTTTA--T-GTCG-G---GGGTCCTC-TG--ACTAATT--C-AAAAG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
4618|dbj|E06431.1| -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGACTACGGGGCAA-AGGACGTCCAGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCC-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TC-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTT-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-A-GAT-T--TCAG-TGCTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  3301
4422|dbj|E06235.1| -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGACTACGGGGCAA-AGGACGTCCAGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CACTCCGTGTGGAAGGACTTGCC-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TC-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTT-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-A-GAT-T--TCAG-TGCTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  3301
4644|dbj|E06457.1| -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8457
4448|dbj|E06261.1| -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8457
dbj|D30613.1|HPCPP -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
dbj|D45172.1|HPCHCP -AGG-T--C-AC-AT-TT----GACAG-AC-TGCA-AGT--CCTGG--ATGA-------C------C-ACT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-G--A---AGGA----CATGAA-----GG--CC--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--TAAGGCTAAA---CT-T-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAAGCCTG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AC---TC-GG-CCAGATC--TAAA-TTTGGCTACGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-GTC-C-AGCAA-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-C--TGAGA-CAC--C-A-----A-TT-GAC-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-T-G-TTCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-G-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CTTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAAATG--GC-CCTCTACGACGTGGTCTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-CC-C-TG-GACA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATG--CCTGGA-A-GTCA-A-AGAA-GAGC-CC-T-AT-GGG-CTTTGCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAC-GACAT-----CCGTACTG-AG-G--AGT---CAA-TTTATCAAT-GT-T-GT-GAC-TTG---G-ACCCC---G----AGGC-CAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTTTA--T-ATCG-G---GGGCCCCC-TG--ACTAATT--C-AAAGG-GG-CAGAAC--T--GCGGTTATC-G-CC  8430
3783|dbj|D89815.1| -AGG-T--C-AC-CT-TT----GACAG-AA-TGCA-AGT--CCTGG--ACGA-------T------C-ATT----ACCGG------G-A---C-GTGCT-C--A---AGGA----GATGAA-----GG--CG--A-A--G--GCGT-CC-AC---A-G-T--GAAGGCTAAA---CT-G-CT--------ATC-TG-TAGA-GGAGGCATG---CAA-GC-TG-ACG-CC-C--CCAC----AT---TC-GG-CCAAATC--CAAA-TTTGGCTATGGGGCAA-AGGACGTCCGGAGCC-T-ATC-C-AGCAG-G--GCC---GTT-A-A-CCACATC-CGCTCCGTGTGGAAGGACTTGCT-GG-AGGAC---A-C--TGACA-CAC--C-A-----A-TT-CAG-ACCACC-A-TCATGG-CAAAAAATGAGGT-TTTC-TG-C-G-TCCAA-CCAGA---GAAAGG-A-G-GCC--GCAA-A-CCAGCTC-GCCTTA-TCGTATT-C-CCA-GA-CCTG--GG-A-GT-TC-GT-GT-GT-GCG-AGAAGATG--GC-CCTTTACGACGTGGTTTC--C-A--CTCT-TCCT-CAG------G-CC-GT--GAT---G----GG---CTCC-TC-ATA-C-G-GAT-T--CCAG-TACTC-TC-C-TA-AGCA-GCGGGTCG-AGTTCCTGG-TG-AATA--CCTGGA-AAG-CA-A-AGAA-GTGC-CC-T-AT-GGG-CTTTTCA-T--AT-GACACCCGCTG-TT-TTGACTCA-ACGGTCA-C----CGAGAAT-GACAT-----CCGTGTTG-AG-G--AGT---CAA-TCTACCAAT-GT-T-GT-GAC-TTA---G-CCCCC---G----AAGC-TAGAC-AGGCCAT--A--AGGT-CGCTCACAGA-GC-GGCTCTA--C-ATCG-G---GGGTCCCA-TG--ACTAACT--CCAAAGG-G--CAGAAC--T--GCGGCTATC-G-CC  8430
7935|dbj|E10841.1| -AGG-T--T-AC-CT-TC----GACAG-AC-TGCA-AGT-GC-TCG--ATGA-------C------C-ATT----A-CAA------A-A---ATGTACT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG------A-GC-G-AGCAT-CT-GG---G-G-T--GAAGGGTC-G---CC-TGCT-------C-TC-TT-TCGA-GGAAGCATG---CTC-TC-T---TGTCC-CCCCC-C----AC---TC-CGGCC-GGTC--GAAG-TACGGGTATAGTGCAA-AGGATGTTCGTT-CC-TTGTC-C-AGCAA-A--GCC---ATG-A-A-CCAGATC-CGTTCCGTCTGGGAGGACTTGTT-GG-AGGAC---A---ATAGTA-CCC--C-A-----A--T-TCCCACCACC-A-TTATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTA--G-C-G-T-GAACCCCGC---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-A-CCTGCCC-GTCTCA-TCGTCTA-T-CCT-GA-TCTG--GG-G-GT-GC-GG-GT-CT-GTG-AGAA-ACG-CGC-CCTATATGACGTGA-TACA--GA--AG-T-TG-T-CAA----TTG-CA-AC--GAT---G----GGG--C-CT-GC-CTA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTCGCC-C--A-AACA-GCGAGTGG-AGCATCTTC-TT-AA-GA-TGTGG--ACGTCG-A-AGAA-GA-CCCCCT--T-AGG-GTTTTCA-T--AC-GACACTCGTTG-CT-TTGACTCT-ACTGTCA-C----CGAACAT-GACAT-----CAGGACGG-AG-G--AGG--GGA--TATACCAAT-GT-T-GT-GACCTTGA--A--CC-----AG---AGGC-TCGGA-AGGCAATC-A--GC-GCT-CTCACAGA-GC-GACTGTACAT--C-G-GG--GG--TCCCATG-TAT-AACAG-C-A-AAG-GA-CTC--CAAT--GCGGTTATC-G-CC  8467
8597|dbj|E10839.1| -AGG-T--T-AC-CT-TC----GACAG-AC-TGCA-AGT-GC-TCG--ATGA-------C------C-ATT----A-CAA------A-A---ATGTACT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG------A-GC-G-AGCAT-CT-GG---G-G-T--GAAGGGTC-G---CC-TGCT-------C-TC-TT-TCGA-GGAAGCATG---CTC-TC-T---TGTCC-CCCCC-C----AC---TC-CGGCC-GGTC--GAAG-TACGGGTATAGTGCAA-AGGATGTTCGTT-CC-TTGTC-C-AGCAA-A--GCC---ATG-A-A-CCAGATC-CGTTCCGTCTGGGAGGACTTGTT-GG-AGGAC---A---ATAGTA-CCC--C-A-----A--T-TCCCACCACC-A-TTATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTA--G-C-G-T-GAACCCCGC---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-A-CCTGCCC-GTCTCA-TCGTCTA-T-CCT-GA-TCTG--GG-G-GT-GC-GG-GT-CT-GTG-AGAA-ACG-CGC-CCTATATGACGTGA-TACA--GA--AG-T-TG-T-CAA----TTG-CA-AC--GAT---G----GGG--C-CT-GC-CTA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTCGCC-C--A-AACA-GCGAGTGG-AGCATCTTC-TT-AA-GA-TGTGG--ACGTCG-A-AGAA-GA-CCCCCT--T-AGG-GTTTTCA-T--AC-GACACTCGTTG-CT-TTGACTCT-ACTGTCA-C----CGAACAT-GACAT-----CAGGACGG-AG-G--AGG--GGA--TATACCAAT-GT-T-GT-GACCTTGA--A--CC-----AG---AGGC-TCGGA-AGGCAATC-A--GC-GCT-CTCACAGA-GC-GACTGTACAT--C-G-GG--GG--TCCCATG-TAT-AACAG-C-A-AAG-GA-CTC--CAAT--GCGGTTATC-G-CC  8467
dbj|D49374.1|HPCFG -AGG-T--T-AC-CT-TC----GACAG-AC-TGCA-AGT-GC-TCG--ATGA-------C------C-ATT----A-CAA------A-A---ATGTACT-C--A---AGGA----GGTGAA-----GG------A-GC-G-AGCAT-CT-GG---G-G-T--GAAGGGTC-G---CC-TGCT-------C-TC-TT-TCGA-GGAAGCATG---CTC-TC-T---TGTCC-CCCCC-C----AC---TC-CGGCC-GGTC--GAAG-TACGGGTATAGTGCAA-AGGATGTTCGTT-CC-TTGTC-C-AGCAA-A--GCC---ATG-A-A-CCAGATC-CGTTCCGTCTGGGAGGACTTGTT-GG-AGGAC---A---ATAGTA-CCC--C-A-----A--T-TCCCACCACC-A-TTATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTA--G-C-G-T-GAACCCCGC---GAAGGG-G-G-GCC--GCAA-A-CCTGCCC-GTCTCA-TCGTCTA-T-CCT-GA-TCTG--GG-G-GT-GC-GG-GT-CT-GTG-AGAA-ACG-CGC-CCTATATGACGTGA-TACA--GA--AG-T-TG-T-CAA----TTG-CA-AC--GAT---G----GGG--C-CT-GC-CTA-C-G-GGT-T--CCAA-TACTCGCC-C--A-AACA-GCGAGTGG-AGCATCTTC-TT-AA-GA-TGTGG--ACGTCG-A-AGAA-GA-CCCCCT--T-AGG-GTTTTCA-T--AC-GACACTCGTTG-CT-TTGACTCT-ACTGTCA-C----CGAACAT-GACAT-----CAGGACGG-AG-G--AGG--GGA--TATACCAAT-GT-T-GT-GACCTTGA--A--CC-----AG---AGGC-TCGGA-AGGCAATC-A--GC-GCT-CTCACAGA-GC-GACTGTACAT--C-G-GG--GG--TCCCATG-TAT-AACAG-C-A-AAG-GA-CTC--CAAT--GCGGTTATC-G-CC  8467
4410|dbj|E06223.1| -A---T----------------G-CAG--C-T-C------GC--CG--A-G--------C----------------------------A---AT----T-C--A---AGCA-------GAA-----G---------GC-G---C-T-C-------G-G-T--------TT-G---C--TGC-------------------A---AA-CA-G---C----------------------C----AC---------------C---AAG---C----A-AG--C----GGA-G---G----C-T----------------GC-----TG------C---TC-----CCGT---GG---------T-GG-AG--------------T----C--C-A-----A-----------------------------------GTG---------------------GC---GA---------GCC---------CTTG---------A---G---A---CCT----TCTG--GG-------C-G--------------AA---G-C------ACATG---TG--------GA--A--T-T--T-TA-----T---CA-----------------G---------------C-G-GG--------A-TAC-------------------AGT---A----CTT------A-G-------------C----AG---G------CT--T--G------TC----------CACTC--TG-C------------CTG----------GAA------------------------------------------ACC--------------CC--G-------C-----A----A----T---A---GCA---------------TCAC----------TG---AT----G-G----------CAT--T-----CA--C-A-----------------------------G-CC  3192
gb|AF046866.1|AF046 -AGG-T--T-AC-CT-TC----GACAG-AC-TGCA-GGT-GC-TCG--ACGA-------C------C-ATT----A-CAA------G-A---CTGTA-T-T--AA--AGGA----GGTAAA-----GG------A-GC-G-AGCGT-CT-AG---G-G-T--AAAGGCTC-G---CA-TGCT-------CA-C-CA-TCGA-GGAAGCGTG---CGC-GC-T---CGTCC-CTCCT-C----AC---TC-TGCCC-GGTC--GAAA-TTCGGGTATAGTGCGA-AGGACGTTCGCT-CC-TTGTC-T-AGCAG-G--GCC---ATT-A-A-CCAGATC-CGCTCCGTCTGGGAGGACTTGCT-AG-AAGAC---A-CCACA--A-CTC--C-A-----A--T-TCCAACCACC-A-TCATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTT--G-T-G-T-GGACCCCGC---TAAAGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCCGCTC-GCCTTA-TCGTGTA-C-CCT-GA-CCTG--GG-G-GT-TC-GT-GT-CT-GCG-AGAA-ACG-CGC-CCTATATGACGTGA-TACA--GA--AG-T-TG-G-CAA----TTG--AGAC--GAT---T----GGT--T-CT-GC-TTA-C-G-GAT-T--CCAA-TACTCGCCTC--A-A-CA-GCGGGTCG-AACGTCTGC-TC-AA-GA-TGTGG--ACCTCA-A-AGAA-AA-CCCCCT--T-GGG-GTTCTCG-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----TGAACAG-GACAT-----CAGGGTGG-AA-G--AGG--AGA--TATACCAAT-GC-T-GC-AACCTTGA--A--CC-----GG---AGGC-CAGGA-AAGTGATC-T--CC-TCC-CTCACGGA-GC-GGCTTTAC-T-GC-G-GG--GG--CCCTATG-TTC-AACAG-C-A-AGG-GGGC-T--CAGT--GTGGTGACC-G-TC  8461
dbj|D17763.1|HPCEGS -AGG-T--T-AC-CT-TC----GATAG-AC-TGCA-GGT-GC-TCG--ACGA-------C------C-ATT----A-CAA------G-A---CTGCA-T-T--AA--AGGA----GGTAAA-----GG------A-GC-G-AGCGT-CT-AG---G-G-T--AAAGGCTC-G---CA-TGCT-------CA-C-CA-TCGA-GGAAGCGTG---CGC-GC-T---CGTCC-CTCCT-C----AC---TC-TGCCC-GATC--GAAG-TTCGGGTATAGTGCGA-AGGACGTTCGCT-CC-TTGTC-C-AGCAG-G--GCC---ATT-A-A-CCAGATC-CGCTCCGTCTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-CCACA--A-CTC--C-A-----A--T-TCCAACCACC-A-TCATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTT--G-C-G-T-GGACCCCGC---TAAAGG-G-G-GCC--GCAA-G-CCCGCTC-GCCTCA-TTGTGTA-C-CCT-GA-CCTG--GG-G-GT-GC-GT-GT-CT-GTG-AGAA-ACG-CGC-CCTGTATGACGTGA-TACA--GA--AG-T-TG-T-CAA----TTG--AGAC--GAT---G----GGT--C-CT-GC-CTA-T-G-GAT-T--CCAA-TACTCGCCTC--A-A-CA-GCGGGTCG-AACGTCTGC-TG-AA-GA-TGTGG--ACCTCA-A-AGAA-AA-CCCCCT--T-GGG-GTTCTCA-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----TGAACAG-GACAT-----CAGGGTGG-AA-G--AGG--AGA--TATACCAAT-GC-T-GT-AACCTTGA--A--CC-----GG---AGGC-CAGGA-AAGTGATC-T--CC-TCC-CTCACGGA-GC-GGCTTTAC-T-GC-G-GA--GG--CCCTATG-TTC-AACAG-C-A-AGG-GGGC-C--CAGT--GTGGTTATC-G-CC  8461
dbj|D28917.1|HPCK3A -AGG-T--T-AC-CT-TC----GACAG-GC-TGCA-GGT-GC-TCG--ACGA-------C------C-ATT----A-CAA------G-A---CTGCA-T-T--AC--AGGA----GGTAAA-----GG------A-GC-G-AGCGT-CT-AG---G-G-T--AAAGGCTC-G---CA-TGCT--------ATC-CA-TCGA-GGAGGCCTG---CGC-GC-T---CGTCC-CTCCT-C----AC---TC-TGCCC-GGTC--GAAG-TTCGGGTATAGTGCGA-AGGACGTTCGCT-CT-TTGTC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCAGATC-CGCTCCGTCTGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A-CCACA--A-CTC--C-A-----A--T-TCCAACCACC-A-TCATGG-CGAAGAACGAGGTGTTTT--G-T-G-T-GGACCCCGC---TAAAGG-G-G-GCC--GCAAAG-CC-GCTC-GCCTCA-TTGTGTA-C-CCT-GA-CCTG--GG-G-GT-GC-GT-GT-CT-GTG-AGAA-ACG-CGC-CCTATATGACGTGA-TACA--GA--GG-C-TG-T-CAA----TTG--AGAC--GAT---G----GGT--T-CT-GC-TTA-T-G-GAT-T--CCAG-TACTCGCCTC--G-G-CA-ACGGGTCG-AACGTCTGC-TG-AA-GA-TGTGG--ACCTCG-A-AGAA-AA-CCCCCT--T-GGG-GTTCTCG-T--AT-GATACCCGTTG-CT-TTGACTCA-ACTGTCA-C----TGGACAG-GACAT-----CAGGGTGG-AA-G--AGG--CGG--TTTACCAAT-GT-T-GT-AATCTTGA--G--CC-----GG---AG-C-CAGGACAGGCCATC-T--CC-TCC-CTCACGGA-GC-GGCTTTAC-T-GC-G-GG--GG--CCCTATG-AAC-AACAG-C-A-AGG-GGGC-C--CAGT--GTGGTTATC-T-CC  8461
4606|dbj|E06419.1| -----------C----TC----G------C--AC-------C-T---------------C------C--CT------TA-------C-A---------T-C-GA---A----------CAA-----GG------A-A--T--GCA----------------------------------GCT-------C--------------------G---C-C-G-----------------------A--------G-C----------AA-TT---C-A---AGC---AGAAGG--CG---C-----TC---------G--G------TT--------------------------------TGCT-G------C---A---A-AC-A--GC--C------------ACCAA--GC--A---A--G-CG------GAGG--CT----G-CTG------CTCC-CG--T--------G-GT---G----G---AGTCC-A----A---GTG---------G--C------G-A-GC--C-------CT--TG-AGA---C--C-T-TCT----G--G-G----C---GA--AG--------CA---------CA--T--G-T---G----GAA--T-----------------T-T-------TAT-C---------AGC----GGG----A-TA-C--------A-G--T------AC-T-----------------------------------T--A--G-CA---G--G-CT-T-G--TCC-ACT-----C----TG--C-----C-T-------GG--A--AA---------CC--------------CC--G-------CAA----------------------TAG--------------------CA-TCAC-------------------T-G-AT--GG--C---AT---TC-A-CAG-C-----------------CT----------------  3193
dbj|D63821.1|HPCJK0 -AGG-T--T-AC-CT-TC----GATAG-GC-TACA-AGT-GC-TTG--ATGA-------C------C-ACT----A-TAA------C-A---CTAC--T-CTGA---AGGA----GATCAA-----GG------A-AC-T-AGCAT-CT-GG---G-G-T--AAAGGCTGAG---C--TGCT-------C-TC-TG-TAGA-AGAAGCGTG---C-C-GCCT---TGTCC-CCTCT-C----AC---TC-CG-CCAGATC--GAAA-TTTGGCTACGGAGCGA-AGGAGGTGCGGT-CC-TTGTC-C-AGCAA-G--GCC---ATT-A-A-CCATATC-AACTCCGTATGGGAGGACTTGCT-GG-AAGAC---A---ACACTA-CAC--C-T-----A--T-ACCAACCACC-A-TCATGG-CAAAAAACGAGGT-CTTT--G-CTG-T-GGCCCCC-CA--TAAGGG-G-G-GTC--GTAA-G-CCAGCCC-GCCTGA-TTGTGTA-T-CCT-GA-CCTG--GG-A-GT-GC-GT-AT-CT-GCG-AGAA-GCG-CGC-TCTATATGATGTGA-TACA--GA--AG-T-TGCC-CAG----T-G-CA-AT--AAT---G----GGA--T-CC-GC-CTA-C-G-GGT-T--CCAA-TATTCGCC-C--A-AGCA-GAGGGTCG-AGTATCTTC-TT-AA-GA-TGTGGA-AC-TCA-A-AGAA-GA-CACCTT--T-GGG-TTTCTCC-T--AT-GACACCCGCTG-CT-TCGACTCC-ACTGTCA-C----TGAACAG-GACAT-----CAGGGTAG-AA-G--AGT--CCA--TCTATCAG--GCCT-GT-GACCTCAAGGA---C-----G----AGGC-TAGGA-GGGTGAT--A--AC-TTCACTCACGGA-GC-GGCTTTAC-T-GT-G-GT--GG--CCCTATG-TTC-AACAG-C-A-AGG-GA-CAG--CACT--GCGGTTACC-G-CC  8455
4586|dbj|E06399.1| -A---T----------------G-CAG--C-T-C------GC--CG--A-G--------C------------------A---------A----T----T-C--A---AGCA----G---AA-----G---------GC----GC-T-C-------G-G-T--------TT-G---C--TGC-------------------A---AA-CA-G---C----------------------C----AC---------C---------AAG---C----A-AG--C----GGA-G---G----C-T----------------GC-----TG------C---TC-----CCGT---GG---------T-GG-A-G-----------------TC--C-------A---------------A-------------------GT------------------------------------G-GC---G--A-G-CC--CTT-G----A---G---A---CCT----TCTG--GG-------C-G--------------AA---G-C------ACATG---TG--------GA--A--T-T--T-TA-----T---CA-----------------G---------------C-G-GG--------A-TAC-----------A--------GT---A----CT---T---A-G----------C-------AG---G------CT--T--G------TC----------CACTC--TG-C------------CTG----------GAA------------------------------------------ACC--------------CC--G-------C-----A----A----T---A---GC-A--------------TCAC-----T-G-----A--T----G-G-------C---AT--T-C-A-CAG-C----------------------------------C  3192
4390|dbj|E06203.1| -A---T----------------G-CAG--C-T-C------GC--CG--A-G--------C------------------A---------A----T----T-C--A---AGCA----G---AA-----G---------GC----GC-T-C-------G-G-T--------TT-G---C--TGC-------------------A---AA-CA-G---C----------------------C----AC---------C---------AAG---C----A-AG--C----GGA-G---G----C-T----------------GC-----TG------C---TC-----CCGT---GG---------T-GG-A-G-----------------TC--C-------A---------------A-------------------GT------------------------------------G-GC---G--A-G-CC--CTT-G----A---G---A---CCT----TCTG--GG-------C-G--------------AA---G-C------ACATG---TG--------GA--A--T-T--T-TA-----T---CA-----------------G---------------C-G-GG--------A-TAC-----------A--------GT---A----CT---T---A-G----------C-------AG---G------CT--T--G------TC----------CACTC--TG-C------------CTG----------GAA------------------------------------------ACC--------------CC--G-------C-----A----A----T---A---GC-A--------------TCAC-----T-G-----A--T----G-G-------C---AT--T-C-A-CAG-C----------------------------------C  3192
7934|dbj|E10840.1| CGGGCTCCTCAT-CT-TTTTGTGATAG--T-AGAAGAG--GC-CCGCAATAAACGCACACAAATCCC-ATTCGTTG-CAATTCAAGGCAGTGCTGT--T-T--ATGTGGGATCTGGGTAAACACTTGAC-C---A-ATTGCAA-ATTCT-GACTTG-G-T--C----CTC-G---CC-TGTTTTTTGAACATTAC--CCGGCAGTGGCTTGGGCCGC-GC-T---C--CCACCTCTGCACACACAACTCGCGTCC-ACTCCTGAAA--AC----ATGAT-T---AGGACG---A-T--C-TCGT-----G--G-A--ACCGGGATA-A-G-CC---TT--G---CAT---GGAAAA---G-TAGGCGAG-C---C-CTGC---G-TTCTGC-GGGGTCAGCC-GCC--CCA-CGA-CCA-GGTCAAAGAAC---GT--ATG--G---G---GG---T-AC------------GCGT------A-G-TT--CTCAGAT--A-TCAC-TAGC-CC--GA-T-TG-CGG-GGG-AGCAGTTGTTCTAGTATAGGG-TTGCCAT-AC-G-ATGTCCTGA-GACA-TGACCAG----GGT--AATTTCTCGTCA-ACGTGGT-CTG-CACAGT--C-TT-GTGTTGGC-GAGG----ACTAA--ACCTGTTGC--G-AACA---GGGTGA-AGGGAC--------ACG---GC----CC--CG-A-AG---G--CGTCAT--C--GA-----CCAATTCAC-G--ACTCG-TGTCCGTTGGCGGG-GCCACCAACATATTGA-CAT-G-TAT-----T-GCCTAGCTGCGCCAGG--TCA--C--ACCAG--G----GT-G-C-TTGAC-G--GC-----G----A--C-C-G-T---GCG-T------C-TTTAGCCACAGCTGC-A-C-G-A--T-GT-G-TT---G--T--TGT--TGT---CGG-T-A-ACG-A--C----CG-T--CCCGTG--C-G-TA  8431
dbj|D11397.2|HPCPN CGG--T----A---------GTG------T-------G--G--------T----------------C-ATT-GT-G---------GG-------------T--A----GGATC-----------------------ATT------TT----------G-T--C----C---G-------G------GAG-A------CCGGC--TG--TTG--------T-T---C--CC------G-----ACA----G-G----------GAA-----------G-T---------C---------C-TC-T-------------ACCGGGA-----G-T----TC--G----AT---G--AAA-----T-GG-AAG-C------------G-T---GC-G-----------CC--CCA-C-A-CC----TC------C----C---T----------------T-AC----------------------A--------TC-GA---G--CA---AG------GA-A-TG-C-------AGC--TCGC-C--G---AG-------CA-----G--T-TC--AA-G-CA--GA--AG----G-C--A----CTCG--------GGT--TG-C----------T-G------C-AA------AC--A--GCC----AC------C---------A-AG---C--------A-A---G---------CG-G-AG---G--C-------C--G-------C--T-----G---CTC-----CCGT-GGTGGA-GTC--CA-------G------G-T---------G-------GCG---GG-----------CC--------------C-TTGA--G--G--------------C-C---T-------T------C-T---G-----G--GC-A---A-A--------------G----------------C-------AC--A----------T-----GTG----G--A  3135
63|emb|AX008265.1| -GGG-T--T-AT--TGTCTCATGA--G--C-------G--G-------ATA--------CA-----T-ATT--T-G--AAT-----GTA------T--T-T--A----GAA-------AAA---T--A------A-AC---AA-ATA---GG---G-G-T--T----C-C-G---C---GC-------ACATTTCC-CCGA-AAAG---TG--------C-----CA-CC-----TG-----AC-------GTCT-AA----GAAA---C-----CA-T-T---A---T------T--A-TCAT-----G-------AC----ATT-A-A-CC---T--------AT---A-AAAA-----TAGGC--G-T------------A-T-C-AC-G-----AG---GCC--CTTTC-G-TC----TC---GCGC---GT--TTC--G---G-T-GA---TGAC------------G-GT---G-AA-A-AC--CTCTGAC--A--CATGCAGCTCCCGGA----GACGG-TCACAGC--TTGT-CT-GTA-AG-------CG-----G-ATGCCGGGA-G-CA--GACAAGCC-CG-T-CAGGG-CGCGTCA-GCG-GGTGTTGGCG-GG------T-GT-----C-GGGGC-TGGCTTA--ACT-AT-GC--G-G-CA------TCAGAG---C--------A-GATTGT----AC--TG-AGAGT--G--C---A---C----------CA-T--AT-G-----CG--G--TGT-GA-AAT-ACCG-CA-CA----G---AT-G-C---------G--TAA--G-G--AGA--AAA--T--ACC------------G-CATC-A--G--GC-----G----ATTC-C-GTT---GCAAT--G--GC-T--GGC----G--GT-A---ATA--T--T-G-TTCTGG--A--TAT--TAC---CAG-C-A-A-G-G--C----CGAT--A--GTT--T-G--A  5919
bj|D13406.1|HPCPOLY -A---T-----C--T-TT------C----C-TG----G---C---G--A----------C------C---T---------------G-----C-G---T-C------------------AA---------C--------G--GCGT----A--------T------G--------------T---------------T-G---GA--C-TG---T----C-T--A----C-------C----A----T---G----G-T------G-C-TGGCT------CAA-A-GAC-TCT--AGCCG--GCC-C-AA-AA-G--GCC------------CA-ATC--GC-CC-------A-GA--TG-T----A---C------------A---C--T-A-----A-T--G-T-A--G---A--C-----C--AG---GA--T----C-T--C-G-T------C---------------G-GCT--G----G-CCGG--C-GCC-----C------C-CC--G--------GG---G---C-GC-GT--T--C-------------C--CT----GAC---A-C-C----A-----T-G----CA---------CC--T--G-T---G-----G---------C---A---G---C-T--C-GG--AC-C-T----T------------T---A----CT---TG----G--T-T----A---CG---AGA-----C------AT--G-------C-----A--G--A-----TG--T-T--ATTC---CGGT-G-C-----G--------C-------C-G-GC-G--G-G---G----CG-----A-CAA-----T-----A--------G--------------AGG----GA----GC--T--------T--GCT--C-------------------T-----------CCC-----------C---C---A-G-G--C----C--T-----G-T------C-  3781
50|dbj|AB008443.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C---CA-GG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A---A----T--------------A----C-------C-----T---T---------ATC----A-------C-------C---AGG--G--C-----------C----G-A--G--GC----G--------C---T---G---C-TGC--AA-G---TG-T-GG-A------------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG---A---C----A-------T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A-------TAT----------TTG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AAC---C---A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
5914|dbj|E09288.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C-T--A-AG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------GC-AA----------T--------AT-----T-----------T-----------T--------------------A----T-----C---A-C--C-AG----GGC--CG-------AGG-CGT--G----C-T--T-------------GC--------A-A---------------GTGTGG---G---T--T--------C-----C--------C-C--C---------T-------C-------TCAT---C----------GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C-------AT---------G---------C---A-T-G-G---T--CC----AC-C--C----A-G--A-GC---T-A-A-TT--T---T----------TG----------A-A-A-----T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A---T--AC-T-----C-G---------G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--CC---T------AACT------A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3039
54|dbj|AB008445.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C-T--A--G-------G--------------------C---T------C----------A------T--T-T-------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A--G-----T-----A-----T-------C-------------T---T---------ATC----A----C----------C---AGG--G----------T---C----G-A--G--GC----G--------C---T---A-T---TGC--AA-G---TG-T-GG---G----------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG----------A-A-A-----T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A---T--A-AT-----------TG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AACT------A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
58|dbj|AB008447.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C-T--A--G-------G--------------------C---T------C----------A------T--T-T-------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A--G-----T-----A-----T-------C-------------T---T---------ATC----A----C----------C---AGG--G----------T---C----G-A--G--GC----G--------C---T---A---C-TGC--AA-G---TG-T-GG---G----------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG----------A-A-A-----T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A---T--A-AT-----------TG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AACT------A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
56|dbj|AB008446.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C---CA-GG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A---A----T--------------A----C-------C-----T---T---------ATC----A----C----------C---AGG--G--C-----------C----G-A--G--GC----G--------C---T---G---C-TGC--AA-G---TG-T-GG-A------------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-TT-CT---TG--A----C------A--TC----A-------C--C---A-----------------A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A-------TAT----------TTG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AAC---C---A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
48|dbj|AB008442.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C---CA-GG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A---A----T--------------A----C-------C-----T---T---------ATC----A----C----------C---AGG--G--C-----------C----G-A--G--GC----G--------C---T---G---C-TGC--AA-G---TG-T-GG-A------------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG---A---C----A-------T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A-------TAT----------TTG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AAC---C---A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
5915|dbj|E09289.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C---CA-GG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------GC-AA--------------------------T--A--------T-----------T---------------------T---T---------ATC----A----C----------C---A-GA-G--C-----------C----G-A--G--GC----G--------CA---C------C-TGC--AA-G---TG-T-GG-A------------T-----C-C--C--------------C--C--CC----C-T---C--A-A-C-A--T---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------C-G--------C--GT--G-T---------G------------TA---G-----T--CC----AC-C--C----A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG---A---C----A-------T--C---A---------C-C-----A---A-ACTC-CTG-CT-C-G-C-CATAC--T---C-----G------G---T-----C----C------G--------C---T----CA-T-G----GT-G-C--T-------CC----------AGGC-T--A----GC-AT--A--A------CTCA---A----G-----------T-G---------CC----G-------T-------A------C----T--T---C-G-TA-C-G-C-  3048
469|gb|AY070174.1| -----T--C-A---T-T-------C-G----TGCA--------T-G--------------------C-A-T-----------------------GT--T----A----G--------T---------G--C--------G--G-A-----A----A-G-T--T---GC------------C------------------G--GG-GG--T----CA---T-T--------------------A----T---G------TC--CAAA-T--------GG--C-------C-TTC--A----T--------G-AA----GC-----T--A-G--C----C--G---CGC-T-G----AC---------A-G-----------G-------------------T------AC-----G-T-A----C----------GT--TT-------A-T----------------------G---------A---CCA-C-C----TTA--C-T------CC---A-C-T----G-------C-G--G-----G---A--------------T-T--G--G--G-C-C--C-A-----T--------G---------------G-----G----GG---C-----C--TG-C-G----------AG--AC-C-T----TG---C----G-GT-G--G---C--------A-G--T-TG------------AG------C--C----T--G---T---C-----AT-----CT---T--CT-CTGA--C--AT-G----------GA-----GAC-------C---A----A--G--A-T---CA--TC-ACC-------T-G--G-----G---G---------G------GC----A----G--AT-----A----C-C--GC-G-----G-C---A--T-GT-G-G---GG--------------A-----C---A--------------T-------TAT----C-  3280
46|dbj|AB008441.1| -----T-----C-C--T-------C-G--C---CA-GG---C-T----------------------C-A-T-----------------A---------T---------GG-------T---------G--------------G--T-------------T------G-------------C-------------------A---A----T--------------A----C-------C-----T---T---------ATC----A----C----------C---AGG--G--C-----------C----G-A--G--GC----G--------C---T---G---C-TGC--AA-G---TG-T-GG-A------------T-----C-C--C-----------------C--CC---TC-T---C--A-A-C---GT---TC--G---G--------------------G---G-G----G----G-CC-G--C-G----A-T-G-------CC---A---T------------C--------------A-----T----C--C---------T---C-C----------T------CA---------C------G-T---------G---------C---G-C-G-G---T--CCA--T-C-C-------A-G--A-GC---T-A-A-T--CT---T----------TG---A---C----A-------T--C---A---------C-CA----A---A-A-----T--CT-T-G-CT----C-G-C--C------A-------TAT----------TTG----G------------T---CC---------G----C--T--------C----------A----T-G-----G---T-----------GCTC-C--A-G--G-C---------T-G------G--C-T--T------AAC---C---A---G---AG-----T--GCCG-TA-----C-  3005
             ruler .....12010.....12020.....12030.....12040.....12050.....12060.....12070.....12080.....12090.....12100.....12110.....12120.....12130.....12140.....12150.....12160.....12170.....12180.....12190.....12200.....12210.....12220.....12230.....12240.....12250.....12260.....12270.....12280.....12290.....12300.....12310.....12320.....12330.....12340.....12350.....12360.....12370.....12380.....12390.....12400.....12410.....12420.....12430.....12440.....12450.....12460.....12470.....12480.....12490.....12500.....12510.....12520.....12530.....12540.....12550.....12560.....12570.....12580.....12590.....12600.....12610.....12620.....12630.....12640.....12650.....12660.....12670.....12680.....12690.....12700.....12710.....12720.....12730.....12740.....12750.....12760.....12770.....12780.....12790.....12800.....12810.....12820.....12830.....12840.....12850.....12860.....12870.....12880.....12890.....12900.....12910.....12920.....12930.....12940.....12950.....12960.....12970.....12980.....12990.....13000
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2|ref|NC_004102.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|AF009606.1|AF009 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
67|emb|AX100563.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9049
gb|AF011751.1|AF011 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|AF011753.1|AF011 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
68|emb|AX663428.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-C-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTTAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AA-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGCA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAGTCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|AF011752.1|AF011 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CCGGA-A-AA-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|M67463.1|HPCCGAA GGTGCCGCG-CGAGCAG-AGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTC-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-CAA-C-T-GCGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATTA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCTGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|AF290978.1|AF290 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CCGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CAAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GTTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-A---ACA-CCGGGCCCGG-AGT-GT-CCGCGC--TAG  9118
809|gb|AY695437.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-A-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8475
807|gb|AY695436.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-A-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8484
b|M32084.1|HPCPOLYP GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAC-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-CGA-T-T-GCGAGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-TGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TC---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  7310
b|M62321.1|HPCPLYPR GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAC-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-CGA-T-T-GCGAGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-TGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATTA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
6028|dbj|E66593.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAC-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-CGA-T-T-GCGAGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-TGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATTA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
gb|AF271632.1|AF271 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAAGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAC-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-CGA-T-T-GCGAGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
075|gb|AF511948.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACG-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-A-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGA-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-TATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTAT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-ACTTGTAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GCGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9131
077|gb|AF511950.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GCTA-CA-TTAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---AG--GCTCCG-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-CTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAAGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTCAC-CCGAG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCGGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-TATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-G-GCGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTGC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9102
6384|dbj|E08264.1| GGTGCCGTG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--CA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GTGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CCCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CT---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---TG-GC-A--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----T--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACT-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--GCA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCT-C-CTA-C-----ATT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CAG-T-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GCGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
bj|D10749.1|HPCHCJ1 GGTGCCGTG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--CA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GTGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CCCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CT---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---TG-GC-A--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----T--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACT-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--GCA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCT-C-CTA-C-----ATT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CAG-T-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GCGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
8574|dbj|E08263.1| GGTGCCGTG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--CA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GTGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CCCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CT---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---TG-GC-A--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----T--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACT-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--GCA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCT-C-CTA-C-----ATT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CAG-T-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GCGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9130
076|gb|AF511949.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GTTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCC-C-C-CACAA-CC-GG----A-G--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGT-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTAAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TT-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GCGAGAT-C-TAAGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATTAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-TCC-----GG----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9131
029|gb|AY615798.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGC---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CA-A-G-CAGCC-T-GTCGA--GCAGC-A---GG--GCTCCG-GG---A--CTGC-ACCAT-G-Y--WSKK-KK---S-S-G-GCGACG-A-C-TTGG-TC--GTCAT--CT-G-TGAAA-G-T--CAGGGA-G-TCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CCCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CT---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----T--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--TGA-GAA-TGAT-ACTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CAG-T-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--CC-T-GGA-T-T-GCGAGAT-C-TACGGA-G-CT-TG--TTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGACCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCGTTCTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-C-----------------------------------------------------------------------------------------  8791
emb|AJ278830.1|HEC2 GGTGCCGCG-CCAG-GATCGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CA-A-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCG-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-T--CAGGGA-G-TCCA-G-GAGGATGC-A-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCGTCC-CC-CCCC-GGG--ACCC-C-C-CCCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CT---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GT-G--CTGGG-A-AG-AGGGTCTA-----T--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCTGCGT---GGGAAACAGCAA-G--ACA-CACTCCAATCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TC--GCC-C-CTA-C-----ATT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CAG-T-G-TC--C-TC-A-TG-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTCGAAC-AG-GC--CC-T-TGA-T-T-GTGAAAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGACCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCGTTCTC-TCTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-CAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAA  9130
23|emb|AX057094.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
gb|AF177040.1|AF177 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
21|emb|AX057090.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
gb|AF177038.1|AF177 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
22|emb|AX057092.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
20|emb|AX057088.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
gb|AF177039.1|AF177 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
gb|AF177037.1|AF177 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ACAC-CCT-----CACTT-GCTA-CA-TCAAGGCC-CG-G-G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGC-A---GG--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GCGACG-A-C-TTAG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C-GGGG-G-TCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCC-C-C-CACAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGA-A-AG-AGGGTCTA-----C--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CT-A-CA--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TAAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----ACT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-ACTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TAG-C-G-TC--C-TC-A-TA-GC--C--A-GGGAT-CA-GCTTGAAC-AG-GC--TC-T-TAA-C-T-GTGAGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--CTACTC---CATA-GA-A-CCACT-GGATCTACCTCC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--TAG  9142
dbj|D14853.1|HPCCGS GATGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACC-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CAT-----AACCT-GTTA-TC-TCAAGGCC--A-GTG-CAGCC-T-GTCGA--GCTGC-A---AA--GCTCCG-GG---A--CTGC-ACTAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTCG-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C-CGGT-G-TCCA-G-GAGGACGC-T-GCG-----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG--C-CC-CCCC-GGGAGACCC-G-C-CTCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CC---AATGTT-TCAGT--CGC-GC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGC-A-AA-AGGGTCTA-----C--TAT-CTGAC-CCGTG-ATC-CT-G--AG-ACT-CCCC-T-CG-CGCG---TGCCGCTT---GGGAAACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTGAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----TCT---GT---GGG--T-ACGGA-TGGT-CCTTA--T-GACCC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TC-A-TA-GCC-C--A-GGAA--CA-CCTTGAAA-AG-GC--TC-T-AGA-T-T-GTGAAAT-C-TATGGG-G-CCGTG--C-ACTC---CGTC-CA-A-CCGTT-AGATCTACCTGA-AATCAT-TCAAAGAC-TCCACGGCCT-CA-G-C-GCGTTCTC-GCTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--CAC  9130
6559|dbj|E08443.1| GATGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACC-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CAT-----AACCT-GTTA-TC-TCAAGGCC--A-GTG-CAGCC-T-GTCGA--GCTGC-A---AA--GCTCCG-GG---A--CTGC-ACTAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTCG-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C-CGGT-G-TCCA-G-GAGGACGC-T-GCG-----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG--C-CC-CCCC-GGGAGACCC-G-C-CTCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CC---AATGTT-TCAGT--CGC-GC-A-CGA---CG-GC-G--CTGGC-A-AA-AGGGTCTA-----C--TAT-CTGAC-CCGTG-ATC-CT-G--AG-ACT-CCCC-T-CG-CGCG---TGCCGCTT---GGGAAACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTGAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----TCT---GT---GGG--T-ACGGA-TGGT-CCTTA--T-GACCC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TC-A-TA-GCC-C--A-GGAA--CA-CCTTGAAA-AG-GC--TC-T-AGA-T-T-GTGAAAT-C-TATGGG-G-CCGTG--C-ACTC---CGTC-CA-A-CCGTT-AGATCTACCTGA-AATCAT-TCAAAGAC-TCCACGGCCT-CA-G-C-GCGTTCTC-GCTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----GC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--CAC  9130
321|gb|AY651061.1| GATGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACC-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CAT-----AACTT-GCTA-CC-TTAAGGCT--A-GTG-CGGCC-T-GTCGA--GCTGC-A---AA--GCTCCA-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTCG-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C-CGGT-G-TCAA-G-GAGGACGC-T-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-CGAGGCTATGACCAGGTACTCCG--G-CC-CCCC-GGGAGACCC-G-G-CTCAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CCTGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGC-GC-G-CGA---CG-GC-G--CTGGC-C-AA-AGGGTCTA-----T--TAT-CTGAC-CCGTG-AAC-CT-G--AG-ACT-CCCC-T-CG-CGCG---TGCCGCTT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTGAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--TT--GCC-C-CCA-C-----TCT---GT---GGG--T-ACGGA-TGGT-CCTCA--T-GACCC---ACTTAT-T-CTC-C-A-TA--C-TC-A-TA-GTT-C--A-GGAG--CA-CCTTGAAA-AG-GC--TC-T-AGA-T-T-GTGAAAT-C-TATGGA-G-CCACA--C-ACTC---CGTC-CC-A-CCGTT-GGACCTACCTGA-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGCCT-CA-G-C-GCGTTTTC-GCTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGCTT-GGA-G---ACA-CCGGGCCCGG-AGC-GT-CCGCGC--CAC  9130
15457|dbj|D84265.2| GATGCCGGG-CAAGCGG-GGTACT-CCCC-AC--AA-G-CATG-GGT---A--ACAC-TGT-----CACAT-GCT-TCC-TGAAGGCAACC---G-CCGCT-T-GT-CGG-GCAGC-C---GGC---T---TCA--CAGATTATGAC-AT-G-T--TGGT-CT---G-C-G-GAGACG-A-T-TTGG-TT--GTCGTAACT----GAAA-G-TG-C-TGGA-G--TGA-ACGAGGAT---A-TCGC---TA-A--C-C-TGCG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCAG-CGACC--CCC-GGA-GATGA-G-C-C-CAGCCCTA-----C-A--T-A-C--GA-CC--TA-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCA--T---CC---AATGTT-TCCGT--GGC-CC-A-CGA---TG-G--A----GACGGCAGGAGA---TA--TTAC--TAC-CTCACTC-GTG-ACC-CT-G-TC--ACC-CCAC-T-GG-CGAG---GGCGGCGT---GGGAGACCGCTC-G--TCA-CACTCCTGTGAATTC-ATGGTTAGGGAACA-TCAT-TATGT--AT--GCT-C-CCA-C----CA-T---TT---GGG--T-ACGTA-TGGT-ACTCA--T-GACCC---ATTTCT-T--TC-A-AATA--C-TCCA--A-GCA-C--A-GG-A--GA-CTTTAGAT-AGGGC--AC-T-TGA-C-T-TCGACAT-C-TACGGA-G-TCACG---TATTC---AAT--CA-CTCCGCTT-GATCTCCCAGT-GATCAT-TCAAAGAC-TCCACGG-CA-TG-G-CCGCATTCTC-ACTCCA-TGG--G-TA-CTCT-CC-CGA-C-G--AACTCA-ATC-GG-G---T-G-G-CATC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGC-TCC-----TC----CC-TT-GAGAGCCT-GGA-G---ACA-CCGAGCCC-G-AGCGGT-CAGGGC--CAA  9139
15456|dbj|D84264.2| GGTGCCGCG-CAAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--CA-G-CTTG-GGT---A--ACAC-CAT-----GACCT-GCT-TTA-TAAAAGC--TGAG-G-CAGCC-T-GCCGAGCG--GC-A---GGCCT-T-A-CCAA-----CTATGAC-AT-G-T--TGGT-CT---G-C-G-GAGACG-A-C-TTAG-TA--GTCAT---T-GCTGAGA-G-CG-C-CGGA-G-TTCA-G-GAGGATG-----CGT--CTA-A--C-C-TGCG--AG-C-TTTCAC-GGAAGCTATGACCAGGTACTCAG-CT-CC-TCCT-GGC-GATGA-A-C-CGCA-TCC-AG----C-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CC---AACGTC-TCCGT--GGC-CC-A-CGA---CC-AC-A--CTGG--ACAG-AGA---TA--TTAC--TAC-CTCACAC-GTG-ACC--C-AACC--ACA-CCAC-T--GTCACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTC-G--GCA-CACTCCAGTAAATTC-CTGGTTGGGGAACA-TAAT-CATGT--AC--GCT-C-CTG-C----AA-T---CT---GGG--T-ACGTA-TGGT-GCTCA--T-GACCC---ACTTCT-T-C-C-A-AATA--C-TCCAAGC-GC-----A-GG-AG-CA-AC-TAGAT-AAGGT--GC-T-AGA-C-T-TCGATAT-G-TACGGA-G-TCACA---TATTC---AGT--TA-GTCCACTCCAA-CTCCCAGC-CATCAT-TCAAAGAC-TCCATGG--TATG-G-CCGCGTTTTC-ACTCCA-TGG--G-TA-CTCT-C--CAA-CTG--AACTCA-A-TCGG-G---T-G-G-GAGC-ATGC-CTCAG-AAAGCT-TGGGGC-CCC-----TC----CA-TT-GAGAGCGT-GGA-G---ACA-TCGAGC-CCG-CGCGGT-CAGAGC--TAA  9142
1993|gb|AY859526.1| GATGCCGCG-CCAGTGG-GGTGCTGC-CC-AC--GA-G-CATG-GGA---A--ACAC-CCT-----CACAT-GCTATC--TGAAAGCA-C-AG-G-CCGCC-T-GC--AG-G--GC-----GGCCAAC-A-TCAAGGA--CTGTGAC-AT-G-T--TGGT-GT---G-C-G-GAGATG-A-C-CTAG-TG--GTCAT---TTG-TGAGA-G-CG-C-TGGC-G-TCCA-G-GAGGACAC-T-GCGT--C---A--C---TGCG--AG-C-ATTCAC-GGATGCTATGACCAGGTACTCAG-CT-CC-CCCT-GGA-GACGT-C-C-CGCAGCCC-A-----C-G--T-A-T--GA-CC--TT-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCA--T---CC---AACGTC-TCCGT--CGC-CC-A-CGA---CG-GT-A--ATGGG-A-AG-AGA---TA--TTAC--TAC-CTCACAC-GTG-ACT-GT-A-CC--ACT-CCAC-T-TG-CGCG---GGCCGCTT---GGGAGACAGCCC-G--CCA-CACTCCAGTCAATTC-GTGGTTGGGCAACA-TCAT-TATGT--TT--GCC-C-CCA-C----GA-T---AT---GGG--T-GCGTA-TGGT-TCTGA--T-GACCC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TCCAGTC-GC-----A-AG-AA-CA-AT-TGGAG-AAAGC--AC-T-CGA-C-T-TTGACAT-C-TACGGA-G-TGACC---TATTC---TGT--CT-CTCCACTT-GATCTCCCAGC-AATCAT-TCAACGAC-TCCATGG--CATG-G-CAGCGTTTTC-ACTCCA-CGG--A-TA-CTCT-C--CAA-CTG--AGCTCA-A-CAGG-G---T-A-G-GGGC-TTGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----TC----CC-TT-GCGAGCAT-GGA-G---ACA-TCGAGC-CAG-AGCTGT-CAGAGC--CAA  9108
emb|Y12083.1|HCV120 GATGCCGCG-CCAGTGG-GGTGCTGC-CC-AC--CA-G-CATG-GGA---A--ACAC-CCT-----CACAT-GCTATC--TGAAGGCA-C-AG-G-CCGCC-T-GC--AG-G--GC-----GGCCAAC-A-TCAAGGA--CTGTGAC-AT-G-T--TGGT-GT---G-C-G-GAGATG-A-C-TTGG-TG--GTCAT---TTG-TGAGA-G-TG-C-TGGC-G-TCCA-G-GAAGACAC-T-GCGT--C---A--C---TGCG--AG-C-ATTCAC-GGATGCTATGACCAGGTACTCAG-CT-CC-CCCT-GGA-GACGC-T-C-CGCAACCT-A-----C-G--T-A-T--GA-CC--TC-GA--GC-TCA-TAACAT---CGTGCTCG--T---CC---AATGTT-TCCGT--CGC-CC-A-CGA---AG-GC-A--ATGGG-A-AG-AAA---TA--TTAC--TAC-CTCACAC-GTG-ACT-GT-A-CT--ACT-CCAC-T-CG-CGCG---GGCCGCCT---GGGAGACAGCCC-G--CCA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGTTGGGCAACA-TCAT-TATGT--TT--GCC-C-CCA-C----GA-T---AT---GGG--T-GCGTA-TGGT-TCTGA--T-GAACC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TCCAGTC-GC-----A-AG-AA-CA-AT-TGGAG-AAAGC--AT-T-CGA-C-T-TTGACAT-C-TACGGA-G-TGACC---TATTC---CGT--TT-CTCCACTT-GATCTCCCAGC-AATCAT-TCAACGAC-TCCATGG--TATG-G-CAGCATTTTC-ACTCCA-CGG--A-TA-CTCT-C--CAG-TTG--AGCTCA-A-TAGG-G---T-A-G-GGGC-TTGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACT-----TC----CC-TC-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGAGC-CAG-AGCTGT-CAGAGC--CAA  9093
15454|dbj|D84262.2| GATGCCGTG-CCAGTGG-GGTGCT-CACT-AC--CA-G-TTTG-GGG---A--ACAC-CCT-----CACTT-GTTATC--TTAAGGCA-C-AG-G-CGGCG-T-GT--AG-G--GC-----AGCCAAC-A-TCAAAAA--TTTTGAC-AT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GAGATG-A-T-CTGG-TG--GTCAT---TTG-TGAGA-G-CG-C-CGGC-G-TACA-G-GAGGATG--T--CGTAGC---A--C---TGAG--AG-C-GTTTAC-AGACGCTATGATCAGATACTCAG-CT-CC-CCCA-GGA-GATGC-G-C-CACAGCCC-A-----C-A--T-A-C--GA-CC--TT-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCG--T---CC---AACGTC-TCCGT--AGC-CC-A-CGA---TG-GC-A--CCGG--ACAG-AGA---TA--TTAC--TAC-CTCACCC-GTG-ACT-GT-A-CC--ACT-CCAC-T-TG-CGCG---AGCTGCTT---GGGAGACAGCTC-G--CCA-TACCCCTGTCAATTC-GTGGTTGGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCC-C-CCA-C----AA-T---AT---GGG--T-ACGCA-TGGT-CCTCA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCCAAT--GCC----A-GG-AG-CA-GT-TGGAG-GCGGC--AC-T-TAA-T-T-TTGACAT-G-TATGGG-G-TAACC---TACTC---CGT--CA-CTCCACTC-GATCTCCCTGC-AATCAT-TCAACGAC-TCCATGG--TATG-G-CAGCTTTTTC-CCTACA-TGG--G-TA-CTCT-C--CAA-CTG--AACTCA-A-CAGG-G---T-G-G-GAGC-GAGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-TT-AAGAGCTT-GGA-G---ACA-TCGAGC-CAG-AGCTGT-CAGAGC--CAA  9155
19|emb|AX057086.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-TT-A-G-CGGCT-T-GT-AAA-GCTGC-A---GG--GAT-AATCG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-G--T-A-T--GA-TC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGCT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CGCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-TATAAT-TGAAAGGT-TACATGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACA-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
gb|AF177036.1|AF177 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-TT-A-G-CGGCT-T-GT-AAA-GCTGC-A---GG--GAT-AATCG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-G--T-A-T--GA-TC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGCT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CGCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-TATAAT-TGAAAGGT-TACATGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACA-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
134|emb|AX057395.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-TT-A-G-CGGCT-T-GT-AAA-GCTGC-A---GG--GAT-AATCG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-G--T-A-T--GA-TC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGCT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CGCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-TATAAT-TGAAAGGT-TACATGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACA-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
62|emb|AX057317.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-TT-A-G-CGGCT-T-GT-AAA-GCTGC-A---GG--GAT-AATCG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-G--T-A-T--GA-TC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGCT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CGCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-TATAAT-TGAAAGGT-TACATGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACA-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
bj|D00944.1|HPCPOLP GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-TACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-TT-A-G-CGGCC-T-GT-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-AATTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAGA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGTT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTAGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--TA-CTCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACA-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
65|dbj|AB047641.1| GTTGCCGCG-CCAGTGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACGT-GCTA-CG-CAAAAGCC-CT-A-G-CGGCC-T-GC-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACCGA-G-GAGGATG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGC-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGTT-G--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGCCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CTCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-T-T-TTGAGAT-G-TATGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--AA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-CG-A-C-GCTTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CT-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-CAGAGCGTCC-  9196
893|gb|AY746460.1| GTTGTCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--CA-G-CATG-GGA---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCC-T-GT-AAG-GCCGC-C---GG--GTT-AGTTG--CA--CC-C-ACGAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTGG-TT--GTCAT--CTCG--GAAA-G-C--C-AGGG-GGTTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCGC-GCAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-T-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCCGT--GGCGAT-G--AA-C-CC-TC-A--A-GGCCGCCGCAAA---TA-----T--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAATA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CTCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-T-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CAGC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9199
gb|AF169004.1|AF169 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACT-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TGAAAGCC-CT-G-G-CGGCT-T-GT-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCG--GAAA-G-C--C-AGGG-GGCTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-T-TGAG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TTCC-GGC-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCT--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCAC--G--GGAC-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTCA-G--ACA-CTTCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----TA-T---AT---GGG--T-TCGTA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTCGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
gb|AF238484.1|AF238 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACT-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--ATCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-T-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CCTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGTT-G--GG-C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTCA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CG-T---GT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAT---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTCTC-CCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CATC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-CAGAGCGTCC-  9162
gb|AF238483.1|AF238 GTTGCCGCG-CCAGCGG-AGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CAGCT-T-GT-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-T-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCCGT--GGCGCT-G--AA-C-CC-AC-T--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CC-A-CC--ACT-CCAA-T-TGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----AA-T---AT---GGG--C-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAT---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-ACCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9162
gb|AF238482.1|AF238 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCC-T-GT-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-T-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--G-CACTTG--GG-C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CG-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CAGTG---TACTC---TGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTGC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9162
gb|AF238481.1|AF238 GTTGTCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACT-AC--TA-G-CATG-GGT---A--ACAC-CAT-----AACAT-GCTA-TG-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCCGC-G---GG--GAT-AGTTG--CA--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCACTCG--G--C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAACTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGAA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CTCTGGACCAGAAC---C-T-TAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TATTC---CGT--GA-GCCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTAACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGGACGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9162
gb|AF238485.1|AF238 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAGGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAA-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCCG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CCTGTTCC--T---CG---AATGTG-TCTGT--GGCACTCG--G--C-CT-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGTTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AT--GCT-C-CAA-C----TA-T---AT---GGG--T-CCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TT-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CTCTGGACCAGGAC---C-T-TAA-T-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TCTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCCT-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----GC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCAC-G-TGCAGT-TAGAGCGTCC-  9162
gb|AF169003.1|AF169 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CG-TRAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CA--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-T-TGAG--AG-Y-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TTCC-GGC-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCT--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCAC--G--GGAC-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTCA-G--ACA-CTTCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----TA-T---AT---GGG--T-TCGTA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTCGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-CAGGGCGTCC-  9193
73|dbj|AB047645.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-AGTAG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGA----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCACTCG--G--C-CC-GC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-G-CC--ACT-CCAA-T-TGCC-CG---GGCTGCCA---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TT-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-T-T-TTGAGAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-G-C-GCCTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAACGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-AAGGGCGTCC-  9193
gb|AF169005.1|AF169 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CA-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-T-ACCAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTTAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGA----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTA-TCCGT--GGCARTCG--G--C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAC-T-CTCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-KCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCT-C--A-AG-A--CA-CCCTAGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGG-K-CGGTC---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AGCTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-R-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9196
71|dbj|AB047644.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-TACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ATAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAA-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CA--CC-T-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-TTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GATCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCACTCG--G--C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ATC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTCA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGGA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TT-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-G-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CA-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9196
63|dbj|AB047640.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-TACC-AC--TA-G-TATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AATTG--CG--CC-C-ACGAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AACGTG-TCTGT--GGCACTTG--G--C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CC-A-CC--ACT-TCAA-T-TGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-GG-A--CA-CCCTAGACCAGAAC---C-T-TAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TCTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9196
gb|AF169002.1|AF169 GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-CA-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGCT-G--GG-C-CC-GC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAY-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAY-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCCGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTT-T-TACTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-TAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-CTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCTTTTTC-ACTGCA-CA--CA-TA-TACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTGC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-ACC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCGGT-TAGGGCGTCC-  9196
67|dbj|AB047642.1| GCTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ATAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCT-T-GC-AAA-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-AACTGA-G-GAGGATG--A-CCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGATATTCTG-CC-CC-TCCC-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--AGCGCTTG--G--C-CC-AC-A--A-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-AAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ATTTCT-T-TTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-T-CGGTG---TACTC---CGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AGCTGACG-C-GA-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCAGT-TAGGGCGTCC-  9196
69|dbj|AB047643.1| GTTGCCGCG-CTAGCGG-GGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-TAT-----CACAT-GCTA-CG-TAAAAGCC-CT-A-G-CGGCA-C-GC-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGACG-A-C-TTGG-TT--GTCAT--CTCG--GAAA-G-C--C-AGGG-GGCTGA-G-GAGGATG--G-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCCG-CC-CC-TCCG-GGT-GACCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--AGCGCT-G--GG-C-CC-AC-A--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAT-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-TGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCAGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTGA--T-GACAC---ACTTCTAT--TC-C-A-TC--C-TT-A-TG-GCC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAGC---C-T-TAA-C-T-TTGAGAT-G-TACGGA-G-CGGTG---TACTC---AGT--GA-GTCC-TTTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTTTC-TCTGCA-CA--CA-TA-CACT-CC-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTGC-A-GCTCTCAG-AAAACT-TGGGGC-ACC-----AC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-CGCAGT-TAGGGCGTCC-  9193
61|dbj|AB047639.1| GTTGCCGCG-CCAGCGG-GGTGCT-AACC-AC--TA-G-CATG-GGT---A--ACAC-CAT-----CACAT-GCTA-TG-TGAAAGCC-CT-A-G-CGGCC-T-GC-AAG-GCTGC-G---GG--GAT-AGTTG--CG--CC-C-ACAAT-G-C--TGGT-AT---G-C-G-GCGATG-A-C-CTAG-TA--GTCAT--CTCA--GAAA-G-C--C-AGGG-GACTGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCCATGACCAGGTACTCTG-CC-CC-TCCT-GGT-GATCC-C-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CCTGTTCC--T---CA---AATGTG-TCTGT--GGCGTT-G--GG-C-CC-GC-G--G-GGCCGCCGCAGA---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CA-A-CC--ACT-CCAC-T-CGCC-CG---GGCTGCCT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CTCCCCTATCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AT--GCT-C-CAA-C----CA-T---AT---GGG--T-TCGCA-TGGT-CCTAA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TC-A-TG-GTC-C--A-AG-A--CA-CCCTGGACCAGAAC---C-T-CAA-C-T-TTGAGAT-G-TATGGA-T-CAGTA---TACTC---CGT--GA-ATCC-TTTGGACCTTCCAGC-CATAAT-TGAGAGGT-TACACGGGCT-TG-A-C-GCCTTTTC-TATGCA-CA--CA-TA-CTCT-CA-CCA-C-G--AACTGACG-C-GG-G---T-G-G-CTTC-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----AC----CC-CT-CAGGGTGT-GGAAG---A-G-TCGGGCTC-G-CGCAGT-CAGGGCGTCC-  9196
08|dbj|AB031663.1| GTTGTCGCG-CAAGCGG-AGTGCT-CACC-AC--TA-G-CATG-GGG---A--ACAC-TAT-----CACGT-GCTA-CG-TGAAGGCC-TT-G-G-CGGCC-T-GC-AAG-GCCGC-A---GG--GAT-TGTGG--CT--CC-C-ACCAT-G-T--TGGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTAG-TA--GTCAT--CTCA--GAGA-G-T--C-AGGG-AGCTGA-G-GAGGATG--A-GCGA----A-A--T-C-TGAG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGATATTCTG-CT-CC-CCCC-GGC-GACCC-C-C-C-TAAACC-AG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCT--T---CA---AATGTA-TCTGT--GGCTTT-A--GA-C-CA-GC-A--T-GGTCGGCGCATG---TA-----C--TAC-CTGAC-CAGAG-ACC-CT-A-GC--ACT-CCAC-T-CGCC-AG---GGCTGCCT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATTCA-AT--AC--GCC-C-CCA-C----CA-T---AT---GGG--T-GCGCA-TGGT-CCTCA--T-GACAC---ACTTTT-T-CTC-C-G-TC--C-TA-A-TG-GCC-C--A-GG-A--AA-CCCTGGATCAAGAC---C-T-AAA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGA-G-CAGTG---TATTC---TGT--GA-ACCC-TCTGGACCTCCCAGC-CATAAT-TGAGAGAC-TACATGGGCT-TG-A-A-GCTTTCTC-ACTGCA-CGGT---TA-CTCT-CC-C-A-CCG--AACTCACT-C-GG-G---T-G-G-CAGC-A-GCTCTCAG-AAAACT-TGGAGC-GCC-----TC----CC-CT-CAGAGCGT-GGAAG---A-G-CCGGGCAC-G-TGCGGT-GAGGGCATCA-  9197
3141|dbj|D50409.1| GTTGTCGCG-CGAGCGG-AGTGCT-CACC-AC--CA-G-CATG-GGC---A--ATAC-TCT-----CACGT-GCTA-CG-TGAAAGC--TAAG-G-CGGCG-T-GC-AAC-GCCGC-A---GG--CAT-TGTTG--CC--CC-C-ACCAT-G-T--TGGT-GT---G-C-G-GCGACG-A-C-CTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAGA-G-T--C-AGGG-GGTCGA-G-GAGGACG--A-GCGG----A-A--C-C-TGAG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-CC-CC-TCCC-GGC-GATCC-T-C-C-CAAAGC-AG----A-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CTTGCTCT--T---CC---AATGTA-TCCGT--GGCGTT-A--GA-C-CC-GCGA----GGCCGCCGCAGG---TA-----C--TAC-CTGAC-TAGAG-ACC-CC-A-CC--ACT-CCAC-T-CGCC-AG---GGCTGCCT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-ATGGCTGGGAAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CGA-C-----AGT---TT---GGG--T-GCGCA-TGGT-CCTAA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-G-TC--T-TG-A-TG-GCC-C--A-GG-A--TA-CCCTGGACCAGGAT---C-T-CAA-C-T-TCGAAAT-G-TACGGA-G-CAGTG---TACTC---AGT--CA-GTCC-CCTGGACCTCCCGGC-CATAAT-TGAGAGAC-TACATGGGCT-TG-A-A-GCCTTTTC-ACTGCA-C--TCA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTCACT-C-GG-G---T-G-G-CTGC-C-GCTCTCAG-AAAACT-TGGGGC-GCC-----CC----CC-CT-TAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGAGCTC-G-TGCAGT-GAGGGCTTCC-  9208
gb|AF238486.1|AF238 GTTGCCGCG-CGAGCGG-CGTTTT-CACT-AC--CA-G-CATG-GGG---A--ATAC-CAT-----GACAT-GTTA-CA-TCAAAGCT-CT-C-G-CAGCA-T-GT-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-CATGGA-C---CC-T-ATCAT-G-C--TGGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-C-CTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAGA-G-C--C-AAGGTAAC-GA-G-GAGGACG--A-GCGA----A-A--C-C-TGAG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCCG-CC-CC-TCCC-GGT-GACCT-T-C-C-CAGACC-AG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CCTGCTCC--T---CA---AACGTA-TCGGT--AGCGCT-G--GA-C-CC-TC-G--G-GGTCGCCGCCGG---TA-----C--TTC-CTAAC-TAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CACC-CG---AGCTGCTT---GGGAAACAGTAA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-TTGGCTGGGCAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CTA-C----AA-T---CT---GGG--T-CCGGA-TGGT-CATAA--T-GACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TA--C-T--ATTG-GCC-C--A-GG-A--CA-CTCTGAACCAAAAT---C-T-CAA-T-T-TTGAGAT-G-TATGGG-G-CAGTA---TATTC---GGT--CA-ATCC-ATTAGACCTACCGGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACATGGGCT-TG-A-T-GCCTTCTC-ACTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTCTCA-C-GG-G---T-G-G-CAGC-A-ACTCTCAG-AAAACT-TGGAGC-GCC-----TC----CC-CT-TAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCTGT-GAGGGCCTCA-  9160
dbj|D10988.1|HPCJ8G GTTGCCGCG-CAAGCGG-TGTTTT-CACC-AC--CA-G-CATG-GGG---A--ATAC-CAT-----GACAT-GTTA-CA-TCAAAGCC-CT-T-G-CAGCG-T-GT-AAG-GCTGC-A---GG--GAT-CGTGGA-C---CC-T-GTTAT-G-T--TGGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-C-CTGG-TC--GTCAT--CTCA--GAGA-G-C--C-AAGGTAAC-GA-G-GAGGACG--A-GCGA----A-A--C-C-TGAG--AG-C-TTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCCG-CC-CC-TCCC-GGT-GACCT-T-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CCTGCTCC--T---CA---AACGTA-TCGGT--AGCGCT-G--GA-C-TC-TC-G--G-GGTCGCCGCCGG---TA-----C--TTC-CTAAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CACC-CG---AGCTGCTT---GGGAAACAGTAA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-TTGGCTGGGCAACA-TCATCCA-GT--AC--GCC-C-CCA-C----AA-T---CT---GGG--T-CCGGA-TGGT-CATAA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TA--C-T--ATTG-GCC-C--A-GG-A--CA-CTCTGAACCAAAAT---C-T-CAA-T-T-TTGAGAT-G-TACGGG-G-CAGTA---TACTC---GGT--CA-ATCC-ATTAGACCTACCGGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACATGGGCT-TG-A-A-GCCTTTTC-ACTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTCTCA-C-GG-G---T-G-G-CAGC-A-ACTCTCAG-AAAACT-TGGAGC-GCC-----TC----CC-CT-TAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCCGT-GAGAGCTTCA-  9197
41|dbj|AB030907.1| GTTGCCGCG-CAAGCGG-TGTCTT-CACT-AC--CA-G-CATG-GGG---A--ACAC-CAT-----GACAT-GCTA-CA-TTAAAGCT-CT-T-G-CAGCA-T-GT-AAA-GCTGC-A---GG--GAT-CGTAGA-T---CC-T-ACTAT-G-C--TGGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-C-CTGG-TT--GTCAT--CTCG--GAGA-G-C--C-AAGGCAAT-GA-G-GAGGACG--A-GCGA----A-A--C-C-TGAG--AG-C-TTTCAC-GGAAGCTATGACCAGGTATTCCG-CC-CC-TCCC-GGT-GACCT-T-C-C-CAGACC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TAACAT---CCTGCTCC--T---CA---AACGTA-TCGGT--AGCGCT-G--GA-C-TC-TC-G--G-GGTCGCCGCCGG---TA-----C--TTC-TTAAC-CAGAG-ACC-CT-A-CC--ACT-CCAA-T-CACC-CG---AGCTGCTT---GGGAAACAGTAA-G--ACA-CTCCCCTGTCAATTC-TTGGCTGGGCAACA-TCATCCA-AT--AC--GCC-C-CTA-C----AA-T---CT---GGG--T-CCGGA-TGGT-CATAA--T-GACCC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-T--ACTG-GCC-C--A-GG-A--CA-CTCTGAACCAGAAT---C-T-CAA-T-T-TCGAGAT-G-TACGGG-G-CAGTA---TACTC---GGT--CA-ATCC-ACTAGACCTGCCGGC-CATAAT-TGAAAGGC-TACATGGGCT-TG-A-C-GCCTTCTC-ATTGCA-CA--CA-TA-CTCT-CC-CCA-C-G--AACTCTCA-C-GG-G---T-G-G-CAGC-G-ACTCTCAG-GAAACT-TGGAGC-GCC-----TC----CC-CT-TAGAGCGT-GGAAG---A-G-TCGGGCGC-G-TGCTGT-GAGGGCCTCA-  9197
emb|Y11604.1|HCV4AP GATGTCGCG-CAACCGG-CGT-CTACACC-AC--CA-G-CTTC-GGG---A--ACACGC-T-----GACGT-GCTATC--TCAAAGCCAC--G-G-CCGCCAT--C-AGG-GCGGC-----GGC-GCTGAG-AG---A--CTGC-ACTAT-G-T--TGGT-TT---G-C-G-GTGATG-A-C-TTAG-TC--GTCATCGCT----GAGA-G-CGAC--GGC-G-TAGA-G-GAGGACA--A-CCG-----A-G--C-CCTCCG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACGAGATACTCGG-CT-CC-CCCA-GGT-GACGC-T-C-CGCAG-CC-AG----C-A--T-A-T--GA-CC--TG-GA--AC-TAA-TAACAT---CATGTTCA--T---CC---AACGTC-TCAGT--CGCGC--A-CGA-CGTG-AC-G----GGT-A-AAAAGG---TA--T-AT--TAC-CTAAC-CCGAG-ACC-CTGA--A--ACT-CC-C-T-TGGCGCG---AGCTGTAT---GGGAGACAGTCC-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGTTGGGAAACA-TCAT--A-GTCTAC--GCT-C-CCA-C----AA-T---AT---GGG--T-GCGCA-TGAT-ATTGA--T-GACCC---ACTTTT-T-CTC-A-A-TA--C-TCCA--GAGC--C--A-GG-A---AGCCCTTGAG-AAAGC--AC-T-CGA-C-T-TCGATAT-G-TACGGA-G-TCACC---TACTC---TAT--CA-CTCC-GCTGGATTTACCGGC-AATCAT-TCAAAGAC-TCCATGG-CT-TA-AGC-GCGTTCAC-GCTGCA-CGG--A-TA-CTCT-CCAC-A-C-G--AACTCA-A-CCGG-G---T-G-G-CCGG-A-GCCCTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC------C----CCGCT-GAGAGCGT-GGA-G---ACA-TCGGGCCC-G-AGCAGT-CCGCGC--TAA  9059
15455|dbj|D84263.2| GGTGTCGTG-CTAGCGG-CGTGCT-CACT-AC--CA-GTC-TG-GGC---A--ACACCC-T-----AACAT-GCTA-C-CTGAAGGCG-CA-A-G-CAGCG-T-GC-AGA-GCAGCCA---AGC---TCAA-AG---A--CTTTGAC-AT-G-T--TGGT-CT---G-C-G-GAGACG-A-CCTTG--TG--GTCAT--TTCC--GAGA-G-TA-T-GGGG-GTCGC-CG--AGGATGCTA-GT--------G--CAC-TGAG--AG-C-TTTCAC-GGAAGCTATGACCAGGTACTCAG-CA-CC-CCCC-GGT-GACGA-C-C-CGCAG-CC-GG----A-G--T-A-T--GA-CC--TC-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCG--T---CA---AACGTC-TCCGT--AGC-TC-A-TGA---CG-GC-G--CTGG--GCAG-AGA---TA--TTAC--TAC-CTCACAC-GAG-ATC-C--A-TTG-A-C-CC-CAT-TGTCTCG---GGCTGCCT---GGGAAACAGCCC-GACACA-CTCCC--GTTAACTC-ATGGCTGGGCAACA-TCAT-AATGT--AC--GCA-C-CAA-C----CA-T---TT---GGG--T-ACGTA-TGGT-GTTAA--T-GACTC---ATTTCT-T-T-G-C-AATA--C-TCCA--A-TCC-C--A-GG-AAATA--C-TCCAT-AAAGC--AC-T-TGA-C-T-TCGACAT-G-TACGGA-G-TCACA---TATTC---CGT--CA-CTCCACTT-GACTTGCC-GTATATCAT-CCAGCGAT-TGCACGG-CA-TG-G-CTGCCTTCTC-ACTCCA-TGGT---TA-CTCT-C--CAGGC-G--AACTTA-A-TAGA-G---T-G-G-CATC-TTGT-CTCAG-GAAGCT-TGGGGC-ACC-----AC----CC-CT-AAGAGCCT-GGA-G---GCA-CCGAGCCA-G-GGCAGT-CAGAGC--TAA  9133
dbj|D63822.1|HPCJK0 GGTGTAGGG-CCAGCGG-GGTCCT-CCCC-AC--GA-G-CATG-GGC---A--ACACAC-T-----GACTT-GCTA-T-TTAAAGGC--CATG-G-CGGCT-T-GT-AAG-GCTGCT----GGC--CTCAA-AA---A--CTTTGAC-AT-G-T--TGGT-CT---G-C-G-GAGACG-A-T-TTGG-TG--GTCAT--CTCT--GAGA-G-TT-T-GGGG-GTC-T-CG-GAGGACGCCA-GT--------G--CCC-TGCG--AG-CGTTT-AC-GGACGCTATGACCAGGTACTCGG-CG-CC-TCCT-GGA-GACGA-A-C-CGCAC-CC-GG----A-G--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GCAT-A-TTACAT---CCTGCTCA--T---CC---AACGTA-TCCGT--GGC-CC-A-CGA---CC-AC-A--CCGG--ACAG-AGA---TA--TTAC--TAC-CTCACCC-GTG-ATC-CG-A-CCA-A-TGTC-C-T-AGCC-CG---GGCTGCTT---GGGAAACTGCTC-GACACA-CTCCC--GTGAATTC-CTGGTTGGGCAACA-TCAT-TATGT--AC--GCG-C-CCA-C----TA-T---AT---GGG--T-GCGTA-TGGT-GCTGA--T-GACGC---ACTTCT-T-T-G-G-GATA--C-TCCA--G-CCT-C--A-AG-AG-CA-GC-TCCAC-AAAGC--AC-T-CGA-C-T-TTGACAT-G-TACGGG-G-TCACG---TA--CA-ATAT--CA-CTCCACTT-GATCTACC-CCAGATCAT-TCAGCGCC-TCCATGG-CA-TG-G-CTGCCTTTTC-ACTCCA-TGGT---TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGCTCA-A-TAGG-G---TTG-G--AGC-GTGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGC--CC------CT---CC-CTTGCGGGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGCTA-G-GGCAGT-CCGAGC--TAA  9160
gb|AF064490.1|AF064 GATGCCGCG-CCAGCGG-CGTCTT-CACC-AC--TA-G-TATG-GGC---A--ACAC-CAT-----GACGT-GCTA-CATT-AAGGC--CTTA-G-CCTCC-T-GT-AGA-GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--T--TG-C-AC-GCTCCTGGT-GT---G-C-G-GTGACG-A-CCTTG--TG--GCCAT--CTGC--GAGA-G-C--C-AGGG-GACACACG--AGGACGA-A-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTTAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCTG-C--TC-CCCC-GG--G-TGA-T-C-C-C---CC-GGTTCCT-GCTT-A-T--GA-CC--TA-GA--GC-TCG-TAACAT---CTTGCTCC--T---CA---AATGTG-TCCGT--CGC-CC-A-CGA---T--GC-C--TCAG--GCAACAGAG--T---TTAC--TAC-CTCACGC-GCG-ACC-C----CCA-AGTACCGC-T-TG---CGAG-GGCCGCGT---GGGAGACTGCT--AA-ACA-CTCCCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGGAACA-TCAT-CATGT--AC--GCT-C-CGA-C----CC-T---GT---GGGC-T--CGGA-TAGT-GCTGA--T-GACGC---ACTTTT-T-CAG-C-G-TA--C-TGCA--G-AGC-C--A-GG-AG-CA-AC-TGGAA-AAAGC--CC-T-AG--CAT-TTGAAAT-G-TATGG--G-TCA-GT-CTACTC---TGT--CA-CTCCGCTG-GATCTTCCGGC-TATTAT-TCAGAGAC-TCCATGGACT-TA-G-C-GCGTTTAC-ACTCCA-T--TCA-TA-CTCT-C--CAAGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-GAG-TAGT--TGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC------C----CC-TTTGAGAGCTT-GGA-G---ACA-TCGGGCTC-G-CGCTGTAC-GCGC--TAA  9044
emb|Y13184.1|HCV148 GATGCCGCG-CCAGCGG-CGTCTT-CACC-AC--TA-G-TATG-GGC---A--ACAC-CAT-----GACGT-GCTA-CATT-AAGGC--TTTA-G-CCTCC-T-GT-AGA-GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--C--TG-C-AC-GCTCCTGGT-AT---G-T-G-GTGACG-A-CCTTG--TG--GCCAT--CTGC--GAGA-G-C--C-AGGG-GACACACG--AAGATGA-A-GCG-----A-G--C-C-TGAG--AG-C-CTTCAC-TGAGGCTATGACCAGGTACTCCG-C--TC-CCCC-GG--G-TGA-T-C-C-C---CC-GGTTCCA-GCTT-A-T--GA-CC--TG-GA--GC-TCG-TAACAT---CTTGCTCC--T---CG---AACGTG-TCCGT--CGC-CC-G-CGA---T--GC-T--TCAG--GCAACAGAA--T---TTAC--TAT-CTCACGC-GTG-ACC-C----GCA-GGTACCAC-T-TG---CGAA-GGCTGCGT---GGGAAACTGCC--AA-ACA-CTCCCCGGTTAATTC-CTGGCTAGGGAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CGA-C----CT-T---GT---GGGC-T--CGGA-TAGT-GCTGA--T-GACGC---ACTTTT-T-CAG-C-G-TT--C-TACA--G-AGC-C--A-GG-AA-CA-GC-TGGAA-AAAAC--CC-T-AG--CAT-TTGAAAT-G-TATGG--G-TCA-GT-TTATTC---TGT--TA-CTCCGCTG-GATCTTCCAGC-TATCAT-TCAAAGAC-TCCATGGACT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-T--TCA-TA-CTCT-C--CGAGC-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-GCTAGT--TGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC------C----CC-TTTGAGAGCTT-GGA-G---ACA-TCGGGCTC-G-AGCTGTAC-GCGC--TAA  9077
9761|dbj|D89872.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-CGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  8786
dbj|D16435.1|HPCT2 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-CGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  6618
6516|dbj|E08399.1| GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
1981|dbj|E03766.1| GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  8786
6258|dbj|E09631.1| GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
dbj|D90208.1|HPCJCG GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
6577|dbj|E08461.1| GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACGT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
dbj|D11355.1|HPCJTB GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AA-CA-GCTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTCTA-GC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  9127
dbj|D11168.1|HPCJTA GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AA-CA-GCTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  9127
bj|D63857.1|HPVHCVN GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTCCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGA-ATG-CA-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-A-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ACC-CC-A-CC--AC--CCCCAT-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGGA--AAAGC--CC-T-GGA-C-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  9034
b|U01214.1|HCU01214 GGTGCCGCG-CGAGCGT-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCTTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCA-----A-A--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACT-CCCC-T-TG-CACG---TGCTGCTT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-A-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTA-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGGCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGG-GT-CCGCGC--TAA  9128
64|dbj|AB049099.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCCGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTCAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-GGTCCA-A-GAGGATGA-G-GC------ATG--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAG-CC-GG----C-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-GA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---AGCCGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--TGA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGGATCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9130
dbj|D14484.1|HPCJRN GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-TCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CTGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-GG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTGGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGGA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF054255.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054247.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
31|emb|CQ819761.1| GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF054258.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054251.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8779
gb|AF054257.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054252.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CACGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054248.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CACGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF054254.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8781
gb|AF054249.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9128
bj|D10750.1|HPCJ491 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF054259.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054253.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGT--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054256.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCCCGGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8781
gb|AF054250.1|AF054 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAARGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTAYTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCRC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTAC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9117
bj|D13558.1|HPCJ483 GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-G--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ATC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-TTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCG-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-AG-AG-CA-ACTTGAA--CAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF207758.1|AF207 GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-------G--C-CCTACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAG-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGT--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTTAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGACT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAT-T--TA-CTCT-C--CTCGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-TTCC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207765.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGA-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGG-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-ATAT-C-TACAGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207762.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-CTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGA-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC--G----ACA--T-A-T--GA-TT--TG-GA--GT-TGA-TATCAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--GGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCT-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTA--TG-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGGCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
110|gb|AY045702.1| GGTGCCGCG-CGAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGA-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-T-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9129
gb|AF165062.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCA-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAAC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165061.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGTGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTGAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGA-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GATCCGC-C-C-CGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCA-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAAC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165058.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-A--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCAG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCCC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCTC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-CA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCTTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGGGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165057.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-A--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCAG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCCC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCTC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-CA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCTTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165050.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-A--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTTGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCTC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTAA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTCTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-TCGCGC--TAA  9115
gb|AF165049.1|AF165 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-A--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-CAG-T--TA-TTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207759.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACA-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--T-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCTC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAC--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-CGAGCGAC-TCCATGGTCT-TG-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--CAA  9124
gb|AF207770.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-A-C-CC-ATCC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCGGCAT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207752.1|AF207 GGTGCCGTG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-TCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCAG-CC-CC-TCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCCGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGAG-ATC-CC-G-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAAC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165052.1|AF165 GCTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTA-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGT-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----C-G--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCT-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-CA--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165051.1|AF165 GCTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTA-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGC-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----C-G--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCT-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-CA--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
43|dbj|AB080299.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-T-CTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CTA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGGC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-CCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
4375|dbj|D85516.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCA-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-CCC-----AC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAGGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
66|dbj|AB049100.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTT-T-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCCATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACT-CCCC-T-CG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTGGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CCGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  9096
gb|AF165060.1|AF165 GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-TAG-A-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165059.1|AF165 GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTA-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-TAG-A-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAAATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207767.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCGA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CT--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC--AGGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207763.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-G-CC--ACC-CCCT-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TTTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTA--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
60|dbj|AB049097.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGG---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAG-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCA-T-TG-CACG---GGCTGCAT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GTC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-T-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GATCTACCT-CAAATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-CAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9108
gb|AF207756.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GAG-----C-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTC-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-TCC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207772.1|AF207 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----C-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCA-ACC-CC-A-CG--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCA-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GATCTACCT-CTGATCAT-TGAGCGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGCGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207769.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGC-G-GCA-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCA-ATC-CC-G-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CGGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GCAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
48|dbj|AB049091.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TT-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9045
42|dbj|AB049088.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF207753.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-AGTACT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCCGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207754.1|AF207 GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GCGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCG-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAC--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
52|dbj|AB049093.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AGCCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-TCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--TGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTAAT-A-AG-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAATA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-C-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-CGAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
dbj|D10934.1|HPCRNA GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTCCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-G-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCGCTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CGTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
5714|dbj|E07579.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CCGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCGT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ATC-CC-A-CC--AC--CCCCAT-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAAC-GT-CCGCGC--TAA  9102
gb|S62220.1|S62220 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CCGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCGT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ATC-CC-A-CC--AC--CCCCAT-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAAC-GT-CCGCGC--TAA  9138
856|gb|AF139594.2| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CCGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ATC-CC-A-CC--AC--CCCCAT-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9142
62|dbj|AB049098.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--AC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ATC-CC-A-CC--ACT-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TATGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTTT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9096
gb|AF207774.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CTA-C----C-TT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TA--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-CTGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGGGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9115
6657|dbj|E10035.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCCC--A-CGA---T--GC-AT-CAGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCG-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-C-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAG  9118
gb|M58335.1|HPCHUMR GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCCC--A-CGA---T--GC-AT-CAGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCG-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-C-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAG  9118
b|L02836.1|HPCCGENO GGTGCCGCG-CAAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TGCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACTCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCCC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ATC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TA--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CGTC-ATGT-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9116
204|gb|AY460204.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACA-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GTTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GCGACG-A-CCTT-G-TC--ATTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACTCA-A-GAGGATGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----C-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AG-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCT-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGGACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-CCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9130
b|U16362.1|HCU16362 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-CTGAAAGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CT-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAAC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGC-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9128
633|gb|AY587844.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTACT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-GT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGGA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTC-GATCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-GTGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9075
gb|AF207766.1|AF207 GGTGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--A-AGCACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CT-TT-GAGAGTCT-GGA-G---ACT-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--CAA  9115
gb|AF208024.1|AF208 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CT--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--A-AGCACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9109
dbj|D50480.1|HPCK1R GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGTGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-TG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTA-TCAGT--TGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-A--A-AGCACTCCAGTCAACTC-CTGGTTAGGCAACA-TCAT-CATGT--TT--GCA-C-CCA-C----T-CT---GT---GGG--TAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-C-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCC-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CATC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
dbj|D50483.1|HPCK1S GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGTGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-CCTG-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTA-TCAGT--TGCAC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--A-AGCACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--TT--GCA-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--TAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-C-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCC-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CATC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAACCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-TCGCGC--TAA  9115
68|dbj|AB049101.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-GT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--A-AGCACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGA-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-CCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
42|dbj|AB154206.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTA-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-GATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CCA-GGA-TGAT-ACTCA--T-GACTC---ACATCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTGGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
40|dbj|AB154205.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACCC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-GG-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTA-TCGGT--TGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACATCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CGTT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
10|dbj|AB154190.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-CAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
08|dbj|AB154189.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
186|dbj|AB154178.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-GACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GT-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
184|dbj|AB154177.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GT-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
30|dbj|AB154200.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GATCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
28|dbj|AB154199.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-TTGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
190|dbj|AB154180.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-TACCCA-G-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-A--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--TAA-GGA-TGGT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-C-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
188|dbj|AB154179.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-A--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--TAA-GGA-TGGT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-C-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
194|dbj|AB154182.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
192|dbj|AB154181.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
02|dbj|AB154186.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-TTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
00|dbj|AB154185.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-TTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
14|dbj|AB154192.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTAC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
12|dbj|AB154191.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGATG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--AGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTAC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
38|dbj|AB154204.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCTA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GACTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
36|dbj|AB154203.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCTA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGCG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCGC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
198|dbj|AB154184.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AG-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---CGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--TAA-GGA-TGGT-CATGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-C-TGTC-AGAT-T-TACGGG-G-CC-AG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGAGAC-TCCATGGTCT-CA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
196|dbj|AB154183.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AG-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---CGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--TAA-GGA-TGGT-CATGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-T-TACGGG-G-CC-AG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGAGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
34|dbj|AB154202.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-G-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
32|dbj|AB154201.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
06|dbj|AB154188.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TTACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCGC-T-TG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-GCTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
04|dbj|AB154187.1| GGTGCCGCG-CGACCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-GCTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
22|dbj|AB154196.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCTA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCCATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCGGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAC--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-CCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
20|dbj|AB154195.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCCATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCGGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAGCT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-CCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
26|dbj|AB154198.1| GGTGCCGCG-CGAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CC-CAT-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--TGA-GGA-TGGT-CAT-AC-T-GCCTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TT--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--TC-T-AGA-G-TGTC-AGAT-T-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---TATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
24|dbj|AB154197.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CCGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCTAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--TGA-GGA-TGGT-CAT-AC-T-GCCTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--TC-T-AGA-G-TGTC-AGAT-T-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---TATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
18|dbj|AB154194.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--TGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAG-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAGGC--TC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
16|dbj|AB154193.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAAGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCAC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTGC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207761.1|AF207 GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CAT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCC---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-CTC-A-A-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGG-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCAGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTTT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-GCC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-TCGCGC--TAA  9115
dbj|D50481.1|HPCK1R GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-CCC-A-A-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGAG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCG-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CGTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
dbj|D50485.1|HPCK1S GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-CCC-A-A-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGAG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCG-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CGTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207760.1|AF207 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-A-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCA-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-CCC-A-A-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCTC-T-TG-CAAG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-CT---AT---GGG--CTA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TAC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--CTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-CCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTTCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
35|emb|AX472315.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
15|emb|AX472297.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
09|emb|AX472294.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
33|emb|AX472314.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
05|emb|AX472291.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6733
11|emb|AX472295.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
07|emb|AX472292.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
13|emb|AX472296.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
72|emb|AX036256.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6744
69|emb|AX036253.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6732
71|emb|AX036255.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6084
70|emb|AX036254.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6096
73|emb|AX036257.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-T-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6096
75|emb|AX036259.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6096
77|emb|AX036261.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  6096
71|dbj|AB119282.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CCGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGTGA----A-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-CGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACTTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCA-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGCC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGGAC-GT-CCGCGC--TAA  5716
389|gb|AY044867.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGTGA----A-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CT-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CA---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-TC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---AGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CATTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  4903
52|dbj|AB109543.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TGCG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCTC-T-TG-CTCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-A-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  5708
45|emb|AX739971.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8795
emb|AJ238799.1|HCJ2 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8795
78|emb|AX036262.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8798
76|emb|AX036260.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8798
74|emb|AX036258.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-T-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8798
68|emb|AX036252.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-AT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--GG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8798
emb|AJ238800.1|HCJ2 GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-A-GAGGACGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCTGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAATTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGCCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAG  8786
emb|AJ132997.1|HCV1 GATGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGATACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCCGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGA-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--TAA  9126
emb|AJ132996.1|HCV1 GATGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GATTC---ACTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGA-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9132
gb|U45476.1|HCU4547 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACCT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTTCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-C-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT-TG--CTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
gb|AF176573.1|AF176 GATGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACCT-GCTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-AC-ATTG-C--TCGT-GA---A-C-G-GCGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CACGTTCC--T---CA---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGGCGGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA--TT-CC-A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TA--TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAAT-GT-CCGCGC--TAA  9127
emb|AJ000009.1|HCVP GATGCCGCG-CAAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCCATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CG---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AG-AGAG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACAC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AA-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATA-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAAATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCC-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9110
932|gb|AF483269.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GA---G--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GA---A-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-AT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GTC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TA--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CCCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9092
635|gb|AY587845.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCAG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTAA--T-GACTC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC-TG--TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAGCT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--CAA  9066
549|gb|AY070214.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AG--GA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTG-GA---AGC-----CA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-A--C-C-TGCG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCTGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CA--AG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CA---AACGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-G-CC--TCC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--TAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGCC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-ACAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9110
gb|AF207755.1|AF207 GGTGCCGTG-CTAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-CTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCAC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--C---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-GGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAACCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCGCTT-GACCTACCT-CAGATCAT-CCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165046.1|AF165 GGTGCCGTG-CTAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCAC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-GGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAACCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCGCTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165045.1|AF165 GGTGCCGTG-CTAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCAC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-GGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGTTA-G--ACA-CACTCCAACCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCGCTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-ACGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165054.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGA---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCG-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCGGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-CCC-----AC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165053.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGA---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCG-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCGGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-T-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-CCC-----AC----CT-TT-GCGAGTCT-GGA-T---ACA-TCGGGC-CAAAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF207771.1|AF207 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-TG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCAC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCA-T-TG-CGCG---GGCCGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TGC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-C--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAG  9115
gb|AF207757.1|AF207 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-TCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCGGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TG-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-C--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGTGC--TAA  9115
54|dbj|AB049094.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-A-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCAG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCAC-C-T-CGT-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ATC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGGGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9131
58|dbj|AB049096.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--TGCGC--A-CGA---T--GC-AC-TTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-G-CC--ATC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CGA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-GCTTGGA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CT--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
50|dbj|AB049092.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-T-TTAAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACCAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--AGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGC-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AAAC-AAC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGGG-ATC-CC-A-CC--ATC-CCCC-T-TT-CGCG---GGCCGCGT---GGGAAACGGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAC-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TCGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
gb|AF207768.1|AF207 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTACT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCTTCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGA-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGAG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CT--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAAATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCGTTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CGGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGTGC--TAA  9115
44|dbj|AB049089.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTACT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GCTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GTGACG-A-CCTC-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-A--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AGAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-CA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CGGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9096
40|dbj|AB049087.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGTGGC---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-A--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CC--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGTTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AG-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-TC--ACC-CCCC-T-CG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-CTTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAGGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGGG-G-CC--GT-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGTGC--TAA  9096
dbj|D50484.1|HPCK1S GGTGCCGTG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GGGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-TT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCAGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGA-A-AA-AGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGAG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--G-GAC-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-AC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-TA-CCTCGAT--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TATGAG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-GG-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGGTCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-C-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9115
dbj|D50482.1|HPCK1R GGTGCCGTG-CCAGCGG-TGTTCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAAGCCGCT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCCA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTCAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCCATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCT--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGAG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--G-GAC-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-AC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-TA-CCTCGAT--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TATGAG-G-CC--AT-TTACTC---CATT-GG-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGGTCAT-TCAACGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-C-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGC-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165064.1|AF165 GGTGTCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CAT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--AGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--AGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ATC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGT--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-A-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165063.1|AF165 GGTGTCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CAT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--AGG-GACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCT-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--AGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ATC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAAACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----T-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ATTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGT--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-A-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165056.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GA---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACGAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCT-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACCC---ACTTTT-T-CTC-A-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-CT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9124
gb|AF165055.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTC-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACGAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-AAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCT--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCT-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGGT-TCTGA--T-GACCC---ACTTTT-T-CTC-A-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAG--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-CT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9124
gb|AF207773.1|AF207 GGTGCCGCG-CCAGTGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GCTA-C-CTCAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-T-CAA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-CAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CCGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCCA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-GTGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165048.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AATCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTCGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
gb|AF165047.1|AF165 GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GGGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAGA-G-CG-C--GGG-AATCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-T--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGT-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CACG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-TTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTCGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
154|dbj|AB016785.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-G-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----TACAT-GTCA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--TTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGATG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGATGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-GG----A-G--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TA--T-AC--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--GCA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TTAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GAA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9137
56|dbj|AB049095.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACAAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-CT---CT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TTTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-CA-A-CCACTT-GATCTACCT-CAAATCAT-TCAGCGAC-TCCATAGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CATC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
gb|AF207764.1|AF207 GGTGCCGCG-CTAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--CA-G-C-TGCGGC---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCGA---AGC---TCCG-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-T-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCGA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CGA-CC-GG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCAC--A-CGA---C--GC-CT-CTGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAATCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCT-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-C-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA--CCTC--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC---TGTTACTC---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCATGGTCT-TA-G-C-GCATTCTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9115
mb|X61596.1|HCVJK1G GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-A-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---GGCAGCGT---GGGAAACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTAAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-CT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGG-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTT---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9110
2621|dbj|E04420.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-A-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---GGCAGCGT---GGGAAACAGCAA-G--ACA-CACTCCAGTAAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-CT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGG-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTT---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAGCGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9113
8511|dbj|E05027.1| GGTGCCGCG-CCAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-A-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GT-TAA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-TCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-CG-CGAG---GGCAGCGT---GGGAAACAGTTA-G--ACA-CACTCCAGTAAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-CT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGG-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTT---CATT-GA-A-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AAATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9110
46|dbj|AB049090.1| GGTGCCGCG-CAAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCACT---G-CGGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-G-GAGGACGC-G-GCA-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAG-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AACGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---T--GC-GT-CTGGC-A-AG-CGGG--TG--T-AT--TAC-CTCAC-CCGCG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AT--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-GGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAAATCAT-TCAGCGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGT-GT-CCGCGC--TAA  9096
gb|AF356827.1|AF35 GGTGCCGCG-CGAGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ACAC-CCT-----TACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TCGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGAAA-G-CG-C--GGG-AACCCA-A-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTTAC-GGAGGCTATGACTAGGTATTCCG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CGTGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCTC--A-CGA---T--GC-AT-CTGGC-A-AA-AGAG--TG--T-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-TG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-TATGT--AC--GCA-C-CCA-C----T-TT---GT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACTC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TCC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AAAT-C-TACGGG-G-CC-TAC--TACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TGAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-GCTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGC-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-AAAACT-TGGGGT-ACC-----AC----CC-TT-GCGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGGAGT-GT-CCGCGC--TAA  9127
4618|dbj|E06431.1| GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  3998
4422|dbj|E06235.1| GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  3998
4644|dbj|E06457.1| GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9154
4448|dbj|E06261.1| GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9154
dbj|D30613.1|HPCPP GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9127
dbj|D45172.1|HPCHCP GGTGCCGCGTC-AGCGG-CGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGT---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCTCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9127
3783|dbj|D89815.1| GGTGCCGCG-CGAGCGG-TGTGCT-GACG-AC--TA-G-C-TGCGGC---A--ATAC-CCT-----CACAT-GTTA-C-TTGAAGGCCGCT---G-CAGCC-T-GTCGA--GCTGCAA---AGC---TCCA-GG---A--CTGC-ACGAT-G-C--TTGT-GT---G-C-G-GAGACG-A-CCTT-G-TC--GTTAT--CT-G-TGATA-G-CG-C--GGG-AACTCA-G-GAGGACGC-G-GCG-----A-G--C-C-TACG--AG-T-CTTCAC-GGAGGCTATGACTAGGTACTCTG-CC-CC-CCCC-GGG-GACCCGC-C-C-CAA-CC-AG----A-A--T-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGA-TAACAT---CATGCTCC--T---CC---AATGTG-TCGGT--CGCGC--A-CGA---C--GC-AT-CAGGC-A-AA-CGGG--TG--T-AC--TAT-CTCAC-CCGTG-ACC-CC-A-CC--ACC-CCCC-T-AG-CGCG---GGCTGCGT---GGGAGACAGCTA-G--ACA-CACTCCAGTCAACTC-CTGGCTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CCA-C----C-TT---AT---GGG--CAA-GGA-TGAT-TCTGA--T-GACCC---ACTTCT-T-CTC-C-A-TC--C-TTC--TA-GCC-C--A-GG-AG-CA-ACTTGAA--AAAGC--CC-T-AGA-T-TGTC-AGAT-C-TACGGG-G-CC--AC-TTACTC---CATT-GA-G-CCACTT-GACCTACCT-CAGATCAT-TCAACGAC-TCCACGGTCT-TA-G-C-GCATTTTC-ACTCCA-TAG-T--TA-CTCT-C--CAGGT-G--AGATCA-A-TAGG-G---T-G-G-CTTC-ATGC-CTCAG-GAAACT-TGGGGT-ACC-----GC----CC-TT-GCGAGTCT-GGA-G---ACA-TCGGGC-CAGAAGC-GT-CCGCGC--TAA  9127
7935|dbj|E10841.1| GCTGCCGCG-CTAGCGG-CGTCTT--GCCTAC--CA-G-CTT-TGGC---A--ACAC-AAT-----AACCT-GTTA-CA-TCAAGGCCACC---G-CAGC--CAGC-AG-AGCTGC-G---GGT--CTCAA-AA---AC-CCGT--CTTT---CC-TTGT-CT---G-T-G-GAGACG-A-T-TTGG-TG--GT-GA---TATCTGAGA-GTTG-C--GGT-G-TCGA-G-GAAGACAG-A-AC------A-G--C-CCTGCG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCCATGACCAGATATTCTG-CT-CC-CCCT-GGA-GACGC-C-C-CACAGCCC---------ACCT-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGATTT-CAT---CTTGCTCC--T---CA---AACGT-CTCCGT-G-GCATGCGACGG-----AGC-G----GGT-A-AG-AGG---TA-CT-AT--TAC-CTCAC-CCG-GGAC--CC-A-GAG-ACT-CCCT-TA-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAGACTGCT-CGC--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGAAATA-TCAT-CATGT--TC--GCC-C-CTA-C----CA-TT---T---GGGTCC---GCA-TGGTGT-TGA--T-AACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TA--C-TGCA--A-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AGAGC--CC-T-AGA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGG-G-CT--AC-CTACTCA---GT--CAC-TCCACT-GGACTTACCAGC-TATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTTT--GAG-C-GCGTTCTC-GCTTCA-CGG-T--TA-CTCT-C--CAACT-G--AGCTCA-A-CAGA-G---T-G-G-CGG--GGGCTCTCAG-AAAGCT-TGGGAT-CCC------C----CCCCT-ACGAGCGT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCAGT-ACGCGC--CAA  9164
8597|dbj|E10839.1| GCTGCCGCG-CTAGCGG-CGTCTT--GCCTAC--CA-G-CTT-TGGC---A--ACAC-AAT-----AACCT-GTTA-CA-TCAAGGCCACC---G-CAGC--CAGC-AG-AGCTGC-G---GGT--CTCAA-AA---AC-CCGT--CTTT---CC-TTGT-CT---G-T-G-GAGACG-A-T-TTGG-TG--GT-GA---TATCTGAGA-GTTG-C--GGT-G-TCGA-G-GAAGACAG-A-AC------A-G--C-CCTGCG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCCATGACCAGATATTCTG-CT-CC-CCCT-GGA-GACGC-C-C-CACAGCCC---------ACCT-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGATTT-CAT---CTTGCTCC--T---CA---AACGT-CTCCGT-G-GCATGCGACGG-----AGC-G----GGT-A-AG-AGG---TA-CT-AT--TAC-CTCAC-CCG-GGAC--CC-A-GAG-ACT-CCCT-TA-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAGACTGCT-CGC--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGAAATA-TCAT-CATGT--TC--GCC-C-CTA-C----CA-TT---T---GGGTCC---GCA-TGGTGT-TGA--T-AACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TA--C-TGCA--A-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AGAGC--CC-T-AGA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGG-G-CT--AC-CTACTCA---GT--CAC-TCCACT-GGACTTACCAGC-TATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTTT--GAG-C-GCGTTCTC-GCTTCA-CGG-T--TA-CTCT-C--CAACT-G--AGCTCA-A-CAGA-G---T-G-G-CGG--GGGCTCTCAG-AAAGCT-TGGGAT-CCC------C----CCCCT-ACGAGCGT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCAGT-ACGCGC--CAA  9164
dbj|D49374.1|HPCFG GCTGCCGCG-CTAGCGG-CGTCTT--GCCTAC--CA-G-CTT-TGGC---A--ACAC-AAT-----AACCT-GTTA-CA-TCAAGGCCACC---G-CAGC--CAGC-AG-AGCTGC-G---GGT--CTCAA-AA---AC-CCGT--CTTT---CC-TTGT-CT---G-T-G-GAGACG-A-T-TTGG-TG--GT-GA---TATCTGAGA-GTTG-C--GGT-G-TCGA-G-GAAGACAG-A-AC------A-G--C-CCTGCG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCCATGACCAGATATTCTG-CT-CC-CCCT-GGA-GACGC-C-C-CACAGCCC---------ACCT-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TGATTT-CAT---CTTGCTCC--T---CA---AACGT-CTCCGT-G-GCATGCGACGG-----AGC-G----GGT-A-AG-AGG---TA-CT-AT--TAC-CTCAC-CCG-GGAC--CC-A-GAG-ACT-CCCT-TA-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAGACTGCT-CGC--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGAAATA-TCAT-CATGT--TC--GCC-C-CTA-C----CA-TT---T---GGGTCC---GCA-TGGTGT-TGA--T-AACCC---ACTTCT-T-TTC-C-A-TA--C-TGCA--A-GCC-C--A-GG-AG-CA-GCTTGAA--AGAGC--CC-T-AGA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGG-G-CT--AC-CTACTCA---GT--CAC-TCCACT-GGACTTACCAGC-TATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTTT--GAG-C-GCGTTCTC-GCTTCA-CGG-T--TA-CTCT-C--CAACT-G--AGCTCA-A-CAGA-G---T-G-G-CGG--GGGCTCTCAG-AAAGCT-TGGGAT-CCC------C----CCCCT-ACGAGCGT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCAGT-ACGCGC--CAA  9164
4410|dbj|E06223.1| --T-------CTA-------TC--------AC--CA-G-C----------------------------CC--G----C--TCA---CCACC-----------CA---A-----TA------------T---------AC-CC-------T---CC-T-GT--T-----T----A-AC--A-T-CT---TG--G--G---------GGGA---TG----GGT-G-----------------------------G--C-C--------G-C-C--CA------------AC-------TC-G-C--CC-CCC------------C-C----AG---------------T-G-C-----C----------GC-----TT-CA-------G--CC--T---------------TC-GT-G-G---GCG-C---------C-G----G-T-A--------------T-A----GC--T------G-G-----C------G-----C-----G-G-C---TG----T---T---GG----C-A----GC---A----T--AG---GC---CT---CGGGAAG-----------GT------GC-----------------T---T---G------------TGG-----------A---C---A--------TTC-----------TG------GC-------GG-------G-T----------------T-A--------TG-----G--A-G-----------------CA---G--------------GG--------G---------TG---G-----CA-GG---------C-GCG--CTC-G-T-----GG-------C-CT--------T-------T-A-A-----------------GG--------TCA---------TGAG------------------------CG---GT-G-------ACA-T---GC-C-----C--T------C--CA-  3433
gb|AF046866.1|AF046 GTTGCCGTG-CCAGTGG-AGTTTT--GCCTAC--CA-G-CTT-TGGC---A--ATAC-AAT-----CACTT-GTTA-CA-TCAAAGCCACA---G-CGGC--T-GCGAACGGC-GC-A---GGC--CTCCG-GG---AC-CCGG-ACTTT---C--TTGT-CT---G-C-G-GAGATG-A-T-CTGG-TC--GT-GG---TGGCCGAGA-G-TGAC--GGC-G-TCGA-T-GAGGATGG-G-GC------A-G--C-CCTGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CT-CCACCC--GGA-GATGC-T-C-CACAGCCC---------ACCT-A-C--GACCT--TG--A--GC-TCA-TCACAT---CTTGCTCC--T---CC---AACGT-CTCCGT-G-GCACGGGACGA---CAAG--G----GG--A-GG-AGG---TA-CT-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-AT-GCC-A-C-C-ACT-CCCC-TA-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAAACAGCT-CGT--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTAGGTAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CTA-C----CA-TC---T---GGGTGC---GCA-TGGTAA-TGA--T-GACAC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TCCA--A-TCC-C--A-GG-AG--ATACTTGAT--CGACC--CC-T-TGA-C-T-TCGAAAT-G-TACGGG-G-CC--AC-TTACTCG---GT--CAC-GCCGCT-GGATTTACCAGC-AATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTCT--AAG-C-GCGTTCAC-GCTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAG-TAG--AGCTCA-A-TAGG-G---T-C-G-CGG--GGACACTCAG-GAAGCT-GGGG-TGCCC------C----CCCCT-ACGAGCTT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCAGG-GCGCGC--TAA  9158
dbj|D17763.1|HPCEGS GTTGCCGTG-CCAGTGG-AGTTCT--GCCTAC--CA-G-CTT-CGGC---A--ACAC-AAT-----CACTT-GTTA-CA-TCAAGGCCACA---G-CGGC--T-GCAAA-GGCCGC-A---AAC--CTCCG-GA---AC-CCGG-ACTTT---C--TTGT-CT---G-C-G-GAGATG-A-T-TTGG-TC--GT-GG---TGGCTGAGA-G-TGAT--GGC-G-TCGA-T-GAGGATAG-A-GC------A-G--C-CCTGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CT-CCACCC--GGA-GATGC-T-C-CACAGGCC---------ACTT-A-C--GACCT--TG--A--GC-TTA-TCACAT---CTTGCTCC--T---CC---AACGT-CTCCGT-G-GCACGGGACGA---CAAG--G----GG--A-GG-AGG---TA-CT-AT--TAC-CTCAC-CCGTG-AT-GCC-A-C-T-ACT-CCCC-TA-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAAACAGCT-CGT--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTAGGCAACA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CTA-C----CA-TC---T---GGGTGC---GCA-TGGTGA-TGA--T-GACAC---ACTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TCCA--A-TCC-C--A-GG-AG--ATACTTGAT--CGCCC--CC-T-TGA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGG-G-CC--AC-TTATTCT---GT--CAC-TCCGCT-GGATTTACCAGC-AATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTCT--AAG-C-GCGTTCAC-GCTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAG-TAG--AGCTCA-A-TAGG-G---T-C-G-CGG--GGACACTCAG-GAAGCT-TGGG-TGCCC------C----CCCCT-ACGGGCTT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCAGT-GCGCGC--CAA  9158
dbj|D28917.1|HPCK3A GTTGCCGTG-CCAGTGG-CGTTCT--GCCTAC--CA-G-CTT-CGGC---A--ACAC-AAT-----CACTT-GTTA-CA-TCAAGGCCACA---G-CGGC--T-GCGAG-GGCCGC-A---GGC--CTCCG-GA---AC-CCGG-ACTTT---C--TTGT-CT---G-C-G-GAGATG-A-T-CTGG-TC--GT-GG---TGGCCGAGA-G-TGAT--GGC-G-TCGA-T-GAGGATAG-A-GC------A-A--C-CCTGAG--AG-C-CTTCAC-GGAGGCTATGACCAGGTATTCTG-CT-CCACCC--GGA-GATGC-T-C-CACAGCCC---------ACCT-A-C--GACCT--TG--A--GC-TCA-TTACAT---CTTGCTCC--T---CC---AACGT-CTCCGT-G-GCACGGGACGA---TAAG--G----GG--A-AG-AGG---TA-CT-AC--TAC-CTCAC-CCGTG-AT-GCC-A-C-T-ACT-CCCC-TG-G-CCCGTGCGGCT---T---GGGAAACAGCT-CGT--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGCAGCA-TCAT-CATGT--AC--GCG-C-CTA-C----TA-TC---T---GGGTGC---GCA-TGGTAA-TGA--T-GACGC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TCCA--A-TCC-C--A-GG-AG--ATACTTGAT--CGACC--CC-T-TGA-C-T-TTGAAAT-G-TACGGG-G-CC--AC-TTACTCT---GT--CAC-TCCGCT-GGATCTACCAGC-AATCAT-TGAAAGAC-TCCATGGTCT--AAG-C-GCGTTCTCAG-TCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAG-TAG--AGCTCA-A-TAGG-G---T-C-G-CGG--GGACACTCAG-GAAGCT-TGGG-TGCCC------C----CCCCT-ACGAGCTT-GGA-G---ACA-TCGGGCAC-G-AGCGGT-GCGCGC--TAA  9158
4606|dbj|E06419.1| ----------CTA-T--------------CAC------------------------C-AG------C-CC--G-----C-TCA---C---------CA-C--C---CAA---T-------------AT-A----------CC----C--T---CC-T-GT-TT----------A-AC--A--------TC----------TTG--G-G----------GG--GAT--------GG-------GT--------G-------------G-C----C-------GC-----CCA---ACTC-G-CC-CC------------C-C-C-----CAG---------------T-G-C-----C----------GC-TT-----CA-------GC-CT--T---C-------GT-----G----G-----G-CG----C---C-G----G--------------TA-T--------------------------------AG--------C-TG-G-C----GCGGC----T---G-----TTG----GC---AGCA-T--AG---GC-C-----TCGGGAA------------------------------------------------GGTGC----T--TG-TG---------GAC-----ATT------------------C-TG------GC-------GG--G------T----------------T---A---T---G-GA--G-CA-GGG-G--T--G------------G---CA---------GG-C--GC--GC---TC----G-----------TGGCCT-----------TT----A----A--GG-T-------------CA--T-G--AGC---------G-G---T---G--A----------CA---------TG-----CCC------T----CC----AC---C----GA-G---G-A--C---C-------TGGT------C--AA-  3449
dbj|D63821.1|HPCJK0 GCTGCCGTG-CTAGTGG-GGTGCT--ACCCAC--TA-G-TTT-TGGA---A--ACAC-AGT-----CACCT-GTTA-CC-TCAAAGCAA-A---GGCAGC--C-ACCAA-AGCCGCCG---GG---ATCAA-AG---AT-CCAT--CATT---CC-TTGT-CT---G-C-G-GAGACG-A-C-TTGG-TC--GT-AA---TTGCTGAGA-G-TG-CA-GG--GATCGA-T-GAGGACAA-AAGT--------G--C-CTTGAG--AG-C-TTTCAC-GGAAGCTATGACCAGGTACTCAG-CC-CC-TCCA-GGC-GAC-C-CGC-CTCAGCCC---------ACTT-A-C--GA-CT--TG-GA--GC-TTA-TTACAT---CTTGCTCT--T---CA---AACGT-CTCTGT-A-GCCCATGACGG---C--GC-G----GGG-A-AA-AGA---TA-TT-AC--TAT-CTTAC-CCGCG-AC--CC-G-GAG-ACC-CCCC-TG-G-CCCGCGCGGCC---T---GGGAGACTGCC-CGC--CA-CACTCCAGTTAACTC-CTGGTTGGGAAATA-TCAT-TATGT--AC--GCA-C-CTA-C----CA-TC---T---GGGTGC---GCA-TGGTGA-TTA--T-GACCC---ATTTTT-T-CTC-C-A-TA--C-TGCA--A-GCT-C--A-GG-AG-CA-ACTAGAA--AAAGC--CC-T-CGA-C-T-TCGAGAT-G-TACGGG-G-CT--GT-CTATTCT---GT--CAC-TCCACT-GGACTTGCCAGC-CATCAT-TGAACGAC-TCCATGGCCT--AAG-C-GCGTTCTC-ACTCCA-CAG-T--TA-CTCT-C--CAGTT-G--AGCTCA-A-TAGG-G---T-A-G-CAG--GGGCTCTCAG-GAAACT-TGGGAT-CCC------T----CCTCT-ACGAGCCT-GGA-G---ACA-TCGGGCAA-G-AGCGGT-GCGCGC--AAA  9152
4586|dbj|E06399.1| --T-------CTA-------T------C--AC--CA-G------------------C-----------CC--G----C--TCA---CCA-------C--C--C----AA---T----A---------T---------AC-CC-------T---CC-T-GT-TT----------A-AC--A-T-CT---T---G--G------G--GGGA---T-----GG--G-T---------G-----------------G--C-C--------G-C-C--CA------------AC-------TC-G-C--CC--CC----------C-C-----CAG---------------T-G-C-----C----------GC-T---T--CA-------GC-CT--T---C-------GT-----G--G-GC----G-C---------C-G----G--------------TA--T-A-----------------G-----C-----------------TG-G-C----GCGGC----T---G-----TTG----GC---AGCA-T--AG---GC---CT---CGGGAAG-----------GT------GC-----T---------------T---G------------TG------------GAC-----A-T-------TC-----------TG------GC-------GG--G------T----------------T---A---T---G-GA--G-CA-GGG-G--T--G------------G---CA---------GG-C--GC--GC---TC----G-----------TGGCCT-----------TT----A----A--GG-T-------------CA--T-G--AGC---------G-G---T---G--A----------CA---------TG-----CCC------T----CC----AC---C----GA-G---G-A--C---C-------TGGT------C---AA  3449
4390|dbj|E06203.1| --T-------CTA-------T------C--AC--CA-G------------------C-----------CC--G----C--TCA---CCA-------C--C--C----AA---T----A---------T---------AC-CC-------T---CC-T-GT-TT----------A-AC--A-T-CT---T---G--G------G--GGGA---T-----GG--G-T---------G-----------------G--C-C--------G-C-C--CA------------AC-------TC-G-C--CC--CC----------C-C-----CAG---------------T-G-C-----C----------GC-T---T--CA-------GC-CT--T---C-------GT-----G--G-GC----G-C---------C-G----G--------------TA--T-A-----------------G-----C-----------------TG-G-C----GCGGC----T---G-----TTG----GC---AGCA-T--AG---GC---CT---CGGGAAG-----------GT------GC-----T---------------T---G------------TG------------GAC-----A-T-------TC-----------TG------GC-------GG--G------T----------------T---A---T---G-GA--G-CA-GGG-G--T--G------------G---CA---------GG-C--GC--GC---TC----G-----------TGGCCT-----------TT----A----A--GG-T-------------CA--T-G--AGC---------G-G---T---G--A----------CA---------TG-----CCC------T----CC----AC---C----GA-G---G-A--C---C-------TGGT------C---AA  3449
7934|dbj|E10840.1| GGC-CCATT-C-A-CG----TTCT--AC--ACGTC--G---T-CGGCCTCAT-ACAC-AAT----GCTCCT-GTTG--G---A--GC-A-----GTCG-T--TGGT-AA--GC-ATTATATGG----CC---AG---A---CG---CATT---CC-T-GTACTCCAGACTG-GACGCGGG-G-CAAG-TCAAGC-AG---GAGAAGAGA-G-CGAGGAGGAAGAT--A---GAGAA-GG-A-GC------A-A--C-C---AGGAAGAT-TCCC-T-GTT-GC-GT-A---G---TTC-A-CT-CCGTCCT-CAA-G-TGC-T-CTCACA--CC---------A--TGAGCGAGGGCTCTTGCGAC-GC-CCC-CTACAGGGGC--G--CCGATGAGCG--GAATGTACCCCATGAGGT-CG-G-CAAA--TCCGC-AC---GTT-A-GG--G----TA-TCGAT-G-AC-CTTAC-CCAAG--TTGC--G-G-G-A-T-C----TACG-C-CG-G-GGGT-CATTTTGGCCC-CAGCT--G--G-GGCG----AG--AAC-CGCGGG-GGGGCAAGAGCCAT-CCTGC---CCAAC--CAC-AGC-CCTCATTCCCGTAGAGGG-GC----CAAGGGTACCCGGGCTGGGCCCAGGACCGGC-C-CTCGC-G-CGGGCGT-------GCC-TTGG-GG--G-TAGGCT-GA---CG-CCGTCCGC-GAGGT-T-GTG--ATCGCT-CGGAAGTCT-TAC-GTACTTC-GCG---CACACCCAAT----TGTG--GGC-C-CC-TACG-----C-GGCA-GGAC---ATA-T-AC-TTC---A--CCAACGA-TC-TG-CCCG-C--CAG-CCGGGAACTTA-A-C----GTTCT-T---TGG--G------CGGCGGAG-TGTG---T-TTCTTTTTGTTTGTCTTTT-AGG--TTTAGGAAGT--GTGCTCATGT-T-GCA-CGGT-CTACG---AGA  9123
dbj|D11397.2|HPCPN A-C----TT-C-A----------T---C--A-G-C--G------GG----AT-AC---AGT----AC------TT-------A--GC-A-----G----------------GC--TTAT--------CC--------A---C-------T---C--T-GC-CT---G---G-GA-AC------C-----C---C----------------G-C---------GAT--A---G-----------C------A----T-C---A-----------C-T-GAT-G--GC-A-------TTC-A-C------------A-G-C-C-T-CT---A--TC---------A--C---C-AG---TC------C-GC-TC----AC-----C--A--CC------CA--GAA--TACCC--------------------TCC----------T-A----------T--TC-A----AC----A---------T--C----------T------TA------G-G-GGG---AT---GG------G-T--G--G----------------------------------------CTGC---CCAAC--T-C--GC-TC-C--TCCC----AG---------------T------GCT--GCTT-----CGGC-C-TTCGT-G--GG---T-------GCC-------G--G-CA--TT-G-----------CCG----------GTG---------CGG----C----C---A-TT--G-G---CA-G--CA--------TA--GGC----C-T-TG-------GGAA-GG---------T-GC-TT------------G-----TG-----------G-------AC----A-------TTCT-------G--G------CGG-----------------------G-----C---T-A----T---GGA-GC--G-G-----G---------GGT-----G----G-  3414
63|emb|AX008265.1| G-T-TC-TT-CTA-C--------T---C--A-GGCAAG---T--GATGTTATTAC-T-AATCAAAGAAG-T-ATTG-CG---A---C-A-----A-CGGT--TAAT-TT--GC-GTGAT--GG----AC---AG---A---C-------T---CT-T-TTACTC--G---GTG--GC------C----TCA--C------------------T---------GATT-A---TAAAA----A--C------A-CTTCTC---AG---GAT-T--C-T-G---GC-GT-ACC-G---TTC---CT---GTC-T-AAA-A-T-C-C-CTT-TA-------------A--T---C--GGCCTCCTGTT-TAGC-TCC-C-GCT----CT-GATTC--TAA-CGAGGAAAGCACGTTAT-ACGT----G-C-----TC---------GTC-A-AA--G----CAACC-ATAGTACGC--GC-CCT-G--TAGC--G-GCGCA-T------TAAG-CGCG-GCGGGT--GT---GGT----GGTTACGC-GCAGCG----TG--A-C-CGC--------TA-----CA--CTTGC---C-AGCG-CCCTAGCGCC-CGCTCCTTT--CG----C----T-----T---T---CT--TCCCTT--CCT-T-T-CTCGCCA-CG--T-TC------GCC-------G--GCT---TT---------CC--CCGT-CAAGC-T-CTA--A--A-T-CGGGGG-CT-C-C----CTTTAGGGTTCCG-ATTTAGT-GC-TTTAC-GGC-A-CC-T-CGA----C-CCCA-AAA----A-----AC-TTG---A--TTAG-GG-TGATGGTTCA-CG-TAG-T-GG--GCC---ATC----GCCCT-G-A-TAG--A------CGG------T-T----T-TTC-----GC----CCTTTGACG--TT--GGA-GTCCACGTTC-T-T-T-A-A-TAGT-----G----GA  6456
bj|D13406.1|HPCPOLY --T-CC-T----A-C-----T--T-G----A----A-G------GG----------C---T-------C-T---T--C-------G--------G---G---T-G------GC--C------------------------C----AC--T-G-C--TC-T------G-C-------C----C--T---TC--G---------G--G----G-CA-C---G----CT--------G-TG----G---------G--C----------G-T-CTTC-C-GG--GC--CG-CT-G-TA-T--G-CA-CC--C-G-GGG-GGT-TG--C----AA----AG-----------G-C--GG-----TG-GA-----T---T----T-----TG-TCC------CC------GT------T---G-----A--G----T---C----------------------------C---A---T------G-G-A------A-----A---C----T-----------A-CTA--T---G-----C-G----G---T--C-C-CC-G---G-TC--T---T------CA--CA-----G---A----C------A-C----------------G---------------T--C--A--T---C-------T-C----C-C-C-------C-------G-GC--C-----G----------T-----A---C---C----G-------C-A-A-----AC--A-----------T--TC---CA----A-G-----T--G----GCC--C--ATC-T---A--------CA----C---------GC-T---C--C--CA-------------CT------G---G------C--A------G---C-G-G-C----A-------AG---A-----G-------C-----A-----C---T----A------GA-G-------T---GC-C-G-----G--C--CGC---A-  4036
50|dbj|AB008443.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-GA-A-G--------G-TC--G------CT----G----G-------GG--------------G-T------C------A----C---TAC----G-----TC-C---A-G--ATG----G---CTCT--C---------------------------A----------------T------GA--------G---GC-T------C--------G--C-------C-------G----C------GC-C-----GA-------C------GG--------G------------------C--AC---GT--A---C--G-------T------T-TA-C--G----GC--CAT---------C---T------CA-C--TCC-G------C--TG-C-GGG-A-C--T-G-----G-------GC--C-C-A--------------T---G----C---G----G------------G-C-C--------------------------T-------GC-------GG-----------G----A---C---C-T-------T-----G-------CGG---------------T-----G---------------G-----C------A--GT-TGA--G-C--CC---G--T------C-G--T---C---T-----------T----CT----C---T-G--A---CA------------T-G-G--------------AG---A-------------C-----------C--------A-------A-G---A-------------------T------C---A-  3222
5914|dbj|E09288.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A----A-G------GG----------C---T-----CAT-TCG-TG----T----G----T---G-CA----T-GTTG---G-TGC------G----------G---A-------A--A--G-C---CGC--T-------G-G-G--G--------G-TC--ATTA----T----G------T--C--------C--A----A--ATG----GC-----------C-C-T-C----G-----T----GAA-GC--TGGCC-G-CA-T-TG--A--C------GG--G-T----------A---C--G---------T-A-C--G------T---A-----T-A-CAAC-----CAT-CT----T--------A-------C--T----C-C--A-C-----T--GC------G---A-----G---------------A--CT-G----G-G--CC-C--------A--------T--G-C--A---GGC--C-T---G-----C-GC---G----A-C-CTT--G---------TGG-T-GGCAG---T--T----G---A---GC----C----------------T---G---------------T------------C-----A-T-CT-T---C-----T---C-T-----G-AC-----ATGG-AG--A--CC---A--AGA-T---C-----A---T--C---AC-C-TG-GGG-G-----G-------C----A---GA----CACC--G--C-A--G-C-G-T-G--CGGG-GACAT-CAT---CT-CG-G---G--T-CT--AC-CC----G----T--CTCCGC--C---C-G--A----A-----GG-G-----G-G------A-G------G-G-A-----G-A-T-A-------------C--TT------C-T-GG--G---A----C---C-------T-G--CCG-AC---A-  3355
54|dbj|AB008445.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-GA-A---A------G-TC--G------CT----G------------GG--------------G-------------------------------G-----TCA-------C--T-AC--G----TC---C---------------------------A-----------------------GA-----T--G---G---------C----------TC---T---C----A---T----------G-----A--G---------------G----------------------------CT------G-G-----C------------C-------G-C-------GC----T---G--A--C-G----G-------------G-C-A--C---G--T----A-C----------GT------------------------T----T--------------A-------C--A-----AC-C---A-T-CT-T-------A-----C-T--------C--C-----G------------------------C-T--G------------------CGG--G----------ACT-----G------G--------G-----CC--C--A-C--------G-----C--GG-----------GC-TT----G---CG--GG-----A-C-C--C--C-----G-----T--------G-G---T-G-G-------------CAG--------T------------------------T-----------GA-G--------C---C-C-------GT-C---G---T--  3196
58|dbj|AB008447.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-GA-A---A------G-TC--G------CT----G------------GG--------------G-------------------------------G-----TCA--------T-T-AC--G----TC---C---------------------------A-----------------------GA-----T--G---G---------C----------TC---T---C----A---T----------G-----A--G---------------G----------------------------CT------G-G-----C------------C-------G-C-------GC----T---G--A--C-G----G-------------G-C-A--C---G--T----A-C----------GT------------------------T----T--------------A-------C--A-----AC-C---A-T-CT-T-------A-----C-T--------C--C-----G------------------------C-T--G------------------CGG--G----------ACT-----G---G-----------G-----CC--C--A-C--------G-----C--GG-----A------C-TT----G---CG--GG-----A-C-CT--------T-G-----T--------G-G---T-G-G-------------CAG--------T------------------------T-----------GA-G--------C---C-C-------GT-C---G---T--  3196
56|dbj|AB008446.1| --T-TCGTG-C--GC-----T-CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-GA-A-G--------G-TC--G------CT----G------------GG--------------G-------------------------------G-----TCA-------C--T-AC--G----TC---C---------------------------A-----------------------GA-----T--G---G---------C----------TC---T---C----A---T----------G-----A--G---------------G----------------------------CT------G-G-----C------------C-------G-C-------GC----T---G--A--C-G----G-------------G-C-A--C---G--T----A-C----------GT------------------------T----T--------------A-------C-------GAC-C---A-T-CT-----C---A-----C-T--------C--C-----G------------------------C-T--G------------------CGG--G----------ACT-----G---G-----------G-----CC--C--AT---------G-----C--GG-------G-C--C-T-----G---CG--GG-----A-C-CT--------T-G-----T--------G-G---T-G-G-------------CAG--------T------------------------T-----------GA-G--------C---C-C-------GT-C---G---T--  3196
48|dbj|AB008442.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-G--A---A------------G------------G------C--C---G----CT-----G-GG---------------------------G---G-----TCA-------C--T-AC--G----TC---C---------------------------A-----------------------GA-----T--G---G---------C----------TC---T---C----A---T----------G-----A--G---------------G----------------------------CT--C-----G-----C------------C-------G-C-------GC----T---G--A--C-G----G-------------G-C-A--C---G--T----A-C----------GT------------------------T----T--------------A-------C-------GAC-C---A-T-CT-----C---A-----C-T--------C--C-----G------------------------C-T--G------------------CGG--G----------ACT-----G---G-----------G-----CC--C--AT---------G-----C--GG-------G-C--C-T-----G---CG--GG-----A-C-CT--------T-G------C-------G-G---T-G-G-------------CAG--------T------------------------T-----------GA-G--------C---C-C-------GT-C---G---T--  3196
5915|dbj|E09289.1| G---CC----C-AA-GG--G--CT---C--A---T------T-CG-T------GCA----T------GCAT-G-T-----T---GG----T---G-C-G-----G--AA--G--G------------T---------------------T-G-C---CG-------G---G-G-G-C----C----A-T----T-A----T----G------T--C--------C--A----A--ATG----GC-----------C---T-----------TT-GT-GAA-GC--TGACC-G-CACT--G--A--C------AG--G-T----------A---C--G---------T-A-C--G---T--T---------T-A-TGAC-----CA---TC---T--------AA------C--T----C-C--A-C-----T--GC------GG--------G---------------A--CT-G----G-G--CC-C--------A---C-------G-C--G---GGC--C-T---G-----C-G--A-G----A-C-CTC--G------C---GG-T-GGCAG---T-A-----G---A---GC----C---C----------------G------------T--T----G---T---C-------T--T-----C-----T---C-T-----------------G-A--CA----TGG---A------------GA-C----C---A-----A-GG---------------TC----AT--------C------A----C---C---T-----G-G-GG-------GG-C---A-----G-A----C-AC--CG-CGG---------------C-G-T-G-----T--------G-G-----G-G------A------CA-------T-TA---T---------------C--TT-G-G-GTCT---A----------C---C-------T-GT------C--T--  3313
469|gb|AY070174.1| --T--CG-G----GC-------CT--AC---C--C--G---T--------------C---T-----C-C---GC---C--CGAA-G--------G---G-----G--GA--G--G-------G-------A--G---A---T---AC--T------TC-T----------G-G-GACC-AGC-C--GATA--GTT-T---T----G--A-G-------GG--G-C--A----AGG--G---------------------T--G---G------C---G-A--C--T--C------CTC-G-C--------------G-C-----C-C--A----------------T---C---A-C------G---GC-C---T-AC--------G--CC------C----AA------C-A----------A---A---C--GC------G---A-----GG---------------C-CT-A------------C----------T------T--G---------G-T---T---G-----CA--T------CA----TC------A--C--TAG-T------C--TCA--CA-G-------GC----C--------------------GGG--------A-CAA-----GA-----AC-C---A----------G---G-T---C---------G------A-GG--G--------GG---A--G---------G----T-TC-A-A--G-T--GG------------T-CTC---C-----A---CC-----G--C-A-------A-C-----A--------CA--G--T---------C-TT-TC--CT--AGC-G-----A-C-CT------G-T-G-----TCA-A-C-GGCG---T---G--T-----G--CT--G-G-A-C--TG---T--CT-----AC----C--------A---T--G--G--------C--GC-C-G--G--AT-C---A----AA  3552
46|dbj|AB008441.1| --T-TCGTG-C--GCG------CT---C--A------G----G-GG----------C---T-------C------A----T-----C---------C-G---T-GT-----G-TGC-A---------T-----G-------T-------T-G------GT------G-C-G-GA-A-G--------G-TC--G------CT----G------------GG--------------G-------------------------------G-----TCA-------C--T-AC--G----TC---C---------------------------A-----------------------GA-----T--G---G---------C----------TC---T---C----A---T----------G-----A--G---------------G----------------------------CT--C-----G-----C------------C-------G-C------A-C----T---G--A--C-G----G-------------G-C-A--C---G--T----A-C----------GT------------------------T----T--------------A-------C-------GAC-C---A-T-CT-----C---A-----C-T--------C--C-----G------------------------C-T--G------------------CGGG-G-C----------T-----G---G-----------G-----CC--C--AT---------G-----C--GG-------G-C--C-T-----G---CG--GG-----A-C-CT--------T-G------C-------G-G---T-G-G-------------CAG--------T------------------------T-----------GA-G--------C---C-C-------GT-C---G---T--  3196
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CLUSTAL X (1.83) MULTIPLE SEQUENCE ALIGNMENT
File: C:Documents and SettingsCarlDesktopHCV_mod_new.ps Date: Wed Apr 13 13:52:07 2005
Page 15 of 15

                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                            
2|ref|NC_004102.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTCTT---TTTT---CCTTTCTTTT-----CCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9646
gb|AF009606.1|AF009 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTCTT---TTTT---CCTTTCTTTT-----CCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9646
67|emb|AX100563.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9518
gb|AF011751.1|AF011 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9599
gb|AF011753.1|AF011 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACCCC--AATAA--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9599
68|emb|AX663428.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGGGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-GTGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-CCT---------------------------TTTTT-T---TTTTTTTTTTTTTTTTCCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT--------------CCTTTTC----------------CTT--CTT--T---TTTC---CCTTTCTCTTCC---TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9622
gb|AF011752.1|AF011 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGGGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9599
gb|M67463.1|HPCCGAA GC-TT-CTG-----G-C-C-AGAGG--------AGGCA-AG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--GATAA--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GATTG-G-G-C---T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCAA---T-AG-GCC--ATTC------C-C-T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF290978.1|AF290 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGGGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCCCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTC-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9365
809|gb|AY695437.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8475
807|gb|AY695436.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8484
b|M32084.1|HPCPOLYP ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  7310
b|M62321.1|HPCPLYPR GC-TT-CTG-----G-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGAT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9401
6028|dbj|E66593.1| GC-TT-CTG-----G-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGAT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9401
gb|AF271632.1|AF271 GC-TT-CTG-----G-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----T-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTTG------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT--------------TTTTTTT----------------TTT--TTTTTC---CTTT---CCTTTTTTTTTT---TTTTTCCCTTTTTATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9618
075|gb|AF511948.1| AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--A--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTGTC-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9424
077|gb|AF511950.1| AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTGTC-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9395
6384|dbj|E08264.1| AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTC--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATAA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------T-C-T---------------------------GTGTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT--------------TTTTT-------------------TT--TTT--T---TTTT---TTTTTTTTTT-----TT---TTTTTTT--T--T---T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------  9502
bj|D10749.1|HPCHCJ1 AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTC--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATAA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------T-C-T---------------------------GTGTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT--------------TTTTT-------------------TT--TTT--T---TTTT---TTTTTTTTTT-----TT---TTTTTTT--T--T---T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------  9502
8574|dbj|E08263.1| AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTC--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATAA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAG-GCC--ATTT------T-C-T---------------------------GTGTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT--------------TTTTT-------------------TT--TTT--T---TTTT---TTTTTTTTTT-----TT---TTTTTTT--T--T---T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------  9502
076|gb|AF511949.1| AC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGT--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-C-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CC-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTT---TTAG-GCC--ATCT------C---T---------------------------GTTTT-T---TCTC-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9426
029|gb|AY615798.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8791
emb|AJ278830.1|HEC2 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCCA----TA-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CAG-C--TGGAC-C-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-TG-CT-GCAGGGG-T--ATG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-ACGG--G-G-A-GC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCAA---T-AG-GCC--AT--------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTCTTTTTTTTTTTT-TTTTTCTTTT-----TTTTTCT------------TCTTTTT----------------CTTTCCTTTTT---TTTT---TTTTTTTTTT-----TTTTTCTTCTTT--CGGTGGCTGGCTCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9610
23|emb|AX057094.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
gb|AF177040.1|AF177 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
21|emb|AX057090.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
gb|AF177038.1|AF177 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
22|emb|AX057092.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
20|emb|AX057088.1| GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
gb|AF177039.1|AF177 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
gb|AF177037.1|AF177 GC-TT-CTG-----T-C-C-AGAGG--------AGGCA-GG-GC-TGCTA----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--AATAG--C----G-GCCG-CTG--GC-CGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCACG--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-TGGTTT--T--GCCTACT-CCTGCT-CG-CT-GCAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTCCCCA-A----C-C-G-ATGA-A-GGTTG-G-G-G---T-AA-----ACA--C---T---CC-GGCCTC---TTAA-GCC--ATTT------C-C-T---------------------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTCTTTTTT-TTTTT-----------CTTT--------------CCTTT-C----------------CTT--CTT--T---TTTT---CCTTTCTTTT-----TC--CCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
dbj|D14853.1|HPCCGS AC-TC-CTA-----T-C-CCAGGGG--------GGG-A-GA-GC-CGCTA----TA-T-GCGGTAAG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAACCAAA-CTCAAACT-CACTCC--ATTAC--C----G-TCCG-C-G--TCTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--TTGGTTCACG--GGC-G-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGTCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-T--TCTGGT--GCCTACT-CCTACT-TT-CA-GTGGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TC-CTTCCCA-A----C-C-G-GTAG-ACGGTTG-G-G-----C-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT----TTAG-GCCCTGTTTA---AACAC-TCC-----------------------AGGCCTT-TAGGCCCCGTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT---------------TTTT-------------------TT---TT--T---TTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9487
6559|dbj|E08443.1| AC-TC-CTA-----T-C-CCAGGGG--------GGG-A-GA-GC-CGCTA----TA-T-GCGGTAAG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAACCAAA-CTCAAACT-CACTCC--ATTAC--C----G-TCCG-C-G--TCTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--TTGGTTCACG--GGC-G-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGTCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----C-T--TCTGGT--GCCTACT-CCTACT-TT-CA-GTGGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TC-CTTCCCA-A----C-C-G-GTAG-ACGGTTG-G-G-----C-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT----TTAG-GCCCTGTTTA---AACAC-TCC-----------------------AGGCCTT-TAGGCCCCGTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTT-----------TTTT---------------TTTT-------------------TT---TT--T---TTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9487
321|gb|AY651061.1| AC-TC-CTA-----T-C-CCAGGGG--------GGG-A-AA-GC-CGCCA----TA-T-GCGGTAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAACCAAA-CTCAAACT-CATTCC--ATTAC--C----G-CTCG-C-G--TCTCAT-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--TTGGTTCACG--GGC-G-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-GCCCCGT--T-GGTT-----T-C--TCTGGT--GCCTACT-CCTACT-CT-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TC-CTTCCCA-A----C-C-G-ATAG-ACGGTTG-G-G-----C-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT----TTAG-GCCCTATTTA---AACAC-TCC-----------------------AGGCCTT-TAGGCCCCGT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9441
15457|dbj|D84265.2| GC-TTATTG-----C-C-C-AAGGA--------GGG-A-AA-GC-CGCAG----TA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCGATAAAGAC-CAAACTTAGACT-CACTCC--ATT-G--CGT--G-G-TG-C-AT--C-C-G-CTCTCGAC-T-T-GTCG-----G-G--GTGGTTTA-C--ATCAG-GC-TAC-GGCGGGGGGGAC--GT-A--TATC-ACAG--CG-CGTCCCG-GGCTCG-ACCCCGCT-T-T-TT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CCTACT-GT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTC--C-TG-CTCCCAG------CCC-G-GTAG----GCTGAG-A-GC--T-AAACACTACA--C---T---CC--GT------TT----TT--TTTTT---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTT-----------CCTTTT-----------------TCTT-TTTT-TTA--TT-C-----TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTG-AACTGGCCTCTCTGCAGTTCATGT-----  9621
15456|dbj|D84264.2| GC-TTATTG-----C-C-C-AAGG---------GGG-A-GGCGC-TGCAA----TT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--AAT-A-CC-T--G-A-TG-C--A-GC-CAGGC-TT-GAC-T-T-GTCA-----G-G--CTGGTTCA-T--ATCAG-GC-TTC-AGCGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCCCG-GGCTCG-ACCCCGCA-T-T-TT----CC-T--CCTG-TG--CCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTACCCG------CTC-G-GTAG-A---C-GGGTA-GCT-T-AA------CA--C---T---CC--AT------TT----CT--GTTTT---TTTTTTTTT--------TTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTCCTTTC--T-TTTCTT-T-------------TT-T-------------------TTAT--T-TT---C--C-----CTTCTTC--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGAAACTGGCCTCTCTGCAGTTCATGT-----  9601
1993|gb|AY859526.1| AC-TCATTG-----C-C-C-AGGGG--------GGA-A-AA-GC-AGCTA----TA-T-GCGGTAAG-TACCT-CTTTAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAACTAAAACT-CACTCC--ATT-GGTC-T--C---CG-C-GA-GC-AAG-C-TT-GAC-T-T-ATCA-----G-G--CTGGTTCG-T--GGCAG-GC-TAC-GACGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCCCA-GGCTCG-ACCCCGTC-T-C-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-CA-CC-GTAGGGG-T--AGG-GATCTTT--T-TG-GTCCCCG------CTC-G-GTAG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9355
emb|Y12083.1|HCV120 AC-TCATTG-----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-AA-GC-GGCTA----TA-T-GCGGTAAG-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTGAAGAC-CAAGCTAAAACT-CACTCC--ATT-GGTC-T--C---CG-C-GA-GC-AAG-C-TT-GAC-T-T-ATCA-----G-G--CTGGTTCG-T--GGCAG-GC-TAC-GACGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCCCA-GGCCCG-ACCCCGTT-T-C-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TA-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TG-CTCCCCG------CTC-G-GTAG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9340
15454|dbj|D84262.2| AC-TCATTG-----C-C-C-AAGGT--------GGG-A-AA-GC-AGCGA----TA-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-GG-C-T--G---CGGC-AA-GC-CAG-C-TT-GAT-T-T-GTCA-----G-G--CTGGTTTG-T--CGCAG-GC-TAC-GACGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCCCG-GGCTCG-ACCCCGTC-T-G-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-CA-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A---C-GAGCG-GCCCT-AAA--CAACA--C---T---CC--ATAACA--TT----TT---TTTT---TTTTTTTTT--------TTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTC--T-TT-CTTAT-------------CTGT-------------------CTATCCC-TTAGACT-C-----CTTCTT---------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGTTCATGT-----  9628
19|emb|AX057086.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGA-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----GC-T--CTT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTT-TTTTTT-T-----------T-TTTTTT---------------TTTTCTTTTTTTCTCTTTTCCTTCTTTCTTACCTTATTTTACTTTCTTTCCTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9711
gb|AF177036.1|AF177 -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGA-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----GC-T--CTT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTT-TTTTTT-T-----------T-TTTTTT---------------TTTTCTTTTTTTCTCTTTTCCTTCTTTCTTACCTTATTTTACTTTCTTTCCTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9711
134|emb|AX057395.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGA-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----GC-T--CTT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTT-TTTTTT-T-----------T-TTTTTT---------------TTTTCTTTTTTTCTCTTTTCCTTCTTTCTTACCTTATTTTACTTTCTTTCCTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9711
62|emb|AX057317.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGA-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----GC-T--CTT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTT-TTTTTT-T-----------T-TTTTTT---------------TTTTCTTTTTTTCTCTTTTCCTTCTTTCTTACCTTATTTTACTTTCTTTCCTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9711
bj|D00944.1|HPCPOLP -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGCCGA-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACT--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTT-TTTTTT-T-----------T-TTTTTT---------------TTTT-TTTTTTT---TTTT--TT-TTT-TT---TT-TTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9589
65|dbj|AB047641.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTCC---TTTTTTTTT-TTCTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTCCTTCTTTCTTTCT-TTCTTACCTTACT-TTACTT-T-----------C-TTTTCT-------------------------------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGATTGCCGTAACTGGTATCTCTGCAGATCATGT-----  9659
893|gb|AY746460.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCA----TT-T-GCGGTCGA-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCACT--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGCCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTCCC---TTTTTTTTTGTTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTCTTTTTTTTTTTTT-TTTTTGTTTC-TT-TTCCTTCT-----------CATTTCCT---------------TCTTATCTTAAT---TACT--TCCTTTCCT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGATTGCCGTAACTGGTATCTCTGCAGATCATGT-----  9689
gb|AF169004.1|AF169 -C-TCATCT-----C-C-C-ATGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGCCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-TCTG--CG-TGTTGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GT-GGGACT--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-ATAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTT----------------------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTCTTTTT-TTTTCTTTTC--T-TT-CCT-T-----------C-TTAC------------------CTTACTTTACT---TTC------TTTTCT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9653
gb|AF238484.1|AF238 -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-ATAG-A--GC-G-GCAC-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF238483.1|AF238 -C-TCATCT-----C-N-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTT--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAC-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF238482.1|AF238 -C-TCATCT-----C-C-C-ATGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-AC-GC-C-A-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACT--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCCAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAC-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF238481.1|AF238 -C-TCATCT-----C-C-C-ATGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCA----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-C-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-G-TT----AC-T--CTT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-ATAG-A--GC-G-GCAC-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF238485.1|AF238 -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AAGC-GC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAC-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|AF169003.1|AF169 -C-TCATCT-----C-C-C-ATGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGCCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAKAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-TCTG--CG-TGTTGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GT-GGGACT--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACACT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTCT---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTC--T-TTTCCT-T-----------C-TTCT-T---------------TCTTACCTTATT---TTCC--TTCTTTCTT----------------------GGTGGCCCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9693
73|dbj|AB047645.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GCGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-TC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTT-------TTTTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTC--T-TT-CCT-T-----------C-CTTT------------------CTCACCTTCTT---TTAC--TTCTTTCCT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9683
gb|AF169005.1|AF169 -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCA----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-CGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TC-TT-GTAGGGG-T--AGG-CCTTTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--AYAG----CTAA--CT--GTTTT---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTCCTT-TTTCCT-TTTC--------C-TTCTCT---------------TTTTACCTTACT---TTAC--T--TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTACCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9700
71|dbj|AB047644.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GAGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCA----TT-T-GTGGCCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-TAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-T-CTGGAT-C-T-ATCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-CGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-TC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCCTT--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTTT---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTT----TTTTTTTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTCC-T-TT-CCT-TT----------C-TT-T------------------CTTACCTTACT---TTACA-TTCTTTTCT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9691
63|dbj|AB047640.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGG--------GGG-A-GG-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--TTT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-GTCC-----A-G--TTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCC-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-ATAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTCTTTTTTTTTTTTTT-TCCCTCTTTC--T-TC-CCT-T-----------C-TCAT------------------CTTATTCTACT---TT-C-----TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTGGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9674
gb|AF169002.1|AF169 -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TC-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-A-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTTGCG-CGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTACT-TT-TC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACAAT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTT---------TTTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTCTTTTC--T-TT-CCT-TT----------C-CT-T------------------CTTACTCTACT---TTAC--T--TTTTCT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGTA----  9661
67|dbj|AB047642.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTTACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAA--CG-TGTCGCG-CGCCCG-ACCCCGCT-T-C-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCATACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CA--GTTTC---TCTTTTTTT-TTTTTTCCTT---------------TTTTAT---TTTTATTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTCTTTTCC-T-TT-CTT-T-----------C-TCAC------------------CTTACATTACT---TT-C-----TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9678
69|dbj|AB047643.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-GA-GC-GGCCG----TT-T-GTGGTCGG-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-AC-GC-C-G-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTCACC--GTCGGCGC---T-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-ACCCCGCT-T-A-TT----AC-T--CCT--TA-GCCTACC-CCTACT-TT-GT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACATT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA-------T-----------------------------------------TTCC-T---TATTGTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTCTTTC------CATTTC--C-TT-CCT-T-----------C-TTAC------------------TTCACTTTACC---TT-C-----TTTC-T----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9641
61|dbj|AB047639.1| -C-TCATCT-----C-C-C-GTGGA--------GGG-A-AA-GC-GGCCG----TT-T-GCGGCCGA-TATCT-CTTCAATTGGGCGGTGAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-AGGC-GC-GC-C-T-A-CTGGAC-T-T-ATCC-----A-G--TTGGTTCACC--GTCGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TTTC-ACAG--CG-TGTCGCG-CGCCCG-ACCCCGCT-C-A-TT----AC-T--CTT--CG-GCCTACT-CCTACT-TT-TC-GTAGGGG-T--AGG-CCTCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACACT-AG---GTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GTTCC---TTTTTTTTT-TTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTCTTTTTTTTT-TTTTTCCCTCTTTCTTCCCT-T-----------C-TCAT------------------CTTATTCTACT---TT-C-----TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9678
08|dbj|AB031663.1| -C-TCATCT-----C-C-C--AGGGA-------GGG-A-GA-GC-GGCCA----CT-T-GTGGCTTC-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAGGAC-AAAGCGCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-CAGC-GC-GC-C-G-C-CTGGAT-C-T-ATCC-----G-G--GTGGTTCACT--GTCGGCGC---T-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-AGCCCG-ACCCCGCT-T-C-TT----AC-T--CCT--TT-GCCTACT-CCTACT-CA-GC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACACCTT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--CT--GT-----------------------------------------T----T---TTTT-TTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9488
3141|dbj|D50409.1| -C-TCATCA-----G-C-C-GAGGG--------GGG-A-GC-GC-GGCCA----CA-T-GTGGCCGC-TACCT-CTTCAACTGGGCTGTGAGGAC-GAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-G-CGGC-AC-GC-C-T-C-CTGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTCAGCGC---T-GGCGGGGGCGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-AGCTCG-GCCCCGCC-T-C-TT----AC-T--CCT--TG-GCCTACT-CCTGCT-TT-GC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTC--C-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCACAT-TT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAA--TT--GT-----------------------------------------TCCC-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9513
gb|AF238486.1|AF238 -C-TCATCG-----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCA----CT-T-GTGGCCGC-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--C-G-AGGC-GA-GC-C-G-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----G-G--GTGGTTCACC--GTGGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--ATCT--T-TC-ACAG--CG-TGTCGCA-TGCCCG-ACCCCGCC-T-G-TT----AC-T--CCT--TT-GCCTACT-CCTACT-CA-GC-GTAGGAG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAAAC-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
dbj|D10988.1|HPCJ8G -C-TCATCG-----C-C-C-AAGGA--------GCG-A-GG-GC-GGCCA----TT-T-GTGGCCGC-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--C-G-AGGC-GA-GC-C-G-C-CTGGAT-T-T-ATCC-----G-G--GTGGTTCACC--GTGGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCA-TGCCCG-ACCCCGCC-T-A-TT----AC-T--CCT--TT-GCCTACT-CCTACT-TA-GC-GTAGGAG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAAACCCT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAG--TT---TCC---------------------------------------GTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTT-TTTTTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9511
41|dbj|AB030907.1| -C-TCATCA-----T-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-GGCCA----CT-T-GTGGACGC-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-AAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--C-G-AGGC-GA-GC-C-G-C-CTAGAT-T-T-ATCC-----G-G--GTGGTTCACC--GTGGGCGC---C-GGCGGGGGCGAC--ATCT--T-TC-ACAG--CG-TGTCGCA-TGCCCG-ACCCCGCC-T-A-TT----AC-T--CCT--TT-GCCTACT-CCTACT-TA-GC-GTAGGAG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTAG-A--GC-G-GCAAACCCT-AG---CTACA--C---T---CC--ATAG----CTAG--TT---TTC---------------------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTGTTTTTTTTT--TTTTTCCTCTTT-TTCCGTAT-------------TTTT-------------------TTTTTTTCCT---CT-------TTTCTT----------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCCGTAACTGGTCTCTCTGCAGATCATGT-----  9654
emb|Y11604.1|HCV4AP GC-TTATCG-----C-C-C-AGGGA--------GGT-A-GA-GCCAA-AA----TA-T-GTGGCATA-TACCT-CTTTAACTGGGCGGTAAAAAC-CAAACTCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C------TGCC-GCTGC-CAAAC--TCGAT-T-T-ATCG-----G-G--TTGGTTTACG--GTAGGCGC---C-GGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CA-TGTCTCA-TGCCCG-ACCCCGCTAT---TT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CATACT-TA-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTC--C-TG-CTGCCTG------CTC-G-GTAG---------GCA-GC-TT-A------ACA--C---T---CC-GACC-----TTAG---G--GT-----------------------------------------CCCC-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTGG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9355
15455|dbj|D84263.2| GC-TCATCG-----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-AA--CACGCTA----TA-T-GCGGTAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCCGTGAGAAC-TAAGCTCAAACT-CACTCC--ACT-G--CGC--G-G-CG-C--A-GC-C-AAC-CTTGAC-C-T-GTCG-----G-G--GTGGTTTGT---GTCGG-GC-GGT-AGCGGGGGGGAC--ATAT--T-TC-ACAG--CG-TGTCCCG-GGCTCG-GCCCCGCA---ACTT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CCTACT-CA-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TG-CTCCCTG------CTC-G-GTA--A--GCGG-G-GAGC-TTAAAG--CAACA--C---T---CC--AT-------TAG--TT--TTTT---------------------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTTCCTTTCCTACTTTTCTTTCTTTCTTT----------TTCCTTACTTTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGTTCATGT-----  9615
dbj|D63822.1|HPCJK0 GC-TTATCG-----C-C-C-A-GGGT-------GGG-A-AA-GC-TGCTA----TA-T-GCGGCATG-TACCT-CTTCAACTGGGCCGTAAAAAC-TAAGCTCAAACT-CACTCC--ATT-G--CGC--G-A-CG-CTCA--C-C-G-C-CTCGAC-T-T-ATCT-----G-G--GTGGTTTGT---GGCGG-GC-TAC-AGCGGGGGGGAC--ATAT--T-TC-ACAG--CG-TGTCCCA-TGCCCG-ACCCCGCG-T-A-TT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CCTACT-TA-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TT-CTCCCCC------CCC-G-ATA--A--ACGG-GCG-GC-CTCAAG--CAACA--C---T---CC--AT-------TTG--CC--CTTT---------------------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9461
gb|AF064490.1|AF064 GC-TCATCG-----C-T-C-A-GGGA-------GGT-A-AG-GC-CGCCA----TC-T-GCGGCATC-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAAAC-AAAGCGCAAACT-CACTCC--ATTAG--C-T--G-A-CG-CCGA--T-C-GGC--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTTACC--GTTGGCGC---C-GGCGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CA-TGTCCCG-TGCCCG-ACCCCGCT---GCAT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CCTACT-TA-CC-GTGGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCTG------CTC-G-RTA--A--GCTG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CC--AT--------AA--CT--CCTG---------------------------------------TTTT-T---TTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTCTTTTT-TTTTTCTTTTCCTGTTCTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTA--------AAT--------------------------------CTTTGGTGGCTCCATCTTAG---------------------------------------------------------------------------------------  9408
emb|Y13184.1|HCV148 GC-TCATCG-----C-C-C-A-GGGA-------GGT-A-GG-GC-CGCCA----TC-T-GCGGCATC-TATCT-CTTCAACTGGGCGGTGAAGAC-AAAACGCAAACT-CACTCC--ATTAG--C-T--G-A-CG-CTGA--C-C-GGC--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCACC--GTTGGCGC---T-GGCGGGGGGGAC--AT-T--TATC-ACAG--CA-TGTCCCG-TGCCCG-ACCCCGCA---ACTT----AC-T--CCTG-T--GCCTACT-CCTACT-TA-GC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--T-TA-CTCCCCG------CTC-G-GTG--A--GCTG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CC---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9343
9761|dbj|D89872.1| GT-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-CT-G-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9033
dbj|D16435.1|HPCT2 GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CA-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGTGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTA-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CGTCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---CGGAATTCGT-------------------CGACAAGCTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  6935
6516|dbj|E08399.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9413
1981|dbj|E03766.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9084
6258|dbj|E09631.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9413
dbj|D90208.1|HPCJCG GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9413
6577|dbj|E08461.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9413
dbj|D11355.1|HPCJTB GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CG-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----TCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC-----TTTTTTT--------------------------TTTT-T---T----TTTTT-------------------T--T---TTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9434
dbj|D11168.1|HPCJTA GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CG-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----TCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---T----TTTTT-------------------T--T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9436
bj|D63857.1|HPVHCVN GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CG-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CTCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAT-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCA-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--GTGG-G-GAGC----GA-----A-A--C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9295
b|U01214.1|HCU01214 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GA-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCA-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--GCGG-G-GAGT--T-AA-----ACA--C---T---CCAG-CCA----ATAT-TTT--TTTTT----TTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9446
64|dbj|AB049099.1| GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-TATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGAG-T--AGG-CGTCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-A-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--GTCCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9504
dbj|D14484.1|HPCJRN GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGTGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTA-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CGTCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-CT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--GTCCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9427
gb|AF054255.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054247.1|AF054 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT-----TAA-GCC--ATTTC-----CTGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTC-------------CTTT-----------------CTTTTTCCCTT---------------CTTTAA-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9595
31|emb|CQ819761.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT-----TAA-GCC--ATTTC-----CTGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTC-------------CTTT-----------------CTTTTTCCCTT---------------CTTTAA-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9595
gb|AF054258.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054251.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8779
gb|AF054257.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054252.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054248.1|AF054 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT-----TAA-GCC--ATTTC-----CTGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTC-------------CTTT-----------------CTTTTTCCCTT---------------CTTTAA-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9595
gb|AF054254.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8781
gb|AF054249.1|AF054 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT-----TAA-GCC--ATTTC-----CTGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTC-------------CTTT-----------------CTTTTTCCCTT---------------CTTTAA-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9596
bj|D10750.1|HPCJ491 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-TT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--AT--C-----CTGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9460
gb|AF054259.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054253.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8780
gb|AF054256.1|AF054 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  8781
gb|AF054250.1|AF054 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCCG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCW----ATAG-GCC--WTCCT----GTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTTTT---------------TTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTCCCTCTTTCGGTGGCTCCATCTTAG------------  9580
bj|D13558.1|HPCJ483 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TCTG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--AT--C-----CCGTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTT-TTTTTTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9448
gb|AF207758.1|AF207 GC-T-GCTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-AGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207765.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207762.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCTA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAACTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--TTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TA-CTCCCCA-A----T-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
110|gb|AY045702.1| GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGTAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCAG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTG--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-A-A--ACGG-G-GAGC--T-AAACACTCCAGGCCAATAGGCCATTTCT----TTTT-TTT--TTTTT----TTTTTTTT--------------------------TTCT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCTTTTGTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTCTT----------------CTTTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9611
gb|AF165062.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCCG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165061.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCCG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165058.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165057.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165050.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-TAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAT-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-CT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165049.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-CT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207759.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGTAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----G-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9388
gb|AF207770.1|AF207 GT-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-A--CTGGTTCGTT--G-CAG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207752.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9375
gb|AF165052.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165051.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
43|dbj|AB080299.1| GT-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTCC----TTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTCTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTT-------------TCTT-----------------TCTTCTTT--------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9587
4375|dbj|D85516.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTC----------------------------------------TTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTCTTT------------------------------------------------------------------------CTTCTTT--------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACCGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9535
66|dbj|AB049100.1| GT-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CT-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9344
gb|AF165060.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CA-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165059.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207767.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207763.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-TT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9377
60|dbj|AB049097.1| GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ATGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC----CTTTTTTT--------------------------TCCT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT----------------------------------------TTTTTTT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9460
gb|AF207756.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGAG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9377
gb|AF207772.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AAAC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTA--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207769.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GA-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
48|dbj|AB049091.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGTAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AAACACTCCAGGCCAATAGGCCATCCCCCTTTTTTT-TTT--TTTTT----TTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTTCCTCTTTTTTTCCTTTTCTTCTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGGTCATGT-----  9547
42|dbj|AB049088.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-AGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAAAAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTA-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CY-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AAACACTCCAGGCCAATAGGCCATTCCC----TTTT-TTT--TTTTT----TTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTC-----------------TCTTCTTTTC----TTTATTCC-----TTCTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9616
gb|AF207753.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--TTGGTTCGTA--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9374
gb|AF207754.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AAAC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AACGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9375
52|dbj|AB049093.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC----CTTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9435
dbj|D10934.1|HPCRNA GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC-----TTTTTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9456
5714|dbj|E07579.1| AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-GGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAG-CCA----ATAG-GCC--ATTT------CCT-TTT-------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9391
gb|S62220.1|S62220 AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-GGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAG-CCA----ATAG-GCC--ATTT------CCT-TTT-------------------------GTTTT-T---TTTTTTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9440
856|gb|AF139594.2| AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATTT------CCTGTTTTTTTTTTTTTTTG------------GTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------CCCTCTTTAT------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9616
62|dbj|AB049098.1| AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC------CCT-TTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9419
gb|AF207774.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CCG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
6657|dbj|E10035.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGA--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC------CCC-TTT--------------------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
gb|M58335.1|HPCHUMR GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGA--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC------CCC-TTT--------------------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9416
b|L02836.1|HPCCGENO GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGA--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9400
204|gb|AY460204.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----TT-T-GCGGCACG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-CA-G-G-TG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGTGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCGGCCCA----CTAG-GCC--ATTTT----TCCT-TTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTCTTTTTTTTTTCCTTTTTTTC--------------TTTT-------------TTTT-----------------TCTTTTCTTT------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9577
b|U16362.1|HCU16362 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTGAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCCG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ATGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--GTTTC-----TCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9415
633|gb|AY587844.1| GT-T-ACTGT----C-C-C-AAGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-TATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCT-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGT--T-GGTT-----TATG--TTC-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GC---ATCCT----GTTTTTT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9365
gb|AF207766.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF208024.1|AF208 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAT-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTGCT-TT-CT-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9373
dbj|D50480.1|HPCK1R GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGGAGG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--GT-G--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATGC-TT--T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACAG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC----GTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
dbj|D50483.1|HPCK1S GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAGG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--GT-G--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATGC-TT--T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACAG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCC----GTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
68|dbj|AB049101.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAGG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCCCCTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTCTCCTTCTTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9598
42|dbj|AB154206.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAGA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
40|dbj|AB154205.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAGA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
10|dbj|AB154190.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTGCT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
08|dbj|AB154189.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
186|dbj|AB154178.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
184|dbj|AB154177.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
30|dbj|AB154200.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTTG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
28|dbj|AB154199.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
190|dbj|AB154180.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAC---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--T-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGCT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
188|dbj|AB154179.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAC---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGCT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
194|dbj|AB154182.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TACCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
192|dbj|AB154181.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TACCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
02|dbj|AB154186.1| AC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
00|dbj|AB154185.1| AC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
14|dbj|AB154192.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
12|dbj|AB154191.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCAA---CT---GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
38|dbj|AB154204.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAC---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--TTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
36|dbj|AB154203.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAC---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--TTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
198|dbj|AB154184.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCAAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--GT-A--TATC-ACAG--CC-CGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGCT-----CATG--TTA-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
196|dbj|AB154183.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCAAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--GT-A--TATC-ACAG--CC-CGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGCT-----CATG--TTA-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
34|dbj|AB154202.1| GC-T-TCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
32|dbj|AB154201.1| GC-T-TCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
06|dbj|AB154188.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGTAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAGCT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
04|dbj|AB154187.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGTAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
22|dbj|AB154196.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
20|dbj|AB154195.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
26|dbj|AB154198.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GG-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGCCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
24|dbj|AB154197.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GG-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGCCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTGGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
18|dbj|AB154194.1| GC-T-CCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCAA---CT---GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
16|dbj|AB154193.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--CTG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9359
gb|AF207761.1|AF207 GT-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGAAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAC-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----AATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGAG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
dbj|D50481.1|HPCK1R GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----TT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--T-GCAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-A-G--ATGG-G-GAGC--C-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TCC---TGTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
dbj|D50485.1|HPCK1S GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----TC-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--T-GCAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TCC---TGTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
gb|AF207760.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--C-GCAG-C-GT--ACCAG-C--TAGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-TGCCCG-GCCCCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-GT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
35|emb|AX472315.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7210
15|emb|AX472297.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7210
09|emb|AX472294.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTCC--CTTTTT---------------TTTT------TTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------TCTT-----------------TTTTCCCAATTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7215
33|emb|AX472314.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7210
05|emb|AX472291.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7211
11|emb|AX472295.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CACG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTCCCTTTTTTCC------------CTTTT------TTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCCCCCTTTT-------------T-TC-----------------CCCTT----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7220
07|emb|AX472292.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTCCCCTTTTT---------------TTTT------TTTTTTTTT-------------------TTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCC---TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7214
13|emb|AX472296.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTT---TTTTTT---------------TTTT------TTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTTTCCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7210
72|emb|AX036256.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7222
69|emb|AX036253.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  7210
71|emb|AX036255.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  6562
70|emb|AX036254.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  6574
73|emb|AX036257.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  6574
75|emb|AX036259.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  6574
77|emb|AX036261.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  6574
71|dbj|AB119282.1| AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATGC-TG--T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TTT---CCTGTTTTTTT-----TTTT---------------TTTT-G---GTTT-TTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCT-----TTCC-------------T--------------------TCTT-----TTTTTTT---TTTTCCCTCTTTA-------------------TGGTGGCTCCGTCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGTCTAGA  6195
389|gb|AY044867.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTA---C-TG-CTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  5137
52|dbj|AB109543.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CG-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCCGTACGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  5955
45|emb|AX739971.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9273
emb|AJ238799.1|HCJ2 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9273
78|emb|AX036262.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9276
76|emb|AX036260.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9276
74|emb|AX036258.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9276
68|emb|AX036252.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTTC--CCTTTT---------------TTTT------TTTCTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCCT-----TTTT-------------T-TT-----------------TCCTC----TTTTTTT-CCTTTTCTTTCCTT--------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCAAGT-----  9276
emb|AJ238800.1|HCJ2 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AC-A--TATC-GCAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9033
emb|AJ132997.1|HCV1 GC-T-ACTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCTA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-AT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCC-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----CCTGTTTTTTT------------------------------------------------------------------TTTTTTTTTCTTTCTTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCGGTGAGCCGCATGACCGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9533
emb|AJ132996.1|HCV1 GC-T-ACTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCTA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCGGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCC-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----TCC-CT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9418
gb|U45476.1|HCU4547 GC-T-ACTGT----C-C-CCGGGGG--------GGG-A-GG-GC-T-CCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-AT--TCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-A-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T-----TCTGTTTTTTT------------------------------------------------------------------TTTTTTTTT-TTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9431
gb|AF176573.1|AF176 GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGCC-----CATG--TTG-T--GCCTACT-CCTACTCTT-C--GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TCC---TGTGTTTTTTTT----TTTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------T-----------------------------TTTTTTTTTATTTCCTTTTCTT---------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGGTCATGT-----  9600
emb|AJ000009.1|HCVP GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGA-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCC-GCTACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-A--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGG------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
932|gb|AF483269.1| GC-T-ACTGT----C-T-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CA-T-GTGGTA-GATACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-AT--CTCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTTGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TTG-T--GCCT-CTTCCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--C-AA-----CCA--C---T---CCAGG------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9361
635|gb|AY587845.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CTCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GA-TAC-AGTGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T------CC--------------TGT---------------TTTT-T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9357
549|gb|AY070214.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3620
551|gb|AY070215.1| ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3651
gb|U89019.1|HCU8901 GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTG--AA--TACCT-CTTCAATTGGGCGGTAAAGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--AATAG---GCC---------------AT---------------CCTG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9400
gb|AF207755.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----TT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGAG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CC---AC------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165046.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----TT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGAG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CC---AC------TGG-TCT--A-CT-----TC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9389
gb|AF165045.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----TT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTGGGAG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CC---AC------TGG-TCT--A-CT-----TC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9389
gb|AF165054.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9369
gb|AF165053.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAA-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9369
gb|AF207771.1|AF207 AC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCACT--G-CTG-GG-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CC---CC------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF207757.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9375
54|dbj|AB049094.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-GGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTGCT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TA-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-A-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--G-TC-----TC--------------TTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------TTTT-----------------TTTTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9480
58|dbj|AB049096.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCTGTAAGGAC-CAAGCTCAAGCT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCTCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9344
50|dbj|AB049092.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCTA----TT-T-GCGGAAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCGG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CG-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CTTG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G--T-------------------T-AA-------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9344
gb|AF207768.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GCGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-GATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CCG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCA-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CCTG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
44|dbj|AB049089.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAA-C--TGGAT-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ATGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCT----ATAG-GCC--G-TT-----CC--------------TTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------TTTT-----------------TTTTTCTTTTCCCCTTTTTTATTTTTCTTTCT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9571
40|dbj|AB049087.1| GC-T-ACTGT----C-T-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--GTGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T------CC--------------TGT---------------TTTT-T---TTTTTCCCTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9426
dbj|D50484.1|HPCK1S GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-A-A--ATGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----TTAG-GCC--A-T------CC--------------TGT---------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
dbj|D50482.1|HPCK1R GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAAAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-T------CC--------------TGT---------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9410
gb|AF165064.1|AF165 GC-T-GCTGT----C-A-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165063.1|AF165 GC-T-GCTGT----C-A-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTC--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165056.1|AF165 GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CA-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCATT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9386
gb|AF165055.1|AF165 GC-T-GCTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CA-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GCTG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCATT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9386
gb|AF207773.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAGA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CGG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165048.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
gb|AF165047.1|AF165 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAACTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CT-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAT--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA------------------CCA--C-------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9379
154|dbj|AB016785.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAATTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-CT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--G-T------CC--------------TGT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAG-----CTGT-------------GAAA-----------------GGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT-------------------GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT------------------------------------------------------------------------------  9538
56|dbj|AB049095.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AAGGA--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-GT--CACAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCATC--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--T-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-A-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--G-TT-----CTGTTTTTTTTTTTTTTTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------TTTT-----------------TTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTATTCCTCTTC-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9585
gb|AF207764.1|AF207 GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-TGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TATCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATC----C-C--G-GCCG-C-AT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCATT--G-CTG-GC-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----TATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----T-C-G-GT-G-A--ACGG-G-G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9368
mb|X61596.1|HCVJK1G GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TT-----CC--------------CTT---------------TTTT-----TTTTTTC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9408
2621|dbj|E04420.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9370
8511|dbj|E05027.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAG-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGAAAAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CC-AGAT--TGGAC-T-T-ATCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AATGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----CCA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TT-----CC--------------CTT---------------TTTT-----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9402
46|dbj|AB049090.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAGGAC-CAAGCTTAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCATT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATTTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--A-TC-----CTG-------------TTT---------------TTTT-G---TTTTTTCTTT-------------------TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------TTCT-----------------TTTTTTCCCTTTTTTTTATTTTATTT-TCTTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGTTT---  9573
gb|AF356827.1|AF35 GC-T-GCTGT----C-T-C-AGGGG--------GGA-A-GG-GC-CGCCA----CT-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATT----C-C--G-GCTG-C-GT--CCCAG-T--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GC-TAC-GGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-CGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TTG-T--GCCTACC-CCTACT-CT-CT-GTAGGGG-T--AGG-CATCAAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-GT-G-A--ATGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--AAC------CTGTT-------TTTTTTT---------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-----TTTT-------------CCTT-----------------TTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTCCTTT-------------------TGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9609
4618|dbj|E06431.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  4296
4422|dbj|E06235.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  4296
4644|dbj|E06457.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------AGCTG-GA----TCCGCG-GCCGC-------------------------------------------------  9471
4448|dbj|E06261.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------AGCTG-GA----TCCGCG-GCCGC-------------------------------------------------  9471
dbj|D30613.1|HPCPP GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------AGCT--------T------------------------------------------------------------  9431
dbj|D45172.1|HPCHCP GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--GCGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CC--CTTT--------------------------TTTT-T---TTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------AGCT--------T------------------------------------------------------------  9431
3783|dbj|D89815.1| GC-T-ACTGT----C-C-C-AGGGG--------GGG-A-GG-GC-CGCCA----CC-T-GTGGCAAA-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTAAAGAC-CAAGCTCAAACT-CACTCC-AATC----C-C--A-GAAG-C-GT--CCCAG-C--TGGAC-T-T-GTCC-----G-G--CTGGTTCGTT--G-CTG-GT-TAC-AGCGGGGGAGAC--AT-A--TATC-ACAG--CC-TGTCTCG-TGCCCG-ACCCCGC--T-GGTT-----CATG--TGG-T--GCCTACT-CCTACT-TT-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATCTAC--C-TG-CTCCCCA-A----C-C-G-AT-G-A--ACGG-G-GAGC--T-AA-----ACA--C---T---CCAGGCCA----ATAG-GCC--ATCC-----CCTTCTTT--------------------------TTTT-T---TTTTTTTTTT-------------------TTTTCCTTTTCTTCTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT-----  9548
7935|dbj|E10841.1| AC-TCATTG-----C-C-C-AAGGA--------GGA-A-AG-GC---CAGAA---TAT-GCGGTCTA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTGCGCAC-CAAAACCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-ACTG-CGGG--C-CAG-C--TAGATCT-T--TCT-----A-G--TTGGTTTA-C--GGTCG-GTGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-AACCCGC--C-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-TA-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATTTTC--C-TC-CTAC-CT-G----C-TCG-GT-G-A--GCTG-GTAGGT--T-AA------CA--C---C---CC--AACC----CTG---T---GTT-----------------------------------------TTT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9444
8597|dbj|E10839.1| AC-TCATTG-----C-C-C-AAGGA--------GGA-A-AG-GC---CAGAA---TAT-GCGGTCTA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTGCGCAC-CAAAACCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-ACTG-CGGG--C-CAG-C--TAGATCT-T--TCT-----A-G--TTGGTTTA-C--GGTCG-GTGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-AACCCGC--C-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-TA-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATTTTC--C-TC-CTAC-CT-G----C-TCG-GT-G-A--GCTG-GTAGGT--T-AA------CA--C---C---CC--AACC----CTG---T---GTT-----------------------------------------TTT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9444
dbj|D49374.1|HPCFG AC-TCATTG-----C-C-C-AAGGA--------GGA-A-AG-GC---CAGAA---TAT-GCGGTCTA-TACCT-CTTTAACTGGGCAGTGCGCAC-CAAAACCAAACT-CACTCC--ATT-G--C-C--G-ACTG-CGGG--C-CAG-C--TAGATCT-T--TCT-----A-G--TTGGTTTA-C--GGTCG-GTGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-AACCCGC--C-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-TA-CC-GTAGGGG-T--AGG-CATTTTC--C-TC-CTAC-CT-G----C-TCG-GT-G-A--GCTG-GTAGGT--T-AA------CA--C---C---CC--AACC----CTG---T---GTT-----------------------------------------TTT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9444
4410|dbj|E06223.1| --------------C-C------GA--------GGA-------C---C-------T-----GGTC-A--AC----TT--ACT---C--C-C-CGC-CA---TC---CT-CTCTCC----T-G-------G---TG-------C-C---C--TGG--------TC--------G--TCGG--------GGTCG--TGT----GCG----CAGC--A------AT--AC---------T-GCG-T---CG------GC----A--T----G--TG---------G----------GC-----CC---AGGGG----AGG--G--------------G-----G----C-T---GT-GCA--G-TG-G-A-----T-GA-------A--C--------C--GG------CTG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3564
gb|AF046866.1|AF046 GC-TTATCG-----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-AG-GC---CAAAA---TAT-GCGGCCTT-TATCT-CTTTAATTGGGCGGTACGCAC-CAAGACCAAACT-CACTCC--GCT-G--C-C--ACGC-G-CTGG--C-CAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-T--CTGGTTTA-C--GGTTG-GCGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-AACCCGC--T-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-AA-CG-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--C-TC-CTGC-CA-G----C-TCG-GT-G-A--GCTG-GTAAGA--T-AA------CA--C---T---CC--A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9425
dbj|D17763.1|HPCEGS GC-TTATCG-----C-C-C-AGGGA--------GGA-A-AG-GC---TAAAA---TAT-GCGGCCTT-TATCT-CTTTAATTGGGCGGTACGCAC-CAAGACCAACCT-CACTCC--ATT-G--C-C--A-GCCG-CTGG--C-CAG-T--TGGAT-T-T-GTCC-----A-G--CTGGTTTA-C--GGTTG-GTGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCGCG-TGCCCG-AACCCGC--C-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-AA-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTT--C-TC-TTGC-CA-G----C-TCG-AT-G-A--GCTG-GTAAGA--T-AA------CA--C---T---CC--ATTT----CTT---TTTTGTT-----------------------------------------TTT-TTTTTTTTTTTTTTT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9456
dbj|D28917.1|HPCK3A GC-TTATCG-----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-GG-GC---CAAAA---TAT-GCGGCCTT-TATCT-CTTTAATTGGGCGGTACGCAC-CAAGACCAAACT-CACTCC--ACT-G--C-C--A-GCCG-CTGG--C-CAG-T--TGGAT-T-T-ATCC-----A-G--CTGGTTTA-C--GGTTG-GCGT-C-GGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCACG-TGCCCG-AACCCGC--T-ATTT----GC-TG--CT--TT-GCCTACT-CCTACT-AA-CA-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTC--C-TC-CTGC-CA-G----C-ACG-GT-G-A--GCTG-GTAGGA--T-AA------CA--C---T---CC--ATTC----CTT---TTTTGTT-----------------------------------------TTT-CCCTTTTTTTTTT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9454
4606|dbj|E06419.1| -C-TTACTC-----C-C-C-----------------------GC---CA------TC-------CT-----CT-CT-C--CTGG----TGC---------------------------------C-CT---------GG------TC--------------GTC--------G--G-GGT-CG----TGT---GCG--CAG-C---AAT-AC---T------------G--CG-T----CG--GC----AT---G--------T----G------------GGCCCA------G----G--G-G-AGGGG-----G-----------C-TG-T-------G----C--------A-G----TG-G-A-----T-GA-------A--C--------C--G------GCT--------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3564
dbj|D63821.1|HPCJK0 GC-TCATTT-----C-C-C-AGGGA--------GGG-A-AG-GC---CAAAA---TCT-GTGGCCTT-TACCT-CTTCAACTGGGCAGTGCGCAC-AAAGGCAAAACT-CACTCC--ATT-G--C-CTCA-A--G-CGGG--C-CTC-T--TGGAC-T-T-GTCC-----A-G--GTGGTTCA-C--TGTAG-GCG--CAGGCGGGAACGAC--AT-T--TATC-ACAG--CG-TGTCACG-TGCCCG-ATCCCGC--C-ATTT----AC-T---CC--TTGGCCTACT-CCTACT-TA-CG-GTAGGGG-T--AGG-CATCTTC--C-TG-TTAC-CA-G----C-CCG-AT-A-G--GCTG-GTAA-C--T-AA------CA--C---T---CC--ATTTTTAACTTA--TTT-GTT-----------------------------------------TTT-TTTTTTTTTTTT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9450
4586|dbj|E06399.1| -C-TTACTC-----C-C-C-----------------------GC---CA------T-------CCT-----CT-CT-C--CTGG----TGC----------------------CC----T-G------------G-------T-C--------G--------TC------G-G----GGT----C---GT---GTG--C--GC---A--G-C--A------AT--AC-------TG---CG-T---CG------GC----A--T----G--TG---------G---GC------C-----C----AGGGG----AGG--G--------------G-----G----C-T---GT-GCA--G-TG-G-A-----T-GA-------A--C--------C--GG------CT--------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3564
4390|dbj|E06203.1| -C-TTACTC-----C-C-C-----------------------GC---CA------T-------CCT-----CT-CT-C--CTGG----TGC----------------------CC----T-G------------G-------T-C--------G--------TC------G-G----GGT----C---GT---GTG--C--GC---A--G-C--A------AT--AC-------TG---CG-T---CG------GC----A--T----G--TG---------G---GC------C-----C----AGGGG----AGG--G--------------G-----G----C-T---GT-GCA--G-TG-G-A-----T-GA-------A--C--------C--GG------CT--------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3564
7934|dbj|E10840.1| -CCTC-CCGGGGCACTCGC-AAGCACCCTATCAGG---CAGTAC-CACAAGGCCTT-TCGCGACCCAACA-CTACT-CGGCTAG-TGAT-CTCGC--G-GG---GGCA-CGC-CCAAATT-T--C-C--G-G--G-C--A--T-TGA-G--CGGGT-TGT--TCCAAGAAAGGACCCGGTC-ATCCCGGC-G-AT-T-CCGGTGT-A-CT-C--AC-CGGT-TCCGCAGACCACTATGGCTCT-CCCGGAAGGGGG--GGGCCTGGAGGC-TG--CA--C--GAC-ACT-CGTACT-AA-CG-CCATGGC-T--AGA-CGCTTTCCGCGTGA--AGACAGAAGTTC-C----TCACA--G--GGG-AG----T--G-------A--T---T----C--AT-----GGTGGAGT---GTCG----------------------------------------CCT-CGAA-AGAGG-CA--GGT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  9444
dbj|D11397.2|HPCPN ------CCGGTGCACTCG----------T----GG---C--T-T-T-TAAGG-----TC----------A--T-----G---AG-CG------GC--G-AG---G----CGC-CC------T--C-C-------G-C--------------CG-----------------AGGACCTGGTT-A----------AC-T-----TG----CT-C---C-C--T----G----CCA-T-C--CTCT-CCC--------------CC----GGC--G--C-----------CT-TG-G-T----CG-TC--GG------GATCG--T---GTGTGC--AG-CA-A---TC-C----T-GC-----------G----T-CG-------G-----------C--AC-----G-TGG-G------C-----------------------------------------CC---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3559
63|emb|AX008265.1| -C-TC-TTG-----TTC-C-AA--A--CT----GGA-ACAACAC-T-CAA--CCCTATCTCGGTC---TA-TT-CT----TT---TGAT-TT-AT--AAGG---GATTTTGC-C--GATT-T--C------G--G-C-----C-T-A-T--TGG-----T--T--AAAAAATGAGCTGATTTAAC--AAA-A-AT-T-----TA--A-CG-CGAAT-T--T-TA-ACAAAATA-T-TAACGCT-TAC--AA----------TTT--AAAT--A--TT--T--G----CT-TATA-C-AATCTTCC-TGTT-TTTGGG--GCTTTT--C-TGATTAT-CA-A----C-CGGGGT-ACA--T--ATG--A----T-TG-------A-----------C--AT-----GCTAG--------T-----------------------------------------TTTACGATTACCGTTCATCGG--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  6710
bj|D13406.1|HPCPOLY ---T-A-TG-------C-----------------G--A-----C---CCA-----A---G-GG-----TA----C---AA--GG----T---G-C------T-----T--G-TCC----T---------G-A--A-C-----C-C--------G--------TC------------TG-TT-G-C----C---GC-T---A-C--------C---T------T--A--G---G-T-T-TTG--G---G------GC----G--T------ATA------T--G--T-CT----A-----------A--------AG--CA-------------------------C-----AT---------G-G-------T----------A--C--------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  4129
50|dbj|AB008443.1| ---T------------C--------------------A-----C---C---------T-G-GG-------------------GG---G------C--A-G----A----CA--CC-------------------G-C---------------GG---------C--------G---TG-T-----------G-G---------G-----GAC--AT----CAT---C----C--TG----G--GTCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
5914|dbj|E09288.1| GC-T--TT------------A-GGG--------AGC-A-G--G---G------------GTGGC--G--A-CT-C-----CT------T---G-C----GC-----CT--A-TC---A------C----G----G-C-----C--------T--A----T--TC-----------C-----CA----A-C-A-G---AC--GCGG-G--G-C---C------T--A-A------T-T---G--GCT--------GC----A--T--------------------C-A-T-C--AC-----C-------------AG--C--CTA--AC-TG--T-----------C-C-G-G--G-A---C-------------A--------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3461
54|dbj|AB008445.1| -C-T---T--------C--------------------------T---C---------T---G-------A----C----A-TGG------A-GAC-CAAG----A--T-CA-TC---A-C----C-T--G-G--G---G------GG-C---AGAC-----A-CC-------G--C-GG----------C---GT------GTGG-G--GAC--AT----CAT---C----T--TG----G--GCCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
58|dbj|AB008447.1| -C-T---T--------C--------------------------T---C---------T---G-------A----C----A-TGG------A-GAC-CAAG----A--T-CA-TC---A-C----C-T--G-G--G---G------GG-C---AGAC-----A-CC-------G--C-GG----------C---GT------GTGG-G--GAC--AT----CAT---C----T--TG----G--GCCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
56|dbj|AB008446.1| -C-T---T--------C--------------------------T---C---------T---G-------A--T------A-TGG------A-GAC-CAAG----A--T-CA-TC---A-C----C-T--G-G--G---G------GG-C---AGAC-----A-CC-------G--C-GG----------C---GT------GTGG-G--GAC--GT----CAT---C----C--TG----G--GTCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
48|dbj|AB008442.1| -C-T---T--------C--------------------------T---C---------T---G-------A----C----A-TGG------A-GAC-CAAG----A--T-CA-TC---A-C----C-T--G-G--G---G------GG-C---AGAC-----A-CC-------G--C-GG----------C---GT------GTGG-G--GAC--AT----CAT---C----C--TG----G--GTCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
5915|dbj|E09289.1| -C----C-G-----C-C-C----GA------------A-GG-G---GT-A---------G-GG-AGA-TA-CT--T----CTGGG--G-------------------------C----------C----G----G-C-----C----------GA----TAGTC-----------TTGA---A----G---G-G----C-AG-G--G--G------------T-----G------G---CG--GCTC------C---------T-------TG--C------GCCTA-T-C--AC------------G-------G-----------------------------C-C----T---A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3401
469|gb|AY070174.1| G----AC-------C-C-T------------------A----GC---C-------------GG--------C--C--CAA--AGG--GT-----C-----C---AA-T-CAC-CC--A-----------A-A-TG----------------T--AC-----A-CC-----A-A---TG-T-------------G---------G------AC-----------C-A-AG------A-C-C--T---C-------G--------T-------TG---------G----CT------------------GG--C--AGG-C-----------G-C--CCC-------C-C-G----G-------G-G------------------------------C--G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3640
46|dbj|AB008441.1| -C-T---T--------C--------------------------T---C---------T---G-------A----C----A-TGG------A-GAC-CAAG----A--T-CA-TC---A-C----C-T--G-G--G---G------GG-C---AGAC-----A-CC-------G--C-GG----------C---GT------GTGG-G--GAC--AT----CAT---C----C--TG----G--GTCT--A-CCCG--------T-----C-T-----------CC-GC--C---C--------G-AAGGG-----GG--A-----------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------  3296
             ruler .....14010.....14020.....14030.....14040.....14050.....14060.....14070.....14080.....14090.....14100.....14110.....14120.....14130.....14140.....14150.....14160.....14170.....14180.....14190.....14200.....14210.....14220.....14230.....14240.....14250.....14260.....14270.....14280.....14290.....14300.....14310.....14320.....14330.....14340.....14350.....14360.....14370.....14380.....14390.....14400.....14410.....14420.....14430.....14440.....14450.....14460.....14470.....14480.....14490.....14500.....14510.....14520.....14530.....14540.....14550.....14560.....14570.....14580.....14590.....14600.....14610.....14620.....14630.....14640.....14650.....14660.....14670.....14680.....14690.....14700.....14710.....14720.........


